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b) . Exon1 Exon 2 0
l. TAGGTCTTCCCCCACTACTACACCTTCACACCCTTCTTTTCTTCCTCCTCTTTCTCCTTCTCTAAACCCTTTAACTTTCTCTCTCTTATGACTTTGTTGTTCCTTTACAGGAGACCAGAACGAAACCCCTTAGATCTTAACAATTTGCCCGATGAGT
I TAGGTCTTCCCCCACTACTACACCTTCACACCCTTCTTTTCTTCCTCCTCTTTCTCCTTCTCTAAACCCTTTAACTTTCTCTCTCTTATGACTTTGTTGTTCCTTTACAGLIAGACCAGAACGAAACCCCTTAGATCTTAACAATTTGCCCGATGAGT
. TAGGTCTTCCCCCACTACTACACCTTCACACCCTTCTTTTCTTCCTCCTCTTTCTCCTTCTCTAAACCCTTTAACTTTCTCTCTCTTATGACTTTGTTGTTCCTTTACA AGACCAGAACGAAACCCCTTAGATETTAACAATTTGCCCGATGAGT
\'A TAGGTCTTCCCCCACTACTACACCTTCACACCCTTCTTTTCTTCCTCCTCTTTCTCCTTCTCTAAACCCTTTAACTTTCTCTCTCTTATGACTTTGTTGTTCCTTTACA AGACCAGAACGAAACCCCTTAEATCTTAACAATTTGCCCGATGAGT

161 320
ACTCTAGAGATGGCAAACAAGTCCTCGAAGACCATACCTCTTCATCCGGTAAACTTCATGATCATACCAATATATATATATATGCACGCTGAAATATCAAAGGAACACTTTTTTTTTCTTTCTATTTACCGAATTCTATTTCACAATCACACACCACCAT
ACTCTAGAGATGGCAAACAAGTCCTCGAAGACCATACCTCTTCATCCGGTAAACTTCATGATCATACCAATATATATATATATGCACGCTGAAATATCAAAGGAACACTTTTTTTTTCTTTCTATTTACCGAATTCTATTTCACAATCACACACCACCAT
ACTCTAGAGATGGCAAACAAGTCCTCGAAGACCATACCTCTTCATCCGEGTAAACTTCATGATCATACCAATATATATATATATGCACGCTGAAATATCAAAGGAACACTTTTTTTTTCTTTCTATTTACCGAATTCTATTTCACAATCACACACCACCAT
ACTCTAGAGATGGCAAACAAGTCCTCGAAGACCATACCTCTTCATCCGGTAAACTTCATGATCATACCAATATATATATATATGCACGCTGAAATATCAAAGGAACACTTTTTTTTTCTTTCTATTTACCGAATTCTATTTCACAATCACACACCACCAT
321 480
GGGAAGCCTTTCACTTTTCACAGGAAACAAAGTTGAACACTGCCCGTGGTTTGTTACCCATCCCTGTGGTATATTCCTTGACCATGAAACAGTGTTCACCACACTTTTTTTTCCTCATTTTTTTATTCTTTTTGTTTTGTCCTTGTATACGTTTCTTTTC
GGGAAGCCTTTCACTTTTCACAGGAAACAAAGTTGAACACTGCCCGTGGTTTGTTACCCATCCCTGTGGTATATTCCTTGACCATGAAACAGTGTTCACCACACTTTTTTTTCCTCATTTTTTTATTCTTTTTGTTTTGTCCTTGTATACGTTTCTTTTC
GGGAAGCCTTTCACTTTTCACAGGAAACAAAGTTGAACACTGCCCGTGGTTTGTTACCCATCCCTGTGGTATATTCCTTGACCATGAAACAGTGTTCACCACACTTTTTTTTCCTCATTTTTTTATTCTTTTTGTTTTGTCCTTGTATACGTTTCTTTTC
GGGAAGCCTTTCACTTTTCACAGGAAACAAAGTTGAACACTGCCCGTGGTTTGTTACCCATCCCTGTGGTATATTCCTTGACCATGAAACAGTGTTCACCACACTTTTTTTTCCTCATTTTTTTATTCTTTTTGTTTTGTCCTTGTATACGTTTCTTTTC

481 640
TTTTTTTGTTTCTTCTCCTTTTCCTCTTCTACTTCGTTATAGTATCTCTTAAAAGTTATGGAAAAAATAAAATAAGAAAAACATAAAAGTAGTTAGGTGATAGAATAGAACTTAAAAAAAAGAAAAGTAGTTGTTTGGGGGCGAGCGGTAAGTTAATTAA
TTTTTTTGTTTCTTCTCCTTTTCCTCTTCTACTTCGTTATAGTATCTCTTAAAAGTTATGGAAAAAATAAAATAAGAAAAACATAAAAGTAGTTAGGTGATAGAATAGAACTTAAAAAAAAGAAAAGTAGTTGTTTGGGGGCGAGCGGTAAGTTAATTAA
TTTTTTTGTTTCTTCTCCTTTTCCTCTTCTACTTCGTTATAGTATCTCTTAAAAGTTATGGAAAAAATAAAATAAGAAAAACATAAAAGTAGTTAGGTGATAGAATAGAACTTAAAAAAAAGAAAAGTAGTTGTTTGGGGGCGAGCGGTAAGTTAATTAA
TTTTTTTGTTTCTTCTCCTTTTCCTCTTCTACTTCGTTATAGTATCTCTTAAAAGTTATGGAAAAAATAAAATAAGAAAAACATAAAAGTAGTTEFGTG?;AGAATAGAACTTAAAAAAAAGAAAAGTAGTTGTTTGGGGGCGAGCGGTAAGTTAATTAA
641 Xon
TTGAATTGATTTGATGGAGGATTTGGGTAATCGAGAATGGGGAGTTAAAGGCAAAGAAGGGTGTCATGGAAGTTGCTTTAATTGGATGGTTATAGTTGCA TTGCAGGAAAAAGAAAAGCGGCGGGAAGGATGGAAAAGACGAGTGTGGGAAGGTCT:%_
TTGAATTGATTTGATGGAGGATTTGGGTAATCGAGAATGGGGAGTTAAAGGCAAAGAAGGGTGTCATGGAAGTTGCTTTAATTGGATGGTTATAGTTGCAGGTTGCAGGAAAAAGAAAAGCGGCGGGAAGGATGGAAAAGACGAGTGTGGGAAGGTCTAC
TTGAATTGATTTGATGGAGGATTTGGGTAATCGAGAATGGGGAGTTAAAGGCAAAGAAGGGTGTCATGGAAGTTGCTTTAATTGGATGGTTATAGTTGCAGGT TGCAGGAAAAAGAAAAGCGGCGGGAAGGATGGAAAAGACGAGTGTGGGAAGGTCTAC
TTGAATTGATTTGATGGAGGATTTGGGTAATCGAGAATGGGGAGTTAAAGGCAAAGAAGGGTGTCATGGAAGTTGCTTTAATTGGATGGTTATAGTTGCAGGT TGCAGGAAAAAGAAAAGCGGCGGGAAGGATGGAAAAGACGAGTGTGGGAAGGTCTAC
501 960
GAGTGTAGATTTTGTTCCCTCAAGTTCTGCAAGTCTCAGGCTCTTGGGGGACACATGAACCGCCACCGCCAAGGCTAGTACCACCTATATTATTATACTTTATATTTTCTTCCTCTTTTCTTTTACCACTCCTTCTCACAAGAACCAAATCTCTTCTGGC
GAGTGTAGATTTTGTTCCCTCAAGTTCTGCAAGTCTCAGGCTCTTGGGGGACACATGAACCGCCACCGCCAAGGCTAGTACCACCTATATTATTATACTTTATATTTTCTTCCTCTTTTCTTTTACCACTCCTTCTCACAAGAACCAAATCTCTTCTGGC
GAGTGTAGATTTTGTTCCCTCAAGTTCTGCAAGTCTCAGGCTCTTGGGGGACACATGAACCGCCACCGCCAAGIGCTAGTACCACCTATATTATTATACTTTATATTTTCTTCCTCTTTTCTTTTACCACTCCTTCTCACAAGAACCAAATCTCTTCTGGC
GAGTGTAGATTTTGTTCCCTCAAGTTCTGCAAGTCTCAGGCTCTTGGGGGACACATGAACCGCCACCGCCAA CTAGTACCACCTATATTATTATACTTTATATTTTCTTCCTCTTTTCTTTTACCACTCCTTCTCACAAGAACCAAETCTCLTCTGGC
961 xo n 1120
CGTTAATGATTTGGCCATGAAAGCTTGTCATTTCAATCACAAAATGTTGTGTTGTTGGATTGCTGAAATTCGATCATCGAGAGGGCCCCTTCAGCTGTTTTTTTTTTTTCTTTTTGCTTTGCTTTATTATTTGTTTTTGTGATTGTTTTGAGCAGAGAGG
CGTTAATGATTTGGCCATGAAAGCTTGTCATTTCAATCACAAAATGTTGTGTTGTTGGATTGCTGAAATTCGATCATCGAGAGGGCCCCTTCAGCTGTTTTTTTTTTTTCTTTTTGCTTTGCTTTATTATTTGTTTTTGTGATTGTTTTGAGCAGAGAGG
CGTTAATGATTTGGCCATGAAAGCTTGTCATTTCAATCACAAAATGTTGTGTTGTTGGATTGCTGAAATTCGATCATCGAGAGGGCCCCTTCAGCTGTTTTTTTTTTTTCTTTTTGCTTTGCTTTATTATTTGTTTTTGTGATTGTTTTGAGCAGAGAGG
CGTTAATGATTTGGCCATGAAAGCTTGTCATTTCAATCACAAAATGTTGTGTTGTTGGATTGCTGAAATTCGATCATCGAGAGGGCCCCTTCAGCTGTTTTTTTTTTTTCTTTTTGCTTTGCTTTATTATTTGTTTTTGTGATTGTTTTGAGCAGAGAGG
1121 1280
GAAACGGAGACGCTGAACCAGGCTCGTCAACTGGTCTTTCGTTGTGATCATAACATTGCTGCACAAGGTGCCCCTCACTTAGGGTATGCACCCATTACTTCCATGCAGCGATTCTCTTCCTATTTCTTCTTCTTGTTCAACATTTATATATTTCATTTCT
GAAACGGAGACGCTGAACCAGGCTCGTCAACTGGTCTTTCGTTGTGATCATAACATTGCTGCACAAGGTGCCCCTCACTTAGGGTATGCACCCATTACTTCCATGCAGCGATTCTCTTCCTATTTCTTCTTCTTGTTCAACATTTATATATTTCATTTCT
GAAACGGAGACGCTGAACCAGGCTCGTCAACTGGTCTTTCGTTGTGATCATAACATTGCTGCACAAGGTGCCCCTCACTTAGGGTATGCACCCATTACTTCCATGCAGCGATTCTCTTCCTATTTCTTCTTCTTGTTCAACATTTATATATTTCATTTCT
GAAACGGAGACGCTGAACCAGGCTCGTCAACTGGTCTTTCGTTGTGATCATAACATTGCTGCACAAGGTGCCCCTCACTTAG! TATGCACCCATTACTTCCATGCAGCGATTCTCTTCCTATTTETTCTE?TTGTTCAACATTTATATATTTCATTTCT
1281 Xon 1440
CAAATACTTGTTTTTCTGTGGGTTCTTTAGCGTTTGTTAACGTTGTTTTTTCAAGGTATAACACATAATATTTGGGTACTCAGCATGACACTGTTTGATACTGCGATTTATTTGTGATAATATTCAATTCAGATGCTGCCAAACAATAGGAACGGGGGGT
CAAATACTTGTTTTTCTGTGGGTTCTTTAGCGTTTGTTAACGTTGTTTTTTCAAGGTATAACACATAATATTTGGGTACTCAGCATGACACTGTTTGATACTGCGATTTATTTGTGATAATATTCAATTCAGATGCTGCCAAACAATAGGAACGGGGGGT
CAAATACTTGTTTTTCTGTGGGTTCTTTAGCGTTTGTTAACGTTGTTTTTTCAAGGTATAACACATAATATTTGGGTACTCAGCATGACACTGTTTGATACTGCGATTTATTTGTGATAATATTCAATTCAGATGCTGCCAAACAATAGGAACGGGGGGT
CAAATACTTGTTTTTCTGTGGGTTCTTTAGCGTTTGTTAACGTTGTTTTTTCAAGGTATAACACATAATATTTGGGTACTCAGCATGACACTGTTTGATACTGCGATTTATTTGTGATAATATTCAATTCAGATGCTGCCAAACAATAGGAACGGGGGGT
1441 1600
TATCATCCCTCAGGAGACCCAACAGTGCCTCTAAGATTCCCAAGATACTTCTCAGGTTCATCCTCAACTCACATGCCACCATCCCCGCCACCGCCGCCGCCACCGCAACGACCATACCTATACCCTTCACCTACGAGGCCAGTGTCATTTGGGTCATCAC
TATCATCCCTCAGGAGACCCAACAGTGCCTCTAAGATTCCCAAGATACTTCTCAGGTTCATCCTCAACTCACATGCCACCATCCCCGCCACCGCCGCCGCCACCGCAACGACCATACCTATACCCTTCACCTACGAGGCCAGTGTCATTTGGGTCATCAC
TATCATCCCTCAGGAGACCCAACAGTGCCTCTAAGATTCCCAAGATACTTCTCAGGTTCATCCTCAACTCACATGCCACCATCCCCGCCACCGCCGCCGCCACCGCAACGACCATACCTATACCCTTCACCTACGAGGCCAGTGTCATTTGGGTCATCAC
TATCATCCCTCAGGAGACCCAACAGTGCCTCTAAGATTCCCAAGATACTTCTCAGGTTCATCCTCAACTCACATGCCACCATCCCCGCCACCGCCGCCGCCACCGCAACGACCATACCTATACCCTTCACCTACGAGGCCAGTGTCATTTGGGTCATCAC
1601 1760
ACTTCCCTCTCCAGCATGCAGTGAACGATTACTATGTGGGCCACGTGATGAGTGGTGGCAGCCACGGACACTATGTTGGAGGAGAGAGCACAAGGAGTTACACGTGCATTGGTGCACCGGTGGGGCAAGGTGGCGGATTCGCTGGTGGTAAGGAGGGGTC
ACTTCCCTCTCCAGCATGCAGTGAACGATTACTATGTGGGCCACGTGATGAGTGGTGGCAGCCACGGACACTATGTTGGAGGAGAGAGCACAAGGAGTTACACGTGCATTGGTGCACCGGTGGGGCAAGGTGGCGGATTCGCTGGTGGTAAGGAGGGGTC
ACTTCCCTCTCCAGCATGCAGTGAACGATTACTATGTGGGCCACGTGATGAGTGGTGGCAGCCACGGACACTATGTTGGAGGAGAGAGCACAAGGAGTTACACGTGCATTGGTGCACCGGTGGGGCAAGGTGGCGGATTCGCTGGTGGTAAGGAGGGGTC
ACTTCCCTCTCCAGCATGCAGTGAACGATTACTATGTGGGCCACGTGATGAGTGGTGGCAGCCACGGACACTATGTTGGAGGAGAGAGCACAAGGAGTTACACGTGCATTGGTGCACCGGTGGGGCAAGGTGGCGGATTCGCTGGTGGTAAGGAGGGGTC
1761 1866
TGCAGTGCAGGAGGAAGGGTTGAGTACTTGGGGAAGGGGCTATTCAGGTGCACAGGATCGTTTGGATCCTCCCTCAGCGATCAATCGGTTTCAAGATGGTTTCTA
TGCAGTGCAGGAGGAAGGGTTGAGTACTTGGGGAAGGGGCTATTCAGGTGCACAGGATCGTTTGGATCCTCCCTCAGCGATCAATCGGTTTCAAGATGGTTTCTA
TGCAGTGCAGGAGGAAGGGTTGAGTACTTGGGGAAGGGGCTATTCAGGTGCACAGGATCGTTTGGATCCTCCCTCAGCGATCAATCGGTTTCAAGATGGTTTCTA
TGCAGTGCAGGAGGAAGGGTTGAGTACTTGGGGAAGGGGCTATTCAGGTGCACAGGATCGTTTGGATCCTCCCTCAGCGATCAATCGGTTTCAAGATGGTTTCTA

Supplemental Fig. 1. Schematic diagram (a) according to Fig. 1 and genomic sequences (b) of Gm-JAG1 (Glyma20g25000) of the plant materials (Table 1)
Boxes in (a) and (b) and inverted colored letters in (b) indicate exon regions and the nucleic acid differences from Ln genotype, respectively.
Genotype; L. : Ln (EN, SC, FK. CL, HR), IL. : 541m, III. : 685m, and IV. : In (SC_In, FK In, CL_In, HR In).



1 EAR-motif 40
I. MRPERNP|LDLNNLPDEYSRDGKQVLEDHTSSSGCRKKKSG
III. MRPERNPLEFNNLPDEYSRDGKQVLEDHTSSSGCRKKKSG
IV. MRPERNP|L[ZILNNLPDEYSRDGKQVLEDHTSSSGCRKKKSG

41 80
GKDGKDECGKVYECRFCSLKFCKSQALGGHMNRHRQERET
GKDGKDECGKVYECRFCSLKFCKSQALGGHMNRHRQERET
GKDGKDECGKVYECRFCSLKFCKSQALGGHMNRHRQERET

81 120
ETLNQARQLVFRCDHNIAAQGAPHLGCCQTIGTGGYHPSG
ETLNQARQLVFRCDHN I AAQGAPHLGCCQTIGTGGYHPSG
ETLNQARQLVFRCDHN I AAQGAPHLGCCQTIGTGGYHPSG

121 160
DPTVPLRFPRYFSGSSSTHMPPSPPPPPPPQRPYLYPSPT

DPTVPLRFPRYFSGSSSTHMPPSPPPPPPPQRPYLYPSPT
DPTVPLRFPRYFSGSSSTHMPPSPPPPPPPQRPYLYPSPT

161 200
RPVSFGSSHFPLQHAVNDYYVGHVMSGGSHGHYVGGESTR
RPVSFGSSHFPLQHAVNDYYVGHVMSGGSHGHYVGGESTR
RPVSFGSSHFPLQHAVNDYYVGHVMSGGSHGHYVGGESTR

201 240
SYTCIGAPVGQGGGFAGGKEGSAVQEEGLSTWGRGYSGAQ
SYTCIGAPVGQGGGFAGGKEGSAVQEEGLSTWGRGYSGAQ
SYTCIGAPVGQGGGFAGGKEGSAVQEEGLSTWGRGYSGAQ

241 256
DRLDPPSAINRFQDGF
DRLDPPSAINRFQDGF
DRLDPPSAINRFQDGF

Supplemental Fig. 2. Deduced amino acid sequences of Gm-JAG1 (Glyma20g25000)
of the plant materials (Table 1) except for 541m (MInull)

Inverted colored letters indicate the nucleic acid differences from Ln genotype.
Genotype; L. : Ln (EN, SC, FK. CL, HR), II. : 541m (null), III. : 685m, and
IV.:In (SC _In,FK In,CL In, HR [n).





