
An06g02060 EXG
An15g00320 SUC
An15g04800 BGL
An12g03070 GLA
An08g08350
An15g07160 PEL
An03g01050 GLN
An14g01800 AGL
An01g00330 ABF
An03g00940 XLN
An03g00960 AXH
An14g02760 XG-EGL
An16g06800 EGL
An15g04550 XLN
An01g08170 XG-EGL
An12g02220 CBH
AN12g05010 AXE
An01g09960 BXL
An08g01900 BXL
An11g02100 BGL
An14g05800 AGU
An09g00120 FAE
An08g01760 CBH
An09g03300 AXL
An01g00780 XLN
An16g00540 AFC
An01g14670 PGA
An01g13610 AMY
An18g04810 RGX
An08g00290 LAC
An01g01260 GUS
An11g04040 PGX
An03g06740 PGX
An02g12450 PGX
An12g07500 PGX
An02g00140 BXL
An05g02440 PGA
An03g06310 PME
An14g04370 PEL
An14g01130 RGL
An14g06630 MND
An18g05620 AGD
An09g02160 RGAE
An14g05820 LAC
An04g05820 RGAE
An01g14650 RGX
An01g06620 RHA
An12g05700 RHA
An14g02920 URH
An07g00240 RHA
An10g00290 RHA
An01g14600 XLN
An03g02080 RGX
An04g09070 RHA
An11g00390 RGL
An02g01400 ABN
An11g07660 EXG
An04g09890 AGS
An02g08600 BGL
An18g04800 RHA
An12g00950 RHG
An04g08550 LPMO
An15g01890 BGL
An13g02110 AFC
An01g01340 UGH
An14g05340 URH
An13g03710 AGD
An04g06930 AMY
An03g06550 GLA
An11g03340 AMY
An04g06920 AGD
An12g02460 AGT
An12g02460 AGS
An16g06990 PGA
An03g05530 XG-EGL
An15g07760 MAN
An07g01000 RHG
An07g04930 ABN
An06g02040 BGL
An08g09140 RHA
An07g00350 AXL
An15g04900 LPMO
An03g00190 PEL
An15g07800 AGT
An15g07810 AGS
An02g03260 AGS
An07g09760 BGL
An08g01100 EXG
An09g03110 AMY
An11g03200 INU
An12g08280 INX
An06g02460
An15g05370 PGA
An09g03260 PGA
An02g04900 PGA
An08g11070 SUC
An11g04030 PEL
An02g00610 GUS
An09g03070 AGS
An16g02730 ABN
An09g00260 AGL
An09g00270 AGL
An11g06330 AGL
An07g04420 LAC
An12g02540 LPMO
An11g06320 RHG
An06g02070 RHG
An12g04610 LPMO
An04g02760 FAE
An14g07390 XLN
An09g00880 ABF
An06g02420 SUC
An15g94530 RHA
An11g03210 INX
An08g08240 BGL
An11g08700 RHG
An09g05350 FAE
An17g00520 BGL
An07g08950 EGL
An11g06540 MND
An03g03740 BGL
An12g01850 MND
An02g07590 
An09g05880 AGD
An09g01190 ABN
An01g10350 LAC
An18g05940 GAL
An01g12150 LAC
An08g10780 BXL
An08g01710 ABF
An15g02300 ABF
An01g01320 AGL
An17g00300 BXL/ABF
An01g04880 AGD
An16g02760 AFC
An01g03340 XG-EGL
An04g09690 PME
An04g09700 XGH
An01g11520 PGA
An19g00270 PEL
An11g06090 BGL
An04g03170 BGL
An14g01770 BGL
An11g00200 BGL
An12g02550 FAE
An12g10390 FAE
An15g04570 LPMO
An09g03100 AGT
An14g04200 RHG
An16g09090 
An18g03570 BGL
An16g02100 EGL
An04g02700 AGL
An18g04100 EXG
An01g06120 GDB
An01g10930 AGD
An11g03120 BXL
An06g00170 AGL
An03g05330 BGL
An03g11150 AGL
An02g13240 AGD
An05g02410 GUS
An14g04190 GBA
An07g03100 
An08g05230 LPMO
An14g02670 LPMO
An03g05380 XG-EGL
An10g00870 PLY
An01g11670 EGL
An05g01320 MAN
An16g06590 GAL
An02g10550 ABN
An15g03550 ABN
An07g07630 BGL
An11g06080 BGL
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Additional File 1. Expression profiling tree containing 168 genes encoding selected CAZymes resulting in nine main clusters (A-I).
The enzymatic function of the genes is depicted by a three-letter code (see Additional File 3 for explanation of the codes). 
Color-coding of the genes reflects the substrate they are expected to act on. Light blue = cellulose, dark blue = xylan, orange = starch, grey = inulin, 
red = pectin, green = xyloglucan, purple = galactomannan. 
Substrates A. niger was grown on are listed above the figure. Man = D-mannose, Glc = D-glucose, Frc = D-fructose, Mal = maltose, Rha = L-rham-
nose, SBP = sugar beet pulp, GG = guar gum, Suc = sucrose, Inu = inulin, GalA/Rha = mixture of D-galacturonic acid and L-rhamnose, FA = ferulic 
acid, Gal = D-galactose, Mnn = mannan, Cel = cellulose, BWX = beechwood xylan, RG = rhamnogalacturonan I, XG = xyloglucan, AP = apple 
pectin, Ara = L-arabinose, GalA = D-galacturonic acid, PGA = polygalacturonic acid, GLN = galactan, Xyl = D-xylose, Abn = arabinan. wt = wild type.
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