
YTA10              1 MMMWQRYARGAPRSLTSLSFGKASRISTVKPVLRSRMPVHQRLQTLSGLA     50 

                                   :..||:   |||:| |.|   |.||  |.::..||  

YTA12              1 --------------MLLLSW---SRIAT-KVV---RRPV--RFRSYYGL-     26 

 

YTA10             51 TRNTIHRSTQIRSFHISWTRLNENRPNKEGEGKNNGNKDNNSNK------     94 

                             |.|:|.|..:..||..:.||.|....:.|:|...||       

YTA12             27 --------THIKSLHTQYRLLNRLQENKSGNKNEDNNEDAKLNKEIPTDE     68 

 

YTA10             95 --------------------------------------------------     94 

                                                                        

YTA12             69 EVEAIRKQVEKYIEQTKNNTIPANWKEQKRKIDESIRRLEDAVLKQESNR    118 

 

YTA10             95 --EDGKDKRNEFG-SLSEYFRSKE--------------------------    115 

                       |:.|:|..|.| |.::..|:||                           

YTA12            119 IQEERKEKEEENGPSKAKSNRTKEQGYFEGNNSRNIPPPPPPPPPKPPLN    168 

 

YTA10            116 ------FANTMFLTIGFTIIFTLLTPSSNNSGDDSNRVLTFQDFKTKYLE    159 

                           ..|.....||.|...........||.::.:.: |:|||:.|.|. 

YTA12            169 DPSNPVSKNVNLFQIGLTFFLLSFLLDLLNSLEEQSEI-TWQDFREKLLA    217 

 

YTA10            160 KGLVSKIYVVNKFLVEAELVNT---------KQVVSFTIGSVDIFEEQMD    200 

                     ||.|:|:.||||.:|:..|.:.         :....|||||:|.||.::. 

YTA12            218 KGYVAKLIVVNKSMVKVMLNDNGKNQADNYGRNFYYFTIGSIDSFEHKLQ    267 

 

YTA10            201 QIQDLLNIPPRDRIPIKYIERSSPFTFLFPFLPTIILLGGLYFITRKINS    250 

                     :.||.|:|....|||:.|::..:....:|..|||::::.|:.::||:    

YTA12            268 KAQDELDIDKDFRIPVLYVQEGNWAKAMFQILPTVLMIAGIIWLTRR---    314 

 

YTA10            251 SPPNANGGGGGGLGGMFNVGKSRAKLFNKETDIKISFKNVAGCDEAKQEI    300 

                         :....||..||:|.:.:|:||.||.|||:||.||:||||||||:|| 

YTA12            315 ----SAQAAGGSRGGIFGLSRSKAKKFNTETDVKIKFKDVAGCDEAKEEI    360 

 

YTA10            301 MEFVHFLKNPGKYTKLGAKIPRGAILSGPPGTGKTLLAKATAGEANVPFL    350 

                     ||||.|||.|.:|.|:|||||||||||||||||||||||||||||.|||. 

YTA12            361 MEFVSFLKEPSRYEKMGAKIPRGAILSGPPGTGKTLLAKATAGEAGVPFY    410 

 

YTA10            351 SVSGSEFVEMFVGVGASRVRDLFTQARSMAPSIIFIDEIDAIGKERGKGG    400 

                     .|||||||||||||||:||||||..||..||||:||||||||||.|.||. 

YTA12            411 FVSGSEFVEMFVGVGAARVRDLFKTARENAPSIVFIDEIDAIGKARQKGN    460 

 

Supplementary Figure 1

TM1

TM2

YTA10            401 ALGGANDEREATLNQLLVEMDGFTTSDQVVVLAGTNRPDVLDNALMRPGR    450 

                      ..|||||||.||||:||||||||.:|.|||||||||||:||.||:|||| 

YTA12            461 -FSGANDERENTLNQMLVEMDGFTPADHVVVLAGTNRPDILDKALLRPGR    509 

 

YTA10            451 FDRHIQIDSPDVNGRQQIYLVHLKRLNLDPLLTDDMNNLSGKLATLTPGF    500 

                     |||||.||.|::.||:.|:.|||..|.    |..::.:|..:||.||||| 

YTA12            510 FDRHINIDKPELEGRKAIFAVHLHHLK----LAGEIFDLKNRLAALTPGF    555 

 

YTA10            501 TGADIANACNEAALIAARHNDPYITIHHFEQAIERVIAGLEKKTRVLSKE    550 

                     :||||||.||||||||||.::..:.::||||||||||.|:|:|:::||.| 

YTA12            556 SGADIANVCNEAALIAARSDEDAVKLNHFEQAIERVIGGVERKSKLLSPE    605 

 

YTA10            551 EKRSVAYHEAGHAVCGWFLKYADPLLKVSIIPRGQGALGYAQYLPPDQYL    600 

                     ||:.|||||||||||||:|||||||||||||||||||||||||||.|.:| 

YTA12            606 EKKVVAYHEAGHAVCGWYLKYADPLLKVSIIPRGQGALGYAQYLPGDIFL    655 

 

YTA10            601 ISEEQFRHRMIMALGGRVSEELHFPSVTSGAHDDFKKVTQMANAMVTSLG    650 

                     ::|:|.:.||.|:||||||||||||||||||.|||||||.||.||||.|| 

YTA12            656 LTEQQLKDRMTMSLGGRVSEELHFPSVTSGASDDFKKVTSMATAMVTELG    705 

 

YTA10            651 MSPKIGYLSFDQNDGNFKVNKPFSNKTARTIDLEVKSIVDDAHRACTELL    700 

                     ||.|||::::.:.|.: .:.||||::|...||.||..||.:.|..||:|| 

YTA12            706 MSDKIGWVNYQKRDDS-DLTKPFSDETGDIIDSEVYRIVQECHDRCTKLL    754 

 

YTA10            701 TKNLDKVDLVAKELLRKEAITREDMIRLLGPRPFKERNEAFEKYL-----    745 

                     .:..:.|:.:|:.||:||.:||||||.|||.|||.|||:||:|||      

YTA12            755 KEKAEDVEKIAQVLLKKEVLTREDMIDLLGKRPFPERNDAFDKYLNDYET    804 

 

YTA10            746 -----DPKSNTEPPEAPAATN*    762 

                          :.:.|.:..|...:||  

YTA12            805 EKIRKEEEKNEKRNEPKPSTN*    826 

 

 

YTA10

1 150 300 450 600 750

<40 40-50 50-80 80-200 >=200

Color key for alignment scores

PD CHAAATM TM

Aligned against YTA12


