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Isolate 542 (wild-type), junction sequence obtained by linkage to chrV:34,339+ unique region
Isolate 309 (cdc73), junction sequence obtained by linkage to chrV:34,339+ unique region

chrV:34,339+
YCLWdelta5

fragment
SUP56/SUP53

chrI:181,141-

A.

B.

ChrV

ChrI

GCR

ChrI:181341  ATCCACGAAACACACCCTCATTGGTATAATGTTGGTACTTTCATTCCTACGTAGATTATGAAGTA
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
309          ATCCACGAAACACACCCTCATTGGTATAATGTTGGTACTTTCATTCCTACGTAGATTATGAAGTA
542          ATCCACGAAACACACCCTCATTGGTATAATGTTGGTACTTTCATTCCTACGTAGATTATGAAGTA

ChrI:181276  TAGGAGGAAAAAG:AAAAAATAATGGTTGCTAAGAGATTCGAACTCTTGCATCTTACGATACCTG
             ||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
309          TAGGAGGAAAAAG:AAAAAATAATGGTTGCTAAGAGATTCGAACTCTTGCATCTTACGATACCTG
542          TAGGAGGAAAAAG:AAAAAATAATGGTTGCTAAGAGATTCGAACTCTTGCATCTTACGATACCTG
                  |   |    |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
ChrIII:90991 gttatgttgagga:AAAAAATAATGGTTGCTAAGAGATTCGAACTCTTGCATCTTACGATACCTG

ChrI:181211  AGTATTCCCACAGTT:cactgcggtcaagatatttcttgaatcaggcgccttagaccgctcggcc
             |||||||||||||||  ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
309          AGTATTCCCACAGTT:AACTGCGGTCAAGATATTTCTTGAATCAGGCGCCTTAGACCGCTCGGCC
542          AGTATTCCCACAGTT:AACTGCGGTCAAGATATTTCTTGAATCAGGCGCCTTAGACCGCTCGGCC
             ||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
ChrIII:90930 AGTATTCCCACAGTT:AACTGCGGTCAAGATATTTCTTGAATCAGGCGCCTTAGACCGCTCGGCC

ChrI:181146  aaacaaccacttatttgt
             |||||||| ||| ||||
309          AAACAACCAATTACTTGTTGAGAAATAGAGTATAATTATCCTATAAATATAACGTTTTTGAACAC
542          AAACAACCAATTACTTGTTGAGAAATAGAGTATAATTATCCTATAAATATAACGTTTTTGAACAC
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
ChrIII:90866 AAACAACCAATTACTTGTTGAGAAATAGAGTATAATTATCCTATAAATATAACGTTTTTGAACAC
 

309          ACATGAACAAGGAAGTACAGGACAATTGATTTTGAAGAGAATGTGGATTTTGATGTAATTGTTGG
542          ACATGAACAAGGAAGTACAGGACAATTGATTTTGAAGAGAATGTGGATTTTGATGTAATTGTTGG
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
ChrIII:90800 ACATGAACAAGGAAGTACAGGACAATTGATTTTGAAGAGAATGTGGATTTTGATGTAATTGTTGG

 
ChrV:34339                                                                  C
                                                                            | 
309          GATTCCATTTTTAATAAGGCAATAATATTAGGTATGTAGATATACTAGAAGTTCTCCTCGAGGC
542          GATTCCATTTTTAATAAGGCAATAATATTAGGTATGTAGATATACTAGAAGTTCTCCTCGAGGC
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
ChrIII:90734 GATTCCATTTTTAATAAGGCAATAATATTAGGTATGTAGATATACTAGAAGTTCTCCTCGAGG

ChrV:34340   TGGGTTAGCTTGAAGCGACTTTC                                                               
             |||||||||||||||||||||||
309          TGGGTTAGCTTGAAGCGACTTTC
542          TGGGTTAGCTTGAAGCGACTTTC

S10 Fig.



chrV:34,339+
YCLWdelta5
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tL(CAA)N

chrXIV:443,005-

Isolate 547 (wild-type), junction sequence obtained by linkage to chrV:34,339+ unique region

chrV:34,339+
YCLWdelta5

fragment
tL(CAA)N/SUP53

chrXIV:443,005-

C.

D.

ChrV

ChrXIV

GCR

ChrXIV:443186  ACATTTTGGAATACATATTGGGTTGATTTCCCAAGTTCTCGCTGCAATCAGATAAAAAGGA:AAAA
               ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||
Junction       ACATTTTGGAATACATATTGGGTTGATTTCCCAAGTTCTCGCTGCAATCAGATAAAAAGGA:AAAA
                                                                             ||||
ChrIII:90991                                                    gttatgttgagg:AAAA

ChrXIV:443125  AAATAATGGTTGCTAAGAGATTCGAACTCTTGCATCTTACGATACCTGAGTATTCCCACAGTTAA
               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Junction       AAATAATGGTTGCTAAGAGATTCGAACTCTTGCATCTTACGATACCTGAGTATTCCCACAGTTAA
               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
ChrIII:90978   AAATAATGGTTGCTAAGAGATTCGAACTCTTGCATCTTACGATACCTGAGTATTCCCACAGTTAA

ChrXIV:443060  CTGCGGTCAAGATATTTCTTGAATCAGGCGCCTTAGACCGCTCGGCCAAACAACCA:cttatttg
               ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||  ||| |||
Junction       CTGCGGTCAAGATATTTCTTGAATCAGGCGCCTTAGACCGCTCGGCCAAACAACCA:ATTACTTG
               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||
ChrIII:90913   CTGCGGTCAAGATATTTCTTGAATCAGGCGCCTTAGACCGCTCGGCCAAACAACCA:ATTACTTG

Junction       TTGAGAAATAGAGTATAATTATCCTATAAATATAACGTTTTTGAACACACATGAACAAGGAAGTA
               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
ChrIII:90849   TTGAGAAATAGAGTATAATTATCCTATAAATATAACGTTTTTGAACACACATGAACAAGGAAGTA

Junction       CAGGACAATTGATTTTGAAGAGAATGTGGATTTTGATGTAATTGTTGGGATTCCATTTTTAATAA
               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
ChrIII:90784   CAGGACAATTGATTTTGAAGAGAATGTGGATTTTGATGTAATTGTTGGGATTCCATTTTTAATAA

ChrV:34339                                                   CTGGGTTAGCTTGAAGCGA
                                                             |||||||||||||||||||
Junction       GGCAATAATATTAGGTATGTAGATATACTAGAAGTTCTCCTCGAGGCTGGGTTAGCTTGAAGCGA
               ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
ChrIII:90719   GGCAATAATATTAGGTATGTAGATATACTAGAAGTTCTCCTCGAGG

ChrV:34358     CTTTCTTTCTCTACTAAAGGGAATGGTCA
               |||||||||||||||||||||||||||||
Junction       CTTTCTTTCTCTACTAAAGGGAATGGTCA

S10 Fig.


