
 

 

 

Figure S4  
 

TBSR1  KEVSASKEKSNKKKMLIIGLAAGGVAAAAVVAAAIII--------------HEATKAPKDFVFNEENGEFMEVDGDACQD-ADNPIYDENG----ADDPFANE 88   

TBSR2  AQVGSSQKSKTNKKKMIIIGAAAGGVAAVAVAAAVLI--------------HEAIKPPKDFVFNDENGEFVEVDGNGAMENAENPIYDENG----ADDPFADE 89   

TBSR3  AGVSSKKKDADKKKWIYIGAGIAVGVAAIAAAAIIA---------------YEASKKAKEFNEEDVEGWDNGYDNAMQEN--DNPLYNEDA----NDDPFADE 87   

TBSR4  QGDANKSNSKKKDKYLIIGIAAAAVVAAAAIIAAILIA-------------KEASKKANDFGFNPETEEALQANNDFVQEK-ENPVYNENA----QDDPFANE 90   

TBSR5  ESGGGKSNNKKKNIYLIIGVAAGIVALAAIIAGIIIA--------------KEAAKHAAEFEFDPEKGEFIEDPGVSQEN--DNPIYDENA----NDDPFKND 89   

TBSR6  VNADSETTTKKKNIGMIIAIVASILAIIIALVIGIVLYIRHMKQEESEEESSIEMQETVISSVVNPNEGITL----------DNPLFTTSVMDQ-EEDIFAGE 97   

TBSR7  PKSRGGKTNPGKTAGIVIGVIIAILVVAAIIIITIIL-----MKRKKDNGSANDDTNNDSIDMMNEETRTTVTGEEYAT--ADNPLFSTADVDA-GIDSDSPD 100   

TBSR8  GGSANQKNNSSVMKGLYIGVGFVAALLVILIVIIVVI--FHKKKNAPPVPDQEDNKDSDLEEIETQVMSTQSTINPEEIATKDNPLFSSREIT--HDEDPFED 104   

TBSR9  NSKSANKKKKATNAGLIAGIVIVGLVLVVLLVLLVVLLI-----KKSGGNNAHDSDSETENEDLEESETQIATSIPMEEATRDNPLFSASEVA-NDNNPFSDE 102   

TBSR10 NSKSANKKKKATNAGLIAGIVIVGLVLVVLFVLLVVLLI-----KKSGGNNAHDSDSETENEDLPESETQIATSIPMEEATRDNPLFSASEVA-NDNDPFSDE 102   

TBSR11 SKKANTKKKNNGNVGLIVGIVIVGIILLVLCVLAVILLI-----QRKKNSHPDSASDNSDIEERETQISTNISLEETA--TKDNPLFSSETIT-QNNDPFSDE 100   

CTMD1  PAYQKQMDQQKSRRNMIIAIAAACVGLIVVVILIIIFL------KKRSTKEESDQSVLSMDSEQVGKYMNTSTTTAVTQ---ENPLWSSQLINYDGDDPFKGD 99   

CTMD2  AIEETPAPPKSNTMYIIIGVVAGIILLVAAALLIWFVV-----AKKKKEDEESNSTVEMVEETVTIAPTTSNTIT------NDNPLWTTSFV--GDDDPFKKD 95   

BspA   KIIFDNPEIKSVSSLLLILIIIAAIEVILICSMIILIII-----KRNEEDSSTSAIELDVEKVEAANAETELILT------NENPIFSMQ----MSDDPFAAD 93   

IBS7   LRVRPQEKGADHTQAIVLGCVGGIVAVGLGLVLAYRLSVEIYDRREYSRFEKEQQQLNWK--------------------QDSNPLYKSAITTTINPRFQEAD 88   
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