
Coverages against different reference 
sequences

• All SMRT cell data was mapped against single references sequences: pVV8, 
pVV8 w/ 4 copies of the repeated region, pVV8 with 5 copies of the 
repeated region, and pVV8 with 7 copies

• 5 copies has ‘smoothest’ coverage, likely correct
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Spikes are the 
Transposase, which 
are identical to many 
regions on plasmid 
and chromosome. 
Coverage mapping of 
these genes is 
artificial.
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