
Figure S5

A
5’ UTR  L k mm ROCc PRc

all  6 4 1 0.59 0.19
all  8 6 2 0.58 0.17
all  10 8 3 0.56 0.17
first 30nts 6 4 1 0.51 0.14
first 30nts 8 6 2 0.54 0.15
first 30nts 10 8 3 0.52 0.16
last 30 nts 6 4 1 0.51 0.14
last 30 nts 8 6 2 0.52 0.15
last 30 nts 10 8 3 0.50 0.14
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