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Supplementary Table 1. Oligonucleotides 
 
 Sequence (5 ’to 3’) 
Crystallization  

LE29 AAAGCCCCTAGCTTTTAGCTATGGGGATA 

T6’ ATTACC 

  

Activity Assays  

LE CGGGCTGCAGGAATTCGATTTGCGCTAGTGCAAAAATTACCAAAACTAACGCCTTAAAGCCCCTAGCTTTTAGCTATGGGGATACAAGGCGAAACGCCTT 

LE1 CGGGCTGCAGGAATTCGATTTGCGCTAGTGCAAAAATTACCAAAACTAACGCCTTAAAGCCCCTAGCTTTTAGCTATGGGGTTCGCCCGGAAAACGCCTT 

RE CTCATGCTTTAGCTAGAATCCCCTAGCTTTAGCTATGGGGAGTATGTCAACAAATT 

Jwt CTCATGCTTTAGCTAGAATCCCCTAGCTTTAGCTATGGGGAGTATGTCAACAAAACTAACGCCTTAAAGCCCCTAGCTTTTAGCTATGGGGATACAAGGCGAAACGCCTT 

Jwt-oh CTCATGCTTTAGCTAGAATCCCCTAGCTTTAGCTATGGGGAGTATGTCAACAAAACTAACGCCTTAAAGCCCCTAGCTTTTAGCTATGGGGATACAAGGCGAAATAAAGG 

Jwt-oh-42T CTCATGCTTTAGCTAGAATCCCCTAGCTTTAGCTATGGGGAGTATGTCAACAAAACTAACGCCTTAAAGCCCCTAGCTTTTAGCTATGGGGTTACAAGGCGAAATAAAGG 

J1 CTCATGCTTTAGCTAGAATCCCCTAGCTTTAGCTATGGGGAGTATGTCAACAAAACTAACGCCTTAAAGCCCCTAGCTTTTAGCTATGGGGTTCGCCCGGAAAACGCCTT 

J1-h CTCATGCTTTAGCTAGAATCCCCTAGCTTTAGCTATGGGGAGTATGTCAACAAAACTAACGCCTTAAAGCCCCTAGCTTTTAGCTATGGGGTTCGCCCGGAAAATCCGGG 

J2 CTCATGCTTTAGCTAGAATCCCCTAGCTTTAGCTATGGGGAGTATGTCAACAAAACTAACGCCTTAAAGCCCCTAGCTTTTAGCTATGGGGTTGCCCGAACAAACGCCTT 

J3 CTCATGCTTTAGCTAGAATCCCCTAGCTTTAGCTATGGGGAGTATGTCAACAAAACTAACGCCTTAAAGCCCCTAGCTTTTAGCTATGGGGTTCGCCCGGATGATTCCTT 

J4 CTCATGCTTTAGCTAGAATCCCCTAGCTTTAGCTATGGGGAGTATGTCAACAAAACTAACGCCTTAAACCCCCTAGCTTTTAGCTATGGGGTTCGCCCGGAAAACGCCTT 

J5 CTCATGCTTTAGCTAGAATCCCCTAGCTTTAGCTATGGGGAGTATGTCAACAAAACTAACGCCTTCAAACCCCTAGCTTTTAGCTATGGGGTTCGCCCGGAAAACGCCTT 

Tr CCGATGATGAGGAACCCCCCCCTAGAGCTTTTATTACTGATGATGAGGAACCCCCCCCTAGTGATGA 

Twtc CCGATGATGAGGAACCCCCCCCCGCCTTGTTTATTACTGATGATGAGGAACCCCCCCCTAGTGATGATGAGGATT 

T1c CCGATGATGAGGAACCCCCCCCTCCGGGCGTCGTTACTGATGATGAGGAACCCCCCCCTAGTGATGATGAGGATT 

T2c CCGATGATGAGGAACCCCCCCCGTTCGGGCTGATTACTGATGATGAGGAACCCCCCCCTAGTGATGATGAGGATT 

T3c_1 CCGATGATGAGGAACCCAATCATCCGGGCGTCGTTACTGATGATGAGGAACCCCCCCCTAGTGATGATGAGGATT 

T3c_2 CCGATGATGAGGAACCCCCCCCTAGGGGCGTCGTTACTGATGATGAGGAACCCCCCCCTAGT 

T4c CCGATGATGAGGAACCCCCCCCTCCGGGCGTCGTTAGTGATGATGAGGAACCCCCCCCTAGTGATGATGAGGATT 

T5c CCGATGATGAGGAACCCCCCCCTCCGGGCGTCGTGATTGATGATGAGGAACCCCCCCCTAGTGATGATGAGGATT 

T4r CCGATGATGAGGAACCCCCCCCTAGAGCTTTTATTAGTGATGATGAGGAACCCCCCCCTAGTGATGA 

T5r CCGATGATGAGGAACCCCCCCCTAGAGCTTTTATGATTGATGATGAGGAACCCCCCCCTAGTGATGA 

 
 
 
 


	SupplementaryCover.pdf
	Figure_S1
	Figure_S2
	Figure_S3
	Figure_S4
	SupplementaryTable1_Morero_NAR



