
Supplementary Information  

Genotyping, Quality Control (QC), and Imputation, and Population Substructure 

The ADNI-1 and ADNI-GO/2 samples were genotyped using the Illumina Human610-Quad, and 

HumanOmniExpress microarray chips (Illumina, Inc., San Diego, CA), respectively. QC 

procedures for the genotype data were performed using PLINK [1]. Samples with genotyping 

call rates<95% were excluded. Subjects with non-European ancestry were removed based on the 

self-reported ethnicity. We excluded SNPs with a minor allele frequency (MAF) <5% or 

significant deviation from Hardy-Weinberg equilibrium (P<1.0x10-6). A total of 548,010 SNPs 

for ADNI-1 and 641,106 SNPs for ADNI-GO/2 were retained after cleaning. Genome-wide 

imputation of SNP allele dosages was performed using the 1000 Genomes reference panel (v37, 

March, 2012) and IMPUTE2 software after estimating haplotypes using SHAPEIT [2, 3]. 

Imputed SNPs with an imputation quality estimate (R2)≥0.40 were used for association analyses. 

After QC, the ADNI-1 sample with GWA data consisted of 187 CN, 329 MCI, and 163 AD 

subjects, and the ADNI-GO/2 contained 118 CN, 252 MCI, and 27 AD subjects with GWA data. 

Population substructure was evaluated in each dataset with reference populations from the 1000 

Genome Project by principal components analysis using EIGENSTRAT [4]. Only individuals 

clustering with European samples were retained for further analysis. Population substructure in 

the remaining European ancestry sample was assessed using genotyped SNPs that passed QC. 

These SNPs were pruned to remove pairs with high linkage disequilibrium (LD) based on 

pairwise LD (r2) > 0.2 using PLINK, and using a window size of 1,500 SNPs. Principal 

components (PCs) of ancestry were derived using the smartpca script in EIGENSTRAT. The 

first three PCs were included as covariates in association test models to minimize spurious 

associations and maximize power to detect true associations.  



Eisai Bio Bank Description 

The Eisai Bio Bank has human brain samples from University of Miami and McLean Hospital. Total RNA purified from hippocampal 

brain regions were extracted with Qiagen RNeasy Mini Kits (Qiagen, Hilden, Germany). Poly-A-enriched mRNA was reverse 

transcribed and amplified using the Nugen Ovation Kit (NuGEN, San Carlos, CA, USA). Paired-end cDNA was sequenced with an 

Illumina MiSeq at 106 base pair length (Illumina, San Diego, CA, USA). RNA-sequencing reads were checked with FASTX-Toolkit 

(http://hannonlab.cshl.edu/fastx_toolkit), trimmed with Trimmomatic, and aligned to the GRCh38 assembly transcriptome with 

Bowtie [5]. Transcript expression levels were estimated in transcripts per million (TPM) using RSEM [6]. Samples of RNA integrity 

numbers (RIN) larger than 5 were kept for downstream analysis.  

 

Source 

Total Braak Stages   AD cases   Controls 

N 
NA 0 1 2 3 4 5 6   

N Age RIN   N Age RIN 

  (Female) (Mean/SD) (Mean/SD)   (Female) (Mean/SD) (Mean/SD) 

McLean 26 0 1 6 3 4 3 3 6   16 (7) 76.1 (5.5) 6.7 (0.95)   10 (5) 66.8 (8.9) 6.6 (1.1) 

U of Miami 25 6 0 4 1 5 3 5 1   19 (11) 85.8 (9.0) 6.6 (0.89)   6 (3) 85.7 (6.6) 6.8 (1.0) 



Co-expression network analysis 

We constructed a gene co-expression network in the human hippocampus transcriptomic data in 

the Eisai Bio Bank using an R package WGCNA [7]. The Flow chart of co-expression network 

using RNAseq data from the human hippocampal area is the following. 

 

This software defines module of genes highly co-expressed based on Pearson correlation analysis 

of gene expression values. The correlation coefficients were applied to the following function for 

calculating adjacency matrix α. 

��� = �0.5 + 0.5 × ����� , ����
�
 

where �� is a vector including expression levels of gene i in 38 samples. This power function was 

used for reducing effects of weak correlation and increasing effect of strong correlation. The 



parameter β was 12 in this study to meet scale-free topology of the co-expression networks. The 

adjacency α was used to calculate topological overlap matrix (TOM), an indicator assigned for 

every pair of genes and representing whether the pair is closely located in the co-expression 

network. Hierarchical clustering of the genes was performed based on TOM with the average 

linkage method [8]. Co-expression modules were defined from the hierarchical tree by “dynamic 

tree cut algorithm” [9]. The modules including less than 100 genes were considered as noisy 

modules and ignored for the further analyses. Expression patterns of the modules were 

summarized with their first principal components (module eigengenes). Pearson correlations 

between gene expressions and the module eigengenes were calculated as module membership 

values [7].  

Definition of brain cell type-specific genes 

We used single-cell RNA sequencing data of human brain cells published by Darmanis et al. [10]. 

Mapping results were downloaded from Gene Expression Omnibus (Accession number: 

GSE67835) and the mapped read counts were normalized into CPM (count per million) as 

previously described [10]. Cell type-specific genes were defined when median and mean 

expression levels (CPM) of genes greater than 4.0. 

 



Supplementary Table 1. Sample size and characteristics of three endophenotypes at the baseline in ADNI 1 and ADNI GO/2. 

   
 

ADNI 1  
 

ADNI GO/2 

Trait Subgroup 
 

N Age Trait 
 

N Age Trait 

(Female %) (Mean/SD) (Mean/SD) (Female %) (Mean/SD) (Mean/SD) 

CSF 
Aβ42 

ALL 
 

365 (40) 74.9 (6.9) 167.6 (55.8) 
 

365 (44.1) 72.9 (7.3) 215.6 (73.1) 

CN 
 

96 (47.9) 75.6 (4.9) 201.2 (55.6) 
 

110 (49.1) 74.8 (5.6) 231.2 (68.7) 

MCI 
 

177 (34.5) 74.6 (7.2) 161.4 (54.1) 
 

230 (42.6) 71.7 (7.4) 215.5 (73.9) 

AD 
 

92 (42.4) 74.6 (7.8) 144.3 (41.6) 
 

25 (36) 75.7 (10.8) 147.3 (39.8) 

CSF 
t-Tau 

 

ALL   365 (40) 74.9 (6.9) 98.2 (53.7)   359 (44.6) 73 (7.3) 88.2 (52.7) 

CN 
 

96 (47.9) 75.6 (4.9) 71.9 (30.6) 
 

107 (49.5) 74.8 (5.6) 72.9 (33) 

MCI 
 

177 (34.5) 74.6 (7.2) 101.1 (55.7) 
 

228 (43) 71.7 (7.4) 90.2 (56.4) 

AD   92 (42.4) 74.6 (7.8) 120.1 (57.8)   24 (37.5) 76.3 (10.7) 137.1 (56.4) 

CSF 
p-Tau  

ALL   362 (40.1) 74.9 (6.9) 34.4 (18.6)   364 (44) 72.9 (7.4) 25.2 (12.4) 

CN 
 

94 (47.9) 75.6 (5) 25.5 (14.8) 
 

109 (48.6) 74.8 (5.6) 22.6 (8.9) 

MCI 
 

176 (34.7) 74.6 (7.3) 35.4 (17.7) 
 

230 (42.6) 71.7 (7.4) 25.4 (13.3) 

AD   92 (42.4) 74.6 (7.8) 41.3 (20.3)   25 (36) 75.7 (10.8) 34 (12.7) 

HPV 

ALL   546 (40.3) 74.9 (6.7) 6500.2 (1191.3)   337 (44.5) 72.3 (7.1) 7155.2 (1101.4) 

CN 
 

166 (43.4) 75.6 (4.8) 7297.8 (922) 
 

102 (50) 74.1 (5.4) 7397.6 (848.2) 

MCI 
 

261 (36.4) 74.6 (7.1) 6378.9 (1082.6) 
 

213 (42.3) 71.1 (7.1) 7177.1 (1125.8) 

AD   119 (44.5) 74.6 (7.8) 5653.9 (1065)   22 (40.9) 74.9 (10.4) 5818.8 (996.2) 

LMiT 
  

ALL   679 (39.9) 75.4 (6.7) 8.4 (4.9)   397 (43.8) 72.8 (7.3) 10.8 (4.2) 

CN 
 

187 (43.9) 75.9 (4.9) 14.1 (3.4) 
 

118 (49.2) 74.7 (5.6) 14.4 (2.9) 

MCI 
 

329 (35) 75.3 (7.1) 7.2 (3.2) 
 

252 (42.1) 71.6 (7.4) 9.9 (3.3) 

AD   163 (45.4) 75.3 (7.7) 4.2 (2.9)   27 (37) 75.1 (10.5) 4.1 (2.6) 

LMdT 

ALL 
 

679 (39.9) 75.4 (6.7) 5.8 (5.5) 
 

397 (43.8) 72.8 (7.3) 9.1 (4.4) 

CN 
 

187 (43.9) 75.9 (4.9) 13.3 (3.6) 
 

118 (49.2) 74.7 (5.6) 13.6 (3.1) 

MCI 
 

329 (35) 75.3 (7.1) 3.8 (2.7) 
 

252 (42.1) 71.6 (7.4) 7.7 (2.8) 

AD   163 (45.4) 75.3 (7.7) 1.2 (1.9)   27 (37) 75.1 (10.5) 1.7 (2) 

 
Aβ42, t-Tau, and p-Tau: CSF biomarkers of Aβ42 and total and phosphorylated tau proteins. HPV: the MRI scan of hippocampal 
volume. LMiT and LMdT: the scores from logical memory tests (immediate and delayed recalls). CN: clinically normal subjects. MCI: 
subjects with mild cognitive impairment. ALL: a composed group of CN, MCI and AD subjects



Supplementary Table 2. Association of APOE ε4 carrier status with CSF levels of Aβ42, total tau 
(t-Tau), and phosphorylated tau (p-Tau), with hippocampal volume (HPV), and with logical 
memory tests of immediate (LMiT) and delayed (LMdT) recall. 
 

Trait Subgroup ε4 FREQ BETA SE P 

ALL 0.22 -0.95 0.07 5.43x10-41 

CSF CN 0.12 -0.87 0.14 5.46x10-9 

Aβ42 MCI 0.24 -0.89 0.09 1.48x10-20 

 AD 0.34 -0.73 0.15 6.18x10-6 

 ALL 0.22 0.69 0.07 5.31x10-21 

CSF CN 0.12 0.26 0.14 0.06 

t-Tau MCI 0.24 0.76 0.09 1.37x10-14 

AD 0.34 0.23 0.19 0.24 

 ALL 0.22 0.63 0.07 2.19x10-17 

CSF CN 0.12 0.30 0.15 0.04 

p-Tau MCI 0.24 0.68 0.10 1.04x10-11 

AD 0.34 0.23 0.18 0.22 

ALL 0.23 -0.55 0.07 1.20x10-16 

HPV CN 0.13 -0.05 0.11 0.66 

MCI 0.26 -0.29 0.09 8.04x10-4 

AD 0.35 -0.59 0.14 5.26x10-5 

ALL 0.23 -0.49 0.06 4.05x10-15 

LMiT CN 0.13 -0.08 0.09 0.36 

MCI 0.25 -0.19 0.06 2.87x10-3 

AD 0.33 0.07 0.12 0.59 

ALL 0.23 -0.55 0.06 3.77x10-19 

LMdT CN 0.13 -0.08 0.08 0.28 

MCI 0.25 -0.21 0.06 2.84x10-4 

AD 0.33 -0.05 0.10 0.61 

 

ε4 FREQ is the ε4 allele frequency. 
  



Supplementary Table 3. Association P-values of Alzheimer disease loci previously established by 

GWAS with AD-related endophenotypes according to cognitive group (Separate spreadsheet) 

  



Supplementary Table 4. Effect sizes and P-values for additional SNPs that show a suggestive 
association (P<1.0x10-6) for CSF Aβ42, total tau and phosphorylated tau levels; MRI measure of 
hippocampal volume; and test scores for immediate and delayed recall in cognitively normal, 
mild cognitively impaired, and AD subjects. (Separate spreadsheet) 



Supplementary Table 5. Top-ranked genes based on the genetic association tests in the CN and MCI subgroups 
with P<10-6.  
 
ID Symbol Entrez Gene Name 

ADAMTS18 ADAMTS18 ADAM metallopeptidase with thrombospondin type 1 motif 18 
ADAMTS3 ADAMTS3 ADAM metallopeptidase with thrombospondin type 1 motif 3 
AKR7A3 AKR7A3 aldo-keto reductase family 7 member A3 
ANAPC4 ANAPC4 anaphase promoting complex subunit 4 
ANO2 ANO2 anoctamin 2 
APOE APOE apolipoprotein E 
ARHGAP24 ARHGAP24 Rho GTPase activating protein 24 
ART3 ART3 ADP-ribosyltransferase 3 
BCL2L14 BCL2L14 BCL2 like 14 
BEST3 BEST3 bestrophin 3 
BRIP1 BRIP1 BRCA1 interacting protein C-terminal helicase 1 
C20orf96 C20orf96 chromosome 20 open reading frame 96 
C6orf58 C6orf58 chromosome 6 open reading frame 58 
CAMK2B CAMK2B calcium/calmodulin dependent protein kinase II beta 
CCDC3 CCDC3 coiled-coil domain containing 3 
CDCP1 CDCP1 CUB domain containing protein 1 
CLIC5 CLIC5 chloride intracellular channel 5 
CMAHP CMAHP cytidine monophospho-N-acetylneuraminic acid hydroxylase, pseudogene 
CYTH3 CYTH3 cytohesin 3 
DAB1 DAB1 DAB1, reelin adaptor protein 
DENND4A DENND4A DENN domain containing 4A 
DMGDH DMGDH dimethylglycine dehydrogenase 
ERBB2IP ERBIN erbb2 interacting protein 
FILIP1 FILIP1 filamin A interacting protein 1 
FLJ37035 FLJ37035 uncharacterized LOC399821 
FRA10AC1 FRA10AC1 fragile site, folic acid type, rare, fra(10)(q23.3) or fra(10)(q24.2) candidate 1 
FSHR FSHR follicle stimulating hormone receptor 
FSIP1 FSIP1 fibrous sheath interacting protein 1 
GOLM1 GOLM1 golgi membrane protein 1 
GRIN2B GRIN2B glutamate ionotropic receptor NMDA type subunit 2B 
IFITM10 IFITM10 interferon induced transmembrane protein 10 
JPH3 JPH3 junctophilin 3 
KCNE4 KCNE4 potassium voltage-gated channel subfamily E regulatory subunit 4 
KCNK10 KCNK10 potassium two pore domain channel subfamily K member 10 
KIAA2026 KIAA2026 KIAA2026 
LRRTM4 LRRTM4 leucine rich repeat transmembrane neuronal 4 
MCM5 MCM5 minichromosome maintenance complex component 5 
MMP28 MMP28 matrix metallopeptidase 28 
MTUS1 MTUS1 microtubule associated tumor suppressor 1 
NRG1 NRG1 neuregulin 1 
INADL  PATJ PATJ, crumbs cell polarity complex component 
PDGFRL PDGFRL platelet derived growth factor receptor like 
PDS5B PDS5B PDS5 cohesin associated factor B 



PLD4 PLD4 phospholipase D family member 4 
PRKG1 PRKG1 protein kinase, cGMP-dependent, type I 
RCAN1 RCAN1 regulator of calcineurin 1 
RGS19 RGS19 regulator of G-protein signaling 19 
RNF165 RNF165 ring finger protein 165 
SDAD1 SDAD1 SDA1 domain containing 1 
SNTB2 SNTB2 syntrophin beta 2 
SORCS1 SORCS1 sortilin related VPS10 domain containing receptor 1 
SRRM4 SRRM4 serine/arginine repetitive matrix 4 
SYT9 SYT9 synaptotagmin 9 
TEKT5 TEKT5 tektin 5 
TNIK TNIK TRAF2 and NCK interacting kinase 
TRPV2 TRPV2 transient receptor potential cation channel subfamily V member 2 
WBSCR17 WBSCR17 Williams-Beuren syndrome chromosome region 17 
WDR5 WDR5 WD repeat domain 5 
ZCCHC4 ZCCHC4 zinc finger CCHC-type containing 4 
ZNF7 ZNF7 zinc finger protein 7 
ZNF804B ZNF804B zinc finger protein 804B  

 

  



Supplementary Table 6. Co-expression network profiles for the modules that contain known AD genes as well 
as the genes with significant association (P<1.0x10-6) with at least one trait for CN, MCI, or all subjects.  

Module 
(Size)  Gene (MM) Known AD genes (MM) 

in a same module 
Enriched Gene Ontology 
(FDR) 

Enriched Diseases 
(FDR) 

M1 
(1618) 

C14orf79 (0.49) MAPT-AS1 (0.37)   AD (6.2x10-3) 

M2 
(314) 

PRKG1(0.88) 
GLIS3 (0.89) 
FERMT2 (0.80) 

Protein binding (6.8x10-39) 
Focal adhesion (1.9x10-10) 
Signal transduction (8.8x10-10) 

AD (2.2x10-9) 
CP (3.1x10-9) 
PD (8.4x10-7) 

M3 
(528) 

ARHGAP24 (0.07) BZRAP1-AS1 (0.59)     

M4 
(229) 

MTUS1(0.87) BACE1-AS (0.72) 
Protein binding (3.5x10-8)   

ERBIN (0.86) ZCWPW1 (0.67) 

M5 
(879) 

AKAP9 (0.66) CELF1 (0.82) 
DNA binding (2.0x10-43) 
Protein binding (7.6x10-40) 
Transcription (3.3x10-39) 

Schizophrenia (3.0x10-4) 
AD (0.01) 
PD (0.01) 

M6 
(843) APOE (0.65)  APOE (0.65) 

Type I interferon signaling  
(0.03) 

  

M7 
(3885) 

GRIN2B (0.95) 
CAMK2B (0.88) 
SRRM4 (0.84) 
NRG1 (0.83) 
JPH3 (0.78) 
DAB1 (0.73) 
ZNF804B (0.55) 
BRIP1 (0.51) 

PTK2B (0.89) 
APP (0.86) 
PLXNA4 (0.84) 
MAPT (0.75) 
BZRAP1 (0.67) 
PSEN2 (0.64) 

Chemical synaptic transmission  
(1.8x10-84) 
Neuron projection (1.7x10-30) 
Nervous system development 
Axon guidance (1.6x10-24) 
Postsynaptic density (8.6x10-22) 

AD (1.8x10-46) 
PD (1.3x10-25) 
CP (2.4x10-23) 

M8 
(476) 

RCAN1 (0.74) 
BIN1 (0.87) 
PSEN1 (0.79) 

Protein binding (2.8x10-16) 
Microtubule binding (4.1x10-5) 
Regulation cell shape (2.3x10-4) 

AD (3.8x10-5) 
Schizophrenia (0.01) 
CP (0.01) 

 

Module membership (MM) means a hub-gene score in a module of co-expression network. The FDR indicates false 
discovery rate estimated using the Benjamin-Hochberg procedure. Enriched diseases were the first three enriched diseases 

for the module.  Bold SNPs denote the study-wide significant association (P<8.33x10-9) with a trait. AD, PD, or 
CP indicates Alzheimer disease, Parkinson disease, and cognitive performance, respectively. 

  



Supplementary Table 7. Correlation expression matrix for genes which were suggestively associated with at 
least one endophenotypes or were previously identifed in GWAS of AD risk (Separate spreadsheet) 

  



Supplementary Table 8. Rank of the identified modules in enrichment analysis in co-expression networks 
from the human hippocampal area 

Module # of Genes in a 
Module 

# of AD-associated 
Genes  

in a Module 
P-value FDR 

M7 3885 265 1.06x10-47 1.81x10-46 
M2 314 32 1.27x10-10 2.17x10-9 

Module X1 289 23 3.86x10-6 2.19x10-5 
Module X2 379 28 1.57x10-6 2.67x10-5 

M8 476 32 2.23x10-6 3.7x10-5 
Module X3 379 27 4.71x10-6 4.c01x10-5 
Module X4 299 13 1.69x10-4 0.001 

M1 1618 66 4.86x10-4 0.006 
Module X5 286 18 7.59x10-4 0.006 

M5 879 39 0.002 0.011 
Module X6 252 16 0.001 0.011 
Module X7 244 15 0.003 0.021 
Module X8 590 27 0.005 0.022 
Module X9 379 12 0.004 0.025 

The number of total AD-associated genes is 1,101 obtained from GWASdb2 [11]. The bold modules contain top 
ranked genes (P<1.0x10-6) in this study. 

  



Supplementary Table 9. Genetic associations with CSF biomarkers for the SNPs which were identified in the 
Deming et al. study [12] with genome-wide significant association with CSF biomarkers (Separate spreadsheet) 



Supplementary Table 10. Previous findings for loci showing at least suggestive evidence for association (P < 1.0x10-6) in the current study for AD-
related endophenotypes. 

Current Study 
 

Previous Studies 

Trait Sub GENE CH SNP Beta SE P-value   Statistical Method/Trait SNP P-value Ref 

Aβ42 
CN 

AKR7A3 1 rs59348345 0.88 0.18 5.06x10-7 
 

Entire brain (voxel-GWAS)  rs710865 1.10x10-7 [13] 

GRIN2B 12 rs74442473 -1.02 0.18 2.52x10-8 
 

Temporal lobe atrophy rs11055612 1.20x10-7 [14] 

KCNK10 14 rs17692117 -1.05 0.21 5.30x10-7   Information processing speed rs17124581 2.71x10-6  [15] 

AD ERBB4 2 rs839506 -0.60 0.11 1.73x10-7   Copy number variant (AD patients only) . .  [16, 17] 

t-Tau 
CN SRRM4 12 rs10775009 0.51 0.09 1.59x10-9   GWAS of CSF t-Tau rs1997111 2.11x10-7 [18]  

AD RELN 7 rs3819489 -0.78 0.15 2.20x10-7   GWAS of Braak score (from controls) rs6943822 0.02 [20] 

HPV 

CN MTUS1 8 rs4921790 0.61 0.10 4.58x10-8 
 

GWAS of CSF p-Tau rs7842088 2.12x10-7 [18] 

AD AKAP9 7 rs149454736 1.91 0.33 4.76x10-9   
AD using whole exome sequencing 

in African Americans  
 rs144662445 
rs149979685  

0.002  [20] 

LMT MCI NRG1 8 rs118130881 -0.61 0.11 1.27x10-8   AD using linkage analysis rs392499 0.01  [21] 

 



Supplementary Figure 1. Quantile-quantile plots of observed (y-axis) vs. expected (x-axis) P-values for 
CSF Aβ42 in the total sample (ALL), Clinically normal (CN), Mild Cognitively Impaired (MCI), and AD 
subjects.  

 

  



Supplementary Figure 2. Quantile-quantile plots of observed (y-axis) vs. expected (x-axis) P-values for 
CSF t-Tau in the total sample (ALL), Clinically normal (CN), Mild Cognitively Impaired (MCI), and AD 
subjects.  

 

  



Supplementary Figure 3. Quantile-quantile plots of observed (y-axis) vs. expected (x-axis) P-values for 
CSF p-Tau from the sample in ALL, Clinically normal (CN), Mild Cognitive Impairment (MCI), and AD.  

 

  



Supplementary Figure 4. Quantile-quantile plots of observed (y-axis) vs. expected (x-axis) P-values for 
Hippocampal volume (HPV) from the sample in ALL, Clinically normal (CN), Mild Cognitive 
Impairment (MCI), and AD.  

 

  



Supplementary Figure 5. Quantile-quantile plots of observed (y-axis) vs. expected (x-axis) P-values for 
logical memory test (LMT)-immediate recalls from the sample in ALL, Clinically normal (CN), Mild 
Cognitive Impairment (MCI), and AD.  

 

  



Supplementary Figure 6. Quantile-quantile plots of observed (y-axis) vs. expected (x-axis) P-values for 
logical memory test (LMT)-delayed recalls from the sample in ALL, Clinically normal (CN), Mild 
Cognitive Impairment (MCI), and AD.  

 

 

  



Supplementary Figure 7. Manhattan plot showing the meta-analyzed results of CSF Aβ42 from all the 
subjects and three subgroups (CN: clinically normal, MCI: mild cognitive impairment, and AD). Blue dot 
line represents the genome-wide significance threshold of P<5.0x10-8, and the red dot line indicates 
study-wide significant threshold of P<8.33x10-9. Loci achieving study-wide significance are highlighted 
in red, and loci at genome-wide significance are in blue.  

 

  



Supplementary Figure 8. Manhattan plot showing the meta-analyzed results of CSF total Tau from all 
the subjects and three subgroups (CN: clinically normal, MCI: mild cognitive impairment, and AD). Blue 
dot line represents the genome-wide significance threshold of P<5.0x10-8, and the red dot line indicates 
study-wide significant threshold of P<8.33x10-9. Loci achieving study-wide significance are highlighted 
in red, and loci at genome-wide significance are in blue.  

 

  



Supplementary Figure 9. Manhattan plot showing the meta-analyzed results of CSF phosphorylated tau 
from all the subjects and three subgroups (CN: clinically normal, MCI: mild cognitive impairment, and 
AD). Blue dot line represents the genome-wide significance threshold of P<5.0x10-8, and the red dot line 
indicates study-wide significant threshold of P<8.33x10-9. Loci achieving study-wide significance are 
highlighted in red, and loci at genome-wide significance are in blue.  

 

  



Supplementary Figure 10. Manhattan plot showing the meta-analyzed results of hippocampal volume 
(HPV) in brains from all the subjects and three subgroups (CN: clinically normal, MCI: mild cognitive 
impairment, and AD). Blue dot line represents the genome-wide significance threshold of P<5.0x10-8, and 
the red dot line indicates study-wide significant threshold of P<8.33x10-9. Loci achieving study-wide 
significance are highlighted in red, and loci at genome-wide significance are in blue.  

 

  



Supplementary Figure 11. Manhattan plot showing the meta-analyzed results of logical memory test 
(LMT)-immediate recall from all the subjects and three subgroups (CN: clinically normal and MCI: mild 
cognitive impairment). Blue dot line represents the genome-wide significance threshold of P<5.0x10-8, 
and the red dot line indicates study-wide significant threshold of P<8.33x10-9. Loci achieving study-wide 
significance are highlighted in red, and loci at genome-wide significance are in blue.  

 

  



Supplementary Figure 12. Manhattan plot showing the meta-analyzed results of logical memory test 
(LMT)-delayed recall from all the subjects and three subgroups (CN: clinically normal and MCI: mild 
cognitive impairment). Blue dot line represents the genome-wide significance threshold of P<5.0x10-8, 
and the red dot line indicates study-wide significant threshold of P<8.33x10-9. Loci achieving study-wide 
significance are highlighted in red, and loci at genome-wide significance are in blue.  

 

 



Supplementary Figure 13.  Regional association plots of (A) PDE7B from association test with hippocampal volume in 
AD subjects, (B) GRIN2B from association test with CSF Aβ42 in CN subjects, (C) NRG1 from logical memory test 
immediate recall in MCI subjects, (D) AKAP9 from CSF phosphorylated Tau in the MCI subjects, and (E) BDNF from 
CSF phosphorylated Tau using CN subjects 

A. 

 

B. 

 



C. 

 

D. 

 

  



E. 

 

 

  



Supplementary Figure 14. Association between gene expression levels in brains from the GTEx Portal 
database and SNPs. A. C14orf79 in hippocampus and rs2819438. B. MTUS1 in caudate and rs55653268. 

 

 

  



Supplementary Figure 15. Expression of MTUS1 in mouse and human brain. (A) Expression 
profiles in murine myeloid cells. (B) Cell type specific expression in human and mouse. Data 
were obtained from: http://web.stanford.edu/group/barres_lab/brainseqMariko/brainseq2.html.   
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Supplementary Table 1. Association P -values of Alzheimer disease loci previously established by GWAS with CSF biomarkers of Aß42, total and phosphorylated tau, MRI hippocampal volume, and test scores for immediate and delayed recall in normal, mild cognitively impaired, and AD subjects. 

CSF Aβ42 CSF t-Tau CSF p-Tau HPV LMiT LMdT

ALL CN MCI AD ALL CN MCI AD ALL CN MCI AD ALL CN MCI AD ALL CN MCI AD ALL CN MCI AD

CHR BP SNP Gene Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P Beta SE P

1 207692049 rs6656401 CR1 -0.12 0.07 0.11 -0.06 0.15 0.67 -0.09 0.10 0.35 -0.01 0.13 0.97 0.08 0.08 0.30 0.10 0.13 0.44 0.04 0.10 0.69 -0.04 0.15 0.77 0.07 0.07 0.33 0.01 0.14 0.93 0.05 0.10 0.63 -0.01 0.14 0.96 -0.02 0.06 0.74 0.12 0.10 0.25 0.08 0.08 0.31 0.02 0.12 0.88 -0.14 0.06 0.02 -0.20 0.08 0.01 0.01 0.06 0.93 0.06 0.10 0.58 -0.14 0.06 0.02 -0.13 0.07 0.07 -0.01 0.06 0.90 0.05 0.08 0.53

2 127892810 rs6733839 BIN1 -0.06 0.06 0.26 -0.11 0.10 0.26 -0.03 0.08 0.71 -0.06 0.12 0.60 0.02 0.06 0.74 -0.02 0.09 0.87 0.00 0.08 1.00 -0.04 0.14 0.77 0.04 0.06 0.53 -0.01 0.09 0.89 0.01 0.08 0.89 -0.09 0.13 0.49 -0.02 0.05 0.64 0.03 0.07 0.70 -0.06 0.07 0.38 -0.11 0.10 0.26 -0.03 0.05 0.46 -0.01 0.06 0.93 -0.04 0.05 0.44 -0.03 0.08 0.68 -0.01 0.05 0.80 -0.01 0.05 0.90 0.00 0.05 0.93 -0.05 0.06 0.43

2 234068476 rs35349669 INPP5D -0.10 0.05 0.07 -0.15 0.10 0.13 -0.05 0.07 0.48 0.23 0.12 0.05 0.07 0.06 0.22 -0.01 0.09 0.93 0.09 0.07 0.19 -0.19 0.13 0.16 0.09 0.05 0.10 -0.02 0.10 0.82 0.13 0.07 0.08 -0.21 0.13 0.10 -0.08 0.05 0.12 -0.05 0.07 0.52 -0.05 0.06 0.42 0.07 0.11 0.55 -0.08 0.04 0.06 0.04 0.06 0.51 -0.10 0.04 0.02 -0.06 0.09 0.49 -0.05 0.04 0.22 0.01 0.05 0.79 -0.06 0.04 0.12 -0.15 0.07 0.04

5 88223420 rs190982 MEF2C -0.05 0.06 0.41 0.00 0.10 0.99 -0.11 0.08 0.18 -0.21 0.13 0.12 0.22 0.06 1.94E-04 0.06 0.09 0.55 0.31 0.08 1.03E-04 -0.10 0.15 0.52 0.13 0.06 0.03 0.07 0.10 0.49 0.18 0.08 0.02 0.03 0.15 0.84 -0.02 0.05 0.75 0.07 0.07 0.31 -0.01 0.07 0.84 -0.07 0.12 0.59 -0.03 0.05 0.58 0.03 0.06 0.64 -0.07 0.05 0.13 -0.25 0.09 9.30E-03 -0.07 0.05 0.17 0.02 0.05 0.74 -0.11 0.04 0.01 -0.12 0.08 0.10

5 139707439 rs11168036 HBEGF 0.01 0.06 0.84 0.00 0.10 0.98 0.08 0.08 0.33 -0.15 0.11 0.20 -0.01 0.06 0.89 0.08 0.09 0.37 -0.07 0.08 0.38 0.10 0.13 0.46 0.01 0.06 0.90 0.23 0.09 0.02 -0.12 0.08 0.12 0.13 0.13 0.30 -0.02 0.05 0.68 -0.02 0.07 0.80 -0.02 0.06 0.79 0.19 0.10 0.06 0.03 0.05 0.54 -0.04 0.06 0.49 0.09 0.05 0.04 0.04 0.08 0.59 0.01 0.05 0.80 -0.01 0.05 0.77 0.06 0.04 0.19 0.00 0.06 0.96

6 32578530 rs9271192 HLA region 0.02 0.06 0.75 0.26 0.11 0.02 -0.04 0.09 0.64 0.13 0.12 0.30 -0.02 0.07 0.81 -0.02 0.10 0.84 -0.06 0.09 0.50 -0.09 0.14 0.52 0.02 0.06 0.82 -0.07 0.11 0.51 0.01 0.09 0.87 -0.11 0.14 0.41 0.05 0.06 0.39 0.03 0.08 0.72 0.06 0.07 0.39 -0.09 0.11 0.43 0.05 0.05 0.31 0.08 0.06 0.23 0.07 0.05 0.19 0.12 0.09 0.18 0.07 0.05 0.20 0.07 0.05 0.22 0.06 0.05 0.24 0.00 0.07 0.97

6 47487762 rs10948363 CD2AP 0.06 0.06 0.33 -0.10 0.12 0.41 0.00 0.08 0.98 0.34 0.12 4.15E-03 -0.05 0.06 0.44 -0.04 0.11 0.71 -0.03 0.08 0.73 -0.10 0.14 0.45 -0.07 0.06 0.27 0.05 0.12 0.65 -0.04 0.08 0.59 -0.23 0.13 0.08 0.01 0.05 0.82 0.10 0.08 0.22 -0.11 0.07 0.11 -0.10 0.11 0.34 0.04 0.05 0.40 -0.02 0.07 0.76 0.00 0.05 0.98 -0.02 0.09 0.82 0.01 0.05 0.91 -0.06 0.06 0.25 -0.06 0.05 0.23 -0.03 0.07 0.69

7 37841534 rs2718058 NME8 -0.02 0.06 0.71 -0.06 0.11 0.57 0.01 0.07 0.90 0.11 0.12 0.36 0.07 0.06 0.21 0.01 0.10 0.95 0.06 0.07 0.44 0.10 0.14 0.45 0.03 0.06 0.64 -0.02 0.10 0.82 0.02 0.07 0.81 -0.05 0.13 0.68 -0.07 0.05 0.13 0.00 0.07 0.96 -0.11 0.06 0.06 0.13 0.10 0.23 -0.04 0.04 0.39 0.03 0.06 0.65 -0.02 0.04 0.59 0.00 0.09 0.97 -0.07 0.04 0.14 -0.06 0.05 0.22 -0.04 0.04 0.38 0.00 0.07 0.97

7 100004446 rs1476679 ZCWPW1 -0.09 0.06 0.16 -0.09 0.11 0.43 -0.07 0.08 0.37 0.02 0.13 0.90 0.10 0.06 0.10 0.08 0.10 0.43 0.05 0.08 0.58 -0.32 0.15 0.03 0.15 0.06 0.02 0.19 0.10 0.06 0.09 0.08 0.28 -0.26 0.15 0.07 -0.04 0.05 0.43 -0.01 0.07 0.88 0.04 0.07 0.56 . . . -0.12 0.05 0.01 -0.03 0.06 0.64 -0.10 0.05 0.05 . . . -0.10 0.05 0.03 -0.02 0.05 0.62 -0.09 0.05 0.05 . . .

7 143110762 rs11771145 EPHA1 0.05 0.06 0.41 0.09 0.10 0.39 0.09 0.08 0.28 -0.10 0.12 0.41 0.11 0.06 0.06 0.04 0.09 0.68 0.04 0.08 0.62 -0.28 0.13 0.04 0.07 0.06 0.20 -0.01 0.10 0.94 -0.01 0.08 0.94 -0.30 0.13 0.02 -0.09 0.05 0.08 -0.03 0.07 0.68 -0.09 0.06 0.14 0.04 0.11 0.70 0.00 0.05 0.96 0.03 0.06 0.60 -0.02 0.05 0.62 -0.13 0.09 0.16 -0.01 0.05 0.83 0.00 0.05 0.96 0.02 0.04 0.65 -0.04 0.07 0.55

8 27195121 rs28834970 PTK2B 0.06 0.06 0.26 0.14 0.10 0.17 0.04 0.08 0.64 -0.04 0.12 0.73 -0.06 0.06 0.29 -0.04 0.09 0.64 -0.06 0.08 0.44 -0.01 0.14 0.96 -0.01 0.06 0.90 -0.03 0.10 0.75 0.03 0.08 0.73 0.01 0.13 0.95 0.03 0.05 0.61 -0.01 0.07 0.91 0.01 0.06 0.81 . . . 0.03 0.05 0.56 0.11 0.06 0.06 -0.03 0.04 0.49 -0.03 0.09 0.74 0.00 0.05 0.95 0.09 0.05 0.05 -0.07 0.04 0.08 -0.05 0.07 0.51

8 27467686 rs9331896 CLU -0.07 0.06 0.27 -0.05 0.10 0.59 -0.05 0.08 0.57 0.01 0.12 0.96 0.03 0.06 0.57 -0.01 0.09 0.96 0.07 0.08 0.37 0.17 0.14 0.23 0.05 0.06 0.42 0.07 0.10 0.46 0.07 0.08 0.41 0.16 0.13 0.25 -0.05 0.05 0.36 -0.06 0.07 0.42 -0.05 0.07 0.48 . . . 0.01 0.05 0.89 0.02 0.06 0.76 0.06 0.05 0.18 -0.02 0.09 0.85 -0.04 0.05 0.41 -0.06 0.05 0.23 0.02 0.05 0.69 -0.05 0.07 0.44

10 11720308 rs7920721 USP6NL -0.07 0.06 0.21 -0.25 0.10 0.01 -0.03 0.07 0.69 0.05 0.11 0.63 -0.01 0.06 0.87 0.04 0.09 0.64 -0.01 0.07 0.95 -0.07 0.13 0.57 -0.01 0.06 0.89 0.07 0.10 0.48 0.00 0.07 0.97 -0.15 0.12 0.23 0.06 0.05 0.25 0.03 0.07 0.69 0.09 0.06 0.14 -0.10 0.09 0.29 0.08 0.05 0.07 0.05 0.06 0.38 0.10 0.04 0.02 0.09 0.08 0.24 0.01 0.05 0.85 -0.01 0.05 0.85 0.07 0.04 0.08 -0.11 0.06 0.08

11 47557871 rs10838725 CELF1 0.08 0.06 0.17 0.15 0.11 0.15 0.08 0.08 0.29 0.12 0.14 0.37 0.00 0.06 0.98 -0.14 0.09 0.13 0.01 0.08 0.90 0.06 0.16 0.70 -0.07 0.06 0.23 -0.19 0.10 0.05 -0.11 0.08 0.17 0.19 0.15 0.22 -0.01 0.05 0.81 0.06 0.07 0.39 0.02 0.06 0.75 -0.24 0.12 0.05 0.01 0.05 0.84 0.10 0.06 0.09 -0.03 0.05 0.55 0.02 0.09 0.80 0.02 0.05 0.68 0.10 0.05 0.06 -0.01 0.04 0.87 -0.05 0.08 0.47

11 59923508 rs983392 MS4A region 0.00 0.05 0.94 0.12 0.09 0.20 -0.03 0.08 0.68 0.01 0.12 0.93 0.10 0.06 0.07 0.10 0.08 0.25 0.03 0.08 0.65 0.17 0.13 0.22 0.08 0.06 0.16 0.06 0.09 0.47 0.04 0.08 0.59 0.09 0.13 0.50 -0.10 0.05 0.05 0.01 0.07 0.83 -0.06 0.06 0.33 -0.13 0.11 0.24 -0.08 0.05 0.09 -0.04 0.05 0.50 -0.02 0.05 0.75 0.04 0.09 0.63 -0.11 0.05 0.02 -0.01 0.05 0.81 -0.04 0.04 0.34 0.00 0.07 1.00

11 85867875 rs10792832 PICALM 0.06 0.06 0.26 0.08 0.10 0.43 0.06 0.08 0.40 -0.12 0.12 0.34 -0.11 0.06 0.06 0.10 0.09 0.29 -0.20 0.08 0.01 -0.02 0.14 0.89 -0.11 0.06 0.06 0.08 0.10 0.43 -0.22 0.08 5.55E-03 0.08 0.13 0.53 0.13 0.05 0.01 0.11 0.07 0.13 0.13 0.06 0.05 0.06 0.11 0.55 0.07 0.05 0.11 -0.02 0.06 0.79 0.08 0.05 0.08 0.10 0.09 0.25 0.02 0.05 0.61 -0.08 0.05 0.11 0.04 0.04 0.35 0.02 0.07 0.80

11 121435587 rs11218343 SORL1 -0.23 0.15 0.11 -0.40 0.27 0.14 -0.12 0.18 0.51 -0.27 0.49 0.59 0.10 0.15 0.52 0.17 0.24 0.47 0.05 0.19 0.79 -0.32 0.57 0.57 0.11 0.15 0.47 0.32 0.25 0.21 0.00 0.18 0.99 -0.08 0.55 0.88 -0.26 0.12 0.03 -0.25 0.16 0.13 -0.16 0.16 0.31 -0.38 0.27 0.17 -0.14 0.12 0.22 -0.18 0.14 0.19 -0.09 0.12 0.44 0.10 0.22 0.66 -0.25 0.12 0.03 -0.21 0.12 0.07 -0.20 0.11 0.07 -0.16 0.18 0.37

14 53400629 rs17125944 FERMT2 0.20 0.09 0.04 0.14 0.18 0.44 0.20 0.13 0.13 0.09 0.18 0.62 0.03 0.10 0.78 -0.02 0.17 0.92 0.09 0.13 0.46 0.12 0.21 0.58 -0.04 0.10 0.65 0.01 0.17 0.93 -0.04 0.13 0.78 0.07 0.20 0.73 0.10 0.09 0.27 -0.15 0.13 0.24 0.07 0.11 0.52 0.22 0.17 0.19 0.10 0.08 0.22 0.05 0.11 0.66 0.01 0.08 0.87 -0.02 0.13 0.88 0.13 0.08 0.09 0.10 0.09 0.27 0.03 0.08 0.66 0.09 0.11 0.42

14 92926952 rs10498633 SLC24A4 -0.14 0.07 0.03 -0.32 0.12 5.93E-03 -0.05 0.09 0.54 -0.04 0.14 0.77 0.07 0.07 0.31 0.12 0.11 0.26 0.04 0.09 0.67 0.04 0.16 0.79 0.12 0.07 0.08 0.20 0.11 0.07 0.05 0.09 0.59 -0.06 0.15 0.71 0.04 0.06 0.44 0.08 0.08 0.37 0.02 0.07 0.74 -0.15 0.11 0.20 0.03 0.05 0.59 -0.07 0.07 0.28 0.06 0.05 0.28 -0.11 0.10 0.25 0.02 0.05 0.73 -0.04 0.06 0.46 0.11 0.05 0.02 0.10 0.08 0.20

17 44353222 rs2732703 KANSL1 -0.15 0.10 0.12 -0.02 0.20 0.93 -0.28 0.13 0.03 0.15 0.21 0.48 0.02 0.10 0.85 -0.13 0.18 0.46 0.12 0.13 0.38 -0.40 0.24 0.09 -0.06 0.10 0.57 0.10 0.18 0.57 -0.01 0.13 0.97 -0.61 0.22 0.01 -0.05 0.09 0.60 0.10 0.12 0.41 -0.09 0.11 0.42 0.11 0.19 0.56 -0.05 0.08 0.55 0.05 0.10 0.60 -0.12 0.08 0.13 0.14 0.15 0.38 0.00 0.08 0.96 0.03 0.08 0.71 0.03 0.07 0.71 0.13 0.12 0.30

17 56409089 rs2632516 BZRAP1 -0.05 0.05 0.38 -0.08 0.10 0.42 -0.10 0.07 0.17 -0.01 0.12 0.91 -0.10 0.05 0.07 -0.15 0.09 0.08 -0.04 0.07 0.60 0.07 0.14 0.64 -0.07 0.05 0.19 -0.10 0.09 0.26 -0.03 0.07 0.66 -0.01 0.13 0.94 0.01 0.05 0.76 0.01 0.07 0.85 0.02 0.06 0.69 0.10 0.11 0.34 0.09 0.04 0.03 0.03 0.05 0.61 0.07 0.04 0.10 -0.04 0.08 0.65 0.06 0.04 0.18 0.02 0.05 0.61 0.02 0.04 0.55 0.01 0.07 0.89

19 3405592 rs9749589 NFIC -0.05 0.08 0.56 -0.26 0.15 0.08 0.03 0.11 0.81 0.07 0.18 0.72 -0.04 0.08 0.62 0.20 0.13 0.13 -0.07 0.11 0.53 0.11 0.21 0.59 0.00 0.08 0.97 0.14 0.14 0.32 -0.03 0.11 0.77 -0.09 0.20 0.67 0.06 0.07 0.41 -0.12 0.10 0.24 0.05 0.09 0.61 0.02 0.16 0.91 0.08 0.07 0.21 -0.08 0.08 0.35 -0.01 0.07 0.87 -0.20 0.12 0.11 0.08 0.07 0.20 -0.04 0.07 0.52 -0.01 0.06 0.87 -0.10 0.10 0.31

19 1063443 rs4147929 ABCA7 -0.08 0.07 0.22 0.20 0.15 0.18 -0.15 0.09 0.08 0.07 0.14 0.63 0.12 0.07 0.09 0.01 0.14 0.93 0.08 0.09 0.39 0.11 0.16 0.50 0.11 0.07 0.10 0.11 0.14 0.45 0.08 0.09 0.35 0.05 0.15 0.76 -0.03 0.06 0.57 0.02 0.10 0.84 -0.10 0.07 0.20 0.24 0.13 0.06 -0.04 0.06 0.45 -0.07 0.08 0.35 0.00 0.05 0.99 0.12 0.10 0.24 -0.07 0.06 0.20 -0.05 0.06 0.45 -0.04 0.05 0.49 0.11 0.08 0.21

19 51727962 rs3865444 CD33 -0.01 0.06 0.87 -0.18 0.11 0.09 0.03 0.08 0.72 -0.07 0.12 0.55 0.01 0.06 0.89 -0.09 0.10 0.35 0.03 0.08 0.68 -0.11 0.14 0.43 -0.04 0.06 0.51 -0.13 0.10 0.20 -0.04 0.08 0.59 -0.10 0.14 0.48 0.04 0.05 0.41 0.07 0.07 0.30 0.01 0.07 0.86 0.07 0.11 0.56 0.06 0.05 0.23 0.03 0.06 0.63 0.07 0.05 0.16 -0.02 0.09 0.82 0.02 0.05 0.75 -0.03 0.05 0.50 0.07 0.05 0.12 0.11 0.07 0.13

20 55018260 rs7274581 CASS4 0.02 0.09 0.80 0.36 0.16 0.03 -0.13 0.12 0.28 0.40 0.21 0.06 0.24 0.09 0.01 -0.04 0.15 0.80 0.33 0.12 6.40E-03 -0.13 0.24 0.59 0.15 0.09 0.10 -0.32 0.16 0.04 0.30 0.12 0.01 -0.02 0.23 0.94 -0.05 0.08 0.55 0.02 0.11 0.88 -0.07 0.11 0.50 0.19 0.18 0.29 -0.06 0.07 0.40 0.16 0.09 0.06 -0.07 0.08 0.40 0.10 0.15 0.48 -0.12 0.07 0.12 0.16 0.07 0.02 -0.07 0.07 0.35 -0.07 0.12 0.54



Aβ42 t-Tau p-Tau HPV LMiT LMdT
ALL CN MCI AD ALL CN MCI AD ALL CN MCI AD ALL CN MCI AD ALL CN MCI AD ALL CN MCI AD

CHR BP SNP FUNC GENE UPSTREAM (Distance_Gene symbol) DOWNSTREAM (Distance_Gene symbol) A1 FREQ BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P BETA SE P

1 14240292 rs72639058. . 88718_PRDM2 684921_KAZN T 0.17 -0.06 0.08 0.46 0.2 0.15 0.19 -0.21 0.1 4.52E-02 0.19 0.18 0.3 0.09 0.08 0.28 0.19 0.14 0.17 0.08 0.11 0.45 -0.02 0.21 0.94 0.1 0.08 0.22 0.16 0.14 0.27 0.07 0.11 0.53 0.13 0.2 0.53 -0.02 0.07 0.81 0.16 0.1 0.1 -0.06 0.09 0.51 -0.13 0.15 0.37 -0.02 0.07 0.8 0 0.08 0.96 0.07 0.07 0.3 -0.16 0.12 0.18 -0.07 0.07 0.27 0.05 0.07 0.46 0.05 0.06 0.43 -0.47 0.09 4.62E-07

1 18204064 rs186911969. . 50506_ACTL8 230176_IGSF21 T 0.02 0.7 0.27 9.24E-03 0.62 0.45 0.17 0.66 0.35 0.06 0.88 0.7 0.21 -0.13 0.27 0.64 -0.44 0.4 0.27 0.14 0.36 0.69 -0.34 0.81 0.67 -0.35 0.27 0.19 0.28 0.42 0.51 -0.52 0.36 0.15 -0.9 0.78 0.25 0 0.27 1 . . . -0.21 0.32 0.5 3.65 0.68 2.76E-07 0.25 0.25 0.31 . . . 0.21 0.25 0.39 0.26 0.45 0.57 0.11 0.25 0.66 . . . 0.08 0.23 0.73 -0.12 0.37 0.75

1 183910436 rs137929838. GLT25D2 12770_RGL1 110375_TSEN15 T 0.03 0.13 0.17 0.46 0.48 0.36 0.19 0.04 0.22 0.87 0.29 0.35 0.42 -0.08 0.18 0.67 -0.07 0.33 0.84 -0.06 0.23 0.78 -0.29 0.41 0.47 0.03 0.17 0.87 -0.33 0.34 0.33 0.2 0.22 0.36 -0.27 0.39 0.49 0.28 0.15 0.07 0.06 0.23 0.8 0.02 0.2 0.92 1.59 0.29 2.54E-07 -0.02 0.15 0.89 0.16 0.19 0.4 0.08 0.15 0.57 -0.39 0.26 0.14 -0.1 0.15 0.5 0.05 0.16 0.77 -0.08 0.14 0.57 -0.16 0.21 0.44

1 19611487 rs59348345. AKR7A3 74741_UBR4,33441_KIAA0090,24865_MRTO4,10919_AKR7L18972_AKR7A2,27253_PQLC2,53780_CAPZB T 0.08 0.28 0.1 7.79E-03 0.88 0.18 5.05E-07 -0.06 0.14 0.69 0.52 0.21 1.26E-02 -0.08 0.11 0.46 -0.28 0.17 0.1 -0.06 0.15 0.7 -0.04 0.24 0.88 -0.19 0.11 0.08 -0.36 0.17 3.72E-02 -0.19 0.15 0.19 -0.12 0.23 0.61 -0.05 0.09 0.59 0.02 0.13 0.88 -0.06 0.12 0.6 -0.02 0.19 0.93 -0.18 0.09 3.58E-02 -0.1 0.11 0.38 -0.09 0.09 0.3 -0.19 0.15 0.22 -0.14 0.09 0.1 -0.1 0.09 0.27 -0.01 0.08 0.92 -0.28 0.12 1.96E-02

1 36970911 rs115055195. . 54825_OSCP1,40871_MRPS15,21996_CSF3R 125025_FTLP18 C 0.02 0.35 0.29 0.22 -0.11 0.44 0.8 0.12 0.41 0.77 1.47 0.82 0.08 -1.39 0.29 1.53E-06 -1.02 0.38 7.09E-03 -1.22 0.41 3.03E-03 -2.12 0.93 2.45E-02 -1.45 0.29 4.90E-07 -1.12 0.4 5.15E-03 -1.24 0.42 2.96E-03 -1.89 0.9 3.81E-02 -0.07 0.22 0.75 -0.48 0.28 0.08 -0.3 0.31 0.34 0.18 0.46 0.69 0.47 0.21 2.79E-02 -0.02 0.23 0.94 0 0.24 0.98 1.09 0.39 5.51E-03 0.36 0.21 0.09 -0.38 0.2 0.05 0.12 0.22 0.57 0.7 0.32 2.70E-02

1 57675863 rs76596067. DAB1 244175_C8B 395622_RPS20P5 C 0.02 -0.27 0.2 0.18 -0.39 0.4 0.33 -0.26 0.24 0.29 0.03 0.63 0.97 0.52 0.2 9.72E-03 1.28 0.34 1.80E-04 0.43 0.24 0.08 -0.29 0.73 0.69 0.73 0.2 2.43E-04 0.93 0.37 1.35E-02 0.75 0.24 2.17E-03 0.56 0.69 0.42 -0.24 0.15 0.13 -0.35 0.21 0.1 -0.31 0.19 0.11 0.08 0.35 0.83 0.33 0.14 2.32E-02 0.74 0.17 9.79E-06 0.08 0.14 0.57 0.34 0.28 0.22 0.17 0.14 0.24 0.68 0.14 8.96E-07 -0.08 0.14 0.54 0.11 0.23 0.63

1 57679389 rs11801601. DAB1 247701_C8B 392096_RPS20P5 T 0.02 -0.27 0.2 0.18 -0.39 0.4 0.33 -0.26 0.24 0.29 0.03 0.63 0.96 0.52 0.2 9.71E-03 1.28 0.34 1.81E-04 0.43 0.24 0.08 -0.28 0.73 0.7 0.73 0.2 2.43E-04 0.93 0.37 1.36E-02 0.75 0.24 2.16E-03 0.56 0.69 0.42 -0.24 0.15 0.13 -0.35 0.21 0.1 -0.31 0.19 0.11 0.08 0.35 0.83 0.33 0.14 2.34E-02 0.74 0.17 9.71E-06 0.08 0.14 0.57 0.34 0.28 0.22 0.17 0.14 0.24 0.68 0.14 8.81E-07 -0.08 0.14 0.54 0.11 0.23 0.63

1 57718931 rs75598121. DAB1 287243_C8B 352554_RPS20P5 T 0.02 -0.09 0.21 0.67 -0.27 0.38 0.48 -0.1 0.26 0.71 -0.31 0.86 0.72 0.37 0.21 0.08 1.08 0.33 1.03E-03 0.23 0.26 0.38 0.11 0.99 0.91 0.5 0.21 1.71E-02 0.77 0.36 3.33E-02 0.53 0.26 4.28E-02 0.62 0.95 0.52 -0.15 0.17 0.38 -0.31 0.22 0.16 -0.33 0.21 0.11 0.25 0.5 0.62 0.35 0.16 2.59E-02 0.67 0.18 1.27E-04 0.04 0.15 0.78 -0.02 0.4 0.95 0.23 0.16 0.14 0.7 0.14 6.67E-07 -0.12 0.14 0.42 -0.24 0.32 0.45

1 57726174 rs116695539. DAB1 294486_C8B 345311_RPS20P5 C 0.02 -0.09 0.21 0.66 -0.27 0.38 0.48 -0.1 0.26 0.69 -0.31 0.86 0.72 0.37 0.21 0.08 1.08 0.33 1.03E-03 0.23 0.26 0.38 0.11 0.99 0.91 0.5 0.21 1.74E-02 0.77 0.36 3.33E-02 0.53 0.26 4.32E-02 0.62 0.95 0.52 -0.15 0.17 0.38 -0.31 0.22 0.16 -0.33 0.21 0.12 0.25 0.5 0.62 0.35 0.16 2.49E-02 0.67 0.18 1.39E-04 0.05 0.15 0.74 -0.02 0.4 0.95 0.23 0.16 0.14 0.7 0.14 7.19E-07 -0.11 0.14 0.44 -0.24 0.32 0.45

1 57728185 rs77999414. DAB1 296497_C8B 343300_RPS20P5 T 0.02 -0.09 0.21 0.66 -0.27 0.38 0.48 -0.1 0.26 0.69 -0.31 0.86 0.72 0.37 0.21 0.08 1.08 0.33 1.03E-03 0.23 0.26 0.38 0.11 0.99 0.91 0.5 0.21 1.74E-02 0.77 0.36 3.33E-02 0.53 0.26 4.31E-02 0.62 0.95 0.52 -0.15 0.17 0.39 -0.31 0.22 0.16 -0.33 0.21 0.12 0.25 0.5 0.62 0.35 0.16 2.47E-02 0.67 0.18 1.40E-04 0.05 0.15 0.74 -0.02 0.4 0.95 0.23 0.16 0.14 0.7 0.14 7.22E-07 -0.11 0.14 0.44 -0.24 0.32 0.45

1 57739164 rs74834332. DAB1 307476_C8B 332321_RPS20P5 A 0.02 -0.09 0.21 0.68 -0.27 0.38 0.48 -0.1 0.26 0.71 -0.31 0.86 0.72 0.38 0.22 0.08 1.08 0.33 1.03E-03 0.24 0.27 0.38 0.11 0.99 0.91 0.51 0.21 1.59E-02 0.77 0.36 3.33E-02 0.56 0.27 3.68E-02 0.62 0.95 0.52 -0.17 0.17 0.31 -0.33 0.23 0.15 -0.32 0.21 0.12 0.25 0.5 0.62 0.38 0.16 1.69E-02 0.75 0.18 3.65E-05 0.12 0.16 0.45 -0.02 0.4 0.95 0.27 0.16 0.09 0.79 0.14 4.30E-08 -0.04 0.15 0.79 -0.24 0.32 0.45

1 57739497 rs61767362. DAB1 307809_C8B 331988_RPS20P5 C 0.05 0.02 0.12 0.89 -0.01 0.23 0.97 0.09 0.16 0.59 -0.38 0.25 0.13 0.01 0.13 0.95 0 0.2 0.99 -0.06 0.16 0.69 0.52 0.29 0.07 0.02 0.12 0.85 -0.15 0.22 0.48 0 0.16 0.98 0.58 0.27 3.71E-02 0 0.1 0.97 0.09 0.13 0.51 -0.3 0.13 2.32E-02 0.27 0.26 0.31 0.25 0.09 7.58E-03 0.38 0.11 5.46E-04 0.17 0.1 0.08 -0.05 0.17 0.77 0.18 0.09 4.80E-02 0.46 0.09 1.87E-07 0.02 0.09 0.87 -0.14 0.14 0.32

1 57747790 rs146943599. DAB1 316102_C8B 323695_RPS20P5 T 0.02 -0.11 0.21 0.61 -0.29 0.38 0.45 -0.1 0.26 0.69 -0.21 0.7 0.77 0.4 0.21 0.06 1.08 0.33 9.93E-04 0.24 0.27 0.37 0.4 0.8 0.62 0.53 0.21 1.21E-02 0.76 0.36 3.34E-02 0.55 0.27 3.78E-02 0.65 0.77 0.4 -0.15 0.17 0.36 -0.31 0.23 0.17 -0.27 0.2 0.18 0.25 0.5 0.62 0.32 0.15 4.09E-02 0.75 0.18 3.66E-05 0.12 0.15 0.42 -0.25 0.37 0.5 0.23 0.15 0.15 0.79 0.14 5.00E-08 -0.03 0.14 0.81 -0.21 0.3 0.49

1 57756842 rs76376472. DAB1 325154_C8B 314643_RPS20P5 A 0.02 -0.09 0.21 0.66 -0.27 0.38 0.48 -0.1 0.26 0.69 -0.31 0.86 0.72 0.37 0.21 0.08 1.08 0.33 1.03E-03 0.23 0.26 0.39 0.11 0.99 0.91 0.5 0.21 1.74E-02 0.77 0.36 3.33E-02 0.54 0.27 4.09E-02 0.62 0.95 0.52 -0.17 0.17 0.32 -0.33 0.23 0.15 -0.31 0.21 0.13 0.25 0.5 0.62 0.37 0.16 1.87E-02 0.75 0.18 3.65E-05 0.11 0.15 0.47 -0.02 0.4 0.95 0.26 0.16 0.1 0.79 0.14 4.30E-08 -0.04 0.15 0.76 -0.24 0.32 0.45

1 57766895 rs78807830. DAB1 335207_C8B 304590_RPS20P5 A 0.06 0.04 0.12 0.74 0.15 0.22 0.5 -0.07 0.15 0.63 0.11 0.26 0.69 0.09 0.12 0.46 0.01 0.2 0.98 0.12 0.15 0.42 0.3 0.3 0.32 0.11 0.12 0.34 -0.12 0.21 0.57 0.26 0.15 0.08 0.18 0.29 0.54 0 0.1 0.98 0.13 0.13 0.32 -0.32 0.12 8.38E-03 0.26 0.25 0.3 0.29 0.09 1.23E-03 0.4 0.11 1.68E-04 0.13 0.09 0.15 0.22 0.17 0.2 0.23 0.09 1.08E-02 0.44 0.09 2.41E-07 0.03 0.09 0.77 0.06 0.14 0.66

1 57767063 rs76049134. DAB1 335375_C8B 304422_RPS20P5 T 0.06 0.04 0.12 0.74 0.15 0.22 0.5 -0.07 0.15 0.63 0.11 0.26 0.69 0.09 0.12 0.46 0.01 0.2 0.98 0.12 0.15 0.42 0.3 0.3 0.32 0.11 0.12 0.34 -0.12 0.21 0.57 0.26 0.15 0.08 0.18 0.29 0.54 0 0.1 0.98 0.13 0.13 0.32 -0.32 0.12 8.36E-03 0.26 0.25 0.3 0.29 0.09 1.23E-03 0.4 0.11 1.68E-04 0.13 0.09 0.15 0.22 0.17 0.2 0.23 0.09 1.08E-02 0.44 0.09 2.43E-07 0.03 0.09 0.77 0.06 0.14 0.66

1 57768176 rs61767397. DAB1 336488_C8B 303309_RPS20P5 T 0.07 -0.02 0.11 0.89 0.14 0.21 0.51 -0.08 0.14 0.58 -0.11 0.22 0.62 0.07 0.11 0.55 -0.01 0.19 0.95 0.1 0.14 0.49 0.18 0.25 0.48 0.1 0.11 0.39 -0.16 0.2 0.43 0.22 0.15 0.13 0.14 0.24 0.55 0 0.1 0.98 0.13 0.13 0.31 -0.29 0.12 1.62E-02 0.3 0.22 0.18 0.21 0.09 1.27E-02 0.39 0.1 2.02E-04 0.13 0.09 0.14 0.04 0.15 0.8 0.15 0.09 0.07 0.43 0.08 2.75E-07 0.04 0.08 0.66 -0.12 0.12 0.31

1 57768178 rs61767398. DAB1 336490_C8B 303307_RPS20P5 A 0.07 -0.02 0.11 0.89 0.14 0.21 0.51 -0.08 0.14 0.58 -0.11 0.22 0.62 0.07 0.11 0.55 -0.01 0.19 0.95 0.1 0.14 0.49 0.18 0.25 0.48 0.1 0.11 0.39 -0.16 0.2 0.43 0.22 0.15 0.13 0.14 0.24 0.55 0 0.1 0.98 0.13 0.13 0.31 -0.29 0.12 1.62E-02 0.3 0.22 0.18 0.21 0.09 1.27E-02 0.39 0.1 2.02E-04 0.13 0.09 0.14 0.04 0.15 0.8 0.15 0.09 0.07 0.43 0.08 2.75E-07 0.04 0.08 0.66 -0.12 0.12 0.31

1 57768638 rs74414742. DAB1 336950_C8B 302847_RPS20P5 T 0.06 0.05 0.11 0.66 0.15 0.22 0.49 -0.05 0.15 0.76 0.11 0.26 0.68 0.08 0.12 0.47 0.01 0.2 0.97 0.11 0.15 0.46 0.3 0.3 0.32 0.11 0.12 0.34 -0.12 0.21 0.57 0.25 0.15 0.1 0.18 0.29 0.54 0 0.1 1 0.13 0.13 0.34 -0.31 0.12 1.05E-02 0.26 0.25 0.3 0.29 0.09 1.28E-03 0.4 0.11 1.62E-04 0.14 0.09 0.13 0.22 0.17 0.2 0.23 0.09 9.72E-03 0.44 0.09 2.49E-07 0.04 0.09 0.62 0.06 0.14 0.65

1 57768977 rs77437207. DAB1 337289_C8B 302508_RPS20P5 T 0.06 0.04 0.12 0.74 0.15 0.22 0.5 -0.07 0.15 0.63 0.1 0.26 0.69 0.09 0.12 0.46 0.01 0.2 0.97 0.12 0.15 0.42 0.3 0.3 0.32 0.11 0.12 0.34 -0.12 0.21 0.57 0.27 0.15 0.08 0.18 0.29 0.54 0 0.1 0.99 0.12 0.13 0.34 -0.32 0.12 8.59E-03 0.26 0.25 0.3 0.29 0.09 1.24E-03 0.4 0.11 1.62E-04 0.13 0.09 0.16 0.22 0.17 0.2 0.23 0.09 1.09E-02 0.44 0.09 2.51E-07 0.02 0.09 0.78 0.06 0.14 0.68

1 57769870 rs77987396. DAB1 338182_C8B 301615_RPS20P5 G 0.06 0.04 0.12 0.73 0.15 0.22 0.49 -0.07 0.15 0.63 0.1 0.26 0.69 0.09 0.12 0.46 0.01 0.2 0.97 0.12 0.15 0.42 0.3 0.3 0.32 0.11 0.12 0.34 -0.12 0.21 0.57 0.27 0.15 0.08 0.18 0.29 0.54 0 0.1 1 0.12 0.13 0.35 -0.32 0.12 8.67E-03 0.26 0.25 0.3 0.29 0.09 1.26E-03 0.4 0.11 1.60E-04 0.13 0.09 0.16 0.22 0.17 0.2 0.23 0.09 1.09E-02 0.44 0.09 2.57E-07 0.02 0.09 0.78 0.06 0.14 0.68

1 57770402 rs75130828. DAB1 338714_C8B 301083_RPS20P5 G 0.06 0.04 0.12 0.73 0.15 0.22 0.49 -0.07 0.15 0.63 0.1 0.26 0.69 0.09 0.12 0.46 0.01 0.2 0.97 0.12 0.15 0.42 0.3 0.3 0.32 0.11 0.12 0.34 -0.12 0.21 0.57 0.27 0.15 0.08 0.18 0.29 0.54 0 0.1 1 0.12 0.13 0.35 -0.32 0.12 8.73E-03 0.26 0.25 0.3 0.29 0.09 1.28E-03 0.4 0.11 1.60E-04 0.13 0.09 0.16 0.22 0.17 0.2 0.23 0.09 1.10E-02 0.44 0.09 2.61E-07 0.02 0.09 0.78 0.06 0.14 0.68

1 57771199 rs61767400. DAB1 339511_C8B 300286_RPS20P5 C 0.07 -0.02 0.11 0.89 0.14 0.21 0.5 -0.08 0.14 0.57 -0.11 0.22 0.62 0.07 0.11 0.55 -0.01 0.19 0.96 0.1 0.14 0.48 0.18 0.25 0.48 0.1 0.11 0.39 -0.16 0.2 0.43 0.23 0.15 0.12 0.14 0.24 0.55 0 0.1 1 0.12 0.13 0.34 -0.28 0.12 1.69E-02 0.3 0.22 0.19 0.21 0.09 1.32E-02 0.39 0.1 1.97E-04 0.13 0.09 0.15 0.04 0.15 0.81 0.15 0.09 0.07 0.43 0.08 2.99E-07 0.04 0.08 0.66 -0.13 0.12 0.3

1 57771854 rs12564258. DAB1 340166_C8B 299631_RPS20P5 G 0.07 -0.02 0.11 0.87 0.14 0.21 0.5 -0.09 0.14 0.55 -0.11 0.22 0.62 0.07 0.11 0.54 -0.01 0.19 0.96 0.1 0.14 0.48 0.18 0.25 0.48 0.1 0.11 0.38 -0.16 0.2 0.43 0.23 0.15 0.12 0.14 0.24 0.55 0 0.1 0.99 0.12 0.13 0.35 -0.28 0.12 1.64E-02 0.3 0.22 0.19 0.21 0.09 1.36E-02 0.39 0.1 1.97E-04 0.12 0.09 0.16 0.04 0.15 0.81 0.15 0.09 0.07 0.43 0.08 3.06E-07 0.04 0.08 0.65 -0.13 0.12 0.3

1 57771899 rs12566162. DAB1 340211_C8B 299586_RPS20P5 A 0.07 -0.02 0.11 0.89 0.14 0.21 0.5 -0.08 0.14 0.57 -0.11 0.22 0.62 0.07 0.11 0.55 -0.01 0.19 0.96 0.1 0.14 0.48 0.18 0.25 0.48 0.1 0.11 0.39 -0.16 0.2 0.43 0.23 0.15 0.12 0.14 0.24 0.55 0 0.1 1 0.12 0.13 0.35 -0.28 0.12 1.70E-02 0.3 0.22 0.19 0.21 0.09 1.33E-02 0.39 0.1 1.97E-04 0.13 0.09 0.15 0.04 0.15 0.81 0.15 0.09 0.07 0.43 0.08 3.06E-07 0.04 0.08 0.66 -0.13 0.12 0.3

1 57771998 rs12562555. DAB1 340310_C8B 299487_RPS20P5 C 0.07 -0.02 0.11 0.89 0.14 0.21 0.5 -0.08 0.14 0.57 -0.11 0.22 0.62 0.07 0.11 0.55 -0.01 0.19 0.96 0.1 0.14 0.48 0.18 0.25 0.48 0.1 0.11 0.39 -0.16 0.2 0.43 0.23 0.15 0.12 0.14 0.24 0.55 0 0.1 1 0.12 0.13 0.35 -0.28 0.12 1.70E-02 0.3 0.22 0.19 0.21 0.09 1.33E-02 0.39 0.1 1.97E-04 0.13 0.09 0.15 0.04 0.15 0.81 0.15 0.09 0.07 0.43 0.08 3.06E-07 0.04 0.08 0.66 -0.13 0.12 0.3

1 57772758 rs74773018. DAB1 341070_C8B 298727_RPS20P5 C 0.06 0.04 0.12 0.73 0.15 0.22 0.49 -0.07 0.15 0.62 0.1 0.26 0.69 0.09 0.12 0.46 0.01 0.2 0.96 0.12 0.15 0.42 0.3 0.3 0.32 0.11 0.12 0.34 -0.12 0.21 0.57 0.27 0.15 0.08 0.18 0.29 0.54 0 0.1 0.99 0.12 0.13 0.37 -0.32 0.12 8.93E-03 0.26 0.25 0.3 0.29 0.09 1.32E-03 0.4 0.11 1.59E-04 0.13 0.09 0.16 0.22 0.17 0.2 0.23 0.09 1.12E-02 0.44 0.09 2.73E-07 0.02 0.09 0.78 0.06 0.14 0.68

1 57774268 rs76580488. DAB1 342580_C8B 297217_RPS20P5 G 0.06 0.04 0.12 0.74 0.15 0.22 0.49 -0.07 0.15 0.62 0.1 0.26 0.69 0.09 0.12 0.46 0.01 0.2 0.96 0.12 0.15 0.42 0.3 0.3 0.32 0.11 0.12 0.34 -0.12 0.21 0.57 0.27 0.15 0.08 0.18 0.29 0.54 0 0.1 0.99 0.12 0.13 0.37 -0.32 0.12 8.95E-03 0.26 0.25 0.3 0.29 0.09 1.33E-03 0.4 0.11 1.60E-04 0.13 0.09 0.17 0.22 0.17 0.2 0.23 0.09 1.12E-02 0.44 0.09 2.73E-07 0.02 0.09 0.79 0.06 0.14 0.68

1 62380223 rs11585422. INADL 189128_TM2D1 164235_MIR3116-1 T 0.23 -0.17 0.07 2.70E-02 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.1 0.57 . . . 0.21 0.08 5.29E-03 0.02 0.14 0.87 0.11 0.1 0.25 . . . 0.37 0.07 7.19E-07 0.29 0.14 4.23E-02 0.28 0.1 4.01E-03 . . . -0.09 0.07 0.2 -0.05 0.1 0.66 -0.02 0.08 0.78 -0.12 0.13 0.36 -0.1 0.06 0.1 0.03 0.08 0.73 0 0.06 1 -0.26 0.11 2.00E-02 -0.05 0.06 0.39 0.09 0.07 0.18 0.02 0.06 0.67 -0.06 0.09 0.5

1 73574876 rs115340619. . 2709_KRT8P21 916823_LRRIQ3 T 0.07 -0.46 0.13 2.10E-04 -1.19 0.24 9.29E-07 -0.39 0.16 1.40E-02 0.35 0.3 0.24 0.23 0.13 0.07 0.17 0.23 0.46 0.39 0.16 1.47E-02 -0.48 0.34 0.17 0.27 0.13 3.44E-02 0.51 0.24 3.46E-02 0.37 0.16 2.18E-02 -0.59 0.33 0.07 -0.23 0.11 4.44E-02 -0.34 0.19 0.07 -0.1 0.13 0.47 -0.33 0.25 0.19 -0.11 0.1 0.27 -0.16 0.15 0.28 0.01 0.1 0.94 0.02 0.2 0.94 -0.24 0.1 2.24E-02 -0.13 0.13 0.3 -0.06 0.09 0.5 -0.27 0.16 0.1

1 73626753 rs6659790. . 54586_KRT8P21 864946_LRRIQ3 T 0.07 -0.51 0.13 4.34E-05 -1.19 0.24 9.07E-07 -0.44 0.16 5.70E-03 0.33 0.3 0.27 0.25 0.13 0.05 0.17 0.23 0.46 0.44 0.16 6.10E-03 -0.72 0.34 3.75E-02 0.27 0.13 3.83E-02 0.51 0.24 3.46E-02 0.38 0.16 2.05E-02 -0.77 0.33 1.96E-02 -0.2 0.11 0.08 -0.3 0.18 0.1 -0.07 0.13 0.59 -0.36 0.26 0.16 -0.13 0.1 0.22 -0.14 0.15 0.34 -0.02 0.1 0.85 -0.02 0.2 0.92 -0.25 0.1 1.65E-02 -0.13 0.12 0.3 -0.08 0.09 0.39 -0.31 0.16 0.06

1 8322642 rs114301916. . 204095_RPL7AP18 61748_SLC45A1,89822_RERE A 0.03 -0.03 0.19 0.89 0.29 0.38 0.45 -0.11 0.24 0.64 -0.07 0.36 0.84 -0.31 0.19 0.09 -0.36 0.34 0.28 -0.43 0.24 0.08 0 0.41 1 -0.34 0.19 0.07 -0.2 0.36 0.58 -0.54 0.25 2.73E-02 0.11 0.4 0.78 0.33 0.17 4.53E-02 1.14 0.22 3.42E-07 -0.02 0.23 0.93 0.05 0.3 0.85 0.01 0.15 0.96 -0.02 0.2 0.94 0.28 0.16 0.08 -0.32 0.23 0.16 0.17 0.15 0.25 0.12 0.17 0.48 0.38 0.14 8.83E-03 -0.02 0.19 0.92

2 169826469 rs7576531. ABCB11 79525_SPC25,59959_G6PC2 94830_DHRS9 T 0.04 0.37 0.17 3.23E-02 0.09 0.25 0.72 0.44 0.28 0.11 0.61 0.35 0.09 -0.04 0.17 0.82 0.37 0.22 0.09 -0.03 0.28 0.93 -0.57 0.4 0.16 -0.11 0.17 0.53 0.14 0.23 0.52 -0.03 0.28 0.92 -0.59 0.39 0.13 0.33 0.16 4.13E-02 0.14 0.21 0.51 0.03 0.21 0.89 1.64 0.32 9.63E-07 0.11 0.14 0.46 -0.07 0.16 0.67 -0.12 0.15 0.44 0.37 0.29 0.2 0.21 0.14 0.15 0.07 0.14 0.6 -0.01 0.15 0.95 0.2 0.23 0.38

2 177919498 rs4893923. . 245022_RPL29P8 143211_KRT8P40 A 0.09 -0.1 0.1 0.31 -0.11 0.17 0.51 -0.14 0.14 0.32 -0.07 0.18 0.71 0 0.1 0.97 0.12 0.15 0.43 0 0.14 0.98 -0.18 0.21 0.39 0.02 0.1 0.84 0.21 0.16 0.18 -0.01 0.15 0.92 -0.15 0.2 0.44 0.06 0.09 0.49 0.25 0.12 4.77E-02 -0.04 0.11 0.74 0.25 0.16 0.12 -0.19 0.08 1.66E-02 -0.48 0.1 9.64E-07 -0.11 0.08 0.18 0.02 0.14 0.89 -0.15 0.08 0.06 -0.33 0.08 4.42E-05 -0.1 0.08 0.17 0 0.11 0.97

2 177919706 rs10930775. . 245230_RPL29P8 143003_KRT8P40 T 0.09 -0.1 0.1 0.31 -0.11 0.17 0.51 -0.14 0.14 0.32 -0.07 0.18 0.71 0 0.1 0.97 0.12 0.15 0.43 0 0.14 0.98 -0.18 0.21 0.39 0.02 0.1 0.84 0.21 0.16 0.18 -0.01 0.15 0.92 -0.15 0.2 0.44 0.06 0.09 0.49 0.25 0.12 4.77E-02 -0.04 0.11 0.74 0.25 0.16 0.12 -0.19 0.08 1.66E-02 -0.48 0.1 9.64E-07 -0.11 0.08 0.18 0.02 0.14 0.89 -0.15 0.08 0.06 -0.33 0.08 4.42E-05 -0.1 0.08 0.17 0 0.11 0.97

2 177921857 rs7557162. . 247381_RPL29P8 140852_KRT8P40 A 0.10 -0.06 0.09 0.52 -0.11 0.16 0.5 -0.1 0.14 0.46 -0.03 0.18 0.85 -0.03 0.1 0.72 0.07 0.14 0.65 0 0.14 1 -0.2 0.2 0.32 0.05 0.1 0.59 0.29 0.15 0.05 0 0.14 0.98 -0.13 0.19 0.51 0.11 0.08 0.21 0.29 0.12 1.34E-02 -0.01 0.11 0.95 0.19 0.15 0.21 -0.17 0.08 2.40E-02 -0.47 0.09 4.06E-07 -0.1 0.08 0.2 -0.02 0.13 0.88 -0.12 0.08 0.1 -0.33 0.08 2.34E-05 -0.1 0.07 0.16 0.03 0.11 0.75

2 223920441 rs13030868. . 86_KCNE4 265874_TRNAK39P C 0.05 -0.04 0.13 0.77 -0.6 0.29 3.63E-02 0.18 0.16 0.27 -0.3 0.29 0.3 0.28 0.14 3.73E-02 0.38 0.26 0.14 0.2 0.17 0.23 0.31 0.33 0.34 0.02 0.13 0.9 0.16 0.27 0.56 -0.06 0.16 0.72 0.04 0.32 0.9 0.03 0.12 0.79 0.14 0.2 0.47 0.06 0.14 0.68 0.09 0.27 0.74 0.1 0.11 0.36 0.58 0.15 1.35E-04 0.13 0.11 0.2 -0.17 0.21 0.42 0.12 0.11 0.28 0.63 0.13 5.47E-07 0.1 0.1 0.31 0.02 0.17 0.91

2 223921167 rs13023803. . 812_KCNE4 265148_TRNAK39P A 0.05 -0.03 0.13 0.8 -0.6 0.29 3.64E-02 0.19 0.16 0.24 -0.31 0.29 0.28 0.29 0.14 3.41E-02 0.38 0.26 0.14 0.22 0.17 0.19 0.29 0.33 0.38 0.03 0.13 0.82 0.16 0.27 0.56 -0.03 0.17 0.85 0.01 0.32 0.97 0.05 0.12 0.7 0.14 0.2 0.47 0.07 0.15 0.62 0.09 0.27 0.74 0.1 0.11 0.35 0.58 0.15 1.34E-04 0.13 0.11 0.23 -0.16 0.21 0.45 0.13 0.11 0.24 0.63 0.13 5.32E-07 0.11 0.1 0.29 0.02 0.17 0.9

2 223925720 rs62190139. . 5365_KCNE4 260595_TRNAK39P A 0.05 0.02 0.13 0.89 -0.6 0.29 3.67E-02 0.24 0.16 0.13 -0.3 0.27 0.28 0.27 0.13 4.58E-02 0.38 0.26 0.14 0.2 0.16 0.22 0.18 0.31 0.56 0.01 0.13 0.96 0.16 0.27 0.56 -0.07 0.16 0.66 0.06 0.3 0.83 0 0.12 0.99 0.15 0.2 0.45 0.04 0.14 0.76 -0.04 0.27 0.88 0.09 0.11 0.41 0.58 0.15 1.37E-04 0.09 0.1 0.4 -0.05 0.21 0.82 0.11 0.11 0.32 0.63 0.13 5.36E-07 0.07 0.1 0.47 0.09 0.16 0.58

2 223926049 rs34050177. . 5694_KCNE4 260266_TRNAK39P T 0.05 0.02 0.13 0.89 -0.6 0.29 3.66E-02 0.24 0.16 0.13 -0.3 0.27 0.28 0.27 0.13 4.58E-02 0.38 0.26 0.14 0.2 0.16 0.22 0.18 0.31 0.56 0.01 0.13 0.96 0.16 0.27 0.56 -0.07 0.16 0.66 0.06 0.3 0.83 0 0.12 0.99 0.15 0.2 0.45 0.04 0.14 0.76 -0.04 0.27 0.88 0.09 0.11 0.41 0.58 0.15 1.37E-04 0.09 0.1 0.4 -0.05 0.21 0.82 0.11 0.11 0.32 0.63 0.13 5.37E-07 0.07 0.1 0.47 0.09 0.16 0.58

2 223928602 rs34208467. . 8247_KCNE4 257713_TRNAK39P A 0.05 0.02 0.13 0.89 -0.6 0.29 3.66E-02 0.24 0.16 0.13 -0.3 0.27 0.28 0.27 0.13 4.60E-02 0.38 0.26 0.14 0.2 0.16 0.22 0.18 0.31 0.56 0.01 0.13 0.97 0.16 0.27 0.56 -0.07 0.16 0.66 0.06 0.3 0.84 0 0.12 1 0.15 0.2 0.45 0.04 0.14 0.76 -0.04 0.27 0.89 0.09 0.11 0.4 0.58 0.15 1.36E-04 0.09 0.1 0.4 -0.05 0.21 0.82 0.11 0.11 0.32 0.63 0.13 5.27E-07 0.07 0.1 0.48 0.09 0.17 0.58

2 223931056 rs34879755. . 10701_KCNE4 255259_TRNAK39P T 0.05 0.02 0.13 0.89 -0.6 0.29 3.66E-02 0.24 0.16 0.13 -0.3 0.27 0.28 0.27 0.13 4.62E-02 0.38 0.26 0.14 0.2 0.16 0.22 0.18 0.31 0.56 0.01 0.13 0.97 0.16 0.27 0.56 -0.07 0.16 0.66 0.06 0.3 0.84 0 0.12 0.99 0.15 0.2 0.45 0.04 0.14 0.76 -0.04 0.27 0.89 0.09 0.11 0.4 0.58 0.15 1.36E-04 0.09 0.1 0.41 -0.05 0.21 0.82 0.11 0.11 0.32 0.63 0.13 5.23E-07 0.07 0.1 0.49 0.09 0.17 0.59

2 223935197 rs35432897. . 14842_KCNE4 251118_TRNAK39P A 0.05 0.02 0.13 0.89 -0.6 0.29 3.66E-02 0.24 0.16 0.14 -0.3 0.27 0.28 0.27 0.13 4.62E-02 0.38 0.26 0.14 0.2 0.16 0.22 0.18 0.31 0.56 0.01 0.13 0.97 0.16 0.27 0.56 -0.07 0.16 0.67 0.06 0.3 0.85 0 0.12 0.98 0.15 0.2 0.45 0.04 0.14 0.76 -0.04 0.27 0.89 0.09 0.11 0.4 0.58 0.15 1.35E-04 0.08 0.1 0.42 -0.05 0.21 0.82 0.11 0.11 0.32 0.63 0.13 5.17E-07 0.07 0.1 0.5 0.09 0.17 0.6

2 223942797 rs115530077. . 22442_KCNE4 243518_TRNAK39P T 0.05 0.02 0.13 0.88 -0.6 0.29 3.61E-02 0.24 0.16 0.12 -0.31 0.27 0.26 0.26 0.13 0.05 0.38 0.26 0.14 0.19 0.16 0.24 0.18 0.31 0.57 0 0.13 1 0.16 0.27 0.56 -0.08 0.16 0.63 0.06 0.3 0.84 0 0.12 0.99 0.15 0.2 0.44 0.05 0.14 0.75 -0.03 0.27 0.92 0.08 0.11 0.45 0.58 0.15 1.29E-04 0.08 0.1 0.43 -0.08 0.21 0.7 0.1 0.11 0.36 0.63 0.12 4.98E-07 0.07 0.1 0.5 0.07 0.17 0.66

2 223944263 rs71423739. . 23908_KCNE4 242052_TRNAK39P C 0.05 0.02 0.13 0.88 -0.6 0.29 3.60E-02 0.24 0.16 0.12 -0.31 0.27 0.26 0.26 0.13 0.05 0.38 0.26 0.14 0.19 0.16 0.24 0.18 0.31 0.57 0 0.13 0.99 0.16 0.27 0.56 -0.08 0.16 0.61 0.06 0.3 0.84 0 0.12 0.99 0.15 0.2 0.44 0.04 0.14 0.77 -0.04 0.27 0.88 0.09 0.11 0.41 0.58 0.15 1.26E-04 0.08 0.1 0.42 -0.06 0.21 0.77 0.1 0.11 0.34 0.63 0.13 4.89E-07 0.07 0.1 0.5 0.07 0.17 0.66

2 223948139 rs34928129. . 27784_KCNE4 238176_TRNAK39P T 0.05 0.02 0.13 0.87 -0.6 0.29 3.58E-02 0.24 0.16 0.12 -0.32 0.27 0.25 0.26 0.13 0.06 0.38 0.26 0.14 0.19 0.16 0.25 0.17 0.32 0.58 -0.01 0.13 0.97 0.16 0.27 0.56 -0.08 0.16 0.6 0.06 0.3 0.85 0 0.12 0.99 0.16 0.2 0.41 0.04 0.14 0.77 -0.04 0.27 0.88 0.09 0.11 0.41 0.59 0.15 9.71E-05 0.08 0.1 0.42 -0.07 0.21 0.75 0.1 0.11 0.35 0.64 0.13 3.66E-07 0.07 0.1 0.51 0.07 0.17 0.69

2 223948555 rs34454929. . 28200_KCNE4 237760_TRNAK39P C 0.05 0.02 0.13 0.88 -0.61 0.29 3.47E-02 0.24 0.16 0.12 -0.32 0.27 0.25 0.26 0.13 0.05 0.39 0.26 0.13 0.19 0.16 0.24 0.17 0.32 0.58 0 0.13 0.97 0.16 0.27 0.55 -0.08 0.16 0.6 0.06 0.3 0.85 0 0.12 0.97 0.22 0.2 0.27 0.04 0.14 0.77 -0.04 0.27 0.88 0.09 0.11 0.41 0.64 0.15 3.21E-05 0.08 0.1 0.42 -0.07 0.21 0.75 0.1 0.11 0.37 0.67 0.13 1.20E-07 0.07 0.1 0.51 0.07 0.17 0.69

2 223950694 rs62188069. . 30339_KCNE4 235621_TRNAK39P T 0.05 0.02 0.13 0.88 -0.61 0.29 3.51E-02 0.24 0.16 0.12 -0.33 0.29 0.27 0.25 0.13 0.06 0.39 0.26 0.14 0.19 0.16 0.25 0.24 0.34 0.48 0 0.13 0.98 0.16 0.27 0.55 -0.08 0.16 0.61 0.07 0.33 0.83 0.01 0.12 0.94 0.23 0.2 0.26 0.04 0.14 0.78 -0.04 0.28 0.88 0.1 0.11 0.38 0.64 0.15 3.45E-05 0.08 0.1 0.42 -0.07 0.21 0.75 0.11 0.11 0.32 0.67 0.13 1.23E-07 0.07 0.1 0.5 0.08 0.17 0.64

2 223953075 rs12987223. . 32720_KCNE4 233240_TRNAK39P G 0.05 0.02 0.13 0.87 -0.6 0.29 3.57E-02 0.24 0.16 0.12 -0.33 0.29 0.27 0.25 0.13 0.06 0.38 0.26 0.14 0.18 0.16 0.25 0.23 0.34 0.49 0 0.13 0.98 0.16 0.27 0.55 -0.08 0.16 0.61 0.07 0.33 0.83 0.01 0.12 0.96 0.22 0.2 0.27 0.04 0.14 0.79 -0.04 0.28 0.87 0.1 0.11 0.38 0.64 0.15 3.26E-05 0.08 0.1 0.42 -0.07 0.21 0.75 0.11 0.11 0.33 0.67 0.13 1.20E-07 0.07 0.1 0.5 0.08 0.17 0.64

2 223954284 rs12994908. . 33929_KCNE4 232031_TRNAK39P A 0.05 0.02 0.13 0.87 -0.6 0.29 3.60E-02 0.24 0.16 0.12 -0.33 0.29 0.27 0.25 0.13 0.06 0.38 0.26 0.14 0.18 0.16 0.25 0.23 0.34 0.5 0 0.13 0.98 0.16 0.27 0.56 -0.08 0.16 0.62 0.07 0.32 0.83 0.01 0.12 0.96 0.22 0.2 0.27 0.04 0.14 0.79 -0.04 0.28 0.87 0.1 0.11 0.38 0.64 0.15 3.27E-05 0.08 0.1 0.42 -0.07 0.21 0.75 0.11 0.11 0.33 0.67 0.13 1.21E-07 0.07 0.1 0.5 0.08 0.17 0.64

2 228644318 rs111610394. . 61573_SLC19A3 34240_CCL20,89568_TDGF1P2,92009_WDR69 A 0.06 -0.07 0.14 0.61 -0.27 0.28 0.33 0.28 0.17 0.11 . . . 0 0.14 0.99 -0.03 0.25 0.9 -0.07 0.18 0.71 . . . 0 0.14 0.98 -0.03 0.27 0.92 -0.03 0.18 0.87 . . . 0.1 0.11 0.38 -0.09 0.14 0.51 -0.01 0.14 0.95 -0.21 0.29 0.48 0.16 0.1 0.11 -0.03 0.12 0.79 0.07 0.1 0.48 -0.28 0.21 0.18 0.15 0.1 0.12 -0.08 0.09 0.39 0.07 0.1 0.5 -0.25 0.17 0.15

2 35961575 rs2222227. . 11353_MRPL50P1 564927_RPL21P36 C 0.49 -0.08 0.05 0.11 -0.03 0.1 0.76 -0.07 0.07 0.36 -0.06 0.1 0.55 0.1 0.05 0.07 -0.01 0.09 0.95 0.13 0.07 0.08 -0.04 0.12 0.77 0.12 0.05 2.68E-02 0.14 0.09 0.12 0.1 0.07 0.17 -0.06 0.12 0.59 -0.24 0.05 2.15E-07 -0.06 0.07 0.37 -0.23 0.06 1.10E-04 -0.07 0.09 0.45 -0.2 0.04 2.76E-06 -0.08 0.06 0.16 -0.09 0.04 0.05 -0.23 0.08 2.73E-03 -0.14 0.04 8.99E-04 -0.06 0.05 0.18 -0.04 0.04 0.34 -0.07 0.06 0.28

2 35962238 rs13019207. . 12016_MRPL50P1 564264_RPL21P36 G 0.49 0.08 0.05 0.16 0.01 0.1 0.95 0.07 0.07 0.32 0.16 0.11 0.16 -0.06 0.06 0.29 0.09 0.09 0.32 -0.11 0.07 0.14 -0.02 0.13 0.87 -0.1 0.05 0.07 -0.09 0.09 0.35 -0.13 0.07 0.08 0.08 0.13 0.51 0.24 0.05 6.96E-07 0.09 0.07 0.2 0.24 0.06 5.05E-05 0.03 0.1 0.79 0.17 0.04 1.12E-04 0.02 0.06 0.73 0.09 0.04 3.67E-02 0.2 0.08 1.34E-02 0.13 0.04 3.16E-03 0.03 0.05 0.49 0.07 0.04 0.11 0.04 0.07 0.51

2 35963403 rs7580871. . 13181_MRPL50P1 563099_RPL21P36 T 0.45 0.11 0.05 0.05 0.06 0.1 0.59 0.09 0.07 0.22 0.13 0.11 0.22 -0.11 0.06 0.06 0.04 0.09 0.63 -0.14 0.07 4.75E-02 -0.05 0.13 0.7 -0.14 0.05 1.05E-02 -0.1 0.1 0.29 -0.15 0.07 3.74E-02 0 0.12 0.98 0.24 0.05 2.86E-07 0.07 0.07 0.34 0.25 0.06 1.99E-05 0.05 0.1 0.64 0.19 0.04 1.87E-05 0.03 0.06 0.54 0.1 0.04 2.82E-02 0.24 0.08 2.90E-03 0.15 0.04 8.07E-04 0.04 0.05 0.38 0.06 0.04 0.14 0.11 0.06 0.08

2 35966396 rs11690120. . 16174_MRPL50P1 560106_RPL21P36 A 0.44 0.1 0.05 0.06 0.05 0.1 0.6 0.08 0.07 0.27 0.13 0.11 0.23 -0.1 0.06 0.07 0.06 0.09 0.53 -0.14 0.07 4.64E-02 -0.03 0.13 0.78 -0.13 0.05 1.54E-02 -0.09 0.1 0.36 -0.15 0.07 4.16E-02 0.02 0.12 0.89 0.24 0.05 2.64E-07 0.06 0.07 0.35 0.25 0.06 2.98E-05 0.04 0.1 0.69 0.19 0.04 1.69E-05 0.04 0.06 0.5 0.09 0.04 3.23E-02 0.22 0.08 4.95E-03 0.14 0.04 8.45E-04 0.04 0.05 0.36 0.06 0.04 0.15 0.1 0.06 0.14

2 35967350 rs3900084. . 17128_MRPL50P1 559152_RPL21P36 A 0.49 0.07 0.05 0.17 0.01 0.1 0.95 0.07 0.07 0.35 0.16 0.11 0.16 -0.06 0.05 0.27 0.08 0.09 0.35 -0.11 0.07 0.13 -0.02 0.13 0.85 -0.1 0.05 0.07 -0.09 0.09 0.34 -0.12 0.07 0.09 0.08 0.13 0.52 0.23 0.05 8.52E-07 0.09 0.07 0.21 0.24 0.06 6.21E-05 0.03 0.1 0.78 0.17 0.04 1.40E-04 0.02 0.06 0.74 0.09 0.04 4.49E-02 0.2 0.08 1.32E-02 0.13 0.04 4.00E-03 0.03 0.05 0.52 0.06 0.04 0.13 0.04 0.07 0.52

2 35969370 rs7583458. . 19148_MRPL50P1 557132_RPL21P36 T 0.49 0.07 0.05 0.17 0 0.1 0.98 0.07 0.07 0.36 0.16 0.11 0.16 -0.06 0.05 0.27 0.09 0.09 0.33 -0.11 0.07 0.13 -0.02 0.13 0.85 -0.1 0.05 0.08 -0.09 0.09 0.35 -0.12 0.07 0.09 0.08 0.13 0.52 0.23 0.05 8.03E-07 0.09 0.07 0.21 0.24 0.06 6.23E-05 0.03 0.1 0.78 0.17 0.04 1.29E-04 0.02 0.06 0.73 0.09 0.04 4.52E-02 0.2 0.08 1.32E-02 0.13 0.04 3.71E-03 0.03 0.05 0.51 0.06 0.04 0.13 0.04 0.07 0.52

2 35971038 rs12990233. . 20816_MRPL50P1 555464_RPL21P36 G 0.44 0.1 0.05 0.07 0.05 0.1 0.61 0.08 0.07 0.28 0.13 0.11 0.23 -0.1 0.06 0.07 0.06 0.09 0.53 -0.15 0.07 4.58E-02 -0.04 0.13 0.76 -0.13 0.05 1.62E-02 -0.09 0.1 0.36 -0.15 0.07 4.39E-02 0.02 0.12 0.89 0.24 0.05 2.67E-07 0.06 0.07 0.36 0.25 0.06 3.04E-05 0.04 0.1 0.68 0.19 0.04 1.84E-05 0.04 0.06 0.51 0.09 0.04 3.48E-02 0.22 0.08 4.94E-03 0.14 0.04 8.81E-04 0.04 0.05 0.37 0.06 0.04 0.16 0.1 0.06 0.14

2 35973189 rs6705639. . 22967_MRPL50P1 553313_RPL21P36 A 0.44 0.1 0.05 0.06 0.05 0.1 0.61 0.08 0.07 0.27 0.13 0.11 0.23 -0.1 0.06 0.07 0.06 0.09 0.53 -0.14 0.07 4.64E-02 -0.03 0.13 0.78 -0.13 0.05 1.54E-02 -0.09 0.1 0.36 -0.15 0.07 4.16E-02 0.02 0.12 0.89 0.24 0.05 2.63E-07 0.06 0.07 0.35 0.25 0.06 2.98E-05 0.04 0.1 0.69 0.19 0.04 1.67E-05 0.04 0.06 0.5 0.09 0.04 3.22E-02 0.22 0.08 4.96E-03 0.14 0.04 8.48E-04 0.04 0.05 0.36 0.06 0.04 0.16 0.1 0.06 0.14

2 35975111 rs55691933. . 24889_MRPL50P1 551391_RPL21P36 G 0.45 0.09 0.05 0.08 0.06 0.1 0.57 0.08 0.07 0.29 0.11 0.11 0.32 -0.09 0.06 0.11 0.05 0.09 0.62 -0.13 0.07 0.07 0 0.13 0.99 -0.12 0.05 2.52E-02 -0.1 0.1 0.31 -0.14 0.07 0.06 0.05 0.12 0.68 0.24 0.05 3.02E-07 0.06 0.07 0.37 0.25 0.06 2.35E-05 0.04 0.1 0.71 0.18 0.04 3.02E-05 0.03 0.06 0.57 0.09 0.04 3.77E-02 0.22 0.08 6.21E-03 0.14 0.04 1.07E-03 0.04 0.05 0.37 0.05 0.04 0.18 0.1 0.06 0.14

2 35997473 rs13032137. . 47251_MRPL50P1 529029_RPL21P36 C 0.45 0.1 0.05 0.07 0.04 0.1 0.69 0.08 0.07 0.29 0.13 0.11 0.23 -0.11 0.06 4.70E-02 0.04 0.09 0.68 -0.15 0.07 4.09E-02 -0.04 0.13 0.77 -0.13 0.05 1.63E-02 -0.09 0.1 0.34 -0.14 0.07 0.05 0.02 0.12 0.9 0.24 0.05 3.66E-07 0.06 0.07 0.35 0.25 0.06 3.10E-05 0.03 0.1 0.75 0.18 0.04 2.33E-05 0.04 0.06 0.51 0.09 0.04 4.10E-02 0.23 0.08 4.31E-03 0.14 0.04 1.12E-03 0.04 0.05 0.37 0.06 0.04 0.18 0.1 0.06 0.14

2 35999639 rs1018328. . 49417_MRPL50P1 526863_RPL21P36 A 0.45 0.1 0.05 0.07 0.04 0.1 0.7 0.08 0.07 0.29 0.13 0.11 0.23 -0.11 0.06 4.71E-02 0.04 0.09 0.67 -0.15 0.07 4.08E-02 -0.04 0.13 0.77 -0.13 0.05 1.62E-02 -0.09 0.1 0.35 -0.14 0.07 0.05 0.02 0.12 0.9 0.24 0.05 3.60E-07 0.06 0.07 0.35 0.25 0.06 3.08E-05 0.03 0.1 0.75 0.18 0.04 2.29E-05 0.04 0.06 0.51 0.09 0.04 4.05E-02 0.23 0.08 4.33E-03 0.14 0.04 1.12E-03 0.04 0.05 0.37 0.06 0.04 0.18 0.1 0.06 0.14

2 36003212 rs6714522. . 52990_MRPL50P1 523290_RPL21P36 C 0.45 0.1 0.05 0.08 0.01 0.1 0.9 0.08 0.07 0.29 0.13 0.11 0.22 -0.1 0.06 0.06 0.07 0.09 0.46 -0.16 0.07 3.39E-02 -0.03 0.12 0.8 -0.13 0.05 1.82E-02 -0.08 0.09 0.41 -0.14 0.07 0.05 0.01 0.12 0.92 0.25 0.05 1.15E-07 0.06 0.07 0.35 0.26 0.06 1.23E-05 0.04 0.1 0.71 0.19 0.04 1.01E-05 0.05 0.06 0.42 0.09 0.04 4.59E-02 0.23 0.08 3.28E-03 0.15 0.04 5.88E-04 0.05 0.05 0.32 0.05 0.04 0.2 0.1 0.06 0.12

2 36004041 rs13002275. . 53819_MRPL50P1 522461_RPL21P36 T 0.46 0.09 0.05 0.09 0.03 0.1 0.76 0.06 0.07 0.41 0.13 0.11 0.25 -0.11 0.06 4.40E-02 0.06 0.09 0.5 -0.15 0.07 3.55E-02 -0.05 0.13 0.69 -0.13 0.05 1.65E-02 -0.07 0.1 0.44 -0.14 0.07 0.05 0.01 0.12 0.93 0.26 0.05 8.11E-08 0.06 0.07 0.36 0.26 0.06 1.31E-05 0.03 0.1 0.74 0.19 0.04 1.87E-05 0.02 0.06 0.72 0.08 0.04 0.07 0.24 0.08 2.76E-03 0.15 0.04 5.83E-04 0.03 0.05 0.55 0.05 0.04 0.18 0.09 0.06 0.16

2 36008381 rs6713710. . 58159_MRPL50P1 518121_RPL21P36 G 0.44 0.09 0.05 0.1 0.03 0.1 0.79 0.07 0.07 0.36 0.13 0.11 0.24 -0.11 0.06 0.05 0.05 0.09 0.56 -0.16 0.07 3.24E-02 -0.05 0.13 0.71 -0.13 0.05 2.05E-02 -0.08 0.1 0.39 -0.14 0.07 0.06 0.01 0.12 0.96 0.24 0.05 2.32E-07 0.06 0.07 0.36 0.25 0.06 2.49E-05 0.04 0.1 0.71 0.19 0.04 1.97E-05 0.04 0.06 0.47 0.08 0.04 0.05 0.23 0.08 3.20E-03 0.14 0.04 1.19E-03 0.04 0.05 0.36 0.05 0.04 0.19 0.09 0.06 0.19

2 36009285 rs7568352. . 59063_MRPL50P1 517217_RPL21P36 C 0.49 0.07 0.05 0.19 -0.01 0.1 0.92 0.06 0.07 0.37 0.16 0.11 0.17 -0.07 0.05 0.21 0.07 0.09 0.4 -0.12 0.07 0.1 -0.04 0.13 0.75 -0.1 0.05 0.07 -0.09 0.09 0.33 -0.12 0.07 0.1 0.06 0.13 0.61 0.23 0.05 9.51E-07 0.1 0.07 0.16 0.23 0.06 1.01E-04 0.02 0.1 0.83 0.17 0.04 1.23E-04 0.02 0.06 0.73 0.09 0.04 4.46E-02 0.2 0.08 1.12E-02 0.13 0.04 2.75E-03 0.03 0.05 0.5 0.07 0.04 0.1 0.04 0.07 0.51

2 36009451 rs7568472. . 59229_MRPL50P1 517051_RPL21P36 C 0.50 0.07 0.05 0.18 -0.02 0.1 0.87 0.07 0.07 0.3 0.15 0.11 0.18 -0.07 0.06 0.2 0.07 0.09 0.44 -0.13 0.07 0.07 -0.01 0.13 0.93 -0.09 0.05 0.09 -0.08 0.09 0.37 -0.12 0.07 0.09 0.09 0.12 0.48 0.23 0.05 9.76E-07 0.1 0.07 0.15 0.23 0.06 8.58E-05 0.02 0.1 0.82 0.17 0.04 1.26E-04 0.03 0.06 0.62 0.09 0.04 3.84E-02 0.21 0.08 1.04E-02 0.13 0.04 2.77E-03 0.04 0.05 0.44 0.07 0.04 0.07 0.04 0.07 0.5

2 36009614 rs7568855. . 59392_MRPL50P1 516888_RPL21P36 G 0.45 0.09 0.05 0.09 0.02 0.1 0.84 0.08 0.07 0.29 0.13 0.11 0.25 -0.11 0.06 4.73E-02 0.05 0.09 0.61 -0.16 0.07 2.48E-02 -0.02 0.13 0.86 -0.12 0.05 2.24E-02 -0.07 0.09 0.44 -0.15 0.07 4.73E-02 0.03 0.12 0.82 0.24 0.05 2.49E-07 0.07 0.07 0.34 0.25 0.06 2.50E-05 0.04 0.1 0.71 0.19 0.04 1.41E-05 0.05 0.06 0.38 0.09 0.04 3.73E-02 0.24 0.08 2.96E-03 0.14 0.04 9.88E-04 0.05 0.05 0.31 0.06 0.04 0.13 0.08 0.06 0.2

2 36010265 rs1518670. . 60043_MRPL50P1 516237_RPL21P36 T 0.50 0.08 0.05 0.16 -0.03 0.1 0.77 0.08 0.07 0.27 0.18 0.11 0.11 -0.07 0.06 0.19 0.08 0.09 0.38 -0.13 0.07 0.07 -0.02 0.13 0.87 -0.09 0.05 0.08 -0.07 0.09 0.44 -0.13 0.07 0.08 0.07 0.13 0.57 0.24 0.05 6.77E-07 0.1 0.07 0.15 0.23 0.06 8.05E-05 0.05 0.1 0.64 0.17 0.04 7.42E-05 0.03 0.06 0.56 0.09 0.04 3.67E-02 0.23 0.08 3.65E-03 0.13 0.04 2.56E-03 0.04 0.05 0.4 0.07 0.04 0.07 0.05 0.07 0.44

2 36011823 rs1401242. . 61601_MRPL50P1 514679_RPL21P36 C 0.50 0.08 0.05 0.15 -0.02 0.1 0.87 0.08 0.07 0.29 0.18 0.11 0.11 -0.07 0.06 0.19 0.07 0.09 0.43 -0.13 0.07 0.07 -0.02 0.13 0.87 -0.1 0.05 0.08 -0.08 0.09 0.37 -0.12 0.07 0.09 0.07 0.13 0.57 0.24 0.05 5.98E-07 0.1 0.07 0.15 0.23 0.06 8.57E-05 0.05 0.1 0.64 0.17 0.04 7.60E-05 0.03 0.06 0.61 0.09 0.04 3.84E-02 0.23 0.08 3.69E-03 0.13 0.04 2.48E-03 0.04 0.05 0.44 0.07 0.04 0.07 0.05 0.07 0.45

2 36012221 rs2037337. . 61999_MRPL50P1 514281_RPL21P36 C 0.50 0.08 0.05 0.16 -0.02 0.1 0.86 0.07 0.07 0.3 0.18 0.11 0.11 -0.07 0.06 0.19 0.07 0.09 0.43 -0.13 0.07 0.08 -0.02 0.13 0.87 -0.1 0.05 0.08 -0.08 0.09 0.38 -0.12 0.07 0.09 0.07 0.13 0.56 0.24 0.05 5.48E-07 0.1 0.07 0.16 0.23 0.06 7.15E-05 0.05 0.1 0.65 0.17 0.04 7.03E-05 0.03 0.06 0.61 0.09 0.04 3.79E-02 0.23 0.08 3.89E-03 0.13 0.04 2.34E-03 0.04 0.05 0.44 0.07 0.04 0.07 0.05 0.07 0.46

2 36012238 rs2037338. . 62016_MRPL50P1 514264_RPL21P36 G 0.45 0.09 0.05 0.1 0.03 0.1 0.8 0.06 0.07 0.37 0.15 0.11 0.19 -0.1 0.06 0.07 0.05 0.09 0.61 -0.15 0.07 4.45E-02 -0.03 0.13 0.81 -0.12 0.05 3.16E-02 -0.07 0.09 0.43 -0.13 0.07 0.08 0.02 0.12 0.9 0.25 0.05 2.34E-07 0.06 0.07 0.39 0.25 0.06 2.35E-05 0.06 0.1 0.58 0.19 0.04 1.51E-05 0.05 0.06 0.39 0.09 0.04 0.05 0.25 0.08 1.44E-03 0.14 0.04 1.23E-03 0.05 0.05 0.33 0.06 0.04 0.15 0.09 0.06 0.19

2 36012306 rs2037339. . 62084_MRPL50P1 514196_RPL21P36 C 0.45 0.09 0.05 0.1 0.03 0.1 0.8 0.06 0.07 0.37 0.15 0.11 0.19 -0.1 0.06 0.07 0.05 0.09 0.61 -0.15 0.07 4.48E-02 -0.03 0.13 0.81 -0.12 0.05 3.19E-02 -0.07 0.09 0.43 -0.13 0.07 0.08 0.02 0.12 0.9 0.25 0.05 2.36E-07 0.06 0.07 0.39 0.25 0.06 2.36E-05 0.06 0.1 0.58 0.19 0.04 1.51E-05 0.05 0.06 0.39 0.09 0.04 0.05 0.25 0.08 1.45E-03 0.14 0.04 1.23E-03 0.05 0.05 0.33 0.06 0.04 0.15 0.09 0.06 0.19

2 36013411 rs7556969. . 63189_MRPL50P1 513091_RPL21P36 A 0.45 0.09 0.05 0.11 0.03 0.1 0.8 0.06 0.07 0.37 0.15 0.11 0.19 -0.1 0.06 0.07 0.05 0.09 0.6 -0.15 0.07 4.49E-02 -0.03 0.13 0.81 -0.12 0.05 3.23E-02 -0.07 0.09 0.43 -0.13 0.07 0.08 0.01 0.12 0.9 0.25 0.05 2.43E-07 0.06 0.07 0.39 0.25 0.06 2.40E-05 0.06 0.1 0.59 0.19 0.04 1.51E-05 0.05 0.06 0.39 0.09 0.04 4.94E-02 0.25 0.08 1.48E-03 0.14 0.04 1.23E-03 0.05 0.05 0.33 0.06 0.04 0.15 0.08 0.06 0.2

2 36013631 rs7583878. . 63409_MRPL50P1 512871_RPL21P36 G 0.50 0.07 0.05 0.17 -0.02 0.1 0.84 0.07 0.07 0.31 0.19 0.11 0.09 -0.07 0.06 0.21 0.07 0.09 0.42 -0.13 0.07 0.08 -0.02 0.13 0.86 -0.1 0.05 0.08 -0.08 0.09 0.38 -0.12 0.07 0.1 0.06 0.13 0.62 0.24 0.05 6.47E-07 0.1 0.07 0.16 0.23 0.06 8.34E-05 0.06 0.1 0.59 0.17 0.04 1.21E-04 0.03 0.06 0.61 0.09 0.04 4.08E-02 0.22 0.08 7.88E-03 0.13 0.04 3.09E-03 0.04 0.05 0.44 0.07 0.04 0.07 0.04 0.07 0.57

2 36013846 rs7583925. . 63624_MRPL50P1 512656_RPL21P36 T 0.50 -0.08 0.05 0.16 0.02 0.1 0.84 -0.07 0.07 0.31 -0.19 0.11 0.1 -0.07 0.06 0.21 0.07 0.09 0.43 -0.13 0.07 0.08 -0.02 0.13 0.86 0.1 0.05 0.07 0.08 0.09 0.37 0.12 0.07 0.09 -0.06 0.13 0.64 0.24 0.05 9.76E-07 0.1 0.07 0.16 0.23 0.06 7.96E-05 0.04 0.1 0.7 -0.17 0.04 1.60E-04 -0.03 0.06 0.61 -0.09 0.04 4.69E-02 -0.22 0.08 8.10E-03 -0.13 0.04 3.25E-03 -0.04 0.05 0.44 -0.08 0.04 0.07 -0.04 0.07 0.54

2 36013852 rs7597892. . 63630_MRPL50P1 512650_RPL21P36 T 0.45 0.08 0.05 0.13 0.02 0.1 0.82 0.06 0.07 0.43 0.15 0.11 0.19 -0.1 0.06 0.09 0.05 0.09 0.61 -0.14 0.07 0.07 -0.03 0.13 0.8 -0.12 0.05 3.45E-02 -0.08 0.1 0.42 -0.13 0.07 0.09 0.01 0.12 0.92 0.24 0.05 4.38E-07 0.06 0.07 0.4 0.25 0.06 2.64E-05 0.04 0.1 0.7 0.19 0.04 2.18E-05 0.05 0.06 0.39 0.08 0.04 0.06 0.25 0.08 1.55E-03 0.14 0.04 1.43E-03 0.05 0.05 0.33 0.06 0.04 0.14 0.09 0.06 0.18

2 36013875 rs7597973. . 63653_MRPL50P1 512627_RPL21P36 T 0.45 0.09 0.05 0.1 0.03 0.1 0.8 0.07 0.07 0.37 0.15 0.11 0.19 -0.1 0.06 0.07 0.05 0.09 0.61 -0.15 0.07 4.75E-02 -0.03 0.13 0.8 -0.12 0.05 3.12E-02 -0.08 0.09 0.43 -0.13 0.07 0.08 0.01 0.12 0.92 0.24 0.05 3.85E-07 0.06 0.07 0.39 0.25 0.06 2.37E-05 0.04 0.1 0.7 0.19 0.04 2.23E-05 0.05 0.06 0.39 0.08 0.04 0.06 0.25 0.08 1.55E-03 0.14 0.04 1.48E-03 0.05 0.05 0.33 0.06 0.04 0.16 0.09 0.06 0.18

2 36014002 rs7557606. . 63780_MRPL50P1 512500_RPL21P36 A 0.45 0.09 0.05 0.11 0.02 0.1 0.82 0.06 0.07 0.37 0.15 0.11 0.18 -0.11 0.06 0.06 0.04 0.09 0.63 -0.15 0.07 4.10E-02 -0.04 0.13 0.73 -0.12 0.05 2.80E-02 -0.08 0.1 0.42 -0.13 0.07 0.08 0 0.12 0.97 0.25 0.05 2.19E-07 0.06 0.07 0.36 0.25 0.06 2.24E-05 0.05 0.1 0.62 0.19 0.04 1.50E-05 0.05 0.06 0.36 0.09 0.04 0.05 0.26 0.08 1.47E-03 0.14 0.04 1.16E-03 0.05 0.05 0.3 0.06 0.04 0.15 0.08 0.07 0.2

2 36014302 rs11124483. . 64080_MRPL50P1 512200_RPL21P36 G 0.50 0.07 0.05 0.17 -0.02 0.1 0.84 0.07 0.07 0.31 0.19 0.11 0.09 -0.07 0.06 0.21 0.07 0.09 0.42 -0.13 0.07 0.08 -0.02 0.13 0.86 -0.1 0.05 0.08 -0.08 0.09 0.38 -0.12 0.07 0.1 0.06 0.13 0.62 0.24 0.05 6.60E-07 0.1 0.07 0.16 0.23 0.06 8.45E-05 0.06 0.1 0.59 0.17 0.04 1.21E-04 0.03 0.06 0.61 0.09 0.04 4.04E-02 0.22 0.08 7.97E-03 -0.13 0.04 3.08E-03 -0.04 0.05 0.43 -0.07 0.04 0.07 -0.04 0.07 0.58

2 36016158 rs1401241. . 65936_MRPL50P1 510344_RPL21P36 A 0.44 0.09 0.06 0.11 0.02 0.1 0.82 0.07 0.07 0.35 0.13 0.11 0.25 -0.09 0.06 0.1 0.02 0.09 0.84 -0.14 0.08 0.06 0.04 0.13 0.76 -0.11 0.06 4.15E-02 -0.09 0.1 0.33 -0.12 0.08 0.11 0.04 0.12 0.73 0.24 0.05 5.01E-07 0.05 0.07 0.5 0.24 0.06 6.95E-05 0.1 0.1 0.32 0.18 0.04 5.52E-05 0.04 0.06 0.5 0.08 0.04 0.08 0.22 0.08 6.07E-03 0.14 0.04 1.73E-03 0.04 0.05 0.44 0.05 0.04 0.22 0.08 0.06 0.21

2 36018192 rs1518666. . 67970_MRPL50P1 508310_RPL21P36 C 0.46 0.09 0.05 0.1 0.04 0.1 0.69 0.06 0.07 0.4 0.16 0.11 0.16 -0.1 0.06 0.09 0.06 0.09 0.52 -0.15 0.07 4.55E-02 -0.04 0.13 0.77 -0.11 0.06 3.88E-02 -0.07 0.09 0.45 -0.13 0.07 0.09 0 0.12 0.97 0.23 0.05 8.80E-07 0.07 0.07 0.34 0.24 0.06 7.99E-05 0.08 0.1 0.43 0.18 0.04 3.80E-05 0.05 0.06 0.38 0.09 0.04 3.76E-02 0.25 0.08 1.88E-03 0.13 0.04 2.63E-03 0.05 0.05 0.28 0.07 0.04 0.11 0.07 0.07 0.31

2 36086523 rs12990252. . 136301_MRPL50P1 439979_RPL21P36 C 0.23 0.12 0.07 0.07 0.01 0.12 0.96 0.1 0.1 0.28 0.21 0.15 0.16 -0.12 0.07 0.08 0.05 0.11 0.64 -0.16 0.1 0.09 -0.08 0.17 0.63 -0.13 0.07 0.07 -0.06 0.11 0.57 -0.08 0.1 0.42 -0.15 0.16 0.37 0.17 0.06 6.25E-03 0.08 0.09 0.32 0.16 0.08 4.06E-02 -0.05 0.14 0.69 0.29 0.06 2.14E-07 0.22 0.07 1.47E-03 0.17 0.06 2.12E-03 0.36 0.11 9.26E-04 0.2 0.06 4.43E-04 0.16 0.06 7.08E-03 0.1 0.05 0.06 0.12 0.09 0.17

2 49378131 rs116370819. FSHR 374475_STON1-GTF2A1L 727619_RPL7P13 G 0.03 0.02 0.17 0.89 -0.16 0.33 0.62 -0.06 0.21 0.77 0.59 0.38 0.12 -0.17 0.17 0.33 -1.39 0.28 5.16E-07 0.13 0.22 0.55 0.54 0.43 0.21 -0.19 0.17 0.26 -0.93 0.3 2.23E-03 -0.02 0.22 0.92 0.26 0.42 0.54 -0.04 0.15 0.79 -0.01 0.22 0.95 -0.2 0.18 0.27 -0.23 0.45 0.61 0.08 0.14 0.55 0.34 0.18 0.05 -0.09 0.14 0.52 -0.52 0.33 0.12 0.07 0.14 0.63 0.32 0.15 2.77E-02 -0.07 0.13 0.59 -0.76 0.26 3.97E-03

2 77299127 rs143985312. LRRTM4 964802_SUCLA2P2 596466_TRNAP25P C 0.02 0.23 0.21 0.28 0.62 0.56 0.27 0.35 0.26 0.17 0.18 0.42 0.66 -0.19 0.21 0.38 0.33 0.5 0.51 -0.58 0.26 2.60E-02 0.34 0.48 0.48 -0.14 0.21 0.51 0.39 0.53 0.46 -0.39 0.26 0.14 -0.06 0.46 0.9 -0.22 0.18 0.22 -0.7 0.34 4.11E-02 0.07 0.22 0.73 0.42 0.3 0.16 -0.13 0.17 0.44 0.88 0.26 9.15E-04 -0.09 0.16 0.58 0 0.27 0.99 -0.14 0.16 0.39 1.14 0.21 6.86E-08 -0.04 0.15 0.79 -0.29 0.22 0.19

3 119584277 rs140442947. GSK3B 98328_C3orf15,46945_NR1I2,72880_PHBP8 300051_GPR156 C 0.01 0.23 0.27 0.39 0.53 0.43 0.22 -0.02 0.39 0.97 0.26 0.58 0.66 -0.18 0.27 0.51 0.21 0.39 0.59 -0.34 0.4 0.39 -0.63 0.67 0.35 -0.09 0.27 0.74 -0.04 0.41 0.92 -0.28 0.4 0.49 0.48 0.64 0.46 0.58 0.26 2.54E-02 -0.19 0.31 0.53 . . . 2.83 0.5 1.03E-07 0.2 0.24 0.39 -0.36 0.27 0.17 . . . 0.07 0.52 0.9 0.21 0.24 0.37 -0.35 0.22 0.12 . . . 0.52 0.41 0.21

3 163243727 rs17477644. . 55674_RNU7-82P 645532_MIR1263 T 0.03 -0.12 0.19 0.53 -0.47 0.35 0.18 0.63 0.32 0.05 -0.2 0.28 0.47 0.3 0.2 0.14 1.4 0.28 8.34E-07 -0.06 0.34 0.87 -0.45 0.32 0.17 0.09 0.19 0.64 0.96 0.33 3.06E-03 -0.5 0.33 0.13 -0.27 0.31 0.38 -0.21 0.16 0.18 -0.27 0.23 0.23 -0.14 0.21 0.49 0.21 0.28 0.46 -0.09 0.14 0.53 -0.09 0.18 0.62 0.14 0.16 0.39 0.19 0.21 0.36 -0.24 0.14 0.1 -0.03 0.15 0.81 -0.2 0.16 0.21 0.03 0.17 0.85

3 167746292 rs6785546. GOLIM4 139787_MEMO1P3 221018_EGFEM1P C 0.49 0.1 0.06 0.07 0.03 0.1 0.79 0.14 0.08 0.06 0.14 0.11 0.22 -0.12 0.06 2.80E-02 0.05 0.09 0.61 -0.08 0.08 0.28 -0.61 0.11 6.17E-07 -0.07 0.06 0.21 0.11 0.09 0.25 -0.07 0.08 0.4 -0.44 0.12 2.22E-04 0.05 0.05 0.36 -0.02 0.07 0.79 0.05 0.06 0.42 0.11 0.1 0.27 -0.03 0.05 0.55 -0.1 0.06 0.09 0.03 0.05 0.57 0.08 0.08 0.29 -0.02 0.05 0.61 -0.08 0.05 0.11 0.04 0.04 0.36 0.01 0.06 0.91

3 167748897 rs4955783. GOLIM4 142392_MEMO1P3 218413_EGFEM1P G 0.49 0.1 0.06 0.07 0.03 0.1 0.77 0.14 0.08 0.07 0.15 0.11 0.18 -0.13 0.06 2.57E-02 0.03 0.09 0.71 -0.08 0.08 0.31 -0.61 0.11 4.89E-07 -0.07 0.06 0.22 0.1 0.09 0.27 -0.06 0.08 0.48 -0.45 0.11 1.74E-04 0.05 0.05 0.34 -0.02 0.07 0.79 0.05 0.06 0.4 0.11 0.1 0.27 -0.03 0.04 0.53 -0.09 0.06 0.11 0.02 0.04 0.68 0.08 0.08 0.3 -0.02 0.04 0.61 -0.08 0.05 0.11 0.04 0.04 0.4 0.01 0.06 0.89

3 171178897 rs61729860R5 . 700_TNIK 139719_PLD1 C 0.05 0.81 0.16 4.84E-07 0.56 0.24 2.17E-02 0.75 0.23 1.01E-03 1.19 0.46 1.14E-02 -0.26 0.17 0.12 0.05 0.22 0.84 -0.27 0.24 0.26 -0.12 0.55 0.83 -0.42 0.16 1.08E-02 -0.26 0.23 0.25 -0.27 0.24 0.25 -0.73 0.52 0.16 0.17 0.15 0.27 0.21 0.19 0.28 -0.08 0.2 0.69 0.01 0.49 0.98 0.23 0.14 0.11 0 0.17 0.99 0.26 0.15 0.08 -0.32 0.33 0.34 0.27 0.14 0.06 0.06 0.14 0.68 0.15 0.14 0.29 -0.05 0.27 0.85

3 45212304 rs115002541. . 24390_CDCP1,10598_RPS24P8 53652_TMEM158 A 0.02 0.36 0.22 0.1 2.07 0.41 4.58E-07 -0.24 0.26 0.37 -0.69 0.84 0.42 -0.09 0.23 0.7 -0.07 0.4 0.86 -0.03 0.27 0.91 -0.89 0.97 0.36 -0.09 0.22 0.67 -0.29 0.43 0.5 0.08 0.27 0.77 -0.88 0.93 0.35 0.05 0.21 0.81 . . . -0.02 0.23 0.94 -0.48 2.16 0.82 0.16 0.19 0.41 . . . -0.05 0.17 0.76 1.31 0.72 0.07 -0.07 0.19 0.71 . . . -0.19 0.16 0.23 -0.48 0.58 0.42

4 185328973 rs17488073R5 IRF2 152499_RPL6P16 219877_CASP3 G 0.16 0.08 0.08 0.33 -0.12 0.15 0.43 0.05 0.11 0.65 0.51 0.18 5.45E-03 0.01 0.09 0.91 0.05 0.14 0.7 0.15 0.11 0.18 -0.43 0.21 4.15E-02 -0.1 0.09 0.23 -0.11 0.14 0.43 0.02 0.12 0.84 -0.47 0.2 2.16E-02 0.05 0.08 0.52 0 0.11 0.98 -0.18 0.1 0.06 0.83 0.15 1.84E-07 0.07 0.07 0.35 -0.06 0.09 0.46 -0.01 0.07 0.86 0.2 0.14 0.15 0.06 0.07 0.39 0.02 0.07 0.77 -0.06 0.07 0.4 0.15 0.11 0.19

4 189428343 rs116330320. . 157142_RPL7AP27 965956_HSP90AA4P T 0.03 0.07 0.18 0.71 0.15 0.46 0.74 0.31 0.23 0.19 -0.12 0.31 0.71 0.22 0.19 0.25 0.84 0.41 3.91E-02 -0.14 0.24 0.56 0.39 0.35 0.27 0.3 0.18 0.1 0.16 0.43 0.7 0.16 0.24 0.5 0.47 0.34 0.16 -0.1 0.15 0.52 -0.16 0.26 0.53 0.2 0.2 0.3 0.03 0.25 0.89 -0.13 0.15 0.39 0.38 0.21 0.07 -0.07 0.16 0.65 0.08 0.21 0.7 0.08 0.15 0.57 0.84 0.16 2.79E-07 0.06 0.15 0.7 0.24 0.17 0.14

4 189428633 rs138460327. . 157432_RPL7AP27 965666_HSP90AA4P G 0.03 0.07 0.18 0.71 0.15 0.46 0.74 0.31 0.23 0.19 -0.12 0.31 0.71 0.22 0.19 0.25 0.84 0.41 3.91E-02 -0.14 0.24 0.56 0.39 0.35 0.27 0.3 0.18 0.1 0.16 0.43 0.7 0.16 0.24 0.5 0.47 0.34 0.16 -0.1 0.15 0.52 -0.16 0.26 0.53 0.2 0.2 0.3 0.03 0.25 0.89 -0.13 0.15 0.39 0.38 0.21 0.07 -0.07 0.16 0.65 0.08 0.21 0.7 0.08 0.15 0.57 0.84 0.16 2.79E-07 0.06 0.15 0.7 0.24 0.17 0.14

4 25325264 rs13128106. ZCCHC4 44433_PI4K2B 53584_ANAPC4 T 0.09 0.27 0.09 4.73E-03 0.29 0.17 0.1 0.36 0.13 4.00E-03 0.02 0.2 0.92 -0.01 0.1 0.88 -0.02 0.16 0.92 -0.03 0.13 0.84 -0.06 0.23 0.78 -0.13 0.1 0.18 -0.1 0.16 0.53 -0.15 0.13 0.26 -0.24 0.22 0.28 -0.02 0.08 0.77 0.03 0.12 0.77 -0.14 0.11 0.19 0.05 0.17 0.78 0.14 0.08 0.07 0.45 0.09 9.14E-07 0 0.08 1 0 0.13 0.98 0.14 0.08 0.07 0.26 0.08 8.41E-04 0.01 0.07 0.93 0.2 0.11 0.06

4 25341554 rs10013923. ZCCHC4 60723_PI4K2B 37294_ANAPC4 T 0.09 0.26 0.09 6.72E-03 0.29 0.17 0.1 0.34 0.13 6.75E-03 0.02 0.2 0.92 -0.03 0.1 0.75 -0.02 0.16 0.92 -0.05 0.13 0.69 -0.06 0.23 0.78 -0.14 0.1 0.15 -0.1 0.16 0.53 -0.16 0.13 0.22 -0.24 0.22 0.28 -0.03 0.08 0.69 0.03 0.12 0.77 -0.16 0.11 0.14 0.05 0.17 0.78 0.14 0.08 0.07 0.45 0.09 9.13E-07 0 0.08 0.98 0 0.13 0.98 0.14 0.08 0.06 0.26 0.08 8.42E-04 0.01 0.08 0.92 0.2 0.11 0.06

4 25347771 rs13114588. ZCCHC4 66940_PI4K2B 31077_ANAPC4 A 0.09 0.26 0.09 6.77E-03 0.29 0.17 0.1 0.34 0.13 6.81E-03 0.02 0.2 0.92 -0.03 0.1 0.74 -0.02 0.16 0.92 -0.05 0.13 0.68 -0.06 0.23 0.78 -0.14 0.1 0.15 -0.1 0.16 0.53 -0.16 0.13 0.22 -0.24 0.22 0.28 -0.03 0.08 0.68 0.03 0.12 0.77 -0.16 0.11 0.14 0.05 0.17 0.78 0.14 0.08 0.07 0.45 0.09 9.14E-07 0 0.08 0.97 0 0.13 0.98 0.14 0.08 0.07 0.26 0.08 8.41E-04 0.01 0.07 0.93 0.2 0.11 0.06

4 25359379 rs13105472. ZCCHC4 78548_PI4K2B 19469_ANAPC4 A 0.09 0.26 0.1 7.21E-03 0.31 0.18 0.08 0.34 0.13 7.13E-03 0.02 0.2 0.92 -0.03 0.1 0.76 -0.04 0.16 0.83 -0.05 0.13 0.71 -0.06 0.23 0.78 -0.14 0.1 0.15 -0.13 0.17 0.44 -0.16 0.13 0.22 -0.24 0.22 0.28 -0.04 0.08 0.64 0.06 0.12 0.62 -0.17 0.11 0.11 0.05 0.17 0.78 0.14 0.08 0.06 0.47 0.09 4.00E-07 0 0.08 0.98 0 0.13 0.98 0.14 0.08 0.07 0.28 0.08 4.86E-04 0.01 0.07 0.92 0.2 0.11 0.06

4 25364818 rs13109414. ZCCHC4 83987_PI4K2B 14030_ANAPC4 T 0.09 0.25 0.1 7.42E-03 0.31 0.18 0.08 0.34 0.13 7.18E-03 0.02 0.2 0.92 -0.03 0.1 0.76 -0.04 0.16 0.81 -0.05 0.13 0.71 -0.06 0.23 0.78 -0.14 0.1 0.15 -0.13 0.17 0.44 -0.16 0.13 0.22 -0.24 0.22 0.28 -0.04 0.08 0.63 0.06 0.12 0.59 -0.18 0.11 0.1 0.05 0.17 0.78 0.14 0.08 0.06 0.47 0.09 3.36E-07 0 0.08 0.98 0 0.13 0.98 0.14 0.08 0.07 0.28 0.08 4.23E-04 0.01 0.07 0.92 0.2 0.11 0.06

4 25371399 rs13102709U3 ZCCHC4 90568_PI4K2B 7449_ANAPC4 T 0.09 0.26 0.1 7.47E-03 0.3 0.18 0.09 0.34 0.13 6.14E-03 0.02 0.2 0.94 -0.03 0.1 0.8 -0.03 0.16 0.87 -0.05 0.13 0.7 -0.05 0.23 0.82 -0.14 0.1 0.16 -0.11 0.17 0.5 -0.16 0.13 0.21 -0.24 0.22 0.29 -0.05 0.08 0.56 0.07 0.12 0.57 -0.19 0.11 0.08 0.04 0.17 0.8 0.14 0.08 0.07 0.48 0.09 2.02E-07 0 0.08 0.98 0.01 0.13 0.97 0.14 0.08 0.07 0.29 0.08 2.71E-04 0 0.08 0.96 0.21 0.11 0.05

4 25371460 rs13102920U3 ZCCHC4 90629_PI4K2B 7388_ANAPC4 T 0.09 0.26 0.1 7.47E-03 0.3 0.18 0.09 0.34 0.13 6.13E-03 0.02 0.2 0.94 -0.03 0.1 0.8 -0.03 0.16 0.87 -0.05 0.13 0.7 -0.05 0.23 0.82 -0.14 0.1 0.16 -0.11 0.17 0.5 -0.16 0.13 0.21 -0.24 0.22 0.29 -0.05 0.08 0.56 0.07 0.12 0.57 -0.19 0.11 0.08 0.04 0.17 0.8 0.14 0.08 0.07 0.48 0.09 2.01E-07 0 0.08 0.98 0.01 0.13 0.96 0.14 0.08 0.07 0.29 0.08 2.69E-04 0 0.08 0.96 0.21 0.11 0.05

4 25379226 rs6830160. ANAPC4 98395_PI4K2B,7221_ZCCHC4 278209_SLC34A2 T 0.09 0.24 0.1 1.12E-02 0.28 0.18 0.13 0.35 0.13 6.06E-03 -0.02 0.2 0.91 -0.01 0.1 0.95 0 0.17 1 -0.05 0.13 0.7 0.03 0.24 0.91 -0.12 0.1 0.21 -0.08 0.17 0.65 -0.16 0.13 0.22 -0.2 0.23 0.38 -0.06 0.08 0.48 0.08 0.12 0.47 -0.21 0.11 4.86E-02 0.01 0.17 0.94 0.14 0.08 0.07 0.5 0.09 1.02E-07 -0.02 0.08 0.8 0.01 0.14 0.92 0.15 0.08 0.06 0.31 0.08 1.32E-04 -0.01 0.08 0.87 0.24 0.11 2.99E-02

4 36189157 rs116105213NSM ARAP2 697815_SEC63P2 94087_DTHD1 C 0.02 0.27 0.27 0.32 . . . 0.4 0.47 0.4 0.87 0.46 0.06 -0.34 0.28 0.22 . . . 0.03 0.52 0.95 -0.58 0.53 0.28 -0.41 0.27 0.13 . . . -0.43 0.49 0.38 -0.84 0.51 0.1 0.39 0.25 0.12 . . . 0.03 0.35 0.94 2.73 0.51 4.13E-07 0.32 0.23 0.17 . . . 0.61 0.25 1.52E-02 0.13 0.42 0.76 0.1 0.23 0.68 . . . -0.01 0.24 0.98 0.21 0.34 0.53

4 73709923 rs72661006. . 275407_ADAMTS3 182542_RNU6ATAC5P T 0.06 -0.16 0.14 0.25 -0.64 0.28 2.45E-02 -0.14 0.17 0.4 0.5 0.39 0.21 -0.11 0.14 0.46 -0.24 0.27 0.38 -0.05 0.17 0.76 -0.27 0.45 0.55 -0.15 0.14 0.27 -0.06 0.27 0.82 -0.06 0.17 0.71 -0.86 0.43 4.70E-02 -0.44 0.12 3.62E-04 0 0.2 0.99 -0.7 0.14 2.91E-07 0.32 0.4 0.42 -0.05 0.12 0.65 0.04 0.17 0.8 -0.1 0.11 0.34 0.16 0.27 0.55 -0.13 0.12 0.28 0.12 0.14 0.41 -0.21 0.1 3.51E-02 0.14 0.22 0.54

4 73733992 rs113256381. . 299476_ADAMTS3 158473_RNU6ATAC5P T 0.05 -0.16 0.14 0.26 -0.64 0.29 2.81E-02 -0.15 0.17 0.37 0.62 0.41 0.14 -0.1 0.14 0.5 -0.21 0.28 0.45 -0.07 0.17 0.7 -0.11 0.48 0.81 -0.12 0.14 0.38 -0.02 0.28 0.93 -0.07 0.17 0.69 -0.58 0.46 0.21 -0.45 0.13 3.18E-04 0.03 0.21 0.87 -0.71 0.14 3.44E-07 0.34 0.38 0.38 -0.06 0.12 0.6 -0.02 0.18 0.9 -0.07 0.11 0.52 0.28 0.28 0.32 -0.16 0.12 0.19 0.13 0.15 0.37 -0.19 0.1 0.06 0.09 0.23 0.7

4 73814426 rs116495073. . 379910_ADAMTS3 78039_RNU6ATAC5P A 0.02 0.07 0.25 0.79 -1.87 0.81 2.05E-02 0.24 0.27 0.37 0.82 1.76 0.64 0.19 0.26 0.46 0.98 0.72 0.17 0.15 0.28 0.59 -2.29 2 0.26 -0.3 0.26 0.24 0.15 0.78 0.85 -0.33 0.28 0.24 -3.9 1.91 4.35E-02 -1.12 0.24 2.20E-06 . . . -1.27 0.25 2.99E-07 0.16 0.65 0.81 -0.06 0.23 0.77 . . . 0.08 0.19 0.66 0.3 0.59 0.61 -0.19 0.23 0.41 . . . -0.01 0.17 0.95 0.12 0.47 0.8

4 76898104 rs139707122. SDAD1 74423_PPEF2,35938_NAAA 24519_CXCL9,34233_ART3,44165_CXCL10,56731_CXCL11,59799_RPL36P8C 0.02 -0.09 0.25 0.72 -0.14 0.49 0.78 -0.07 0.3 0.81 -0.3 0.79 0.71 0.22 0.25 0.38 0.76 0.44 0.08 0.16 0.3 0.6 -0.28 0.9 0.76 -0.01 0.25 0.97 0.36 0.46 0.43 -0.06 0.31 0.85 -0.67 0.87 0.44 -0.98 0.2 6.86E-07 . . . -0.72 0.24 2.69E-03 -0.67 0.31 3.51E-02 -0.22 0.19 0.24 . . . -0.05 0.17 0.78 0.13 0.29 0.66 -0.32 0.19 0.08 . . . -0.1 0.17 0.56 0.1 0.24 0.67

4 76931730 rs11733286R5 . 69564_NAAA,19617_SDAD1,3089_CXCL9 607_ART3,10539_CXCL10,23105_CXCL11,26173_RPL36P8 T 0.02 -0.09 0.25 0.72 -0.14 0.49 0.78 -0.07 0.3 0.81 -0.3 0.79 0.7 0.22 0.25 0.38 0.76 0.44 0.08 0.16 0.31 0.6 -0.29 0.9 0.75 -0.01 0.25 0.96 0.36 0.46 0.43 -0.06 0.31 0.85 -0.67 0.87 0.44 -0.98 0.2 7.18E-07 . . . -0.72 0.24 2.70E-03 -0.66 0.31 3.55E-02 -0.22 0.19 0.24 . . . -0.05 0.17 0.78 0.13 0.29 0.66 -0.32 0.19 0.08 . . . -0.1 0.17 0.56 0.1 0.24 0.67

4 76973560 rs143777556. ART3 61447_SDAD1,44919_CXCL9,28871_CXCL10,16210_CXCL11,15343_RPL36P862257_NUP54 T 0.02 -0.09 0.25 0.73 -0.14 0.49 0.78 -0.07 0.3 0.81 -0.3 0.79 0.7 0.22 0.25 0.38 0.76 0.44 0.08 0.16 0.31 0.6 -0.29 0.9 0.75 -0.01 0.25 0.96 0.36 0.46 0.43 -0.06 0.31 0.85 -0.67 0.87 0.44 -0.98 0.2 7.27E-07 . . . -0.72 0.24 2.70E-03 -0.66 0.31 3.56E-02 -0.22 0.19 0.24 . . . -0.05 0.17 0.78 0.13 0.29 0.66 -0.32 0.19 0.08 . . . -0.1 0.17 0.56 0.1 0.24 0.67

4 77024396 rs79955867. ART3 95755_CXCL9,79707_CXCL10,67046_CXCL11,66179_RPL36P811421_NUP54,55494_SCARB2 T 0.01 -0.29 0.29 0.32 -0.26 0.58 0.65 -0.18 0.36 0.62 -0.78 0.72 0.28 0.2 0.3 0.51 0.74 0.52 0.15 0.07 0.37 0.85 0.01 0.9 0.99 0.01 0.29 0.98 0.41 0.55 0.45 -0.19 0.37 0.6 0.05 0.8 0.95 -1.23 0.24 2.66E-07 . . . -0.98 0.29 8.35E-04 -0.89 0.38 1.92E-02 -0.24 0.23 0.29 . . . 0.06 0.22 0.79 -0.02 0.35 0.94 -0.37 0.23 0.11 . . . -0.11 0.21 0.58 0.2 0.28 0.47

4 77076576 rs74467962. . 42621_ART3,6921_NUP54 3314_SCARB2,96277_FAM47E G 0.01 -0.15 0.29 0.61 -0.07 0.58 0.91 -0.02 0.38 0.96 -0.44 0.6 0.46 0.02 0.3 0.95 0.16 0.52 0.76 -0.07 0.38 0.85 0.11 0.73 0.88 -0.05 0.3 0.87 0.21 0.55 0.71 -0.3 0.39 0.44 0.13 0.66 0.85 -1.2 0.24 5.14E-07 . . . -0.85 0.3 4.84E-03 -0.88 0.36 1.56E-02 -0.23 0.22 0.31 . . . -0.01 0.22 0.97 0.07 0.32 0.82 -0.34 0.22 0.12 . . . -0.14 0.21 0.49 0.21 0.26 0.42

4 86406920 rs185230352. ARHGAP24478752_WDFY3-AS2 236701_MIR4451 T 0.02 0.19 0.23 0.4 0.84 0.34 1.38E-02 -0.4 0.34 0.24 -0.29 0.55 0.61 -0.03 0.23 0.9 -0.24 0.31 0.44 0.18 0.34 0.61 0.39 0.64 0.54 0 0.23 0.99 -0.11 0.33 0.73 0.27 0.35 0.44 0.03 0.61 0.96 0.14 0.19 0.47 0.2 0.21 0.35 -0.21 0.3 0.49 -0.2 0.45 0.66 -0.2 0.18 0.28 -0.2 0.18 0.27 -0.68 0.22 1.73E-03 -0.47 0.37 0.2 -0.18 0.18 0.32 -0.24 0.15 0.1 -0.98 0.2 7.31E-07 0.01 0.3 0.96

4 86416554 rs111882035. ARHGAP24488386_WDFY3-AS2 227067_MIR4451 G 0.03 0.08 0.21 0.7 0.84 0.34 1.38E-02 -0.43 0.29 0.14 -0.22 0.5 0.66 -0.01 0.21 0.94 -0.22 0.31 0.47 0.07 0.29 0.81 0.41 0.58 0.48 -0.03 0.21 0.87 -0.1 0.32 0.76 0.08 0.3 0.8 0.08 0.56 0.88 -0.08 0.17 0.63 0.2 0.2 0.32 -0.55 0.26 3.42E-02 -0.19 0.34 0.57 -0.29 0.16 0.07 -0.2 0.17 0.25 -0.62 0.18 6.10E-04 -0.34 0.28 0.23 -0.28 0.16 0.07 -0.25 0.14 0.08 -0.93 0.17 2.74E-08 0.15 0.23 0.52

5 135052994 rs13186935. . 138025_CXCL14 117371_SLC25A48 C 0.08 -0.21 0.1 3.67E-02 -0.13 0.2 0.51 -0.17 0.13 0.22 -0.12 0.18 0.53 0.51 0.1 3.23E-07 0.46 0.17 7.78E-03 0.39 0.13 3.98E-03 0.5 0.2 1.55E-02 0.4 0.1 6.62E-05 0.24 0.18 0.19 0.35 0.14 1.05E-02 0.38 0.2 0.06 -0.21 0.09 2.15E-02 -0.1 0.14 0.49 -0.14 0.12 0.25 -0.14 0.16 0.39 -0.07 0.08 0.43 -0.03 0.12 0.8 0.07 0.09 0.4 0.03 0.13 0.8 -0.02 0.08 0.8 0.03 0.1 0.79 0.03 0.08 0.68 0.17 0.1 0.1

5 135053005 rs13186945. . 138036_CXCL14 117360_SLC25A48 T 0.08 -0.21 0.1 3.67E-02 -0.13 0.2 0.51 -0.17 0.13 0.22 -0.12 0.18 0.53 0.51 0.1 3.23E-07 0.46 0.17 7.78E-03 0.39 0.13 3.98E-03 0.5 0.2 1.55E-02 0.4 0.1 6.62E-05 0.24 0.18 0.19 0.35 0.14 1.05E-02 0.38 0.2 0.06 -0.21 0.09 2.15E-02 -0.1 0.14 0.49 -0.14 0.12 0.25 -0.14 0.16 0.39 -0.07 0.08 0.4 -0.03 0.12 0.8 0.07 0.09 0.4 0.02 0.13 0.86 -0.02 0.08 0.8 0.03 0.1 0.79 0.03 0.08 0.68 0.17 0.1 0.1

5 135072589 rs4425500. . 157620_CXCL14 97776_SLC25A48 G 0.09 -0.17 0.1 0.09 -0.09 0.21 0.67 -0.12 0.13 0.37 -0.12 0.18 0.53 0.52 0.1 2.43E-07 0.49 0.18 6.98E-03 0.39 0.13 3.63E-03 0.51 0.21 1.53E-02 0.39 0.1 1.04E-04 0.21 0.19 0.27 0.35 0.14 1.10E-02 0.38 0.2 0.06 -0.2 0.09 3.45E-02 -0.11 0.15 0.47 -0.1 0.12 0.43 -0.14 0.16 0.38 -0.05 0.09 0.54 0 0.12 0.99 0.09 0.09 0.29 0.04 0.13 0.78 0 0.09 0.97 0.07 0.1 0.51 0.07 0.08 0.41 0.17 0.1 0.1

5 135072969 rs71587588. . 158000_CXCL14 97396_SLC25A48 T 0.09 -0.17 0.1 0.09 -0.09 0.21 0.67 -0.12 0.13 0.37 -0.12 0.18 0.53 0.52 0.1 2.36E-07 0.48 0.18 7.00E-03 0.39 0.13 3.58E-03 0.51 0.21 1.47E-02 0.39 0.1 1.03E-04 0.21 0.19 0.27 0.35 0.14 1.11E-02 0.39 0.2 0.06 -0.2 0.09 3.54E-02 -0.11 0.15 0.47 -0.1 0.12 0.43 -0.14 0.16 0.38 -0.05 0.09 0.55 0 0.12 0.99 0.1 0.09 0.29 0.04 0.13 0.78 0 0.09 0.99 0.07 0.1 0.51 0.07 0.08 0.4 0.17 0.1 0.1

5 135146594 rs114090132. . 231625_CXCL14 23771_SLC25A48,81341_IL9 T 0.02 0.15 0.2 0.45 -0.18 0.29 0.53 -0.08 0.3 0.78 0.93 0.47 4.82E-02 -0.39 0.2 0.05 0.05 0.26 0.86 -0.03 0.3 0.93 -2.02 0.51 1.27E-04 -0.27 0.2 0.17 0.26 0.27 0.33 0.02 0.3 0.95 -2.46 0.47 7.86E-07 0.23 0.15 0.14 -0.06 0.17 0.71 -0.05 0.22 0.82 0.64 0.39 0.11 0.13 0.14 0.35 -0.21 0.14 0.15 -0.12 0.16 0.45 -0.12 0.31 0.71 0.33 0.14 2.02E-02 -0.06 0.12 0.64 0.04 0.15 0.77 0.03 0.25 0.9

5 137830919 rs7709119. . 58203_KDM3B,48261_REEP2,25915_EGR1,20813_RPL7P1910865_ETF1,59652_HSPA9,65813_SNORD63 A 0.09 -0.08 0.09 0.37 0.06 0.15 0.69 0.05 0.13 0.71 -1.09 0.19 7.39E-08 -0.04 0.1 0.65 -0.19 0.13 0.15 0.06 0.13 0.62 -0.01 0.25 0.95 0.09 0.09 0.36 -0.03 0.14 0.81 0.14 0.13 0.29 0.18 0.24 0.46 0.02 0.08 0.82 0.06 0.1 0.58 -0.08 0.11 0.48 -0.08 0.17 0.64 0.09 0.08 0.25 0.14 0.09 0.09 -0.07 0.08 0.39 -0.14 0.14 0.32 0.12 0.08 0.12 0.17 0.07 1.75E-02 -0.07 0.08 0.4 -0.04 0.11 0.71

5 137831854 rs10039428. . 59138_KDM3B,49196_REEP2,26850_EGR1,21748_RPL7P199930_ETF1,58717_HSPA9,64878_SNORD63 A 0.09 -0.09 0.09 0.34 0.06 0.15 0.69 0.04 0.13 0.78 -1.1 0.19 7.32E-08 -0.04 0.1 0.68 -0.19 0.13 0.15 0.07 0.13 0.58 -0.01 0.25 0.95 0.09 0.09 0.33 -0.03 0.14 0.81 0.15 0.13 0.24 0.18 0.24 0.46 0.01 0.08 0.91 0.06 0.1 0.57 -0.1 0.11 0.36 -0.08 0.17 0.64 0.08 0.08 0.27 0.14 0.09 0.1 -0.07 0.08 0.36 -0.14 0.14 0.32 0.11 0.08 0.13 0.17 0.07 1.92E-02 -0.07 0.08 0.38 -0.04 0.11 0.71

5 137831958 rs111842376. . 59242_KDM3B,49300_REEP2,26954_EGR1,21852_RPL7P199826_ETF1,58613_HSPA9,64774_SNORD63 T 0.09 -0.09 0.09 0.34 0.06 0.15 0.69 0.04 0.13 0.78 -1.1 0.19 7.31E-08 -0.04 0.1 0.68 -0.19 0.13 0.15 0.07 0.13 0.58 -0.01 0.25 0.95 0.09 0.09 0.33 -0.03 0.14 0.81 0.15 0.13 0.24 0.18 0.24 0.46 0.01 0.08 0.91 0.06 0.1 0.57 -0.1 0.11 0.36 -0.08 0.17 0.64 0.08 0.08 0.27 0.14 0.09 0.1 -0.07 0.08 0.36 -0.14 0.14 0.32 0.11 0.08 0.13 0.17 0.07 1.93E-02 -0.07 0.08 0.38 -0.04 0.11 0.71

5 137832031 rs10078434. . 59315_KDM3B,49373_REEP2,27027_EGR1,21925_RPL7P199753_ETF1,58540_HSPA9,64701_SNORD63 T 0.09 -0.08 0.09 0.38 0.06 0.15 0.69 0.05 0.13 0.7 -1.1 0.19 7.28E-08 -0.04 0.1 0.65 -0.19 0.13 0.15 0.06 0.13 0.63 -0.01 0.25 0.95 0.09 0.09 0.37 -0.03 0.14 0.81 0.14 0.13 0.29 0.18 0.24 0.46 0.02 0.08 0.82 0.06 0.1 0.58 -0.08 0.11 0.48 -0.08 0.17 0.64 0.09 0.08 0.25 0.14 0.09 0.09 -0.07 0.08 0.39 -0.14 0.14 0.32 0.12 0.08 0.12 0.17 0.07 1.74E-02 -0.07 0.08 0.39 -0.04 0.11 0.71

5 137836024 rs219282 . . 63308_KDM3B,53366_REEP2,31020_EGR1,25918_RPL7P195760_ETF1,54547_HSPA9,60708_SNORD63 G 0.11 -0.14 0.09 0.11 -0.04 0.14 0.8 -0.02 0.12 0.89 -0.92 0.17 4.09E-07 -0.03 0.09 0.74 -0.16 0.13 0.22 0.11 0.12 0.38 -0.05 0.22 0.81 0.08 0.09 0.36 0.03 0.13 0.84 0.13 0.12 0.28 0.16 0.21 0.45 0.01 0.08 0.9 0.03 0.1 0.78 -0.06 0.1 0.56 -0.13 0.16 0.41 0.1 0.07 0.15 0.14 0.08 0.09 -0.06 0.08 0.46 -0.02 0.13 0.88 0.1 0.07 0.14 0.12 0.07 0.09 -0.06 0.07 0.45 0.02 0.1 0.87

5 137837371 rs219288 . . 64655_KDM3B,54713_REEP2,32367_EGR1,27265_RPL7P194413_ETF1,53200_HSPA9,59361_SNORD63 C 0.12 -0.14 0.08 0.1 -0.03 0.13 0.8 -0.03 0.12 0.83 -0.86 0.16 5.37E-07 -0.02 0.09 0.86 -0.12 0.12 0.32 0.11 0.12 0.34 -0.04 0.21 0.85 0.09 0.08 0.29 0.03 0.12 0.79 0.14 0.12 0.26 0.19 0.2 0.35 0 0.07 0.95 0.01 0.09 0.92 -0.08 0.1 0.39 -0.13 0.15 0.4 0.13 0.07 0.06 0.13 0.08 0.1 -0.01 0.07 0.85 0.02 0.13 0.87 0.12 0.07 0.07 0.11 0.07 0.08 -0.03 0.07 0.66 0.04 0.1 0.67

5 31575457 rs181850653. . 43175_DROSHA,20292_C5orf22 223574_PDZD2 T 0.03 -0.11 0.17 0.52 -0.28 0.35 0.42 -0.12 0.23 0.6 0.2 0.3 0.5 -0.25 0.17 0.13 0.82 0.3 7.18E-03 -0.13 0.22 0.56 -1.59 0.31 9.26E-07 0.1 0.17 0.54 1.02 0.31 1.08E-03 0.15 0.23 0.51 -0.99 0.32 2.12E-03 -0.14 0.15 0.36 -0.06 0.22 0.79 -0.22 0.2 0.27 0.02 0.28 0.95 -0.08 0.13 0.53 0.09 0.18 0.62 -0.13 0.14 0.34 0.23 0.2 0.25 -0.13 0.13 0.31 0.1 0.16 0.54 -0.08 0.13 0.53 -0.19 0.16 0.23

5 4289170 rs155349 . . 687653_IRX1 851273_ADAMTS16 A 0.24 0.08 0.06 0.19 0.05 0.11 0.64 0.07 0.09 0.4 -0.02 0.14 0.87 0.07 0.06 0.3 0.44 0.09 8.71E-07 -0.01 0.09 0.88 0 0.16 1 0.05 0.06 0.41 0.28 0.1 4.70E-03 -0.03 0.09 0.74 0.12 0.15 0.44 -0.02 0.05 0.68 -0.06 0.07 0.38 0 0.07 0.96 -0.05 0.12 0.66 0.04 0.05 0.4 -0.01 0.06 0.89 0.03 0.05 0.61 -0.06 0.1 0.51 0.08 0.05 0.14 0.03 0.05 0.58 0.04 0.05 0.39 -0.02 0.08 0.8

5 52505759 rs79821908. . 2751_RPL13AP13 203548_RPS19P4 A 0.02 0.9 0.22 5.27E-05 0.28 0.4 0.48 1.02 0.28 3.44E-04 1.37 0.58 2.02E-02 -0.73 0.23 1.29E-03 -0.27 0.35 0.45 -0.83 0.29 4.13E-03 -0.84 0.68 0.22 -1.12 0.22 4.58E-07 -0.39 0.38 0.31 -1.29 0.29 7.58E-06 -1.59 0.64 1.47E-02 -0.05 0.21 0.82 -0.04 0.31 0.89 -0.25 0.25 0.32 0.96 0.53 0.07 0.47 0.19 1.60E-02 0.14 0.23 0.54 0.61 0.18 7.79E-04 -0.26 0.48 0.59 0.33 0.19 0.08 0.05 0.19 0.81 0.41 0.17 1.83E-02 0.15 0.39 0.7

5 52508591 rs116623789. . 5583_RPL13AP13 200716_RPS19P4 C 0.02 0.9 0.22 5.17E-05 0.28 0.4 0.48 1.02 0.28 3.37E-04 1.37 0.58 2.02E-02 -0.73 0.23 1.28E-03 -0.27 0.35 0.45 -0.83 0.29 4.12E-03 -0.84 0.68 0.22 -1.12 0.22 4.54E-07 -0.39 0.38 0.31 -1.29 0.29 7.51E-06 -1.59 0.64 1.47E-02 -0.05 0.21 0.82 -0.04 0.31 0.89 -0.25 0.25 0.32 0.96 0.53 0.07 0.47 0.19 1.59E-02 0.14 0.23 0.54 0.61 0.18 7.72E-04 -0.26 0.48 0.59 0.33 0.19 0.08 0.05 0.19 0.81 0.41 0.17 1.81E-02 0.15 0.39 0.7

5 65246116 rs142614863. ERBB2IP 121005_NLN 193969_SREK1 T 0.02 -0.28 0.23 0.24 . . . -0.2 0.27 0.45 . . . 0.12 0.24 0.62 . . . 0.28 0.27 0.29 . . . 0.21 0.24 0.37 . . . 0.23 0.27 0.39 . . . -0.27 0.23 0.23 . . . -0.39 0.24 0.1 0.35 1 0.72 -0.19 0.2 0.36 . . . -0.31 0.18 0.09 -0.8 0.58 0.17 -0.55 0.2 7.42E-03 . . . -0.82 0.17 7.59E-07 -0.48 0.46 0.3

5 78306692 rs11953102. DMGDH 24335_ARSB 58855_BHMT2 C 0.21 0.09 0.07 0.17 0.08 0.12 0.51 0.13 0.09 0.13 -0.08 0.16 0.62 -0.26 0.07 9.35E-05 -0.16 0.11 0.13 -0.44 0.09 2.44E-07 0.3 0.18 0.09 -0.22 0.07 8.45E-04 -0.17 0.11 0.14 -0.35 0.09 6.96E-05 0.18 0.17 0.29 -0.04 0.06 0.49 -0.09 0.08 0.26 0.01 0.07 0.87 -0.18 0.13 0.18 -0.02 0.05 0.72 -0.1 0.07 0.15 0.06 0.05 0.28 -0.14 0.11 0.18 0 0.05 0.99 -0.11 0.06 0.06 0.11 0.05 2.48E-02 -0.07 0.09 0.42

5 78307718 rs62377919. DMGDH 25361_ARSB 57829_BHMT2,99886_BHMT C 0.21 0.09 0.07 0.19 0.08 0.12 0.53 0.13 0.09 0.15 -0.08 0.16 0.63 -0.26 0.07 1.29E-04 -0.17 0.11 0.12 -0.43 0.09 4.08E-07 0.3 0.18 0.1 -0.22 0.07 1.09E-03 -0.17 0.11 0.13 -0.34 0.09 9.34E-05 0.18 0.17 0.3 -0.04 0.06 0.48 -0.09 0.08 0.27 0.01 0.07 0.94 -0.18 0.13 0.18 -0.02 0.05 0.68 -0.09 0.07 0.19 0.05 0.05 0.33 -0.15 0.11 0.17 -0.01 0.05 0.9 -0.12 0.06 3.93E-02 0.11 0.05 3.25E-02 -0.07 0.09 0.41

6 136077929 rs79846291. . 65953_LINC00271 94905_PDE7B T 0.02 0.18 0.24 0.45 0.38 0.4 0.34 -0.1 0.43 0.81 . . . -0.41 0.24 0.1 -0.21 0.35 0.54 -0.19 0.44 0.66 . . . -0.34 0.24 0.17 -0.25 0.38 0.51 -0.35 0.44 0.42 . . . 0.56 0.2 4.73E-03 0.25 0.25 0.34 0.02 0.28 0.94 1.85 0.31 1.76E-08 0.1 0.19 0.59 -0.45 0.21 2.90E-02 0.13 0.22 0.56 0.24 0.29 0.41 0.14 0.19 0.45 -0.3 0.17 0.08 0.08 0.21 0.7 0.23 0.23 0.31

6 25068847 rs116693613. . 44028_ASS1P1 12448_CMAHP,71225_NUP50P2 A 0.04 -0.11 0.16 0.47 -0.13 0.3 0.68 -0.09 0.21 0.69 . . . 0.16 0.16 0.32 0.89 0.27 9.94E-04 -0.03 0.22 0.89 . . . 0.31 0.16 0.05 1.42 0.26 7.21E-08 -0.05 0.22 0.82 . . . -0.04 0.14 0.77 -0.05 0.2 0.79 -0.05 0.17 0.78 -0.53 0.31 0.09 -0.04 0.12 0.72 0.07 0.16 0.64 -0.19 0.13 0.14 0.24 0.2 0.24 -0.14 0.12 0.26 0.05 0.13 0.69 -0.23 0.12 4.84E-02 -0.04 0.16 0.79

6 46027383 rs9296477. CLIC5 508564_RUNX2 70318_ENPP4 C 0.14 -0.3 0.08 1.61E-04 -0.71 0.14 6.50E-07 -0.12 0.11 0.27 -0.16 0.17 0.34 0.16 0.08 0.06 0.02 0.14 0.89 0.16 0.11 0.15 0.18 0.2 0.36 0.15 0.08 0.08 0 0.14 0.98 0.16 0.11 0.15 0.15 0.19 0.44 0.02 0.07 0.82 0.03 0.11 0.77 0.02 0.09 0.83 0.12 0.16 0.44 -0.07 0.06 0.25 -0.1 0.09 0.23 -0.01 0.06 0.93 -0.01 0.12 0.91 -0.03 0.06 0.66 -0.12 0.07 0.11 0 0.06 0.95 0.2 0.09 3.05E-02

6 48669471 rs16877973. . 486766_RBMXP1 642991_RNU7-65P A 0.08 -0.12 0.1 0.24 0.13 0.17 0.46 0 0.13 0.98 -1.04 0.19 2.07E-07 -0.02 0.1 0.81 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.14 0.73 0.35 0.25 0.16 0.08 0.1 0.44 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.74 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.46 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.11 0.39 -0.28 0.19 0.14 -0.05 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.73 -0.05 0.08 0.49 0.04 0.15 0.81 -0.16 0.08 4.79E-02 -0.11 0.09 0.2 -0.19 0.07 6.66E-03 -0.02 0.12 0.9

6 48669662 rs2474494. . 486957_RBMXP1 642800_RNU7-65P C 0.08 -0.12 0.1 0.23 0.13 0.17 0.45 0 0.13 1 -0.97 0.19 8.12E-07 -0.04 0.1 0.65 -0.14 0.15 0.34 -0.08 0.13 0.54 0.26 0.24 0.29 0.06 0.1 0.57 -0.01 0.16 0.94 0 0.13 0.99 0.36 0.23 0.12 -0.04 0.09 0.68 0.04 0.12 0.77 -0.06 0.1 0.59 -0.28 0.19 0.14 -0.03 0.08 0.66 0 0.1 0.98 -0.06 0.07 0.44 0.04 0.15 0.78 -0.13 0.08 0.09 -0.07 0.08 0.44 -0.18 0.07 1.00E-02 -0.03 0.12 0.83

6 48670021 rs16869259. . 487316_RBMXP1 642441_RNU7-65P C 0.08 -0.12 0.1 0.24 0.13 0.17 0.46 0 0.13 0.98 -1.04 0.19 2.07E-07 -0.02 0.1 0.81 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.14 0.73 0.35 0.25 0.16 0.08 0.1 0.44 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.74 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.46 0.04 0.13 0.74 -0.09 0.11 0.39 -0.28 0.19 0.14 -0.04 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.73 -0.05 0.08 0.49 0.04 0.15 0.81 -0.15 0.08 4.80E-02 -0.11 0.09 0.2 -0.19 0.07 6.68E-03 -0.02 0.12 0.9

6 48670265 rs147177749. . 487560_RBMXP1 642197_RNU7-65P G 0.08 -0.11 0.1 0.24 0.13 0.17 0.46 0.01 0.13 0.97 -1.04 0.19 2.08E-07 -0.02 0.1 0.81 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.14 0.73 0.35 0.25 0.16 0.08 0.1 0.45 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.75 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.47 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.11 0.4 -0.28 0.19 0.14 -0.04 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.73 -0.05 0.08 0.49 0.04 0.15 0.81 -0.15 0.08 4.92E-02 -0.11 0.09 0.2 -0.19 0.07 6.98E-03 -0.01 0.12 0.9

6 48670273 rs112839964. . 487568_RBMXP1 642189_RNU7-65P G 0.08 -0.11 0.1 0.24 0.13 0.17 0.46 0.01 0.13 0.96 -1.04 0.19 2.08E-07 -0.03 0.1 0.79 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.14 0.7 0.35 0.25 0.16 0.07 0.1 0.46 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.77 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.46 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.11 0.4 -0.28 0.19 0.14 -0.04 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.73 -0.05 0.08 0.5 0.04 0.15 0.81 -0.15 0.08 4.95E-02 -0.11 0.09 0.2 -0.19 0.07 7.60E-03 -0.01 0.12 0.9

6 48670354 rs2495889. . 487649_RBMXP1 642108_RNU7-65P A 0.08 -0.12 0.1 0.23 0.13 0.17 0.44 0 0.13 1 -0.97 0.19 8.12E-07 -0.04 0.1 0.65 -0.14 0.15 0.34 -0.08 0.13 0.54 0.26 0.24 0.29 0.06 0.1 0.57 -0.01 0.16 0.94 0 0.13 0.99 0.36 0.23 0.12 -0.04 0.09 0.68 0.04 0.12 0.77 -0.06 0.1 0.59 -0.28 0.19 0.14 -0.03 0.08 0.66 0 0.1 0.98 -0.06 0.07 0.44 0.04 0.15 0.78 -0.13 0.08 0.09 -0.07 0.08 0.44 -0.18 0.07 1.00E-02 -0.03 0.12 0.83

6 48670807 rs16869264. . 488102_RBMXP1 641655_RNU7-65P A 0.08 -0.12 0.1 0.24 0.13 0.17 0.46 0 0.13 0.98 -1.04 0.19 2.07E-07 -0.02 0.1 0.81 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.14 0.73 0.35 0.25 0.16 0.08 0.1 0.44 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.74 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.46 0.04 0.13 0.74 -0.09 0.11 0.39 -0.28 0.19 0.14 -0.04 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.73 -0.05 0.08 0.49 0.04 0.15 0.81 -0.15 0.08 4.80E-02 -0.11 0.09 0.2 -0.19 0.07 6.67E-03 -0.02 0.12 0.9

6 48670905 rs2495890. . 488200_RBMXP1 641557_RNU7-65P T 0.08 -0.12 0.1 0.23 0.13 0.17 0.44 0 0.13 1 -0.97 0.19 8.12E-07 -0.04 0.1 0.66 -0.14 0.15 0.34 -0.08 0.13 0.54 0.26 0.24 0.29 0.06 0.1 0.57 -0.01 0.16 0.94 0 0.13 0.99 0.36 0.23 0.12 -0.04 0.09 0.68 0.04 0.12 0.77 -0.06 0.1 0.59 -0.28 0.19 0.14 -0.03 0.08 0.66 0 0.1 0.98 -0.06 0.07 0.44 0.04 0.15 0.78 -0.13 0.08 0.09 -0.07 0.08 0.44 -0.18 0.07 1.00E-02 -0.03 0.12 0.83

6 48671636 rs72867390. . 488931_RBMXP1 640826_RNU7-65P C 0.08 -0.12 0.1 0.22 0.13 0.17 0.46 0 0.13 0.97 -1.04 0.19 2.08E-07 -0.03 0.1 0.79 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.14 0.7 0.35 0.25 0.16 0.08 0.1 0.44 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.75 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.46 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.11 0.4 -0.28 0.19 0.14 -0.04 0.08 0.57 -0.03 0.1 0.74 -0.05 0.08 0.5 0.04 0.15 0.81 -0.16 0.08 4.77E-02 -0.11 0.09 0.21 -0.19 0.07 6.85E-03 -0.01 0.12 0.9

6 48671650 rs67453154. . 488945_RBMXP1 640812_RNU7-65P T 0.08 -0.12 0.1 0.22 0.13 0.17 0.44 -0.01 0.13 0.95 -0.97 0.19 8.16E-07 -0.04 0.1 0.66 -0.14 0.15 0.34 -0.08 0.13 0.54 0.26 0.24 0.29 0.06 0.1 0.56 -0.01 0.16 0.94 0 0.14 0.98 0.36 0.23 0.12 -0.04 0.09 0.68 0.04 0.12 0.78 -0.05 0.11 0.6 -0.28 0.19 0.14 -0.03 0.08 0.66 0 0.1 0.99 -0.06 0.07 0.44 0.04 0.15 0.77 -0.13 0.08 0.09 -0.07 0.09 0.44 -0.18 0.07 9.46E-03 -0.03 0.12 0.83

6 48671984 6-48671984. . 489279_RBMXP1 640478_RNU7-65P C 0.08 -0.11 0.1 0.27 0.14 0.17 0.42 0.01 0.14 0.93 -1.02 0.19 4.17E-07 -0.04 0.1 0.66 -0.17 0.15 0.27 -0.07 0.14 0.62 0.34 0.25 0.17 0.06 0.1 0.55 -0.06 0.16 0.72 0.03 0.14 0.83 0.47 0.23 4.42E-02 -0.05 0.09 0.59 0.04 0.13 0.76 -0.07 0.11 0.5 -0.21 0.19 0.28 -0.04 0.08 0.64 -0.02 0.11 0.85 -0.04 0.08 0.63 0.06 0.15 0.7 -0.14 0.08 0.07 -0.1 0.09 0.27 -0.18 0.07 1.52E-02 0.03 0.12 0.83

6 48673386 rs72867396. . 490681_RBMXP1 639076_RNU7-65P A 0.08 -0.11 0.1 0.24 0.12 0.17 0.47 0.01 0.13 0.96 -1.04 0.19 2.08E-07 -0.03 0.1 0.78 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.13 0.7 0.35 0.25 0.16 0.07 0.1 0.46 -0.04 0.16 0.8 0.04 0.14 0.77 0.45 0.23 0.05 -0.07 0.09 0.43 0.04 0.13 0.76 -0.1 0.11 0.35 -0.28 0.19 0.15 -0.05 0.08 0.56 -0.04 0.1 0.7 -0.05 0.08 0.48 0.04 0.15 0.79 -0.15 0.08 4.94E-02 -0.11 0.09 0.19 -0.19 0.07 7.44E-03 -0.01 0.12 0.92

6 48673862 rs72867400. . 491157_RBMXP1 638600_RNU7-65P A 0.08 -0.11 0.1 0.25 0.12 0.17 0.46 0.01 0.13 0.94 -1.04 0.19 2.10E-07 -0.03 0.1 0.77 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.13 0.69 0.35 0.25 0.16 0.07 0.1 0.46 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.78 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.46 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.11 0.38 -0.28 0.19 0.15 -0.04 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.7 -0.05 0.08 0.5 0.04 0.15 0.79 -0.15 0.08 0.05 -0.11 0.09 0.19 -0.19 0.07 8.06E-03 -0.01 0.12 0.92

6 48674613 rs10484857. . 491908_RBMXP1 637849_RNU7-65P A 0.08 -0.11 0.1 0.25 0.12 0.17 0.46 0.01 0.13 0.95 -1.04 0.19 2.10E-07 -0.03 0.1 0.8 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.13 0.72 0.35 0.25 0.16 0.08 0.1 0.45 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.75 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.46 0.04 0.13 0.74 -0.09 0.11 0.39 -0.28 0.19 0.15 -0.04 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.7 -0.05 0.08 0.49 0.04 0.15 0.79 -0.15 0.08 0.05 -0.11 0.09 0.19 -0.19 0.07 7.30E-03 -0.01 0.12 0.92

6 48675354 rs11968446. . 492649_RBMXP1 637108_RNU7-65P G 0.08 -0.11 0.1 0.25 0.12 0.17 0.47 0.01 0.13 0.95 -1.04 0.19 2.10E-07 -0.03 0.1 0.78 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.13 0.69 0.35 0.25 0.16 0.07 0.1 0.46 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.77 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.46 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.11 0.38 -0.28 0.19 0.15 -0.04 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.7 -0.05 0.08 0.49 0.04 0.15 0.79 -0.15 0.08 0.05 -0.11 0.09 0.19 -0.19 0.07 8.00E-03 -0.01 0.12 0.92

6 48675634 rs72869006. . 492929_RBMXP1 636828_RNU7-65P C 0.08 -0.11 0.1 0.25 0.12 0.17 0.47 0.01 0.13 0.95 -1.04 0.19 2.10E-07 -0.03 0.1 0.78 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.13 0.69 0.35 0.25 0.16 0.07 0.1 0.46 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.77 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.46 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.11 0.38 -0.28 0.19 0.15 -0.04 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.7 -0.05 0.08 0.49 0.04 0.15 0.79 -0.15 0.08 0.05 -0.11 0.09 0.19 -0.19 0.07 8.01E-03 -0.01 0.12 0.92

6 48677688 rs16877999. . 494983_RBMXP1 634774_RNU7-65P G 0.08 -0.11 0.1 0.25 0.12 0.17 0.47 0.01 0.13 0.95 -1.04 0.19 2.09E-07 -0.03 0.1 0.78 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.13 0.69 0.35 0.25 0.16 0.07 0.1 0.46 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.78 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.46 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.11 0.39 -0.28 0.19 0.15 -0.04 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.71 -0.05 0.08 0.5 0.04 0.15 0.79 -0.15 0.08 0.05 -0.11 0.09 0.2 -0.19 0.07 8.17E-03 -0.01 0.12 0.92

6 48678735 rs16869265. . 496030_RBMXP1 633727_RNU7-65P A 0.08 -0.12 0.1 0.22 0.12 0.17 0.47 0.01 0.13 0.94 -1.06 0.19 1.15E-07 -0.01 0.1 0.93 -0.15 0.15 0.32 -0.03 0.13 0.83 0.36 0.25 0.15 0.08 0.1 0.4 -0.04 0.16 0.81 0.05 0.14 0.7 0.45 0.23 0.05 -0.07 0.09 0.42 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.1 0.37 -0.29 0.19 0.13 -0.05 0.08 0.51 -0.04 0.1 0.71 -0.05 0.07 0.49 0.03 0.15 0.86 -0.16 0.08 3.82E-02 -0.11 0.09 0.2 -0.19 0.07 6.22E-03 -0.02 0.12 0.88

6 48678797 rs72869013. . 496092_RBMXP1 633665_RNU7-65P C 0.08 -0.12 0.1 0.23 0.12 0.17 0.47 0.01 0.13 0.93 -1.06 0.19 1.15E-07 -0.01 0.1 0.91 -0.15 0.15 0.32 -0.03 0.13 0.8 0.36 0.25 0.15 0.08 0.1 0.41 -0.04 0.16 0.81 0.05 0.14 0.72 0.45 0.23 0.05 -0.07 0.09 0.42 0.04 0.13 0.75 -0.1 0.1 0.37 -0.29 0.19 0.13 -0.05 0.08 0.51 -0.04 0.1 0.71 -0.05 0.07 0.49 0.03 0.15 0.86 -0.16 0.08 3.86E-02 -0.11 0.09 0.2 -0.19 0.07 6.82E-03 -0.02 0.12 0.88

6 48679172 rs72869016. . 496467_RBMXP1 633290_RNU7-65P A 0.08 -0.12 0.1 0.23 0.12 0.17 0.47 0.01 0.13 0.93 -1.06 0.19 1.15E-07 -0.01 0.1 0.91 -0.15 0.15 0.32 -0.03 0.13 0.8 0.36 0.25 0.15 0.08 0.1 0.41 -0.04 0.16 0.81 0.05 0.14 0.72 0.45 0.23 0.05 -0.07 0.09 0.42 0.04 0.13 0.75 -0.1 0.1 0.37 -0.29 0.19 0.13 -0.05 0.08 0.51 -0.04 0.1 0.71 -0.05 0.07 0.49 0.03 0.15 0.86 -0.16 0.08 3.86E-02 -0.11 0.09 0.2 -0.19 0.07 6.82E-03 -0.02 0.12 0.88

6 48679636 rs141888872. . 496931_RBMXP1 632826_RNU7-65P G 0.08 -0.12 0.1 0.22 0.12 0.17 0.47 0.01 0.13 0.94 -1.06 0.19 1.15E-07 -0.01 0.1 0.93 -0.15 0.15 0.32 -0.03 0.13 0.83 0.36 0.25 0.15 0.08 0.1 0.4 -0.04 0.16 0.81 0.05 0.14 0.7 0.45 0.23 0.05 -0.07 0.09 0.42 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.1 0.37 -0.29 0.19 0.13 -0.05 0.08 0.51 -0.04 0.1 0.71 -0.05 0.07 0.49 0.03 0.15 0.86 -0.16 0.08 3.82E-02 -0.11 0.09 0.2 -0.19 0.07 6.22E-03 -0.02 0.12 0.88

6 48687377 rs72869026. . 504672_RBMXP1 625085_RNU7-65P A 0.08 -0.11 0.1 0.25 0.12 0.17 0.47 0.01 0.13 0.95 -1.04 0.19 2.10E-07 -0.03 0.1 0.8 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.14 0.72 0.35 0.25 0.16 0.08 0.1 0.45 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.75 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.46 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.11 0.39 -0.28 0.19 0.15 -0.04 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.7 -0.05 0.08 0.49 0.04 0.15 0.79 -0.15 0.08 0.05 -0.11 0.09 0.19 -0.19 0.07 7.38E-03 -0.01 0.12 0.92

6 48689454 rs72869027. . 506749_RBMXP1 623008_RNU7-65P A 0.08 -0.11 0.1 0.25 0.12 0.17 0.47 0.01 0.13 0.95 -1.04 0.19 2.10E-07 -0.03 0.1 0.8 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.14 0.72 0.35 0.25 0.16 0.08 0.1 0.45 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.75 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.46 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.11 0.39 -0.28 0.19 0.15 -0.04 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.7 -0.05 0.08 0.49 0.04 0.15 0.79 -0.15 0.08 0.05 -0.11 0.09 0.19 -0.19 0.07 7.38E-03 -0.01 0.12 0.92

6 48695309 rs56204989. . 512604_RBMXP1 617153_RNU7-65P T 0.08 -0.11 0.1 0.25 0.12 0.17 0.47 0.01 0.13 0.95 -1.04 0.19 2.10E-07 -0.03 0.1 0.8 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.14 0.72 0.35 0.25 0.16 0.08 0.1 0.45 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.75 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.46 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.11 0.39 -0.28 0.19 0.15 -0.04 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.7 -0.05 0.08 0.49 0.04 0.15 0.79 -0.15 0.08 0.05 -0.11 0.09 0.19 -0.19 0.07 7.39E-03 -0.01 0.12 0.92

6 48697169 rs72869031. . 514464_RBMXP1 615293_RNU7-65P G 0.08 -0.12 0.1 0.24 0.12 0.17 0.49 0.01 0.13 0.95 -1.04 0.19 2.11E-07 -0.03 0.1 0.8 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.14 0.71 0.35 0.25 0.16 0.07 0.1 0.45 -0.04 0.16 0.8 0.04 0.14 0.76 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.46 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.11 0.39 -0.28 0.19 0.15 -0.04 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.69 -0.05 0.08 0.49 0.04 0.15 0.79 -0.15 0.08 4.97E-02 -0.11 0.09 0.19 -0.19 0.07 7.39E-03 -0.01 0.12 0.92

6 48698356 rs55683183. . 515651_RBMXP1 614106_RNU7-65P C 0.08 -0.12 0.1 0.22 0.12 0.17 0.49 0.01 0.13 0.93 -1.06 0.19 1.16E-07 -0.01 0.1 0.93 -0.15 0.15 0.32 -0.03 0.13 0.83 0.36 0.25 0.15 0.08 0.1 0.4 -0.04 0.16 0.8 0.05 0.14 0.7 0.45 0.23 0.05 -0.07 0.09 0.42 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.1 0.37 -0.29 0.19 0.13 -0.05 0.08 0.5 -0.04 0.1 0.69 -0.05 0.07 0.48 0.03 0.15 0.86 -0.16 0.08 3.69E-02 -0.11 0.09 0.19 -0.19 0.07 6.16E-03 -0.02 0.12 0.88

6 48699281 rs72869036. . 516576_RBMXP1 613181_RNU7-65P T 0.08 -0.12 0.1 0.24 0.12 0.17 0.49 0.01 0.13 0.95 -1.04 0.19 2.11E-07 -0.03 0.1 0.8 -0.15 0.15 0.32 -0.05 0.14 0.71 0.35 0.25 0.16 0.07 0.1 0.45 -0.04 0.16 0.8 0.04 0.14 0.76 0.45 0.23 0.05 -0.06 0.09 0.46 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.11 0.39 -0.28 0.19 0.15 -0.04 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.69 -0.05 0.08 0.49 0.04 0.15 0.79 -0.15 0.08 4.97E-02 -0.11 0.09 0.19 -0.19 0.07 7.39E-03 -0.01 0.12 0.92

6 48701560 rs4144036. . 518855_RBMXP1 610902_RNU7-65P G 0.08 -0.12 0.1 0.22 0.12 0.17 0.49 0.01 0.13 0.94 -1.06 0.19 1.16E-07 -0.01 0.1 0.93 -0.15 0.15 0.32 -0.03 0.13 0.83 0.36 0.25 0.15 0.08 0.1 0.4 -0.04 0.16 0.8 0.05 0.14 0.7 0.45 0.23 0.05 -0.07 0.09 0.42 0.04 0.13 0.75 -0.09 0.1 0.37 -0.29 0.19 0.13 -0.05 0.08 0.5 -0.04 0.1 0.69 -0.05 0.07 0.49 0.03 0.15 0.86 -0.16 0.08 3.75E-02 -0.11 0.09 0.19 -0.19 0.07 6.25E-03 -0.02 0.12 0.88

6 48707360 rs145082262. . 524655_RBMXP1 605102_RNU7-65P A 0.08 -0.12 0.1 0.22 0.12 0.17 0.48 0.01 0.13 0.94 -1.06 0.19 1.18E-07 -0.01 0.1 0.96 -0.15 0.15 0.32 -0.02 0.13 0.87 0.36 0.25 0.14 0.09 0.1 0.39 -0.04 0.16 0.8 0.06 0.14 0.67 0.45 0.23 0.05 -0.07 0.09 0.39 0.04 0.13 0.75 -0.1 0.11 0.33 -0.29 0.19 0.13 -0.05 0.08 0.5 -0.04 0.1 0.69 -0.05 0.08 0.48 0.03 0.15 0.86 -0.16 0.08 3.63E-02 -0.12 0.09 0.19 -0.2 0.07 5.88E-03 -0.02 0.12 0.89

6 48710531 rs142746826. . 527826_RBMXP1 601931_RNU7-65P T 0.08 -0.12 0.1 0.22 0.12 0.17 0.48 0.01 0.13 0.93 -1.06 0.19 1.18E-07 0 0.1 0.96 -0.15 0.15 0.32 -0.02 0.13 0.88 0.36 0.25 0.14 0.09 0.1 0.38 -0.04 0.16 0.8 0.06 0.14 0.67 0.46 0.23 4.92E-02 -0.07 0.09 0.39 0.04 0.13 0.74 -0.11 0.11 0.32 -0.3 0.19 0.12 -0.05 0.08 0.51 -0.04 0.1 0.7 -0.05 0.08 0.49 0.03 0.15 0.85 -0.16 0.08 3.83E-02 -0.11 0.09 0.19 -0.2 0.07 5.91E-03 -0.02 0.12 0.9

6 48712058 rs72869052. . 529353_RBMXP1 600404_RNU7-65P T 0.08 -0.11 0.1 0.27 0.16 0.17 0.34 0.01 0.13 0.95 -1.05 0.19 1.91E-07 0 0.1 1 -0.15 0.15 0.32 -0.02 0.14 0.9 0.37 0.25 0.14 0.09 0.1 0.36 -0.04 0.16 0.81 0.06 0.14 0.65 0.45 0.23 0.05 -0.07 0.09 0.42 0.06 0.13 0.63 -0.1 0.11 0.32 -0.29 0.19 0.13 -0.05 0.08 0.53 -0.03 0.11 0.81 -0.05 0.08 0.5 0.03 0.15 0.84 -0.16 0.08 4.50E-02 -0.09 0.09 0.31 -0.19 0.07 6.60E-03 -0.01 0.12 0.92

6 48712705 rs7770365. . 530000_RBMXP1 599757_RNU7-65P C 0.08 -0.12 0.1 0.23 0.12 0.17 0.47 0.01 0.13 0.93 -1.06 0.19 1.21E-07 -0.01 0.1 0.96 -0.15 0.15 0.32 -0.02 0.13 0.87 0.36 0.25 0.14 0.09 0.1 0.39 -0.04 0.16 0.81 0.06 0.14 0.67 0.45 0.23 0.05 -0.08 0.09 0.39 0.04 0.13 0.75 -0.11 0.11 0.31 -0.29 0.19 0.13 -0.05 0.08 0.51 -0.04 0.1 0.7 -0.05 0.08 0.49 0.03 0.15 0.85 -0.16 0.08 3.78E-02 -0.11 0.09 0.19 -0.2 0.07 6.00E-03 -0.02 0.12 0.89

6 48714796 rs11967676. . 532091_RBMXP1 597666_RNU7-65P G 0.08 -0.1 0.1 0.29 0.12 0.17 0.47 0.04 0.13 0.76 -1.07 0.19 9.03E-08 -0.01 0.1 0.94 -0.15 0.15 0.32 -0.02 0.13 0.86 0.36 0.25 0.15 0.08 0.1 0.43 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.76 0.45 0.23 0.05 -0.08 0.09 0.38 0.04 0.13 0.75 -0.11 0.11 0.31 -0.29 0.19 0.13 -0.06 0.08 0.47 -0.04 0.1 0.7 -0.06 0.07 0.45 0.03 0.15 0.85 -0.17 0.08 3.33E-02 -0.11 0.09 0.19 -0.2 0.07 5.64E-03 -0.02 0.12 0.85

6 48717079 rs11969582. . 534374_RBMXP1 595383_RNU7-65P G 0.08 -0.1 0.1 0.3 0.12 0.17 0.47 0.04 0.13 0.76 -1.06 0.19 1.22E-07 -0.01 0.1 0.95 -0.15 0.15 0.32 -0.02 0.13 0.86 0.36 0.25 0.14 0.08 0.1 0.43 -0.04 0.16 0.81 0.04 0.14 0.75 0.45 0.23 0.05 -0.08 0.09 0.38 0.04 0.13 0.75 -0.11 0.11 0.31 -0.29 0.19 0.13 -0.06 0.08 0.48 -0.04 0.1 0.7 -0.06 0.07 0.45 0.03 0.15 0.85 -0.16 0.08 3.51E-02 -0.11 0.09 0.19 -0.2 0.07 5.83E-03 -0.02 0.12 0.89

6 48718589 rs11968077. . 535884_RBMXP1 593873_RNU7-65P C 0.08 -0.1 0.1 0.32 0.12 0.17 0.47 0.05 0.13 0.7 -1.06 0.19 1.17E-07 0 0.1 0.98 -0.15 0.15 0.32 -0.02 0.13 0.9 0.36 0.25 0.15 0.08 0.1 0.43 -0.04 0.16 0.8 0.04 0.14 0.76 0.45 0.23 0.05 -0.07 0.09 0.39 0.04 0.13 0.75 -0.1 0.1 0.33 -0.29 0.19 0.13 -0.06 0.08 0.46 -0.04 0.1 0.7 -0.06 0.07 0.43 0.03 0.15 0.86 -0.16 0.08 3.49E-02 -0.11 0.09 0.19 -0.19 0.07 6.09E-03 -0.02 0.12 0.89

6 48720184 rs6907997. . 537479_RBMXP1 592278_RNU7-65P A 0.08 -0.09 0.1 0.35 0.12 0.17 0.47 0.05 0.13 0.71 -1.04 0.19 2.07E-07 -0.02 0.1 0.85 -0.15 0.15 0.32 -0.04 0.14 0.79 0.35 0.25 0.16 0.07 0.1 0.48 -0.04 0.16 0.81 0.03 0.14 0.82 0.45 0.23 0.05 -0.07 0.09 0.43 0.04 0.13 0.75 -0.1 0.11 0.34 -0.28 0.19 0.15 -0.05 0.08 0.52 -0.04 0.1 0.7 -0.06 0.08 0.44 0.04 0.15 0.79 -0.16 0.08 4.61E-02 -0.11 0.09 0.19 -0.19 0.07 7.26E-03 -0.01 0.12 0.92

6 48729525 rs16878078. . 546820_RBMXP1 582937_RNU7-65P A 0.09 -0.03 0.09 0.79 0.18 0.17 0.26 0.11 0.13 0.39 -0.97 0.18 7.06E-07 -0.05 0.1 0.61 -0.19 0.15 0.2 -0.05 0.13 0.68 0.28 0.24 0.25 0.05 0.1 0.61 -0.05 0.16 0.74 0.02 0.13 0.86 0.38 0.23 0.1 -0.06 0.08 0.51 0.06 0.12 0.64 -0.1 0.1 0.34 -0.22 0.19 0.24 -0.04 0.08 0.57 -0.04 0.1 0.69 -0.07 0.07 0.35 0.1 0.15 0.49 -0.14 0.08 0.08 -0.11 0.08 0.19 -0.18 0.07 1.24E-02 0.03 0.12 0.83

6 5877435 rs182645021. . 88470_RPL34P16 120797_NRN1 C 0.01 0.35 0.31 0.26 -0.16 0.47 0.73 . . . 0.78 0.67 0.25 -0.2 0.32 0.53 0.03 0.42 0.95 . . . -0.81 0.78 0.3 0.12 0.32 0.7 0.34 0.44 0.44 . . . -0.5 0.75 0.51 . . . 0.27 0.39 0.49 . . . 2.69 0.51 4.83E-07 -0.17 0.26 0.49 0.1 0.33 0.77 -0.24 0.26 0.36 0.21 0.43 0.63 -0.07 0.26 0.79 0.16 0.28 0.58 -0.15 0.25 0.55 0.48 0.35 0.17

6 76095085 rs72887209. FILIP1 65389_HMGB1P39 43038_MIR4463 A 0.10 0.1 0.09 0.25 0.76 0.15 2.69E-07 -0.26 0.13 4.36E-02 -0.01 0.18 0.96 0.17 0.09 0.07 0.13 0.14 0.38 0.1 0.13 0.42 0.36 0.21 0.08 0.13 0.09 0.15 -0.05 0.15 0.74 0.23 0.13 0.08 0.13 0.2 0.53 -0.1 0.08 0.21 -0.06 0.11 0.57 -0.12 0.1 0.23 -0.17 0.17 0.32 -0.07 0.07 0.32 0.12 0.1 0.23 -0.05 0.07 0.48 -0.16 0.13 0.22 -0.06 0.07 0.45 0.08 0.08 0.35 -0.06 0.07 0.41 -0.09 0.1 0.39

6 76127908 rs56349005. FILIP1 98212_HMGB1P39 10215_MIR4463,81513_RPL26P20 T 0.19 0.1 0.07 0.15 0.6 0.12 7.51E-07 -0.11 0.09 0.23 0 0.16 1 0.09 0.07 0.23 0.14 0.12 0.25 -0.01 0.09 0.93 0.32 0.19 0.09 0.11 0.07 0.13 0 0.12 0.98 0.11 0.09 0.26 0.28 0.18 0.13 -0.07 0.06 0.28 -0.03 0.09 0.75 -0.1 0.08 0.19 -0.02 0.14 0.89 -0.02 0.06 0.68 0.03 0.08 0.71 -0.01 0.06 0.84 0.02 0.11 0.84 -0.04 0.06 0.53 0.03 0.07 0.64 -0.03 0.05 0.63 0.03 0.09 0.76

6 86018348 rs10455152. . 50889_RPL31P32,22970_KRT18P30 140954_NT5E C 0.23 -0.02 0.08 0.76 0.25 0.16 0.12 -0.11 0.11 0.29 0 0.16 0.98 0.04 0.08 0.61 -0.21 0.14 0.15 0.12 0.11 0.26 0.03 0.19 0.86 -0.01 0.08 0.93 -0.27 0.15 0.07 0.06 0.11 0.58 0.06 0.18 0.72 0.06 0.07 0.42 0.05 0.1 0.61 -0.12 0.09 0.2 0.69 0.13 7.95E-07 -0.09 0.07 0.16 -0.02 0.08 0.84 -0.07 0.06 0.25 -0.22 0.11 0.05 -0.07 0.06 0.27 0 0.07 0.97 -0.07 0.06 0.25 -0.1 0.09 0.3

7 44386549 rs10951763. . 21319_CAMK2B 35416_NUDCD3 G 0.07 0.17 0.12 0.16 -0.28 0.26 0.27 0.53 0.16 7.61E-04 -0.19 0.25 0.44 -0.25 0.13 4.43E-02 0.06 0.23 0.79 -0.63 0.16 6.62E-05 0.07 0.29 0.8 -0.37 0.12 2.80E-03 -0.08 0.25 0.74 -0.79 0.16 3.94E-07 0.33 0.27 0.24 -0.04 0.11 0.69 -0.04 0.17 0.83 0.02 0.13 0.89 -0.11 0.21 0.6 -0.07 0.1 0.5 -0.16 0.15 0.28 0.11 0.1 0.25 0 0.18 0.99 -0.1 0.1 0.32 -0.13 0.12 0.3 0.09 0.09 0.34 -0.06 0.14 0.68

7 54563812 rs147906088. . 75519_SLC25A5P3 46207_VSTM2A T 0.02 0.02 0.23 0.93 -0.54 0.48 0.26 0.44 0.29 0.13 -0.24 0.46 0.6 0.05 0.24 0.83 0.65 0.43 0.13 -0.25 0.3 0.39 0.11 0.52 0.84 -0.08 0.23 0.72 0.68 0.44 0.12 -0.46 0.3 0.12 -0.04 0.5 0.93 0.05 0.2 0.81 -0.1 0.28 0.71 0.25 0.24 0.29 -0.27 0.45 0.55 -0.51 0.18 5.00E-03 -0.48 0.22 3.38E-02 -0.12 0.18 0.51 -1.76 0.31 7.76E-08 -0.25 0.18 0.17 -0.3 0.19 0.12 0.07 0.17 0.68 -0.92 0.27 6.77E-04

7 6278558 rs74337584. CYTH3 77363_USP42 90482_C7orf70 T 0.03 0.39 0.16 1.66E-02 0.09 0.28 0.75 0.65 0.22 3.31E-03 0.06 0.34 0.85 -0.54 0.16 1.02E-03 0.08 0.25 0.74 -0.9 0.22 3.35E-05 -0.33 0.38 0.39 -0.66 0.16 4.04E-05 0.11 0.26 0.66 -1.16 0.22 8.99E-08 -0.38 0.37 0.31 0.11 0.14 0.44 0.03 0.19 0.89 0.02 0.19 0.93 0.37 0.26 0.17 0.14 0.13 0.27 0.3 0.16 0.06 0.14 0.14 0.3 -0.13 0.22 0.56 0.09 0.13 0.47 0.07 0.14 0.59 0.11 0.13 0.4 -0.04 0.18 0.82

7 70444611 rs1972157. . 186726_AUTS2 153178_WBSCR17 G 0.09 -0.05 0.1 0.61 -0.41 0.18 2.16E-02 0.12 0.13 0.36 -0.06 0.23 0.79 0.11 0.1 0.31 0.6 0.16 2.47E-04 -0.03 0.14 0.8 0 0.27 1 0.21 0.1 3.56E-02 0.78 0.15 4.28E-07 -0.03 0.14 0.82 0.37 0.25 0.14 -0.04 0.09 0.6 -0.03 0.14 0.82 0.1 0.1 0.31 -0.14 0.18 0.44 -0.07 0.08 0.35 0.14 0.11 0.19 -0.06 0.08 0.45 -0.01 0.15 0.93 -0.05 0.08 0.56 0.18 0.09 4.15E-02 -0.02 0.07 0.76 0.04 0.12 0.71

7 70444872 rs1546775. . 186987_AUTS2 152917_WBSCR17 A 0.09 -0.05 0.1 0.64 -0.4 0.18 2.50E-02 0.14 0.14 0.32 -0.07 0.23 0.76 0.08 0.11 0.44 0.61 0.16 1.88E-04 -0.08 0.14 0.55 -0.01 0.26 0.97 0.18 0.1 0.09 0.78 0.15 3.57E-07 -0.11 0.14 0.44 0.35 0.25 0.17 -0.06 0.09 0.49 -0.02 0.14 0.86 0.08 0.1 0.42 -0.15 0.18 0.4 -0.07 0.08 0.39 0.15 0.11 0.17 -0.05 0.08 0.48 -0.02 0.15 0.91 -0.03 0.08 0.67 0.19 0.09 3.16E-02 -0.01 0.07 0.87 0.04 0.12 0.75

7 70445173 rs4717573. . 187288_AUTS2 152616_WBSCR17 T 0.09 -0.05 0.1 0.64 -0.4 0.18 2.49E-02 0.14 0.14 0.33 -0.07 0.23 0.76 0.08 0.11 0.45 0.61 0.16 1.88E-04 -0.09 0.14 0.54 -0.01 0.26 0.97 0.19 0.1 0.07 0.78 0.15 3.59E-07 -0.09 0.14 0.51 0.35 0.25 0.17 -0.07 0.09 0.44 -0.02 0.14 0.86 0.07 0.1 0.47 -0.15 0.18 0.4 -0.07 0.08 0.4 0.15 0.11 0.17 -0.05 0.08 0.52 -0.02 0.15 0.91 -0.03 0.08 0.69 0.19 0.09 3.17E-02 -0.01 0.07 0.95 0.04 0.12 0.75

7 70446269 rs1525287. . 188384_AUTS2 151520_WBSCR17 A 0.09 -0.05 0.1 0.64 -0.4 0.18 2.48E-02 0.14 0.14 0.32 -0.07 0.23 0.76 0.08 0.11 0.45 0.61 0.16 1.88E-04 -0.09 0.14 0.53 -0.01 0.26 0.98 0.19 0.1 0.07 0.78 0.15 3.62E-07 -0.09 0.14 0.5 0.35 0.25 0.17 -0.07 0.09 0.44 -0.02 0.14 0.86 0.07 0.1 0.47 -0.15 0.18 0.4 -0.07 0.08 0.4 0.15 0.11 0.17 -0.05 0.08 0.52 -0.02 0.15 0.91 -0.03 0.08 0.69 0.19 0.09 3.17E-02 0 0.07 0.95 0.04 0.12 0.75

7 70447077 rs4717574. . 189192_AUTS2 150712_WBSCR17 A 0.09 -0.05 0.1 0.64 -0.4 0.18 2.47E-02 0.14 0.14 0.32 -0.07 0.23 0.76 0.08 0.11 0.45 0.61 0.16 1.88E-04 -0.09 0.14 0.53 -0.01 0.26 0.98 0.19 0.1 0.07 0.78 0.15 3.64E-07 -0.09 0.14 0.51 0.35 0.25 0.17 -0.07 0.09 0.44 -0.02 0.14 0.86 0.07 0.1 0.47 -0.15 0.18 0.39 -0.07 0.08 0.41 0.15 0.11 0.17 -0.05 0.08 0.52 -0.02 0.15 0.91 -0.03 0.08 0.69 0.19 0.09 3.17E-02 0 0.07 0.95 0.04 0.12 0.76

7 70448433 rs4719042. . 190548_AUTS2 149356_WBSCR17 A 0.09 -0.04 0.1 0.73 -0.4 0.18 2.44E-02 0.14 0.13 0.29 -0.13 0.24 0.58 0.05 0.11 0.62 0.61 0.16 1.88E-04 -0.1 0.14 0.45 -0.04 0.28 0.9 0.14 0.1 0.19 0.78 0.15 3.72E-07 -0.12 0.14 0.39 0.23 0.27 0.39 -0.07 0.09 0.42 -0.02 0.14 0.87 0.06 0.1 0.56 -0.18 0.18 0.33 -0.05 0.08 0.54 0.15 0.11 0.16 -0.06 0.08 0.44 0.03 0.15 0.82 -0.02 0.08 0.78 0.19 0.09 3.17E-02 -0.01 0.07 0.85 0.02 0.12 0.86

7 70448478 rs75478796. . 190593_AUTS2 149311_WBSCR17 A 0.08 -0.03 0.1 0.77 -0.4 0.18 2.44E-02 0.16 0.14 0.24 -0.13 0.24 0.58 0.05 0.11 0.62 0.61 0.16 1.87E-04 -0.11 0.14 0.44 -0.04 0.28 0.9 0.13 0.1 0.21 0.78 0.15 3.71E-07 -0.13 0.14 0.35 0.23 0.27 0.39 -0.06 0.09 0.47 -0.02 0.14 0.87 0.07 0.1 0.48 -0.18 0.18 0.33 -0.04 0.08 0.59 0.15 0.11 0.16 -0.05 0.08 0.52 0.03 0.15 0.82 -0.01 0.08 0.86 0.19 0.09 3.16E-02 0 0.07 0.98 0.02 0.12 0.86

Supplementary Table 2. Effect sizes and P-values for additional SNPs that show a suggestive association (P<10-6) across six endophenotypes - CSF biomarkers of 

Aß42, total and phosphorylated tau, MRI hippocampal volume, and test scores for immediate and delayed recall in normal, mild cognitively impaired, and AD 



7 70449531 rs1546776. . 191646_AUTS2 148258_WBSCR17 T 0.09 -0.03 0.1 0.78 -0.41 0.18 1.98E-02 0.15 0.13 0.26 -0.04 0.22 0.87 0.07 0.1 0.48 0.64 0.16 8.88E-05 -0.09 0.13 0.5 -0.04 0.25 0.88 0.17 0.1 0.09 0.8 0.15 1.83E-07 -0.09 0.13 0.5 0.32 0.24 0.2 -0.07 0.08 0.41 -0.04 0.14 0.77 0.06 0.1 0.54 -0.12 0.18 0.5 -0.08 0.08 0.32 0.15 0.11 0.15 -0.06 0.07 0.43 0 0.14 0.97 -0.05 0.08 0.53 0.19 0.09 3.09E-02 -0.02 0.07 0.74 0.05 0.12 0.64

7 70449675 rs4719043. . 191790_AUTS2 148114_WBSCR17 C 0.09 -0.03 0.1 0.79 -0.41 0.18 1.99E-02 0.15 0.13 0.26 -0.04 0.22 0.87 0.07 0.1 0.48 0.64 0.16 8.86E-05 -0.09 0.13 0.5 -0.04 0.25 0.88 0.17 0.1 0.09 0.8 0.15 1.83E-07 -0.09 0.13 0.5 0.32 0.24 0.2 -0.07 0.08 0.41 -0.04 0.14 0.77 0.06 0.1 0.54 -0.12 0.18 0.5 -0.08 0.08 0.32 0.15 0.11 0.15 -0.06 0.07 0.43 0 0.14 0.97 -0.05 0.08 0.53 0.19 0.09 3.08E-02 -0.02 0.07 0.74 0.05 0.12 0.64

7 70449956 rs1568868. . 192071_AUTS2 147833_WBSCR17 C 0.09 -0.03 0.1 0.79 -0.41 0.18 1.99E-02 0.15 0.13 0.26 -0.04 0.22 0.87 0.07 0.1 0.49 0.64 0.16 8.81E-05 -0.09 0.13 0.49 -0.04 0.25 0.89 0.17 0.1 0.09 0.8 0.15 1.83E-07 -0.09 0.13 0.5 0.32 0.24 0.2 -0.07 0.08 0.41 -0.04 0.14 0.77 0.06 0.1 0.54 -0.12 0.18 0.5 -0.08 0.08 0.32 0.15 0.11 0.15 -0.06 0.07 0.43 0 0.14 0.97 -0.05 0.08 0.53 0.19 0.09 3.09E-02 -0.02 0.07 0.74 0.05 0.12 0.64

7 70454195 rs12536322. . 196310_AUTS2 143594_WBSCR17 G 0.09 -0.05 0.1 0.62 -0.41 0.18 2.45E-02 0.11 0.13 0.38 -0.04 0.22 0.87 0.06 0.1 0.55 0.6 0.17 4.60E-04 -0.1 0.13 0.47 -0.03 0.26 0.9 0.17 0.1 0.08 0.8 0.16 5.15E-07 -0.09 0.13 0.51 0.32 0.24 0.19 -0.07 0.08 0.41 -0.03 0.14 0.85 0.06 0.1 0.53 -0.12 0.18 0.51 -0.07 0.08 0.33 0.17 0.11 0.12 -0.04 0.07 0.54 0 0.14 0.97 -0.05 0.08 0.51 0.19 0.09 3.04E-02 -0.01 0.07 0.9 0.05 0.12 0.64

7 70454287 rs6971946. . 196402_AUTS2 143502_WBSCR17 T 0.09 -0.04 0.1 0.69 -0.41 0.18 2.05E-02 0.12 0.13 0.35 -0.03 0.22 0.91 0.07 0.1 0.49 0.64 0.17 1.31E-04 -0.09 0.13 0.5 -0.03 0.25 0.9 0.16 0.1 0.1 0.78 0.16 7.24E-07 -0.09 0.13 0.51 0.31 0.24 0.2 -0.05 0.08 0.51 -0.04 0.14 0.78 0.07 0.09 0.44 -0.14 0.18 0.43 -0.05 0.08 0.53 0.15 0.11 0.14 -0.02 0.07 0.73 0.04 0.14 0.78 -0.05 0.08 0.55 0.16 0.09 0.06 0 0.07 0.99 0.02 0.11 0.84

7 70454312 rs12536353. . 196427_AUTS2 143477_WBSCR17 G 0.09 -0.06 0.1 0.53 -0.44 0.18 1.35E-02 0.1 0.13 0.43 -0.03 0.22 0.91 0.07 0.1 0.52 0.6 0.17 4.09E-04 -0.09 0.13 0.49 -0.03 0.25 0.9 0.18 0.1 0.08 0.79 0.16 5.32E-07 -0.08 0.13 0.55 0.31 0.24 0.2 -0.07 0.08 0.4 -0.03 0.14 0.86 0.06 0.1 0.5 -0.14 0.18 0.43 -0.07 0.08 0.37 0.17 0.11 0.12 -0.04 0.07 0.61 0.01 0.14 0.94 -0.05 0.08 0.54 0.19 0.09 3.52E-02 0 0.07 0.96 0.05 0.12 0.67

7 70457326 rs10277979. . 199441_AUTS2 140463_WBSCR17 C 0.09 -0.01 0.1 0.95 -0.38 0.18 3.51E-02 0.19 0.13 0.16 0 0.22 0.99 0.01 0.1 0.89 0.56 0.17 1.02E-03 -0.17 0.13 0.21 -0.08 0.25 0.75 0.14 0.1 0.17 0.8 0.16 3.90E-07 -0.15 0.14 0.26 0.23 0.24 0.34 -0.05 0.08 0.52 -0.03 0.14 0.86 0.07 0.1 0.44 -0.1 0.18 0.58 -0.05 0.08 0.49 0.16 0.11 0.13 -0.02 0.07 0.79 0 0.14 0.98 -0.03 0.08 0.69 0.19 0.09 3.26E-02 0.02 0.07 0.82 0.04 0.12 0.7

7 71143489 rs139139710. WBSCR17370733_MIR3914-1 100987_CALN1 A 0.03 -0.17 0.18 0.34 -0.15 0.35 0.68 -0.2 0.23 0.39 0.13 0.43 0.76 -0.06 0.18 0.76 0.21 0.31 0.49 -0.11 0.23 0.65 -0.58 0.49 0.23 -0.04 0.18 0.85 0.31 0.32 0.34 -0.08 0.23 0.72 -0.85 0.46 0.07 0.01 0.15 0.97 0.16 0.21 0.44 -0.09 0.2 0.67 0.23 0.28 0.42 0.23 0.14 0.09 0.63 0.17 1.56E-04 -0.01 0.14 0.94 0.4 0.24 0.1 0.16 0.14 0.25 0.69 0.14 6.03E-07 -0.03 0.13 0.81 -0.05 0.2 0.78

7 88379483 rs991162 . . 109547_EEF1A1P28 9270_ZNF804B,43937_C7orf62 G 0.02 0.2 0.19 0.29 0.57 0.33 0.08 -0.09 0.24 0.72 0.41 0.6 0.49 0.3 0.2 0.14 -0.24 0.29 0.42 0.73 0.26 4.23E-03 0.26 0.69 0.7 0.07 0.19 0.7 0.07 0.31 0.82 0.2 0.25 0.41 -0.28 0.67 0.67 -0.14 0.16 0.38 -0.08 0.19 0.69 -0.43 0.21 4.21E-02 -0.21 0.42 0.61 -0.18 0.15 0.23 -0.15 0.16 0.37 -0.67 0.15 7.80E-06 0.75 0.39 0.05 -0.27 0.15 0.07 -0.17 0.13 0.2 -0.8 0.14 7.93E-09 0.53 0.31 0.09

7 88380835 rs6977015. . 110899_EEF1A1P28 7918_ZNF804B,42585_C7orf62 A 0.02 0.21 0.19 0.28 0.57 0.33 0.08 -0.09 0.25 0.72 0.41 0.6 0.49 0.29 0.2 0.15 -0.24 0.29 0.42 0.74 0.26 4.32E-03 0.26 0.69 0.7 0.07 0.19 0.73 0.07 0.31 0.82 0.2 0.25 0.43 -0.28 0.67 0.67 -0.13 0.16 0.4 -0.08 0.19 0.69 -0.42 0.21 4.58E-02 -0.21 0.42 0.61 -0.17 0.15 0.25 -0.15 0.16 0.37 -0.67 0.15 9.86E-06 0.75 0.39 0.05 -0.25 0.15 0.09 -0.17 0.13 0.2 -0.79 0.14 1.87E-08 0.52 0.31 0.09

7 88385174 rs73705503. . 115238_EEF1A1P28 3579_ZNF804B,38246_C7orf62 C 0.02 0.18 0.2 0.37 0.55 0.35 0.11 -0.09 0.25 0.71 0.41 0.6 0.49 0.29 0.21 0.16 -0.42 0.31 0.17 0.75 0.26 4.18E-03 0.26 0.69 0.7 0.1 0.2 0.63 0.11 0.33 0.73 0.21 0.25 0.41 -0.28 0.67 0.67 -0.16 0.16 0.32 -0.11 0.19 0.58 -0.43 0.21 4.34E-02 -0.21 0.42 0.61 -0.19 0.15 0.21 -0.14 0.17 0.39 -0.67 0.15 9.05E-06 0.75 0.39 0.05 -0.28 0.15 0.06 -0.17 0.14 0.2 -0.8 0.14 1.64E-08 0.52 0.31 0.09

7 88400547 rs11981332. ZNF804B 130611_EEF1A1P28 22873_C7orf62 A 0.02 0.17 0.2 0.41 0.6 0.36 0.1 -0.11 0.25 0.66 0.41 0.6 0.5 0.31 0.21 0.13 -0.47 0.32 0.14 0.78 0.26 2.81E-03 0.24 0.69 0.73 0.14 0.2 0.49 0.1 0.34 0.77 0.28 0.26 0.28 -0.26 0.67 0.7 -0.18 0.16 0.27 -0.1 0.2 0.62 -0.47 0.22 2.83E-02 -0.21 0.42 0.61 -0.21 0.15 0.17 -0.14 0.17 0.4 -0.7 0.15 4.60E-06 0.75 0.39 0.05 -0.31 0.15 4.16E-02 -0.18 0.14 0.2 -0.84 0.14 3.02E-09 0.53 0.31 0.09

7 88406552 rs73705514. ZNF804B 136616_EEF1A1P28 16868_C7orf62 C 0.02 0.17 0.2 0.41 0.6 0.36 0.1 -0.11 0.25 0.65 0.41 0.6 0.5 0.32 0.21 0.13 -0.47 0.32 0.14 0.78 0.26 2.67E-03 0.24 0.69 0.73 0.14 0.2 0.48 0.1 0.34 0.77 0.28 0.26 0.27 -0.26 0.67 0.69 -0.18 0.16 0.27 -0.1 0.2 0.63 -0.48 0.22 2.77E-02 -0.21 0.42 0.61 -0.21 0.15 0.17 -0.14 0.17 0.4 -0.7 0.15 4.55E-06 0.75 0.39 0.05 -0.31 0.15 4.19E-02 -0.18 0.14 0.21 -0.84 0.14 2.86E-09 0.53 0.31 0.09

7 91188628 rs2710949. . 238119_NIPA2P1 313393_MTERF,381553_AKAP9 A 0.44 -0.08 0.06 0.14 0.02 0.1 0.87 -0.2 0.07 6.34E-03 0.12 0.12 0.3 0.18 0.06 1.58E-03 0.03 0.09 0.7 0.34 0.07 5.25E-06 0.07 0.13 0.58 0.18 0.06 1.38E-03 0.03 0.09 0.76 0.37 0.07 3.44E-07 -0.12 0.13 0.35 -0.02 0.05 0.71 0.05 0.07 0.44 -0.02 0.06 0.73 -0.09 0.1 0.38 -0.06 0.04 0.19 -0.03 0.06 0.59 -0.02 0.05 0.68 -0.09 0.09 0.29 -0.03 0.04 0.47 -0.01 0.05 0.9 0.01 0.04 0.86 -0.09 0.07 0.22

7 91189296 rs2710950. . 238787_NIPA2P1 312725_MTERF,380885_AKAP9 T 0.45 -0.08 0.05 0.12 -0.01 0.1 0.92 -0.18 0.07 1.23E-02 0.08 0.12 0.48 0.18 0.06 1.51E-03 0.04 0.09 0.64 0.33 0.07 6.33E-06 0.05 0.13 0.69 0.18 0.05 1.28E-03 0.03 0.09 0.78 0.36 0.07 6.43E-07 -0.11 0.13 0.39 -0.02 0.05 0.73 0.05 0.07 0.5 -0.02 0.06 0.71 -0.09 0.1 0.39 -0.07 0.04 0.14 -0.03 0.05 0.63 -0.03 0.05 0.49 -0.07 0.08 0.39 -0.04 0.04 0.4 0 0.05 0.95 0.01 0.04 0.84 -0.1 0.07 0.13

7 91189397 rs2710951. . 238888_NIPA2P1 312624_MTERF,380784_AKAP9 T 0.45 -0.08 0.05 0.12 -0.01 0.1 0.92 -0.18 0.07 1.23E-02 0.08 0.12 0.48 0.17 0.06 1.63E-03 0.04 0.09 0.64 0.33 0.07 7.28E-06 0.05 0.13 0.69 0.17 0.05 1.33E-03 0.03 0.09 0.78 0.36 0.07 6.82E-07 -0.11 0.13 0.39 -0.02 0.05 0.74 0.05 0.07 0.5 -0.02 0.06 0.72 -0.09 0.1 0.39 -0.07 0.04 0.14 -0.03 0.05 0.63 -0.03 0.05 0.48 -0.07 0.08 0.39 -0.04 0.04 0.4 0 0.05 0.95 0.01 0.04 0.83 -0.1 0.07 0.13

7 91189410 rs2540581. . 238901_NIPA2P1 312611_MTERF,380771_AKAP9 C 0.45 -0.08 0.05 0.12 -0.01 0.1 0.92 -0.18 0.07 1.24E-02 0.08 0.12 0.48 0.17 0.06 1.64E-03 0.04 0.09 0.64 0.33 0.07 7.35E-06 0.05 0.13 0.69 0.17 0.05 1.33E-03 0.03 0.09 0.78 0.36 0.07 6.86E-07 -0.11 0.13 0.39 -0.02 0.05 0.74 0.05 0.07 0.5 -0.02 0.06 0.71 -0.09 0.1 0.39 -0.07 0.04 0.14 -0.03 0.05 0.63 -0.03 0.05 0.48 -0.07 0.08 0.39 -0.04 0.04 0.4 0 0.05 0.95 0.01 0.04 0.83 -0.1 0.07 0.13

7 91189608 rs2540580. . 239099_NIPA2P1 312413_MTERF,380573_AKAP9 C 0.45 -0.09 0.05 0.11 -0.01 0.1 0.92 -0.18 0.07 1.19E-02 0.08 0.12 0.49 0.18 0.06 1.49E-03 0.04 0.09 0.64 0.33 0.07 6.40E-06 0.05 0.13 0.68 0.18 0.05 1.26E-03 0.03 0.09 0.78 0.36 0.07 6.30E-07 -0.11 0.13 0.39 -0.02 0.05 0.74 0.05 0.07 0.5 -0.02 0.06 0.71 -0.09 0.1 0.38 -0.07 0.04 0.14 -0.03 0.05 0.63 -0.03 0.05 0.48 -0.07 0.08 0.39 -0.04 0.04 0.4 0 0.05 0.96 0.01 0.04 0.85 -0.1 0.07 0.13

7 91189624 rs2710952. . 239115_NIPA2P1 312397_MTERF,380557_AKAP9 A 0.45 -0.09 0.05 0.11 -0.01 0.1 0.92 -0.18 0.07 1.19E-02 0.08 0.12 0.49 0.18 0.06 1.49E-03 0.04 0.09 0.64 0.33 0.07 6.40E-06 0.05 0.13 0.68 0.18 0.05 1.26E-03 0.03 0.09 0.78 0.36 0.07 6.30E-07 -0.11 0.13 0.39 -0.02 0.05 0.74 0.05 0.07 0.5 -0.02 0.06 0.71 -0.09 0.1 0.38 -0.07 0.04 0.14 -0.03 0.05 0.63 -0.03 0.05 0.48 -0.07 0.08 0.38 -0.04 0.04 0.4 0 0.05 0.96 0.01 0.04 0.85 -0.1 0.07 0.13

7 91189895 rs2710953. . 239386_NIPA2P1 312126_MTERF,380286_AKAP9 A 0.45 -0.09 0.05 0.11 -0.01 0.1 0.92 -0.18 0.07 1.19E-02 0.08 0.12 0.49 0.18 0.06 1.49E-03 0.04 0.09 0.64 0.33 0.07 6.40E-06 0.05 0.13 0.68 0.18 0.05 1.26E-03 0.03 0.09 0.78 0.36 0.07 6.30E-07 -0.11 0.13 0.39 -0.02 0.05 0.74 0.05 0.07 0.5 -0.02 0.06 0.71 -0.09 0.1 0.38 -0.07 0.04 0.14 -0.03 0.05 0.63 -0.03 0.05 0.48 -0.07 0.08 0.38 -0.04 0.04 0.4 0 0.05 0.96 0.01 0.04 0.85 -0.1 0.07 0.13

7 91189949 rs2710954. . 239440_NIPA2P1 312072_MTERF,380232_AKAP9 T 0.45 -0.09 0.05 0.11 -0.01 0.1 0.92 -0.18 0.07 1.19E-02 0.08 0.12 0.49 0.18 0.06 1.49E-03 0.04 0.09 0.64 0.33 0.07 6.40E-06 0.05 0.13 0.68 0.18 0.05 1.26E-03 0.03 0.09 0.78 0.36 0.07 6.29E-07 -0.11 0.13 0.39 -0.02 0.05 0.74 0.05 0.07 0.5 -0.02 0.06 0.71 -0.09 0.1 0.38 -0.07 0.04 0.14 -0.03 0.05 0.63 -0.03 0.05 0.48 -0.07 0.08 0.38 -0.04 0.04 0.4 0 0.05 0.96 0.01 0.04 0.85 -0.1 0.07 0.13

7 91189988 rs2710955. . 239479_NIPA2P1 312033_MTERF,380193_AKAP9 A 0.45 -0.09 0.05 0.11 -0.01 0.1 0.92 -0.18 0.07 1.19E-02 0.08 0.12 0.49 0.18 0.06 1.49E-03 0.04 0.09 0.64 0.33 0.07 6.40E-06 0.05 0.13 0.68 0.18 0.05 1.26E-03 0.03 0.09 0.78 0.36 0.07 6.29E-07 -0.11 0.13 0.39 -0.02 0.05 0.74 0.05 0.07 0.5 -0.02 0.06 0.71 -0.09 0.1 0.38 -0.07 0.04 0.14 -0.03 0.05 0.63 -0.03 0.05 0.48 -0.07 0.08 0.38 -0.04 0.04 0.4 0 0.05 0.96 0.01 0.04 0.85 -0.1 0.07 0.13

7 91190107 rs2540579. . 239598_NIPA2P1 311914_MTERF,380074_AKAP9 A 0.45 -0.09 0.05 0.11 -0.01 0.1 0.92 -0.18 0.07 1.19E-02 0.08 0.12 0.49 0.18 0.06 1.49E-03 0.04 0.09 0.64 0.33 0.07 6.40E-06 0.05 0.13 0.68 0.18 0.05 1.26E-03 0.03 0.09 0.78 0.36 0.07 6.29E-07 -0.11 0.13 0.39 -0.02 0.05 0.74 0.05 0.07 0.5 -0.02 0.06 0.71 -0.09 0.1 0.38 -0.07 0.04 0.14 -0.03 0.05 0.63 -0.03 0.05 0.48 -0.07 0.08 0.38 -0.04 0.04 0.4 0 0.05 0.96 0.01 0.04 0.85 -0.1 0.07 0.13

7 91190145 rs2540578. . 239636_NIPA2P1 311876_MTERF,380036_AKAP9 C 0.45 -0.09 0.05 0.11 -0.01 0.1 0.92 -0.18 0.07 1.19E-02 0.08 0.12 0.49 0.18 0.06 1.49E-03 0.04 0.09 0.64 0.33 0.07 6.40E-06 0.05 0.13 0.68 0.18 0.05 1.26E-03 0.03 0.09 0.78 0.36 0.07 6.29E-07 -0.11 0.13 0.39 -0.02 0.05 0.74 0.05 0.07 0.5 -0.02 0.06 0.71 -0.09 0.1 0.38 -0.07 0.04 0.14 -0.03 0.05 0.63 -0.03 0.05 0.48 -0.07 0.08 0.38 -0.04 0.04 0.4 0 0.05 0.96 0.01 0.04 0.85 -0.1 0.07 0.13

7 91190148 rs2540577. . 239639_NIPA2P1 311873_MTERF,380033_AKAP9 C 0.45 -0.09 0.05 0.11 -0.01 0.1 0.92 -0.18 0.07 1.19E-02 0.08 0.12 0.49 0.18 0.06 1.49E-03 0.04 0.09 0.64 0.33 0.07 6.40E-06 0.05 0.13 0.68 0.18 0.05 1.26E-03 0.03 0.09 0.78 0.36 0.07 6.29E-07 -0.11 0.13 0.39 -0.02 0.05 0.74 0.05 0.07 0.5 -0.02 0.06 0.71 -0.09 0.1 0.38 -0.07 0.04 0.14 -0.03 0.05 0.63 -0.03 0.05 0.48 -0.07 0.08 0.38 -0.04 0.04 0.4 0 0.05 0.96 0.01 0.04 0.85 -0.1 0.07 0.13

7 91190424 rs2710956. . 239915_NIPA2P1 311597_MTERF,379757_AKAP9 G 0.45 -0.09 0.05 0.11 -0.01 0.1 0.92 -0.18 0.07 1.19E-02 0.08 0.12 0.49 0.18 0.06 1.49E-03 0.04 0.09 0.64 0.33 0.07 6.40E-06 0.05 0.13 0.68 0.18 0.05 1.26E-03 0.03 0.09 0.78 0.36 0.07 6.30E-07 -0.11 0.13 0.39 -0.02 0.05 0.74 0.05 0.07 0.5 -0.02 0.06 0.71 -0.09 0.1 0.38 -0.07 0.04 0.14 -0.03 0.05 0.63 -0.03 0.05 0.48 -0.07 0.08 0.38 -0.04 0.04 0.4 0 0.05 0.96 0.01 0.04 0.85 -0.1 0.07 0.13

7 91190665 rs2710957. . 240156_NIPA2P1 311356_MTERF,379516_AKAP9 A 0.45 -0.09 0.05 0.11 -0.01 0.1 0.91 -0.19 0.07 1.06E-02 0.08 0.12 0.49 0.18 0.06 1.56E-03 0.04 0.09 0.63 0.33 0.07 6.49E-06 0.05 0.13 0.68 0.18 0.05 1.27E-03 0.03 0.09 0.78 0.36 0.07 5.96E-07 -0.11 0.13 0.39 -0.02 0.05 0.73 0.05 0.07 0.5 -0.02 0.06 0.71 -0.09 0.1 0.38 -0.07 0.04 0.14 -0.03 0.05 0.63 -0.03 0.05 0.48 -0.07 0.08 0.38 -0.04 0.04 0.41 0 0.05 0.96 0.01 0.04 0.86 -0.1 0.07 0.12

7 91191390 rs1548881. . 240881_NIPA2P1 310631_MTERF,378791_AKAP9 C 0.45 -0.08 0.05 0.12 -0.01 0.1 0.92 -0.18 0.07 1.23E-02 0.08 0.12 0.47 0.18 0.06 1.53E-03 0.04 0.09 0.64 0.33 0.07 6.63E-06 0.05 0.13 0.69 0.18 0.05 1.30E-03 0.03 0.09 0.78 0.36 0.07 6.73E-07 -0.11 0.13 0.39 -0.02 0.05 0.74 0.04 0.07 0.51 -0.02 0.06 0.73 -0.09 0.1 0.37 -0.06 0.04 0.14 -0.03 0.05 0.62 -0.03 0.05 0.48 -0.07 0.08 0.39 -0.04 0.04 0.41 0 0.05 0.94 0.01 0.04 0.85 -0.11 0.07 0.12

7 91730591 rs149454736. AKAP9 220575_MTERF 10872_CYP51A1,43607_LRRD1,97692_KRIT1 T 0.03 -0.13 0.19 0.5 -0.24 0.31 0.45 -0.27 0.27 0.32 0.36 0.38 0.34 -0.18 0.19 0.34 -0.39 0.28 0.17 0.21 0.27 0.43 -0.95 0.42 2.79E-02 -0.28 0.19 0.14 -0.38 0.3 0.2 0.01 0.27 0.96 -0.91 0.41 2.77E-02 0.34 0.17 4.45E-02 -0.09 0.24 0.71 0.23 0.2 0.25 1.72 0.31 2.15E-07 0 0.16 0.99 -0.13 0.2 0.51 0.09 0.15 0.53 -0.22 0.32 0.49 -0.16 0.16 0.3 -0.19 0.16 0.26 -0.13 0.14 0.36 -0.24 0.26 0.34

7 9447071 rs145471199. . 467987_RPL9P19 207467_GAPDHP68 T 0.02 0.02 0.26 0.94 0.27 0.42 0.53 -0.39 0.36 0.27 0.38 0.59 0.52 -0.2 0.26 0.44 0.2 0.38 0.59 -0.66 0.37 0.07 0.78 0.68 0.25 -0.02 0.26 0.94 0.98 0.39 1.25E-02 -0.76 0.37 3.97E-02 0.75 0.65 0.25 . . . 0.18 0.31 0.56 . . . -0.99 1.25 0.43 0.47 0.22 3.10E-02 1 0.24 3.36E-05 . . . 0 0.45 0.99 0.51 0.22 1.81E-02 1.04 0.2 2.69E-07 . . . 0.22 0.36 0.53

8 146068322 rs9004 SYN ZNF7 87352_ZNF251,55597_ZNF34,50517_RPL8,33793_ZNF5177229_COMMD5,34014_ZNF250,87422_ZNF16 T 0.31 -0.11 0.06 0.05 -0.04 0.11 0.71 -0.19 0.08 1.46E-02 0.01 0.12 0.92 0 0.06 0.97 0.08 0.1 0.43 0.03 0.08 0.71 -0.19 0.14 0.18 0.1 0.06 0.11 0.06 0.11 0.55 0.13 0.08 0.12 0.04 0.13 0.74 -0.04 0.05 0.46 0.01 0.07 0.93 -0.11 0.07 0.1 0.02 0.11 0.84 -0.09 0.05 0.07 -0.3 0.06 1.64E-07 -0.05 0.05 0.34 0.06 0.09 0.51 -0.08 0.05 0.08 -0.19 0.05 1.47E-04 -0.12 0.05 1.20E-02 0.1 0.07 0.17

8 146072329 rs1735403U3 . 91359_ZNF251,59604_ZNF34,54524_RPL8,37800_ZNF517,3723_ZNF73222_COMMD5,30007_ZNF250,83415_ZNF16 T 0.34 -0.1 0.06 0.1 -0.03 0.12 0.81 -0.17 0.08 2.98E-02 0.05 0.12 0.71 0 0.06 0.95 0.1 0.1 0.33 0.02 0.08 0.77 -0.19 0.14 0.19 0.09 0.06 0.15 0.1 0.11 0.37 0.09 0.08 0.28 0.05 0.13 0.68 -0.05 0.05 0.32 0.02 0.07 0.84 -0.11 0.07 0.11 0.05 0.1 0.62 -0.11 0.05 1.84E-02 -0.29 0.06 7.21E-07 -0.07 0.05 0.14 0.09 0.08 0.27 -0.11 0.05 2.27E-02 -0.16 0.05 1.30E-03 -0.13 0.05 5.18E-03 0.08 0.07 0.24

8 146073031 rs1735399R3 . 92061_ZNF251,60306_ZNF34,55226_RPL8,38502_ZNF517,4425_ZNF72520_COMMD5,29305_ZNF250,82713_ZNF16 C 0.34 -0.09 0.06 0.11 -0.03 0.11 0.79 -0.16 0.08 4.76E-02 0.05 0.12 0.69 0 0.06 0.96 0.1 0.1 0.32 0.01 0.08 0.87 -0.18 0.14 0.19 0.09 0.06 0.14 0.12 0.11 0.28 0.08 0.08 0.34 0.06 0.13 0.64 -0.05 0.05 0.34 0 0.07 0.97 -0.09 0.07 0.2 0.05 0.1 0.61 -0.12 0.05 1.27E-02 -0.29 0.06 5.85E-07 -0.07 0.05 0.17 0.09 0.08 0.29 -0.12 0.05 1.51E-02 -0.16 0.05 9.72E-04 -0.12 0.05 8.04E-03 0.08 0.07 0.25

8 146073032 rs1735174R3 . 92062_ZNF251,60307_ZNF34,55227_RPL8,38503_ZNF517,4426_ZNF72519_COMMD5,29304_ZNF250,82712_ZNF16 G 0.34 -0.09 0.06 0.11 -0.03 0.11 0.79 -0.16 0.08 4.76E-02 0.05 0.12 0.69 0 0.06 0.96 0.1 0.1 0.32 0.01 0.08 0.87 -0.18 0.14 0.19 0.09 0.06 0.14 0.12 0.11 0.28 0.08 0.08 0.34 0.06 0.13 0.64 -0.05 0.05 0.34 0 0.07 0.97 -0.09 0.07 0.2 0.05 0.1 0.61 -0.12 0.05 1.27E-02 -0.29 0.06 5.85E-07 -0.07 0.05 0.17 0.09 0.08 0.29 -0.12 0.05 1.51E-02 -0.16 0.05 9.72E-04 -0.12 0.05 8.04E-03 0.08 0.07 0.25

8 146128340 rs2976464R5 . 93811_ZNF517,59734_ZNF7,49408_COMMD5,1494_ZNF25027404_ZNF16,70635_ZNF252,91911_TMED10P1,99857_C8orf77G 0.43 -0.1 0.06 0.08 0.04 0.11 0.73 -0.17 0.08 3.46E-02 -0.04 0.11 0.74 0.05 0.06 0.37 0.07 0.09 0.43 0.04 0.08 0.64 -0.02 0.13 0.87 0.11 0.06 0.07 0.08 0.1 0.45 0.09 0.08 0.24 0.12 0.13 0.33 -0.08 0.05 0.13 -0.02 0.07 0.82 -0.15 0.07 2.51E-02 0.05 0.1 0.6 -0.15 0.05 1.28E-03 -0.27 0.05 5.38E-07 -0.13 0.05 9.52E-03 0.08 0.08 0.29 -0.12 0.05 9.08E-03 -0.17 0.05 3.04E-04 -0.13 0.05 3.56E-03 0.09 0.06 0.14

8 17493060 rs7012166. PDGFRL 64983_SLC7A2 8243_MTUS1,46027_MIR548V A 0.09 0.03 0.1 0.78 0.01 0.18 0.97 0.06 0.13 0.62 0.12 0.18 0.5 0.05 0.1 0.59 0.18 0.17 0.27 -0.02 0.13 0.86 -0.16 0.21 0.46 -0.06 0.1 0.51 0.13 0.17 0.44 -0.15 0.13 0.26 -0.23 0.2 0.27 0.23 0.08 5.22E-03 0.59 0.11 1.20E-07 0.04 0.1 0.68 0.09 0.17 0.59 0.04 0.08 0.59 0.14 0.09 0.15 0.02 0.08 0.78 -0.13 0.14 0.36 0 0.08 0.96 0.11 0.08 0.18 -0.06 0.07 0.44 -0.1 0.11 0.4

8 17493858 rs9644583. PDGFRL 65781_SLC7A2 7445_MTUS1,45229_MIR548V C 0.10 0.01 0.1 0.89 -0.04 0.18 0.83 0.05 0.13 0.69 0.14 0.18 0.45 0.02 0.1 0.81 0.16 0.16 0.32 -0.03 0.13 0.8 -0.25 0.21 0.24 -0.09 0.1 0.36 0.1 0.17 0.57 -0.15 0.13 0.27 -0.33 0.2 0.1 0.24 0.08 3.62E-03 0.58 0.11 8.48E-08 0.03 0.1 0.8 0.14 0.17 0.42 0.07 0.07 0.37 0.13 0.09 0.16 0.03 0.08 0.71 -0.07 0.14 0.61 0.02 0.07 0.82 0.1 0.08 0.2 -0.05 0.07 0.51 -0.09 0.11 0.44

8 17494108 rs11780563. PDGFRL 66031_SLC7A2 7195_MTUS1,44979_MIR548V T 0.10 0.02 0.09 0.85 -0.01 0.17 0.97 0.02 0.13 0.89 0.12 0.19 0.52 0.03 0.1 0.78 0.1 0.16 0.54 0 0.13 0.98 -0.14 0.21 0.51 -0.05 0.1 0.59 0.07 0.16 0.65 -0.07 0.13 0.57 -0.21 0.2 0.3 0.23 0.08 4.21E-03 0.56 0.11 1.85E-07 0.01 0.1 0.91 0.08 0.17 0.65 0.09 0.07 0.22 0.15 0.09 0.11 0.03 0.08 0.72 -0.08 0.14 0.6 0.05 0.07 0.53 0.12 0.07 0.1 -0.05 0.07 0.5 -0.08 0.11 0.5

8 17494467 rs13282332. PDGFRL 66390_SLC7A2 6836_MTUS1,44620_MIR548V T 0.09 0.03 0.1 0.74 0 0.18 0.99 0.07 0.13 0.59 0.12 0.18 0.51 0.04 0.1 0.69 0.18 0.17 0.29 -0.04 0.13 0.77 -0.16 0.21 0.46 -0.08 0.1 0.43 0.13 0.17 0.45 -0.17 0.13 0.22 -0.22 0.2 0.27 0.23 0.08 5.64E-03 0.6 0.11 8.56E-08 0.03 0.1 0.79 0.1 0.18 0.57 0.05 0.08 0.54 0.14 0.09 0.14 0.02 0.08 0.77 -0.13 0.14 0.35 0 0.08 1 0.1 0.08 0.18 -0.05 0.07 0.45 -0.1 0.11 0.41

8 17494500 rs11776407. PDGFRL 66423_SLC7A2 6803_MTUS1,44587_MIR548V C 0.09 0.03 0.1 0.75 0 0.18 0.99 0.07 0.13 0.59 0.12 0.18 0.51 0.04 0.1 0.7 0.17 0.17 0.29 -0.04 0.13 0.76 -0.16 0.21 0.46 -0.08 0.1 0.43 0.13 0.17 0.46 -0.17 0.13 0.21 -0.22 0.2 0.27 0.23 0.08 5.59E-03 0.6 0.11 8.61E-08 0.03 0.1 0.79 0.1 0.18 0.57 0.05 0.08 0.53 0.14 0.09 0.14 0.02 0.08 0.77 -0.13 0.14 0.35 0 0.08 0.99 0.1 0.08 0.18 -0.06 0.07 0.44 -0.09 0.11 0.41

8 17494574 rs115137529. PDGFRL 66497_SLC7A2 6729_MTUS1,44513_MIR548V G 0.09 0.03 0.1 0.79 -0.01 0.18 0.93 0.07 0.13 0.6 0.12 0.18 0.51 0.03 0.1 0.73 0.17 0.17 0.31 -0.05 0.13 0.72 -0.16 0.21 0.46 -0.07 0.1 0.44 0.12 0.17 0.46 -0.16 0.13 0.22 -0.22 0.2 0.27 0.23 0.08 5.07E-03 0.59 0.11 9.42E-08 0.03 0.1 0.75 0.1 0.18 0.57 0.05 0.08 0.52 0.14 0.09 0.14 0.02 0.08 0.75 -0.13 0.14 0.36 0 0.08 0.98 0.1 0.08 0.19 -0.05 0.07 0.46 -0.09 0.11 0.42

8 17494595 rs11203876. PDGFRL 66518_SLC7A2 6708_MTUS1,44492_MIR548V T 0.09 0.03 0.1 0.75 0 0.18 0.99 0.07 0.13 0.59 0.12 0.18 0.51 0.04 0.1 0.71 0.17 0.17 0.3 -0.04 0.13 0.75 -0.16 0.21 0.46 -0.08 0.1 0.42 0.13 0.17 0.46 -0.17 0.13 0.21 -0.22 0.2 0.27 0.23 0.08 5.62E-03 0.6 0.11 8.42E-08 0.03 0.1 0.8 0.1 0.18 0.57 0.05 0.08 0.52 0.14 0.09 0.14 0.02 0.08 0.77 -0.13 0.14 0.35 0 0.08 0.99 0.1 0.08 0.18 -0.06 0.07 0.44 -0.09 0.11 0.41

8 17494886 rs11987247. PDGFRL 66809_SLC7A2 6417_MTUS1,44201_MIR548V C 0.09 0.03 0.1 0.74 0 0.18 0.99 0.07 0.13 0.58 0.12 0.18 0.51 0.03 0.1 0.73 0.17 0.17 0.3 -0.05 0.13 0.73 -0.16 0.21 0.46 -0.08 0.1 0.41 0.12 0.17 0.47 -0.17 0.13 0.2 -0.22 0.2 0.27 0.23 0.08 5.70E-03 0.6 0.11 7.87E-08 0.02 0.1 0.82 0.1 0.18 0.57 0.05 0.08 0.51 0.14 0.09 0.13 0.02 0.08 0.77 -0.13 0.14 0.35 0 0.08 0.98 0.1 0.08 0.18 -0.06 0.07 0.44 -0.09 0.11 0.42

8 17495124 rs7387595. PDGFRL 67047_SLC7A2 6179_MTUS1,43963_MIR548V C 0.09 0.03 0.1 0.74 0 0.18 0.99 0.07 0.13 0.58 0.12 0.18 0.51 0.03 0.1 0.75 0.17 0.17 0.3 -0.05 0.13 0.72 -0.16 0.21 0.46 -0.08 0.1 0.4 0.12 0.17 0.47 -0.17 0.13 0.19 -0.22 0.2 0.27 0.23 0.08 5.77E-03 0.6 0.11 7.50E-08 0.02 0.1 0.84 0.1 0.18 0.57 0.05 0.08 0.51 0.14 0.09 0.13 0.02 0.08 0.76 -0.13 0.14 0.35 0 0.08 0.97 0.1 0.08 0.19 -0.06 0.07 0.44 -0.09 0.11 0.42

8 17495982 rs7837933. PDGFRL 67905_SLC7A2 5321_MTUS1,43105_MIR548V C 0.09 0.05 0.1 0.61 0.03 0.18 0.86 0.09 0.13 0.49 0.13 0.18 0.47 0.02 0.1 0.82 0.12 0.16 0.47 -0.05 0.13 0.72 -0.15 0.21 0.47 -0.09 0.1 0.35 0.09 0.17 0.6 -0.18 0.13 0.18 -0.22 0.2 0.28 0.22 0.08 7.73E-03 0.59 0.11 1.24E-07 0.03 0.1 0.81 0.09 0.18 0.62 0.04 0.08 0.63 0.11 0.09 0.25 0.03 0.08 0.74 -0.15 0.14 0.28 -0.01 0.08 0.91 0.08 0.08 0.33 -0.06 0.07 0.42 -0.09 0.12 0.41

8 17496202 rs7837193. PDGFRL 68125_SLC7A2 5101_MTUS1,42885_MIR548V G 0.09 0.04 0.1 0.7 -0.01 0.18 0.98 0.08 0.13 0.56 0.12 0.18 0.53 0.02 0.1 0.83 0.17 0.16 0.3 -0.06 0.13 0.63 -0.15 0.21 0.49 -0.1 0.1 0.3 0.13 0.17 0.45 -0.19 0.13 0.16 -0.27 0.2 0.19 0.22 0.08 7.52E-03 0.59 0.11 9.12E-08 0.01 0.1 0.92 0.02 0.18 0.91 0.06 0.08 0.45 0.14 0.09 0.13 0.02 0.08 0.77 -0.16 0.14 0.26 0.02 0.08 0.81 0.11 0.08 0.17 -0.06 0.07 0.44 -0.09 0.12 0.44

8 17496325 rs7838376. PDGFRL 68248_SLC7A2 4978_MTUS1,42762_MIR548V C 0.09 0.04 0.1 0.7 -0.01 0.18 0.97 0.08 0.13 0.56 0.12 0.18 0.53 0.02 0.1 0.84 0.17 0.16 0.3 -0.06 0.13 0.63 -0.15 0.21 0.49 -0.1 0.1 0.3 0.13 0.17 0.45 -0.19 0.13 0.15 -0.27 0.2 0.19 0.22 0.08 7.63E-03 0.59 0.11 8.94E-08 0.01 0.1 0.93 0.02 0.18 0.91 0.06 0.08 0.44 0.14 0.09 0.13 0.02 0.08 0.77 -0.16 0.14 0.26 0.02 0.08 0.81 0.11 0.08 0.17 -0.06 0.07 0.44 -0.09 0.12 0.44

8 17496347 rs9644587. PDGFRL 68270_SLC7A2 4956_MTUS1,42740_MIR548V G 0.09 0.04 0.1 0.7 0 0.18 0.98 0.08 0.13 0.56 0.1 0.19 0.58 0.03 0.1 0.73 0.17 0.16 0.3 -0.07 0.13 0.62 -0.05 0.22 0.81 -0.08 0.1 0.42 0.13 0.17 0.45 -0.19 0.13 0.15 -0.12 0.21 0.55 0.21 0.08 1.04E-02 0.61 0.11 6.17E-08 -0.01 0.11 0.94 0.02 0.18 0.92 0.08 0.08 0.31 0.15 0.09 0.11 0.02 0.08 0.76 -0.11 0.15 0.44 0.03 0.08 0.7 0.11 0.08 0.17 -0.06 0.07 0.42 -0.07 0.12 0.58

8 17496536 rs4921789. PDGFRL 68459_SLC7A2 4767_MTUS1,42551_MIR548V C 0.10 0.03 0.09 0.72 -0.04 0.17 0.81 0.08 0.13 0.52 0.13 0.18 0.46 0.03 0.1 0.76 0.18 0.16 0.27 -0.05 0.13 0.69 -0.15 0.21 0.47 -0.08 0.1 0.38 0.1 0.16 0.55 -0.16 0.13 0.23 -0.23 0.2 0.26 0.22 0.08 7.01E-03 0.56 0.11 1.61E-07 -0.01 0.1 0.93 0.11 0.17 0.52 0.06 0.07 0.41 0.17 0.09 0.06 0 0.08 0.97 -0.15 0.14 0.3 0.04 0.07 0.63 0.13 0.08 0.1 -0.06 0.07 0.43 -0.07 0.11 0.54

8 17496561 rs4921790. PDGFRL 68484_SLC7A2 4742_MTUS1,42526_MIR548V C 0.11 0.07 0.09 0.43 0.06 0.17 0.74 0.13 0.12 0.31 0.07 0.18 0.7 0.01 0.09 0.96 0.06 0.16 0.68 -0.06 0.13 0.66 -0.1 0.2 0.63 -0.11 0.09 0.24 0.05 0.16 0.75 -0.18 0.13 0.17 -0.23 0.19 0.23 0.26 0.08 9.22E-04 0.61 0.1 4.58E-09 0.08 0.1 0.41 -0.03 0.17 0.87 0.07 0.07 0.32 0.14 0.09 0.12 0.07 0.07 0.36 -0.16 0.14 0.23 0.01 0.07 0.89 0.11 0.07 0.13 -0.05 0.07 0.45 -0.11 0.11 0.3

8 17496649 rs4921555. PDGFRL 68572_SLC7A2 4654_MTUS1,42438_MIR548V G 0.09 0.04 0.1 0.7 -0.01 0.18 0.97 0.08 0.13 0.56 0.12 0.18 0.53 0.02 0.1 0.86 0.17 0.16 0.3 -0.07 0.13 0.6 -0.15 0.21 0.49 -0.1 0.1 0.29 0.13 0.17 0.46 -0.19 0.13 0.15 -0.27 0.2 0.19 0.22 0.08 7.89E-03 0.59 0.11 8.69E-08 0.01 0.1 0.96 0.02 0.18 0.91 0.06 0.08 0.43 0.14 0.09 0.13 0.02 0.08 0.77 -0.16 0.14 0.26 0.02 0.08 0.8 0.11 0.08 0.17 -0.06 0.07 0.44 -0.09 0.12 0.44

8 17496782 rs4921791. PDGFRL 68705_SLC7A2 4521_MTUS1,42305_MIR548V C 0.09 0.04 0.1 0.7 -0.01 0.18 0.97 0.08 0.13 0.55 0.12 0.18 0.53 0.02 0.1 0.87 0.17 0.16 0.31 -0.07 0.13 0.6 -0.15 0.21 0.49 -0.1 0.1 0.28 0.12 0.17 0.46 -0.19 0.13 0.14 -0.27 0.2 0.19 0.22 0.08 8.25E-03 0.59 0.11 8.55E-08 0 0.1 0.97 0.02 0.18 0.92 0.06 0.08 0.43 0.14 0.09 0.13 0.02 0.08 0.76 -0.16 0.14 0.26 0.02 0.08 0.79 0.11 0.08 0.17 -0.06 0.07 0.44 -0.09 0.12 0.44

8 17496824 rs4921792. PDGFRL 68747_SLC7A2 4479_MTUS1,42263_MIR548V C 0.09 0.04 0.1 0.7 -0.01 0.18 0.97 0.08 0.13 0.55 0.12 0.18 0.53 0.02 0.1 0.87 0.17 0.16 0.31 -0.07 0.13 0.59 -0.15 0.21 0.49 -0.1 0.1 0.28 0.12 0.17 0.46 -0.19 0.13 0.14 -0.27 0.2 0.19 0.22 0.08 8.29E-03 0.59 0.11 8.53E-08 0 0.1 0.97 0.02 0.18 0.92 0.06 0.08 0.43 0.14 0.09 0.13 0.02 0.08 0.76 -0.16 0.14 0.26 0.02 0.08 0.79 0.11 0.08 0.17 -0.06 0.07 0.44 -0.09 0.12 0.44

8 17496967 rs4921793. PDGFRL 68890_SLC7A2 4336_MTUS1,42120_MIR548V C 0.10 0.03 0.09 0.78 -0.05 0.17 0.79 0.06 0.13 0.62 0.13 0.18 0.47 0.03 0.1 0.72 0.17 0.16 0.28 -0.04 0.13 0.77 -0.14 0.21 0.5 -0.09 0.1 0.34 0.11 0.16 0.51 -0.16 0.13 0.23 -0.27 0.2 0.18 0.21 0.08 7.77E-03 0.56 0.11 1.89E-07 -0.01 0.1 0.94 0.02 0.18 0.89 0.07 0.07 0.34 0.16 0.09 0.07 0 0.08 1 -0.17 0.14 0.23 0.05 0.07 0.49 0.12 0.08 0.1 -0.06 0.07 0.42 -0.07 0.11 0.56

8 17497007 rs4921794. PDGFRL 68930_SLC7A2 4296_MTUS1,42080_MIR548V T 0.09 0.04 0.1 0.7 -0.01 0.18 0.97 0.08 0.13 0.55 0.12 0.18 0.53 0.01 0.1 0.89 0.17 0.16 0.31 -0.07 0.13 0.58 -0.15 0.21 0.49 -0.11 0.1 0.27 0.12 0.17 0.46 -0.2 0.13 0.14 -0.27 0.2 0.19 0.22 0.08 8.46E-03 0.59 0.11 8.37E-08 0 0.1 0.99 0.02 0.18 0.92 0.06 0.08 0.42 0.14 0.09 0.12 0.02 0.08 0.76 -0.16 0.15 0.26 0.02 0.08 0.79 0.11 0.08 0.17 -0.06 0.07 0.44 -0.09 0.12 0.45

8 17497074 rs10104135. PDGFRL 68997_SLC7A2 4229_MTUS1,42013_MIR548V G 0.09 0.04 0.1 0.69 -0.01 0.18 0.96 0.08 0.13 0.55 0.12 0.18 0.53 0.01 0.1 0.89 0.17 0.16 0.31 -0.07 0.13 0.58 -0.15 0.21 0.49 -0.11 0.1 0.27 0.12 0.17 0.46 -0.2 0.13 0.14 -0.27 0.2 0.19 0.22 0.08 8.53E-03 0.59 0.11 8.32E-08 0 0.1 0.99 0.02 0.18 0.92 0.06 0.08 0.42 0.14 0.09 0.12 0.02 0.08 0.76 -0.16 0.15 0.26 0.02 0.08 0.78 0.11 0.08 0.17 -0.06 0.07 0.44 -0.09 0.12 0.45

8 17497077 rs10104136. PDGFRL 69000_SLC7A2 4226_MTUS1,42010_MIR548V G 0.09 0.04 0.1 0.7 0 0.18 0.98 0.08 0.13 0.55 0.12 0.18 0.53 0.01 0.1 0.9 0.16 0.16 0.34 -0.07 0.13 0.59 -0.16 0.21 0.46 -0.1 0.1 0.31 0.11 0.17 0.5 -0.2 0.13 0.14 -0.22 0.2 0.28 0.22 0.08 6.63E-03 0.6 0.11 5.26E-08 0 0.1 1 0.11 0.18 0.55 0.06 0.08 0.44 0.15 0.09 0.12 0.02 0.08 0.75 -0.14 0.14 0.34 0.01 0.08 0.9 0.1 0.08 0.2 -0.06 0.07 0.44 -0.09 0.12 0.43

8 17497270 rs10107964. PDGFRL 69193_SLC7A2 4033_MTUS1,41817_MIR548V C 0.09 0.04 0.1 0.69 -0.01 0.18 0.96 0.08 0.13 0.55 0.11 0.18 0.53 0.01 0.1 0.91 0.16 0.16 0.31 -0.07 0.13 0.57 -0.15 0.21 0.49 -0.11 0.1 0.27 0.12 0.17 0.46 -0.2 0.13 0.13 -0.27 0.2 0.19 0.22 0.08 8.73E-03 0.59 0.11 8.17E-08 0 0.1 0.99 0.02 0.18 0.91 0.06 0.08 0.42 0.14 0.09 0.12 0.02 0.08 0.76 -0.16 0.15 0.26 0.02 0.08 0.78 0.11 0.08 0.17 -0.06 0.07 0.44 -0.09 0.12 0.45

8 17497402 rs4921795. PDGFRL 69325_SLC7A2 3901_MTUS1,41685_MIR548V C 0.09 0.05 0.1 0.63 0.01 0.18 0.94 0.09 0.13 0.51 0.11 0.18 0.55 0 0.1 1 0.17 0.16 0.3 -0.09 0.13 0.5 -0.15 0.21 0.48 -0.1 0.1 0.29 0.14 0.16 0.38 -0.2 0.13 0.13 -0.26 0.2 0.2 0.22 0.08 6.12E-03 0.58 0.11 1.30E-07 0.02 0.1 0.86 0.02 0.18 0.89 0.05 0.08 0.5 0.14 0.09 0.12 0.01 0.08 0.92 -0.16 0.15 0.26 0.02 0.08 0.81 0.1 0.08 0.19 -0.06 0.07 0.4 -0.08 0.12 0.48

8 17497484 rs4921796. PDGFRL 69407_SLC7A2 3819_MTUS1,41603_MIR548V T 0.09 0.04 0.1 0.69 -0.01 0.18 0.96 0.08 0.13 0.54 0.11 0.18 0.54 0.01 0.1 0.92 0.16 0.16 0.31 -0.08 0.13 0.56 -0.15 0.21 0.49 -0.11 0.1 0.26 0.12 0.17 0.47 -0.2 0.13 0.13 -0.26 0.2 0.19 0.21 0.08 8.96E-03 0.59 0.11 8.03E-08 0 0.1 0.97 0.02 0.18 0.91 0.06 0.08 0.41 0.14 0.09 0.12 0.02 0.08 0.76 -0.16 0.15 0.26 0.02 0.08 0.77 0.11 0.08 0.17 -0.06 0.07 0.44 -0.09 0.12 0.45

8 17497874 rs4921797. PDGFRL 69797_SLC7A2 3429_MTUS1,41213_MIR548V C 0.09 0.04 0.1 0.68 -0.01 0.18 0.95 0.08 0.13 0.54 0.11 0.18 0.54 0.01 0.1 0.95 0.16 0.16 0.32 -0.08 0.13 0.53 -0.15 0.21 0.49 -0.11 0.1 0.25 0.12 0.17 0.47 -0.2 0.13 0.12 -0.26 0.2 0.2 0.21 0.08 9.07E-03 0.59 0.11 7.81E-08 -0.01 0.1 0.94 0.03 0.18 0.89 0.06 0.08 0.4 0.15 0.09 0.12 0.02 0.08 0.76 -0.17 0.15 0.26 0.02 0.08 0.76 0.11 0.08 0.17 -0.06 0.07 0.43 -0.09 0.12 0.45

8 17498065 rs6586614. PDGFRL 69988_SLC7A2 3238_MTUS1,41022_MIR548V T 0.09 0.04 0.1 0.68 -0.01 0.18 0.96 0.08 0.13 0.54 0.11 0.18 0.54 0.01 0.1 0.95 0.16 0.16 0.32 -0.08 0.13 0.53 -0.15 0.21 0.49 -0.11 0.1 0.24 0.12 0.17 0.47 -0.21 0.13 0.12 -0.26 0.2 0.2 0.21 0.08 9.24E-03 0.59 0.11 8.02E-08 -0.01 0.1 0.93 0.03 0.18 0.89 0.06 0.08 0.4 0.15 0.09 0.12 0.02 0.08 0.77 -0.17 0.15 0.25 0.02 0.08 0.76 0.11 0.08 0.17 -0.06 0.07 0.43 -0.09 0.12 0.44

8 17498107 rs6586615. PDGFRL 70030_SLC7A2 3196_MTUS1,40980_MIR548V A 0.10 0.04 0.09 0.64 0.01 0.17 0.96 0.07 0.13 0.56 0.13 0.18 0.47 -0.01 0.1 0.88 0.06 0.16 0.72 -0.07 0.13 0.57 -0.14 0.21 0.51 -0.11 0.09 0.25 0.12 0.16 0.47 -0.18 0.13 0.16 -0.3 0.2 0.14 0.21 0.08 8.87E-03 0.55 0.11 5.61E-07 0.01 0.1 0.94 0.05 0.18 0.76 0.06 0.07 0.41 0.18 0.09 4.60E-02 0.02 0.08 0.77 -0.24 0.14 0.1 0.03 0.07 0.7 0.13 0.08 0.09 -0.04 0.07 0.53 -0.13 0.11 0.26

8 17498161 rs7001265. PDGFRL 70084_SLC7A2 3142_MTUS1,40926_MIR548V A 0.09 0.04 0.1 0.69 -0.01 0.18 0.96 0.08 0.13 0.54 0.11 0.18 0.54 0.01 0.1 0.95 0.16 0.16 0.32 -0.08 0.13 0.54 -0.15 0.21 0.49 -0.11 0.1 0.25 0.12 0.17 0.47 -0.2 0.13 0.12 -0.26 0.2 0.2 0.21 0.08 9.34E-03 0.59 0.11 8.13E-08 -0.01 0.1 0.92 0.03 0.18 0.88 0.06 0.08 0.41 0.15 0.09 0.12 0.02 0.08 0.77 -0.17 0.15 0.25 0.02 0.08 0.77 0.11 0.08 0.17 -0.06 0.07 0.43 -0.09 0.12 0.44

8 17498173 rs7001275. PDGFRL 70096_SLC7A2 3130_MTUS1,40914_MIR548V A 0.09 0.04 0.1 0.69 -0.01 0.18 0.96 0.08 0.13 0.55 0.11 0.18 0.54 0.01 0.1 0.95 0.16 0.16 0.32 -0.08 0.13 0.54 -0.15 0.21 0.49 -0.11 0.1 0.25 0.12 0.17 0.47 -0.2 0.13 0.12 -0.26 0.2 0.2 0.21 0.08 9.35E-03 0.59 0.11 8.14E-08 -0.01 0.1 0.92 0.03 0.18 0.88 0.06 0.08 0.41 0.15 0.09 0.12 0.02 0.08 0.77 -0.17 0.15 0.25 0.02 0.08 0.77 0.11 0.08 0.17 -0.06 0.07 0.43 -0.09 0.12 0.44

8 17498246 rs6980587. PDGFRL 70169_SLC7A2 3057_MTUS1,40841_MIR548V G 0.09 0.04 0.1 0.69 -0.01 0.18 0.96 0.08 0.13 0.55 0.11 0.18 0.54 0.01 0.1 0.95 0.16 0.16 0.32 -0.08 0.13 0.54 -0.15 0.21 0.49 -0.11 0.1 0.24 0.12 0.17 0.47 -0.2 0.13 0.12 -0.26 0.2 0.2 0.21 0.08 9.78E-03 0.59 0.11 8.22E-08 -0.01 0.1 0.92 0.02 0.18 0.9 0.06 0.08 0.41 0.15 0.09 0.12 0.02 0.08 0.77 -0.17 0.15 0.25 0.02 0.08 0.77 0.11 0.08 0.17 -0.06 0.07 0.43 -0.09 0.12 0.45

8 17503270 rs1043885U3 MTUS1 75193_SLC7A2,2628_PDGFRL 35817_MIR548V G 0.09 0.03 0.1 0.79 -0.04 0.17 0.84 0.06 0.13 0.62 0.03 0.19 0.86 0.05 0.1 0.64 0.22 0.16 0.16 -0.04 0.13 0.76 -0.14 0.22 0.52 -0.09 0.1 0.36 0.13 0.16 0.41 -0.18 0.13 0.18 -0.22 0.21 0.3 0.26 0.08 1.60E-03 0.53 0.11 8.89E-07 0.06 0.11 0.55 -0.08 0.19 0.66 0.12 0.08 0.12 0.21 0.09 2.30E-02 0.02 0.08 0.84 -0.19 0.15 0.22 0.09 0.08 0.26 0.15 0.08 4.78E-02 -0.05 0.07 0.53 -0.13 0.12 0.29

8 17503897 rs55653268. MTUS1 75820_SLC7A2,3255_PDGFRL 35190_MIR548V T 0.08 0.03 0.1 0.77 0.02 0.18 0.93 0.06 0.13 0.62 0.01 0.19 0.95 0.03 0.1 0.76 0.2 0.16 0.22 -0.06 0.13 0.67 -0.13 0.22 0.56 -0.1 0.1 0.32 0.14 0.17 0.39 -0.2 0.14 0.13 -0.19 0.21 0.37 0.28 0.08 1.02E-03 0.56 0.11 4.23E-07 0.07 0.11 0.54 -0.01 0.2 0.96 0.1 0.08 0.22 0.17 0.09 0.08 0.04 0.08 0.63 -0.26 0.15 0.09 0.05 0.08 0.51 0.11 0.08 0.15 -0.06 0.07 0.45 -0.14 0.12 0.26

8 17515688 rs55798045. MTUS1 87611_SLC7A2,15046_PDGFRL 23399_MIR548V A 0.09 0 0.09 0.97 -0.02 0.18 0.93 0.06 0.13 0.63 0.01 0.19 0.95 0.05 0.1 0.64 0.19 0.16 0.25 -0.05 0.13 0.7 -0.09 0.22 0.69 -0.09 0.1 0.33 0.13 0.17 0.44 -0.21 0.13 0.11 -0.17 0.21 0.42 0.2 0.08 1.53E-02 0.55 0.11 9.95E-07 0.02 0.1 0.81 -0.01 0.19 0.94 0.01 0.08 0.86 0.17 0.09 0.07 -0.01 0.08 0.9 -0.25 0.15 0.09 -0.03 0.08 0.73 0.12 0.08 0.13 -0.09 0.07 0.22 -0.12 0.12 0.3

8 17516094 rs7815003. MTUS1 88017_SLC7A2,15452_PDGFRL 22993_MIR548V G 0.10 0.01 0.09 0.91 -0.01 0.18 0.96 0.07 0.12 0.59 0.02 0.19 0.92 0.04 0.1 0.71 0.18 0.16 0.27 -0.06 0.13 0.64 -0.1 0.22 0.65 -0.1 0.1 0.28 0.11 0.17 0.5 -0.21 0.13 0.1 -0.19 0.21 0.38 0.2 0.08 1.27E-02 0.55 0.11 9.81E-07 0.04 0.1 0.71 0 0.19 0.99 0.01 0.08 0.9 0.16 0.09 0.08 -0.01 0.08 0.9 -0.24 0.15 0.1 -0.02 0.08 0.76 0.12 0.08 0.13 -0.08 0.07 0.29 -0.13 0.12 0.29

8 17517679 rs60338902. MTUS1 89602_SLC7A2,17037_PDGFRL 21408_MIR548V G 0.09 -0.01 0.09 0.95 0.01 0.18 0.97 0.03 0.13 0.82 0.03 0.19 0.89 0.05 0.1 0.6 0.17 0.16 0.29 -0.03 0.13 0.83 -0.1 0.22 0.65 -0.08 0.1 0.41 0.11 0.17 0.52 -0.17 0.13 0.18 -0.16 0.21 0.43 0.2 0.08 1.27E-02 0.56 0.11 4.59E-07 0.02 0.1 0.82 0.03 0.18 0.85 0 0.08 1 0.18 0.09 0.06 -0.04 0.08 0.63 -0.24 0.14 0.1 -0.04 0.08 0.64 0.11 0.08 0.16 -0.1 0.07 0.17 -0.15 0.12 0.21

8 17519951 rs143453176. MTUS1 91874_SLC7A2,19309_PDGFRL 19136_MIR548V T 0.08 -0.02 0.1 0.83 0.09 0.18 0.61 -0.03 0.13 0.82 0.03 0.19 0.87 0.09 0.1 0.36 0.17 0.17 0.31 0.04 0.14 0.76 -0.15 0.22 0.51 -0.03 0.1 0.75 0.12 0.17 0.5 -0.1 0.14 0.46 -0.19 0.21 0.37 0.25 0.09 4.33E-03 0.56 0.11 9.83E-07 0.04 0.11 0.69 0.01 0.19 0.97 0.02 0.08 0.77 0.15 0.1 0.12 -0.01 0.08 0.91 -0.33 0.15 3.01E-02 0 0.08 0.98 0.11 0.08 0.19 -0.09 0.08 0.26 -0.18 0.12 0.13

8 17520018 rs145272205. MTUS1 91941_SLC7A2,19376_PDGFRL 19069_MIR548V G 0.08 -0.02 0.1 0.83 0.09 0.18 0.61 -0.03 0.13 0.82 0.03 0.19 0.87 0.09 0.1 0.36 0.17 0.17 0.31 0.04 0.14 0.76 -0.15 0.22 0.51 -0.03 0.1 0.75 0.12 0.17 0.5 -0.1 0.14 0.46 -0.19 0.21 0.37 0.25 0.09 4.34E-03 0.56 0.11 9.76E-07 0.04 0.11 0.69 0.01 0.19 0.97 0.02 0.08 0.77 0.15 0.1 0.12 -0.01 0.08 0.91 -0.33 0.15 3.00E-02 0 0.08 0.98 0.11 0.08 0.19 -0.09 0.08 0.26 -0.18 0.12 0.13

8 17522919 rs17590189. MTUS1 94842_SLC7A2,22277_PDGFRL 16168_MIR548V G 0.08 -0.02 0.1 0.86 0.12 0.18 0.53 -0.03 0.13 0.82 0.03 0.19 0.87 0.1 0.1 0.35 0.17 0.17 0.3 0.04 0.14 0.76 -0.15 0.22 0.51 -0.03 0.1 0.75 0.11 0.17 0.51 -0.1 0.14 0.47 -0.19 0.21 0.37 0.25 0.09 3.49E-03 0.57 0.11 7.55E-07 0.05 0.11 0.64 0.01 0.19 0.97 0.02 0.08 0.79 0.15 0.1 0.12 -0.01 0.08 0.93 -0.34 0.15 2.75E-02 -0.01 0.08 0.95 0.11 0.08 0.18 -0.09 0.08 0.26 -0.19 0.12 0.12

8 17526687 rs55821726. MTUS1 98610_SLC7A2,26045_PDGFRL 12400_MIR548V C 0.09 0.01 0.09 0.94 0.12 0.18 0.52 0 0.13 0.98 0.12 0.19 0.53 0.04 0.1 0.68 0.11 0.16 0.51 -0.01 0.13 0.92 -0.18 0.21 0.4 -0.09 0.1 0.37 0.05 0.17 0.76 -0.15 0.13 0.25 -0.27 0.2 0.19 0.19 0.08 1.70E-02 0.58 0.11 2.62E-07 0.02 0.1 0.84 0.11 0.18 0.54 -0.03 0.07 0.65 0.12 0.1 0.22 -0.03 0.07 0.73 -0.24 0.14 0.1 -0.06 0.07 0.42 0.1 0.08 0.23 -0.08 0.07 0.26 -0.16 0.12 0.18

8 20617594 rs1159219. . 145157_RNU3P2 172534_TMEM97P2 C 0.31 0.29 0.06 3.97E-07 0.14 0.1 0.17 0.27 0.08 5.92E-04 0.44 0.13 9.23E-04 -0.07 0.06 0.25 0.08 0.09 0.38 -0.06 0.08 0.46 -0.12 0.16 0.43 -0.14 0.06 1.87E-02 -0.03 0.09 0.79 -0.15 0.08 0.08 -0.1 0.15 0.53 0.05 0.05 0.32 0.03 0.07 0.65 0.08 0.07 0.26 0.01 0.11 0.95 0.01 0.05 0.83 -0.07 0.06 0.21 0.04 0.05 0.35 0.09 0.09 0.29 0.03 0.05 0.57 -0.03 0.05 0.48 0.05 0.04 0.23 0.08 0.07 0.24

8 20647274 rs55977414. . 174837_RNU3P2 142854_TMEM97P2 A 0.16 0.39 0.08 1.74E-07 0.24 0.13 0.07 0.44 0.1 1.15E-05 0.43 0.18 1.58E-02 -0.16 0.08 4.58E-02 0.17 0.12 0.17 -0.31 0.1 2.11E-03 -0.08 0.21 0.7 -0.24 0.08 2.07E-03 -0.07 0.12 0.6 -0.3 0.1 3.50E-03 -0.16 0.2 0.43 0.07 0.06 0.25 0.04 0.09 0.7 0.11 0.08 0.18 0.01 0.15 0.96 -0.06 0.06 0.34 -0.08 0.08 0.3 0.01 0.06 0.89 -0.06 0.11 0.59 -0.06 0.06 0.33 -0.05 0.06 0.41 0 0.05 0.95 0.06 0.09 0.5

8 20647323 rs55644114. . 174886_RNU3P2 142805_TMEM97P2 A 0.16 0.41 0.07 2.74E-08 0.26 0.13 0.05 0.43 0.1 7.06E-06 0.48 0.17 7.18E-03 -0.15 0.08 0.05 0.17 0.12 0.15 -0.29 0.1 3.51E-03 -0.08 0.21 0.71 -0.24 0.08 1.67E-03 -0.07 0.13 0.56 -0.3 0.1 3.21E-03 -0.13 0.2 0.51 0.08 0.06 0.24 0.02 0.09 0.85 0.11 0.08 0.14 -0.01 0.14 0.93 -0.05 0.06 0.42 -0.07 0.08 0.33 0.02 0.06 0.75 -0.05 0.11 0.65 -0.06 0.06 0.33 -0.06 0.06 0.36 0 0.05 0.98 0.06 0.09 0.49

8 31192637 rs112226030. . 161360_WRN 304183_NRG1 T 0.05 -0.09 0.13 0.48 0.1 0.26 0.69 -0.23 0.17 0.17 0.24 0.24 0.31 0.07 0.13 0.59 -0.45 0.23 4.49E-02 0.29 0.17 0.09 -0.11 0.28 0.69 0.13 0.13 0.31 -0.32 0.24 0.17 0.29 0.17 0.09 0.03 0.27 0.91 -0.21 0.11 0.06 -0.13 0.16 0.41 -0.21 0.14 0.13 0.05 0.22 0.82 -0.36 0.1 2.82E-04 -0.02 0.13 0.85 -0.49 0.1 3.47E-07 -0.16 0.18 0.39 -0.23 0.1 1.84E-02 0.01 0.11 0.95 -0.34 0.09 2.60E-04 -0.02 0.15 0.89

8 31200392 rs117554669. . 169115_WRN 296428_NRG1 A 0.05 -0.14 0.13 0.28 0.06 0.26 0.82 -0.27 0.17 0.1 0.23 0.25 0.36 0.14 0.13 0.28 -0.45 0.23 0.05 0.34 0.17 4.80E-02 0.04 0.29 0.88 0.2 0.13 0.12 -0.3 0.24 0.21 0.34 0.17 4.48E-02 0.16 0.28 0.57 -0.23 0.11 3.37E-02 -0.14 0.16 0.37 -0.23 0.14 0.09 0.03 0.22 0.89 -0.38 0.1 9.08E-05 -0.02 0.13 0.89 -0.52 0.09 3.38E-08 -0.13 0.18 0.47 -0.27 0.1 7.23E-03 0.01 0.11 0.89 -0.37 0.09 4.73E-05 -0.02 0.15 0.91

8 31200863 rs113265766. . 169586_WRN 295957_NRG1 G 0.05 -0.14 0.13 0.27 0.06 0.26 0.83 -0.27 0.17 0.1 0.23 0.25 0.37 0.14 0.13 0.28 -0.45 0.23 0.05 0.34 0.17 4.78E-02 0.05 0.29 0.85 0.2 0.13 0.12 -0.3 0.24 0.21 0.34 0.17 4.45E-02 0.17 0.28 0.55 -0.23 0.11 3.33E-02 -0.14 0.16 0.37 -0.23 0.14 0.09 0.03 0.22 0.9 -0.38 0.1 9.24E-05 -0.02 0.13 0.89 -0.52 0.09 3.36E-08 -0.13 0.19 0.47 -0.27 0.1 7.20E-03 0.01 0.11 0.89 -0.37 0.09 4.71E-05 -0.02 0.15 0.9

8 31204564 rs78568135. . 173287_WRN 292256_NRG1 A 0.05 -0.15 0.13 0.25 0.05 0.26 0.85 -0.27 0.17 0.1 0.19 0.26 0.46 0.16 0.13 0.22 -0.45 0.23 0.05 0.34 0.17 4.49E-02 0.15 0.3 0.62 0.21 0.13 0.1 -0.29 0.24 0.22 0.34 0.17 4.41E-02 0.23 0.29 0.42 -0.24 0.11 3.05E-02 -0.14 0.16 0.36 -0.23 0.14 0.09 -0.01 0.22 0.96 -0.38 0.1 1.06E-04 -0.02 0.13 0.9 -0.52 0.09 3.08E-08 -0.12 0.19 0.53 -0.27 0.1 6.98E-03 0.02 0.11 0.89 -0.37 0.09 4.65E-05 -0.03 0.15 0.85

8 31207127 rs10095844. . 175850_WRN 289693_NRG1 G 0.05 -0.13 0.13 0.29 0.05 0.26 0.84 -0.25 0.17 0.13 0.21 0.25 0.42 0.17 0.13 0.21 -0.45 0.23 0.05 0.35 0.17 3.83E-02 0.11 0.29 0.71 0.18 0.13 0.15 -0.29 0.24 0.22 0.3 0.17 0.07 0.16 0.28 0.57 -0.23 0.11 3.57E-02 -0.14 0.16 0.36 -0.22 0.14 0.11 0.02 0.22 0.94 -0.38 0.1 1.08E-04 -0.02 0.13 0.9 -0.52 0.09 3.41E-08 -0.08 0.19 0.67 -0.27 0.1 6.45E-03 0.02 0.11 0.89 -0.36 0.09 7.71E-05 -0.03 0.15 0.83

8 31207329 rs112146110. . 176052_WRN 289491_NRG1 G 0.05 -0.13 0.13 0.3 0.05 0.26 0.85 -0.25 0.17 0.13 0.21 0.25 0.42 0.17 0.13 0.21 -0.45 0.23 0.05 0.35 0.17 3.83E-02 0.1 0.29 0.72 0.18 0.13 0.15 -0.29 0.24 0.22 0.3 0.17 0.07 0.15 0.28 0.58 -0.23 0.11 3.63E-02 -0.14 0.16 0.36 -0.22 0.14 0.12 0.02 0.22 0.93 -0.38 0.1 1.10E-04 -0.02 0.13 0.9 -0.52 0.09 3.63E-08 -0.08 0.19 0.68 -0.27 0.1 6.45E-03 0.02 0.11 0.89 -0.35 0.09 8.25E-05 -0.03 0.15 0.83

8 31224570 rs113115245. . 193293_WRN 272250_NRG1 T 0.05 -0.13 0.13 0.31 0.05 0.26 0.84 -0.24 0.16 0.15 0.2 0.25 0.42 0.16 0.13 0.21 -0.45 0.23 0.05 0.34 0.17 4.00E-02 0.1 0.29 0.73 0.17 0.13 0.17 -0.29 0.24 0.22 0.28 0.16 0.08 0.13 0.28 0.63 -0.22 0.11 3.97E-02 -0.14 0.16 0.37 -0.21 0.14 0.13 0.02 0.22 0.92 -0.37 0.1 1.28E-04 -0.02 0.13 0.9 -0.51 0.09 5.05E-08 -0.06 0.18 0.74 -0.26 0.1 6.88E-03 0.02 0.11 0.89 -0.34 0.09 1.17E-04 -0.03 0.15 0.82

8 31227207 rs75723912. . 195930_WRN 269613_NRG1 A 0.05 -0.13 0.13 0.31 0.05 0.26 0.84 -0.24 0.16 0.15 0.2 0.25 0.42 0.16 0.13 0.21 -0.45 0.23 0.05 0.34 0.17 4.03E-02 0.1 0.29 0.73 0.17 0.13 0.18 -0.29 0.24 0.22 0.28 0.16 0.08 0.13 0.28 0.63 -0.22 0.11 3.99E-02 -0.14 0.16 0.37 -0.21 0.14 0.13 0.02 0.22 0.92 -0.37 0.1 1.30E-04 -0.02 0.13 0.9 -0.51 0.09 5.06E-08 -0.06 0.18 0.74 -0.26 0.1 6.97E-03 0.02 0.11 0.89 -0.34 0.09 1.20E-04 -0.03 0.15 0.82

8 31228770 rs118130881. . 197493_WRN 268050_NRG1 G 0.04 -0.2 0.15 0.17 -0.01 0.28 0.98 -0.3 0.2 0.13 0.02 0.29 0.95 0.09 0.15 0.53 -0.56 0.24 2.23E-02 0.32 0.2 0.1 0.06 0.33 0.86 0.15 0.15 0.3 -0.33 0.26 0.2 0.31 0.2 0.12 0.11 0.32 0.72 -0.22 0.13 0.08 -0.23 0.18 0.22 -0.19 0.16 0.22 0.23 0.24 0.35 -0.4 0.11 3.76E-04 0.05 0.15 0.76 -0.61 0.11 1.72E-08 -0.02 0.21 0.93 -0.33 0.11 3.64E-03 0.09 0.13 0.48 -0.54 0.1 1.82E-07 0.04 0.17 0.83

8 31231829 rs80317136. . 200552_WRN 264991_NRG1 A 0.05 -0.13 0.13 0.3 0.05 0.26 0.84 -0.24 0.16 0.14 0.2 0.25 0.42 0.16 0.13 0.21 -0.45 0.23 0.05 0.34 0.17 4.09E-02 0.1 0.29 0.72 0.17 0.13 0.18 -0.29 0.24 0.22 0.28 0.16 0.08 0.14 0.28 0.62 -0.22 0.11 4.03E-02 -0.14 0.16 0.37 -0.21 0.14 0.14 0.02 0.22 0.92 -0.37 0.1 1.32E-04 -0.02 0.13 0.9 -0.51 0.09 5.13E-08 -0.06 0.18 0.74 -0.26 0.1 7.11E-03 0.02 0.11 0.89 -0.34 0.09 1.25E-04 -0.03 0.15 0.81

8 31236066 rs113588270. . 204789_WRN 260754_NRG1 A 0.04 -0.2 0.15 0.19 0 0.28 0.99 -0.28 0.2 0.15 0.01 0.29 0.97 0.09 0.15 0.55 -0.57 0.25 2.08E-02 0.31 0.2 0.12 0.09 0.34 0.8 0.15 0.15 0.32 -0.33 0.26 0.2 0.3 0.2 0.14 0.12 0.32 0.7 -0.21 0.13 0.09 -0.23 0.19 0.21 -0.19 0.16 0.24 0.26 0.25 0.3 -0.41 0.12 4.22E-04 0.05 0.15 0.73 -0.62 0.11 1.99E-08 -0.02 0.22 0.92 -0.33 0.12 4.15E-03 0.1 0.13 0.45 -0.55 0.11 2.12E-07 0.04 0.17 0.81

8 31237798 rs78604228. . 206521_WRN 259022_NRG1 T 0.05 -0.13 0.13 0.3 0.06 0.26 0.83 -0.24 0.16 0.14 0.2 0.25 0.43 0.16 0.13 0.21 -0.45 0.23 0.05 0.34 0.17 4.16E-02 0.1 0.29 0.72 0.17 0.13 0.17 -0.29 0.24 0.22 0.28 0.17 0.08 0.14 0.28 0.62 -0.22 0.11 4.06E-02 -0.14 0.16 0.36 -0.2 0.14 0.14 0.02 0.22 0.92 -0.37 0.1 1.34E-04 -0.02 0.13 0.9 -0.51 0.09 5.33E-08 -0.06 0.18 0.75 -0.26 0.1 7.19E-03 0.02 0.11 0.89 -0.34 0.09 1.31E-04 -0.04 0.15 0.81

8 31239619 rs75680822. . 208342_WRN 257201_NRG1 T 0.05 -0.13 0.13 0.3 0.06 0.26 0.83 -0.24 0.16 0.14 0.2 0.25 0.43 0.16 0.13 0.21 -0.45 0.23 0.05 0.34 0.17 4.18E-02 0.1 0.29 0.72 0.17 0.13 0.17 -0.29 0.24 0.22 0.28 0.17 0.08 0.14 0.28 0.62 -0.22 0.11 4.07E-02 -0.14 0.16 0.36 -0.2 0.14 0.14 0.02 0.22 0.92 -0.37 0.1 1.35E-04 -0.02 0.13 0.9 -0.51 0.09 5.40E-08 -0.06 0.18 0.75 -0.26 0.1 7.23E-03 0.02 0.11 0.89 -0.34 0.09 1.34E-04 -0.04 0.15 0.81

8 31247034 rs77854124. . 215757_WRN 249786_NRG1 T 0.08 0 0.1 0.99 0.11 0.19 0.55 -0.07 0.13 0.59 0.26 0.2 0.19 0.12 0.1 0.24 -0.25 0.17 0.14 0.25 0.13 0.06 0.03 0.23 0.89 0.07 0.1 0.51 -0.12 0.17 0.47 0.12 0.13 0.36 -0.12 0.23 0.61 -0.08 0.08 0.35 -0.15 0.11 0.16 -0.14 0.11 0.22 0.06 0.18 0.75 -0.19 0.08 1.45E-02 -0.04 0.09 0.65 -0.41 0.08 1.31E-07 -0.12 0.15 0.41 -0.08 0.08 0.31 -0.02 0.07 0.77 -0.28 0.07 1.49E-04 0.02 0.12 0.86

8 31248965 rs111969453. . 217688_WRN 247855_NRG1 G 0.05 -0.13 0.13 0.3 0.06 0.26 0.81 -0.25 0.16 0.13 0.2 0.25 0.43 0.16 0.13 0.21 -0.45 0.23 0.05 0.34 0.17 4.33E-02 0.11 0.29 0.71 0.17 0.13 0.17 -0.29 0.24 0.22 0.29 0.17 0.08 0.14 0.28 0.62 -0.22 0.11 4.12E-02 -0.15 0.16 0.36 -0.2 0.14 0.15 0.02 0.22 0.93 -0.37 0.1 1.39E-04 -0.02 0.13 0.9 -0.51 0.09 5.88E-08 -0.06 0.18 0.75 -0.26 0.1 7.40E-03 0.02 0.11 0.89 -0.34 0.09 1.49E-04 -0.04 0.15 0.81

8 31254611 rs113448104. . 223334_WRN 242209_NRG1 G 0.05 -0.15 0.13 0.26 0.1 0.27 0.71 -0.28 0.17 0.1 0.2 0.25 0.43 0.16 0.13 0.22 -0.45 0.24 0.06 0.33 0.17 0.05 0.1 0.29 0.72 0.18 0.13 0.16 -0.29 0.25 0.25 0.29 0.17 0.09 0.13 0.28 0.64 -0.19 0.11 0.09 -0.13 0.16 0.41 -0.18 0.14 0.19 0.1 0.22 0.66 -0.37 0.1 1.96E-04 -0.01 0.13 0.91 -0.51 0.1 1.46E-07 -0.11 0.19 0.56 -0.25 0.1 1.12E-02 0 0.11 0.99 -0.33 0.09 3.91E-04 -0.06 0.15 0.71

8 94006222 rs1394435. . 27850_C8orf83,19253_IRF5P1 706551_FAM92A1 T 0.27 0.04 0.06 0.48 0.01 0.12 0.95 0.07 0.09 0.39 0.13 0.12 0.27 -0.11 0.06 0.08 -0.07 0.1 0.52 -0.11 0.09 0.21 -0.27 0.14 0.06 -0.15 0.06 1.58E-02 -0.13 0.11 0.23 -0.2 0.09 2.41E-02 -0.2 0.13 0.13 -0.03 0.06 0.56 0.04 0.08 0.59 -0.04 0.07 0.54 0.06 0.11 0.58 0.03 0.05 0.62 -0.03 0.07 0.7 -0.03 0.05 0.62 0.43 0.08 6.15E-07 0 0.05 0.94 -0.03 0.06 0.59 0 0.05 0.99 0.17 0.07 1.46E-02

8 94012426 rs55713535. . 34054_C8orf83,25457_IRF5P1 700347_FAM92A1 A 0.27 0.04 0.06 0.48 0.01 0.12 0.95 0.07 0.09 0.39 0.13 0.12 0.27 -0.11 0.06 0.08 -0.07 0.1 0.52 -0.11 0.09 0.21 -0.27 0.14 0.06 -0.15 0.06 1.61E-02 -0.13 0.11 0.23 -0.2 0.09 2.46E-02 -0.2 0.13 0.13 -0.03 0.06 0.56 0.04 0.08 0.59 -0.04 0.07 0.54 0.06 0.11 0.58 0.03 0.05 0.62 -0.03 0.07 0.7 -0.03 0.05 0.61 0.43 0.08 6.04E-07 0 0.05 0.94 -0.03 0.06 0.58 0 0.05 0.99 0.17 0.07 1.45E-02

8 94024222 rs56214552. . 45850_C8orf83,37253_IRF5P1 688551_FAM92A1 G 0.26 0.04 0.06 0.58 -0.01 0.12 0.9 0.06 0.09 0.52 0.17 0.12 0.16 -0.11 0.06 0.1 -0.1 0.1 0.34 -0.09 0.09 0.31 -0.27 0.14 0.06 -0.17 0.06 9.10E-03 -0.16 0.11 0.15 -0.21 0.09 2.19E-02 -0.23 0.13 0.09 -0.03 0.06 0.66 0.02 0.08 0.84 -0.03 0.08 0.68 0.08 0.11 0.48 0.04 0.05 0.42 -0.03 0.07 0.61 0.01 0.05 0.91 0.44 0.08 3.78E-07 0.01 0.05 0.91 -0.04 0.06 0.49 0.02 0.05 0.69 0.18 0.07 1.11E-02

9 137008950 rs28603051. WDR5 75809_BRD3,64081_ARF4P1 20612_RNU6ATAC A 0.46 0.06 0.07 0.36 -0.03 0.12 0.8 0.08 0.09 0.38 0.02 0.14 0.86 0.05 0.07 0.48 0.49 0.1 6.28E-07 -0.07 0.09 0.46 -0.11 0.16 0.51 -0.06 0.07 0.33 0.26 0.11 1.81E-02 -0.14 0.09 0.12 -0.12 0.16 0.43 0.06 0.06 0.27 0.05 0.08 0.54 0.07 0.07 0.36 -0.08 0.13 0.55 0.05 0.05 0.33 -0.1 0.07 0.15 0.08 0.05 0.14 0.03 0.1 0.75 0.06 0.05 0.31 -0.1 0.06 0.09 0.08 0.05 0.13 0.09 0.08 0.3

9 5950672 rs117091894. KIAA202694246_AK4P4,40850_MLANA 57154_MIR4665,60347_RANBP6 T 0.03 -0.28 0.23 0.23 . . . -0.6 0.29 3.83E-02 -0.36 0.54 0.5 0.26 0.24 0.27 . . . 0.44 0.29 0.13 -0.37 0.62 0.55 0.23 0.24 0.33 . . . 0.41 0.29 0.16 -0.72 0.59 0.22 -0.69 0.18 1.79E-04 -0.07 0.27 0.79 -1.18 0.23 3.06E-07 -0.37 0.35 0.3 -0.1 0.17 0.55 0.29 0.22 0.19 -0.05 0.16 0.75 -0.04 0.27 0.89 -0.14 0.17 0.41 0.15 0.19 0.43 -0.1 0.16 0.52 0.04 0.22 0.84

9 88685218 rs72746699. GOLM1 48001_NAA35 157008_C9orf153 A 0.03 -0.24 0.18 0.19 -0.53 0.34 0.11 -0.27 0.23 0.25 0.43 0.39 0.27 -0.1 0.18 0.6 0.38 0.3 0.2 -0.15 0.24 0.54 -0.48 0.44 0.28 0.1 0.18 0.58 0.58 0.31 0.06 0 0.24 0.99 -0.21 0.43 0.63 -0.04 0.15 0.76 -0.05 0.2 0.8 0.09 0.19 0.62 -0.55 0.32 0.09 0.19 0.14 0.17 0.5 0.16 1.42E-03 -0.06 0.14 0.67 0 0.25 1 0.26 0.14 0.05 0.64 0.12 2.69E-07 -0.03 0.13 0.83 0.06 0.2 0.75

9 88693549 rs56353579. GOLM1 56332_NAA35 148677_C9orf153 A 0.03 -0.18 0.17 0.28 -0.59 0.33 0.07 -0.24 0.22 0.28 0.62 0.33 0.06 -0.16 0.17 0.35 0.35 0.29 0.24 -0.19 0.23 0.4 -0.63 0.38 0.1 0.1 0.17 0.56 0.55 0.31 0.07 0.07 0.23 0.74 -0.41 0.37 0.26 -0.05 0.15 0.75 -0.13 0.21 0.54 0.1 0.18 0.6 -0.4 0.3 0.2 0.22 0.13 0.1 0.54 0.16 9.25E-04 0.01 0.14 0.92 0.14 0.23 0.54 0.26 0.13 0.05 0.68 0.13 2.17E-07 -0.01 0.13 0.94 0.18 0.19 0.34

9 88702152 rs148392463. GOLM1 64935_NAA35 140074_C9orf153 C 0.03 -0.19 0.17 0.25 -0.66 0.33 4.26E-02 -0.24 0.22 0.28 0.62 0.33 0.06 -0.16 0.17 0.35 0.35 0.29 0.23 -0.19 0.23 0.41 -0.63 0.38 0.1 0.1 0.17 0.56 0.56 0.3 0.06 0.08 0.23 0.74 -0.41 0.37 0.26 -0.03 0.15 0.84 -0.11 0.21 0.59 0.1 0.18 0.59 -0.39 0.31 0.21 0.23 0.13 0.08 0.55 0.16 7.88E-04 0.02 0.14 0.9 0.14 0.23 0.54 0.27 0.13 4.83E-02 0.68 0.13 2.18E-07 -0.01 0.13 0.94 0.19 0.19 0.32

9 88705870 rs143332491. GOLM1 68653_NAA35 136356_C9orf153 T 0.03 -0.19 0.17 0.25 -0.66 0.33 4.25E-02 -0.24 0.22 0.28 0.62 0.33 0.06 -0.16 0.17 0.35 0.35 0.29 0.23 -0.19 0.23 0.42 -0.63 0.38 0.1 0.1 0.17 0.56 0.56 0.3 0.06 0.08 0.23 0.73 -0.41 0.37 0.26 -0.03 0.15 0.83 -0.11 0.21 0.59 0.1 0.18 0.6 -0.39 0.31 0.21 0.23 0.13 0.08 0.55 0.16 7.88E-04 0.02 0.14 0.9 0.14 0.23 0.54 0.27 0.13 4.83E-02 0.68 0.13 2.18E-07 -0.01 0.13 0.94 0.19 0.19 0.32

9 88712019 rs72748715. GOLM1 74802_NAA35 130207_C9orf153 G 0.03 -0.19 0.17 0.25 -0.66 0.33 4.25E-02 -0.24 0.22 0.28 0.62 0.33 0.06 -0.16 0.17 0.35 0.35 0.29 0.23 -0.19 0.23 0.41 -0.63 0.38 0.1 0.1 0.17 0.56 0.57 0.31 0.06 0.08 0.23 0.74 -0.41 0.37 0.26 -0.03 0.15 0.84 -0.11 0.21 0.6 0.1 0.18 0.59 -0.39 0.31 0.21 0.23 0.13 0.09 0.55 0.16 7.85E-04 0.02 0.14 0.9 0.14 0.23 0.54 0.26 0.13 4.90E-02 0.68 0.13 2.22E-07 -0.01 0.13 0.94 0.19 0.19 0.32

9 91588518 rs117905930. . 2255_PCNPP2 17260_C9orf47,17844_S1PR3,32168_SHC3 T 0.02 -0.19 0.23 0.4 -0.12 0.4 0.76 -0.23 0.31 0.46 -0.27 0.46 0.57 -0.04 0.24 0.87 0.23 0.36 0.52 -0.08 0.31 0.8 -0.18 0.53 0.73 0.26 0.23 0.25 0.4 0.38 0.28 0.4 0.31 0.2 -0.39 0.51 0.45 0 0.23 0.99 0.09 0.3 0.76 . . . 0.36 0.55 0.52 0.03 0.19 0.89 0.27 0.24 0.26 0.18 0.19 0.34 -1.2 0.37 1.45E-03 -0.14 0.19 0.48 0.13 0.2 0.54 0.06 0.18 0.75 -1.59 0.28 6.61E-08

9 93076895 rs7849350. . 97731_OR7E31P,81489_OR7E116P 295219_DIRAS2 C 0.36 -0.08 0.06 0.13 -0.09 0.1 0.37 -0.05 0.08 0.53 -0.19 0.11 0.1 0.02 0.06 0.68 0.14 0.09 0.13 -0.01 0.08 0.91 -0.08 0.13 0.54 0 0.06 0.96 0.03 0.09 0.78 0 0.08 0.98 -0.08 0.13 0.52 0.01 0.05 0.81 0.01 0.07 0.83 -0.02 0.06 0.77 -0.02 0.1 0.86 -0.04 0.05 0.43 0.04 0.05 0.49 0.04 0.05 0.44 -0.39 0.08 9.24E-07 -0.02 0.05 0.63 0.03 0.05 0.5 0.01 0.04 0.89 -0.22 0.06 5.61E-04

9 93093378 rs6479525. . 97972_OR7E116P 278736_DIRAS2 A 0.34 -0.09 0.06 0.1 -0.11 0.1 0.26 -0.04 0.08 0.57 -0.2 0.11 0.08 0.02 0.06 0.77 0.13 0.09 0.16 -0.02 0.08 0.81 -0.06 0.13 0.63 0 0.06 0.97 0.04 0.1 0.64 -0.01 0.08 0.85 -0.06 0.13 0.64 0.02 0.05 0.71 0.04 0.07 0.6 -0.02 0.06 0.74 -0.02 0.1 0.83 -0.02 0.05 0.59 0.05 0.06 0.36 0.04 0.05 0.44 -0.39 0.08 8.78E-07 -0.01 0.05 0.84 0.05 0.05 0.25 0.01 0.04 0.77 -0.25 0.06 1.62E-04

10 127407939 rs45614045R5 FLJ37035 36226_C10orf122,51314_ALDOAP2 145_C10orf137,47083_MMP21,69208_UROS T 0.03 -0.78 0.16 9.36E-07 -0.95 0.28 7.37E-04 -0.73 0.23 1.42E-03 -0.59 0.28 3.92E-02 0.09 0.17 0.59 -0.12 0.26 0.65 0.09 0.23 0.71 0.39 0.34 0.26 0.25 0.16 0.13 -0.03 0.27 0.92 0.24 0.24 0.31 0.5 0.31 0.12 -0.1 0.15 0.53 -0.32 0.23 0.16 -0.04 0.19 0.83 0.18 0.28 0.51 -0.07 0.13 0.6 0.6 0.17 4.60E-04 -0.15 0.14 0.29 -0.3 0.22 0.17 -0.06 0.13 0.64 0.42 0.15 3.59E-03 -0.16 0.13 0.22 -0.06 0.18 0.75

10 13090051 rs12356199. . 46347_CCDC3 9839_RPL5P25,52031_OPTN A 0.06 0.38 0.12 1.35E-03 0.3 0.26 0.25 0.5 0.15 6.98E-04 . . . -0.47 0.12 1.10E-04 -0.1 0.23 0.67 -0.6 0.15 3.71E-05 . . . -0.55 0.12 3.60E-06 -0.2 0.24 0.42 -0.79 0.15 5.45E-08 . . . 0.15 0.12 0.19 -0.15 0.17 0.38 0.35 0.14 1.70E-02 0.05 0.26 0.85 0.03 0.1 0.76 -0.05 0.14 0.71 0.12 0.1 0.23 -0.01 0.19 0.96 0.06 0.1 0.56 -0.1 0.12 0.38 0.18 0.1 0.06 0.07 0.15 0.66

10 2390402 rs12763930. . 610732_ADARB2 719310_PFKP A 0.03 0.03 0.16 0.84 -0.01 0.37 0.98 0.02 0.2 0.9 0.41 0.38 0.28 0.18 0.16 0.26 -0.26 0.33 0.43 0.2 0.2 0.32 0.47 0.44 0.29 0.06 0.16 0.7 -0.13 0.34 0.7 0.08 0.2 0.7 0 0.43 0.99 -0.6 0.14 1.57E-05 . . . -0.75 0.15 6.58E-07 0.19 0.31 0.54 -0.14 0.13 0.3 -0.15 0.23 0.52 -0.1 0.12 0.41 0.61 0.25 1.65E-02 -0.27 0.13 4.15E-02 -0.13 0.2 0.51 -0.15 0.11 0.17 0.23 0.2 0.27

10 53818149 rs12268753. PRKG1 358794_CSTF2T 255892_DKK1 C 0.21 0.15 0.07 3.40E-02 0.35 0.12 4.30E-03 0.08 0.09 0.4 0.12 0.15 0.42 -0.02 0.07 0.77 0.02 0.11 0.84 -0.11 0.09 0.24 0.2 0.17 0.23 0 0.07 0.99 0.08 0.12 0.51 -0.11 0.09 0.25 0.19 0.16 0.24 -0.03 0.06 0.66 -0.02 0.08 0.79 -0.02 0.08 0.82 0.02 0.12 0.89 0.11 0.06 0.05 0.25 0.07 1.66E-04 0.08 0.06 0.19 -0.04 0.1 0.72 0.13 0.06 1.87E-02 0.3 0.05 2.01E-08 0.03 0.05 0.59 0.15 0.08 0.07

10 53827692 rs12269210. PRKG1 368337_CSTF2T 246349_DKK1 T 0.18 0.2 0.07 6.24E-03 0.41 0.13 1.47E-03 0.15 0.1 0.12 0.03 0.16 0.86 -0.03 0.07 0.7 0.11 0.12 0.36 -0.14 0.1 0.15 0.18 0.18 0.31 -0.02 0.07 0.78 0.12 0.12 0.34 -0.13 0.1 0.2 0.14 0.18 0.42 -0.02 0.06 0.78 -0.04 0.09 0.66 -0.01 0.08 0.88 -0.04 0.14 0.78 0.13 0.06 2.35E-02 0.23 0.07 8.13E-04 0.1 0.06 0.1 -0.02 0.11 0.86 0.15 0.06 9.07E-03 0.3 0.06 1.68E-07 0.04 0.06 0.5 0.14 0.09 0.1

10 53828856 rs1947758. PRKG1 369501_CSTF2T 245185_DKK1 C 0.18 0.19 0.07 7.86E-03 0.39 0.12 1.69E-03 0.13 0.1 0.17 0.04 0.16 0.8 -0.07 0.07 0.37 0.04 0.11 0.76 -0.16 0.1 0.1 0.18 0.18 0.31 -0.05 0.07 0.5 0.05 0.12 0.65 -0.14 0.1 0.15 0.13 0.17 0.46 -0.02 0.06 0.78 -0.04 0.09 0.66 -0.02 0.08 0.82 -0.04 0.14 0.8 0.13 0.06 2.37E-02 0.24 0.07 4.73E-04 0.08 0.06 0.17 -0.02 0.11 0.86 0.16 0.06 6.12E-03 0.3 0.06 8.68E-08 0.04 0.06 0.45 0.13 0.09 0.12

10 53830789 rs11000697. PRKG1 371434_CSTF2T 243252_DKK1 C 0.18 0.19 0.07 7.81E-03 0.39 0.12 1.71E-03 0.13 0.1 0.17 0.04 0.16 0.78 -0.07 0.07 0.37 0.03 0.11 0.76 -0.16 0.1 0.1 0.18 0.18 0.31 -0.05 0.07 0.5 0.06 0.12 0.65 -0.14 0.1 0.15 0.12 0.17 0.47 -0.02 0.06 0.78 -0.04 0.09 0.65 -0.02 0.08 0.82 -0.03 0.14 0.8 0.13 0.06 2.31E-02 0.24 0.07 4.34E-04 0.08 0.06 0.17 -0.02 0.11 0.86 0.16 0.06 6.08E-03 0.3 0.06 7.59E-08 0.04 0.06 0.45 0.13 0.09 0.13

10 95463026 rs116953792R5 . 37596_PDE6C,697_FRA10AC1 54540_LGI1 T 0.03 -0.75 0.17 6.95E-06 -0.51 0.28 0.07 -1.29 0.25 2.96E-07 -0.27 0.29 0.36 0.1 0.17 0.56 0.22 0.26 0.39 0.08 0.27 0.77 -0.07 0.33 0.83 0.17 0.17 0.32 0.09 0.27 0.74 0.32 0.27 0.23 0.05 0.32 0.87 -0.09 0.16 0.57 -0.1 0.24 0.68 -0.07 0.2 0.73 0.07 0.27 0.79 -0.13 0.14 0.36 -0.22 0.19 0.25 0.09 0.15 0.54 -0.14 0.22 0.54 -0.24 0.14 0.08 -0.3 0.16 0.06 -0.1 0.14 0.46 -0.13 0.18 0.45

11 117650876 rs139934868. DSCAML1366894_CEP164 39914_FXYD2,39914_FXYD6-FXYD2,56815_FXYD6 G 0.06 -0.13 0.13 0.31 -0.15 0.21 0.48 -0.26 0.19 0.16 -0.03 0.28 0.93 -0.03 0.13 0.84 0.09 0.19 0.65 0.09 0.19 0.62 -0.05 0.32 0.88 0.11 0.13 0.39 -0.16 0.2 0.44 0.44 0.19 2.08E-02 0.16 0.31 0.6 0.22 0.12 0.06 -0.13 0.14 0.36 0.03 0.16 0.83 1.53 0.27 1.32E-07 0.11 0.11 0.33 -0.08 0.12 0.5 -0.1 0.11 0.39 0.32 0.23 0.16 0.07 0.11 0.54 -0.07 0.1 0.49 -0.16 0.11 0.14 0.25 0.19 0.17

11 1771215 rs148410317. IFITM10 82129_FAM99A,64356_FAM99B,52230_KRTAP5-6 2767_CTSD,42540_RPL36AP39,84459_SYT8,89018_TNNI2 C 0.01 0.01 0.32 0.98 0.57 0.63 0.37 -0.23 0.37 0.53 3.38 5.53 0.54 -0.48 0.32 0.14 0.09 0.56 0.87 -0.62 0.37 0.1 -4.17 6.34 0.51 -0.16 0.32 0.61 0.65 0.59 0.27 -0.35 0.38 0.36 -4.08 6.11 0.51 0.07 0.26 0.79 . . . 0.05 0.33 0.88 -0.26 0.69 0.71 -0.6 0.23 9.83E-03 . . . -0.87 0.22 8.54E-05 0.81 0.63 0.2 -0.7 0.23 2.63E-03 . . . -1.07 0.2 1.63E-07 0.17 0.51 0.73

11 26520052 rs117556552. ANO3 909640_RPL36AP40 60527_MUC15 T 0.05 -0.03 0.13 0.82 -0.49 0.25 4.57E-02 0.01 0.17 0.96 0.79 0.41 0.06 -0.25 0.14 0.07 -0.14 0.22 0.52 0.01 0.17 0.95 -2 0.44 1.54E-05 -0.34 0.13 1.15E-02 -0.16 0.24 0.49 -0.12 0.17 0.46 -2.21 0.41 4.94E-07 -0.02 0.13 0.89 -0.23 0.17 0.18 -0.01 0.15 0.94 0.14 0.34 0.68 0 0.12 0.98 -0.21 0.14 0.14 -0.09 0.11 0.41 0.1 0.27 0.72 0.04 0.12 0.74 -0.11 0.12 0.35 -0.06 0.11 0.54 0.03 0.22 0.89

11 41258278 rs10837599. . 942614_LRRC4C 299397_RPL9P23 A 0.15 -0.18 0.08 2.27E-02 -0.23 0.15 0.13 -0.11 0.1 0.28 -0.06 0.16 0.69 0.22 0.08 5.26E-03 0.07 0.14 0.62 0.22 0.1 3.14E-02 0.19 0.19 0.3 0.38 0.08 9.56E-07 0.32 0.14 1.94E-02 0.31 0.11 3.60E-03 0.46 0.17 9.71E-03 -0.14 0.07 4.62E-02 -0.02 0.11 0.85 0.03 0.09 0.72 -0.18 0.14 0.2 -0.14 0.06 3.36E-02 0.04 0.09 0.66 -0.09 0.06 0.17 0.12 0.11 0.28 -0.15 0.06 1.92E-02 -0.03 0.08 0.69 -0.05 0.06 0.44 0.08 0.09 0.4

11 41294589 rs10837608. . 978925_LRRC4C 263086_RPL9P23 A 0.16 -0.14 0.08 0.06 -0.06 0.15 0.68 -0.1 0.1 0.33 -0.09 0.16 0.58 0.25 0.08 1.21E-03 0.1 0.14 0.47 0.22 0.1 2.53E-02 0.23 0.18 0.2 0.37 0.08 9.02E-07 0.35 0.14 1.12E-02 0.26 0.1 9.19E-03 0.49 0.17 4.11E-03 -0.09 0.07 0.21 0.12 0.11 0.3 0.07 0.08 0.39 -0.18 0.14 0.2 -0.14 0.06 2.80E-02 -0.02 0.09 0.79 -0.09 0.06 0.14 0.13 0.11 0.24 -0.14 0.06 3.34E-02 -0.07 0.08 0.33 -0.02 0.06 0.68 0.1 0.09 0.29

11 5291736 rs12295181R5 . 99183_OR51A1P,91895_OR52Z1,69806_OR51V1,43435_HBB,35878_HBD,26914_HBBP1,20649_HBG1,15725_HBG2,363_HBE120961_OR51AB1P,30508_OR51B4,44239_OR51B3P,52792_OR51B2,60082_OR51B8P,70377_OR51B5,81002_OR51B6T 0.14 0.04 0.09 0.67 0.19 0.15 0.19 -0.05 0.12 0.67 0.13 0.19 0.48 0.14 0.09 0.11 0 0.14 0.97 0.27 0.12 2.69E-02 0.02 0.22 0.92 0.09 0.09 0.31 0.06 0.14 0.66 0.14 0.12 0.25 -0.04 0.21 0.83 0.05 0.08 0.53 0.12 0.1 0.23 0.07 0.1 0.45 0.08 0.16 0.63 0.03 0.07 0.64 0.39 0.08 2.91E-06 -0.04 0.07 0.54 0.13 0.13 0.34 0.07 0.07 0.35 0.37 0.07 1.32E-07 0.03 0.07 0.66 0.07 0.11 0.5

11 7355578 rs74471865. SYT9 99510_MIR302E 151022_OLFML1 A 0.06 0.07 0.12 0.56 -0.47 0.25 0.07 0.3 0.15 4.24E-02 -0.1 0.26 0.69 -0.3 0.12 1.29E-02 0.04 0.23 0.86 -0.61 0.15 4.12E-05 0.32 0.3 0.28 -0.39 0.12 1.12E-03 0.23 0.24 0.35 -0.75 0.15 3.57E-07 0.14 0.29 0.62 0.12 0.11 0.28 0.07 0.17 0.66 0.18 0.13 0.17 0.24 0.21 0.26 0.13 0.1 0.17 0.05 0.13 0.69 0.27 0.09 3.49E-03 -0.2 0.18 0.28 0.09 0.1 0.35 -0.04 0.11 0.7 0.21 0.09 1.59E-02 0.09 0.14 0.53

12 104804614 rs56186534. . 60552_TXNRD1 46078_CHST11,78885_IGANRP C 0.06 -0.05 0.12 0.69 0.51 0.24 3.67E-02 -0.07 0.16 0.67 -0.4 0.24 0.1 0.19 0.12 0.13 0.05 0.22 0.82 0.22 0.16 0.17 0.01 0.28 0.99 0.03 0.12 0.82 -0.15 0.23 0.51 -0.05 0.16 0.78 0.22 0.26 0.41 -0.1 0.11 0.33 0.29 0.17 0.1 -0.24 0.12 0.05 0.21 0.23 0.36 0.03 0.1 0.79 0.55 0.14 6.16E-05 -0.04 0.09 0.65 0.1 0.18 0.57 0 0.1 0.98 0.56 0.11 7.24E-07 -0.02 0.09 0.78 0.04 0.15 0.81

12 116830960 rs73201961. . 115969_MED13L 140267_LINC00173 C 0.09 -0.02 0.09 0.81 0.07 0.17 0.69 -0.16 0.12 0.2 0.15 0.2 0.46 -0.08 0.1 0.41 -0.11 0.15 0.47 -0.01 0.12 0.94 -0.21 0.22 0.35 -0.06 0.09 0.52 -0.14 0.16 0.37 -0.01 0.13 0.95 0.01 0.22 0.95 0.46 0.09 2.78E-07 0.35 0.12 4.21E-03 0.29 0.11 1.02E-02 0.76 0.22 5.32E-04 0.1 0.08 0.2 -0.07 0.1 0.51 0.06 0.08 0.47 0.14 0.17 0.39 0.09 0.08 0.26 -0.09 0.09 0.28 0.07 0.08 0.33 0.18 0.13 0.17

12 116837347 rs60109929. . 122356_MED13L 133880_LINC00173 A 0.09 -0.02 0.1 0.84 0.04 0.18 0.83 -0.14 0.13 0.28 0.15 0.2 0.46 -0.07 0.1 0.48 -0.07 0.16 0.68 -0.01 0.13 0.92 -0.21 0.22 0.35 -0.04 0.1 0.65 -0.12 0.17 0.47 0.01 0.13 0.96 0.01 0.22 0.95 0.49 0.09 8.80E-08 0.34 0.13 6.56E-03 0.33 0.11 3.48E-03 0.77 0.22 4.77E-04 0.11 0.08 0.18 -0.08 0.11 0.45 0.08 0.08 0.33 0.14 0.17 0.4 0.1 0.08 0.25 -0.1 0.09 0.26 0.09 0.08 0.27 0.18 0.13 0.17

12 116839021 rs73204034. . 124030_MED13L 132206_LINC00173 T 0.09 -0.02 0.1 0.83 0.04 0.18 0.83 -0.14 0.13 0.28 0.14 0.2 0.47 -0.07 0.1 0.48 -0.07 0.16 0.68 -0.01 0.13 0.92 -0.22 0.22 0.34 -0.04 0.1 0.65 -0.12 0.17 0.47 0.01 0.13 0.95 0.01 0.22 0.98 0.49 0.09 9.15E-08 0.34 0.13 6.59E-03 0.33 0.11 3.39E-03 0.78 0.22 4.56E-04 0.11 0.08 0.17 -0.08 0.11 0.45 0.08 0.08 0.32 0.14 0.17 0.39 0.1 0.08 0.24 -0.1 0.09 0.26 0.09 0.08 0.25 0.19 0.13 0.17

12 119385702 rs4482088. . 209361_RPL17P37 33598_SRRM4 T 0.31 0.05 0.06 0.39 -0.02 0.1 0.82 0.01 0.08 0.93 0.23 0.12 0.06 0.21 0.06 4.45E-04 0.51 0.09 1.94E-09 0.14 0.08 0.08 0.01 0.14 0.92 0.17 0.06 4.05E-03 0.37 0.09 6.22E-05 0.15 0.08 0.06 -0.07 0.14 0.59 0.04 0.05 0.48 -0.02 0.07 0.73 0.02 0.06 0.74 -0.01 0.12 0.94 0.01 0.05 0.81 -0.03 0.06 0.62 -0.02 0.05 0.64 -0.06 0.09 0.47 0.07 0.05 0.13 0 0.05 0.95 0.02 0.04 0.6 -0.01 0.07 0.87

12 119387918 rs1997111. . 211577_RPL17P37 31382_SRRM4 A 0.31 0.05 0.06 0.4 -0.03 0.1 0.78 0.01 0.08 0.93 0.24 0.12 0.06 0.21 0.06 3.80E-04 0.51 0.09 1.76E-09 0.14 0.08 0.07 0.01 0.14 0.93 0.17 0.06 4.17E-03 0.36 0.09 7.69E-05 0.15 0.08 0.06 -0.08 0.14 0.57 0.04 0.05 0.49 -0.02 0.07 0.73 0.02 0.06 0.78 0 0.12 0.98 0.01 0.05 0.81 -0.03 0.06 0.65 -0.02 0.05 0.61 -0.07 0.09 0.46 0.07 0.05 0.13 0.01 0.05 0.91 0.02 0.04 0.61 -0.01 0.07 0.87

12 119388341 rs11069195. . 212000_RPL17P37 30959_SRRM4 G 0.31 0.05 0.06 0.4 -0.03 0.1 0.77 0.01 0.08 0.93 0.24 0.12 0.06 0.21 0.06 3.81E-04 0.51 0.09 1.74E-09 0.14 0.08 0.08 0.01 0.14 0.93 0.17 0.06 4.18E-03 0.37 0.09 7.67E-05 0.15 0.08 0.06 -0.08 0.14 0.57 0.04 0.05 0.49 -0.02 0.07 0.73 0.02 0.06 0.78 0 0.12 0.98 0.01 0.05 0.81 -0.03 0.06 0.65 -0.02 0.05 0.61 -0.07 0.09 0.46 0.07 0.05 0.13 0.01 0.05 0.91 0.02 0.04 0.61 -0.01 0.07 0.87

12 119388534 rs4767745. . 212193_RPL17P37 30766_SRRM4 G 0.31 0.05 0.06 0.4 -0.03 0.1 0.77 0.01 0.08 0.93 0.24 0.12 0.06 0.21 0.06 3.81E-04 0.51 0.09 1.74E-09 0.14 0.08 0.08 0.01 0.14 0.93 0.17 0.06 4.19E-03 0.37 0.09 7.67E-05 0.15 0.08 0.06 -0.08 0.14 0.57 0.04 0.05 0.49 -0.02 0.07 0.73 0.02 0.06 0.78 0 0.12 0.98 0.01 0.05 0.81 -0.03 0.06 0.65 -0.02 0.05 0.61 -0.07 0.09 0.46 0.07 0.05 0.13 0.01 0.05 0.91 0.02 0.04 0.61 -0.01 0.07 0.87

12 119388540 rs4767746. . 212199_RPL17P37 30760_SRRM4 A 0.30 0.04 0.06 0.49 -0.06 0.1 0.54 0.01 0.08 0.85 0.2 0.13 0.11 0.21 0.06 5.15E-04 0.51 0.09 5.25E-09 0.12 0.08 0.12 0.08 0.15 0.61 0.18 0.06 2.35E-03 0.4 0.09 2.22E-05 0.13 0.08 0.1 0.03 0.14 0.81 0.04 0.05 0.47 -0.03 0.07 0.64 0.03 0.06 0.62 0.03 0.12 0.81 0.02 0.05 0.72 -0.05 0.06 0.41 0.01 0.05 0.85 -0.06 0.09 0.5 0.07 0.05 0.13 0 0.05 0.94 0.05 0.04 0.3 -0.02 0.07 0.81

12 119390525 rs10775009. . 214184_RPL17P37 28775_SRRM4 T 0.31 0.05 0.06 0.37 -0.03 0.1 0.79 0.01 0.08 0.87 0.24 0.12 0.06 0.2 0.06 5.58E-04 0.51 0.09 1.70E-09 0.13 0.08 0.1 0.01 0.14 0.93 0.16 0.06 5.52E-03 0.37 0.09 6.85E-05 0.14 0.08 0.08 -0.08 0.14 0.57 0.04 0.05 0.48 -0.02 0.07 0.73 0.02 0.06 0.76 -0.01 0.12 0.92 0.01 0.05 0.79 -0.03 0.06 0.65 -0.02 0.05 0.63 -0.07 0.09 0.45 0.07 0.05 0.13 0.01 0.05 0.91 0.02 0.04 0.64 -0.01 0.07 0.84

12 119390976 rs7956138. . 214635_RPL17P37 28324_SRRM4 C 0.31 0.05 0.06 0.4 -0.03 0.1 0.77 0.01 0.08 0.92 0.24 0.12 0.06 0.21 0.06 3.94E-04 0.51 0.09 1.73E-09 0.14 0.08 0.08 0.01 0.14 0.93 0.17 0.06 4.26E-03 0.37 0.09 7.72E-05 0.15 0.08 0.06 -0.08 0.14 0.57 0.04 0.05 0.48 -0.03 0.07 0.72 0.02 0.06 0.76 0 0.12 0.98 0.01 0.05 0.79 -0.03 0.06 0.65 -0.02 0.05 0.63 -0.07 0.09 0.46 0.07 0.05 0.12 0.01 0.05 0.92 0.02 0.04 0.61 -0.01 0.07 0.87

12 119395172 rs7971541. . 218831_RPL17P37 24128_SRRM4 T 0.30 0.04 0.06 0.47 -0.06 0.1 0.55 0.01 0.08 0.85 0.2 0.13 0.12 0.21 0.06 3.91E-04 0.52 0.09 2.39E-09 0.13 0.08 0.11 0.08 0.15 0.61 0.17 0.06 3.25E-03 0.38 0.09 5.43E-05 0.13 0.08 0.1 0.04 0.14 0.81 0.04 0.05 0.42 -0.05 0.07 0.53 0.05 0.06 0.46 0.03 0.12 0.81 0.02 0.05 0.66 -0.06 0.06 0.35 0.02 0.05 0.69 -0.07 0.09 0.46 0.07 0.05 0.12 -0.01 0.05 0.85 0.05 0.04 0.26 -0.02 0.07 0.79

12 119395209 rs7971547. . 218868_RPL17P37 24091_SRRM4 T 0.30 0.04 0.06 0.46 -0.06 0.1 0.56 0.01 0.08 0.85 0.2 0.13 0.12 0.21 0.06 4.00E-04 0.52 0.09 2.43E-09 0.13 0.08 0.11 0.08 0.15 0.61 0.17 0.06 3.21E-03 0.38 0.09 5.06E-05 0.13 0.08 0.1 0.04 0.14 0.81 0.04 0.05 0.42 -0.04 0.07 0.54 0.05 0.06 0.46 0.03 0.12 0.81 0.02 0.05 0.66 -0.06 0.06 0.34 0.02 0.05 0.69 -0.07 0.09 0.46 0.07 0.05 0.12 -0.01 0.05 0.84 0.05 0.04 0.26 -0.02 0.07 0.79

12 12173711 rs10845450. . 125375_ETV6 50167_BCL2L14,95248_LRP6 G 0.12 0.18 0.09 4.37E-02 0.21 0.16 0.2 0.15 0.12 0.22 0.23 0.16 0.14 -0.21 0.09 1.64E-02 -0.7 0.14 5.95E-07 -0.19 0.12 0.11 0.16 0.18 0.37 -0.15 0.09 0.09 -0.32 0.16 3.99E-02 -0.21 0.12 0.08 0.13 0.18 0.45 -0.09 0.07 0.21 -0.08 0.11 0.47 -0.12 0.09 0.2 0.08 0.14 0.58 0 0.07 0.98 -0.07 0.09 0.43 0.09 0.07 0.18 -0.01 0.12 0.95 -0.05 0.07 0.51 -0.13 0.08 0.08 0.01 0.07 0.85 0.07 0.09 0.47

12 13863250 rs7135605. GRIN2B 333571_C12orf36 526945_MRPS18CP4 C 0.07 -0.08 0.11 0.5 -0.89 0.18 7.26E-07 0.2 0.15 0.18 0.33 0.27 0.23 -0.19 0.12 0.1 -0.09 0.17 0.59 -0.18 0.16 0.23 -0.09 0.31 0.76 -0.1 0.11 0.4 0.1 0.18 0.58 -0.21 0.15 0.18 0.25 0.3 0.41 -0.06 0.1 0.51 -0.03 0.13 0.8 0 0.13 0.97 -0.38 0.21 0.07 0.11 0.09 0.21 0.3 0.11 7.46E-03 0.01 0.09 0.87 0.23 0.16 0.14 0.1 0.09 0.27 0.22 0.09 1.78E-02 0.05 0.09 0.54 0.12 0.13 0.33

12 13869903 rs74838046. GRIN2B 340224_C12orf36 520292_MRPS18CP4 G 0.06 -0.11 0.11 0.33 -1.02 0.18 2.54E-08 0.22 0.15 0.14 0.28 0.27 0.31 -0.15 0.12 0.21 -0.05 0.18 0.79 -0.17 0.16 0.27 -0.05 0.31 0.87 -0.05 0.12 0.69 0.15 0.18 0.43 -0.18 0.16 0.25 0.26 0.3 0.39 -0.09 0.1 0.39 -0.07 0.14 0.64 0.03 0.13 0.8 -0.34 0.21 0.1 0.06 0.09 0.54 0.2 0.12 0.09 0.02 0.09 0.83 0.23 0.16 0.15 0.02 0.09 0.79 0.14 0.1 0.15 0.04 0.09 0.65 0.09 0.13 0.5

12 13870464 rs74442473. GRIN2B 340785_C12orf36 519731_MRPS18CP4 G 0.06 -0.11 0.11 0.33 -1.02 0.18 2.52E-08 0.22 0.15 0.14 0.28 0.27 0.31 -0.15 0.12 0.21 -0.05 0.18 0.79 -0.17 0.16 0.27 -0.05 0.31 0.87 -0.05 0.12 0.69 0.15 0.18 0.42 -0.18 0.16 0.25 0.26 0.3 0.39 -0.09 0.1 0.39 -0.07 0.14 0.64 0.03 0.13 0.79 -0.34 0.21 0.1 0.06 0.09 0.53 0.2 0.12 0.09 0.02 0.09 0.83 0.23 0.16 0.14 0.02 0.09 0.79 0.14 0.1 0.15 0.04 0.09 0.65 0.09 0.13 0.49

12 60469231 rs35551159. . 293823_SLC16A7 1155493_PGBD3P1 A 0.03 0.21 0.15 0.17 0.13 0.24 0.58 0.13 0.22 0.56 0.22 0.33 0.5 0.02 0.15 0.88 0.3 0.22 0.17 0.1 0.22 0.64 -0.45 0.38 0.23 0.04 0.15 0.82 0.25 0.23 0.28 0.08 0.22 0.72 -0.32 0.36 0.38 0 0.13 0.97 0.35 0.15 2.33E-02 -0.54 0.18 2.10E-03 0.1 0.3 0.73 0.23 0.12 0.05 0.59 0.13 3.33E-06 -0.33 0.14 1.61E-02 0.15 0.22 0.49 0.19 0.12 0.12 0.55 0.11 2.21E-07 -0.36 0.13 4.50E-03 -0.02 0.18 0.9

12 60472184 rs73108210. . 296776_SLC16A7 1152540_PGBD3P1 G 0.03 0.21 0.15 0.17 0.13 0.24 0.58 0.13 0.22 0.56 0.23 0.33 0.5 0.03 0.15 0.87 0.3 0.22 0.17 0.11 0.22 0.63 -0.45 0.38 0.23 0.03 0.15 0.84 0.25 0.23 0.28 0.07 0.22 0.74 -0.33 0.36 0.37 0 0.13 0.97 0.35 0.15 2.32E-02 -0.54 0.18 2.14E-03 0.1 0.3 0.73 0.23 0.12 0.05 0.59 0.13 3.33E-06 -0.32 0.14 1.73E-02 0.15 0.22 0.49 0.19 0.12 0.12 0.55 0.11 2.21E-07 -0.36 0.13 4.59E-03 -0.02 0.18 0.9

12 60681952 rs11829107. . 506544_SLC16A7 942772_PGBD3P1 A 0.04 0.2 0.15 0.18 0.13 0.24 0.58 0.12 0.21 0.57 0.23 0.33 0.49 0.03 0.15 0.85 0.3 0.22 0.17 0.11 0.21 0.61 -0.45 0.38 0.23 0.02 0.15 0.89 0.25 0.23 0.28 0.05 0.22 0.81 -0.33 0.36 0.36 0 0.13 0.98 0.35 0.15 2.32E-02 -0.52 0.17 2.53E-03 0.1 0.3 0.73 0.23 0.12 0.05 0.59 0.13 3.35E-06 -0.31 0.13 2.21E-02 0.15 0.22 0.49 0.18 0.12 0.13 0.55 0.11 2.21E-07 -0.35 0.13 5.34E-03 -0.02 0.18 0.9

12 60701430 rs56158317. . 526022_SLC16A7 923294_PGBD3P1 C 0.04 0.2 0.15 0.19 0.13 0.24 0.59 0.12 0.21 0.56 0.22 0.33 0.5 0.04 0.15 0.8 0.3 0.22 0.16 0.1 0.21 0.63 -0.4 0.38 0.29 0.04 0.15 0.78 0.25 0.23 0.27 0.06 0.22 0.8 -0.23 0.36 0.53 -0.01 0.13 0.96 0.35 0.15 2.26E-02 -0.51 0.17 2.97E-03 0.1 0.3 0.73 0.23 0.12 0.05 0.59 0.13 3.31E-06 -0.31 0.13 2.31E-02 0.17 0.22 0.46 0.18 0.12 0.13 0.55 0.11 2.24E-07 -0.34 0.13 6.06E-03 -0.02 0.18 0.9

12 60705934 rs59757360. . 530526_SLC16A7 918790_PGBD3P1 G 0.04 0.2 0.15 0.18 0.13 0.24 0.58 0.12 0.21 0.57 0.23 0.33 0.49 0.03 0.15 0.85 0.3 0.22 0.17 0.11 0.21 0.61 -0.45 0.38 0.23 0.02 0.15 0.89 0.25 0.23 0.28 0.05 0.22 0.81 -0.33 0.36 0.36 0 0.13 0.98 0.35 0.15 2.31E-02 -0.52 0.17 2.55E-03 0.1 0.3 0.74 0.23 0.12 0.05 0.59 0.13 3.41E-06 -0.31 0.13 2.21E-02 0.15 0.22 0.49 0.18 0.12 0.13 0.55 0.11 2.26E-07 -0.35 0.13 5.26E-03 -0.02 0.18 0.9

12 60715538 rs57030361. . 540130_SLC16A7 909186_PGBD3P1 C 0.04 0.2 0.15 0.19 0.13 0.24 0.59 0.11 0.21 0.6 0.23 0.33 0.49 0.03 0.15 0.83 0.3 0.22 0.16 0.12 0.22 0.59 -0.46 0.38 0.23 0.03 0.15 0.87 0.25 0.23 0.27 0.06 0.22 0.78 -0.33 0.36 0.36 -0.01 0.13 0.96 0.35 0.15 2.33E-02 -0.54 0.17 2.10E-03 0.11 0.31 0.73 0.23 0.12 0.05 0.59 0.13 3.37E-06 -0.31 0.14 2.08E-02 0.16 0.22 0.48 0.18 0.12 0.14 0.55 0.11 2.23E-07 -0.36 0.13 4.41E-03 -0.02 0.18 0.89

12 70055785 rs11177782. BEST3 82223_FRS2,77182_MIR3913-1,77183_MIR3913-2,60428_CCT2,50843_LRRC1076846_RAB3IP T 0.02 0.06 0.21 0.78 0.96 0.5 0.06 -0.02 0.25 0.95 -0.07 0.46 0.89 0.48 0.21 2.51E-02 1.08 0.45 1.69E-02 0.14 0.25 0.58 0.99 0.52 0.06 0.34 0.2 0.1 0.63 0.48 0.18 0.09 0.24 0.72 0.99 0.5 0.05 -0.26 0.19 0.17 -0.15 0.31 0.63 -0.2 0.22 0.34 -0.42 0.48 0.38 0.12 0.18 0.49 0.84 0.24 5.25E-04 -0.11 0.16 0.51 0.12 0.38 0.75 0.01 0.18 0.94 0.98 0.19 3.71E-07 -0.2 0.15 0.18 -0.21 0.31 0.5

12 74633651 rs4883487. . 590785_RPL31P48 52442_VENTXP3 C 0.41 -0.06 0.06 0.3 -0.02 0.1 0.82 -0.08 0.08 0.28 -0.1 0.11 0.39 -0.08 0.06 0.17 -0.27 0.09 2.49E-03 0.05 0.08 0.55 -0.08 0.13 0.55 -0.13 0.06 2.59E-02 -0.45 0.09 6.58E-07 0.03 0.08 0.74 -0.04 0.12 0.77 0.06 0.05 0.19 0.16 0.07 2.07E-02 0.04 0.06 0.5 -0.09 0.09 0.35 0.04 0.05 0.43 0.06 0.06 0.31 0.04 0.05 0.37 -0.06 0.08 0.41 0.06 0.05 0.16 0.05 0.05 0.29 0.03 0.04 0.5 0.07 0.06 0.25

12 98144192 rs73373089. . 186503_MIR135A2 188642_MIR4495 C 0.14 -0.25 0.08 2.60E-03 0.06 0.15 0.7 -0.39 0.11 3.70E-04 0 0.17 0.99 0.12 0.09 0.15 -0.09 0.14 0.5 0.2 0.12 0.08 -0.06 0.2 0.75 0.13 0.08 0.13 -0.03 0.14 0.81 0.19 0.11 0.09 -0.03 0.19 0.89 -0.09 0.07 0.19 -0.06 0.11 0.56 -0.03 0.09 0.78 -0.12 0.15 0.44 -0.32 0.06 9.00E-07 -0.18 0.09 4.15E-02 -0.29 0.06 6.06E-06 0 0.12 0.97 -0.28 0.06 1.79E-05 -0.15 0.07 4.25E-02 -0.19 0.06 1.97E-03 -0.03 0.09 0.79

12 98183719 rs4762194. . 226030_MIR135A2 149115_MIR4495 A 0.16 -0.23 0.07 1.82E-03 -0.01 0.14 0.97 -0.32 0.1 1.41E-03 0.04 0.15 0.79 0.18 0.08 2.04E-02 0.09 0.12 0.48 0.14 0.11 0.18 0.1 0.17 0.57 0.1 0.08 0.18 -0.07 0.13 0.61 0.11 0.1 0.31 0.1 0.16 0.56 -0.07 0.07 0.31 -0.04 0.09 0.68 0 0.08 0.95 -0.04 0.14 0.77 -0.29 0.06 6.29E-07 -0.21 0.08 7.20E-03 -0.23 0.06 4.96E-05 -0.02 0.11 0.84 -0.27 0.06 4.56E-06 -0.15 0.07 1.87E-02 -0.17 0.05 1.66E-03 -0.05 0.09 0.59

13 33237463 rs4942792. PDS5B 124527_N4BP2L2 290731_TOMM22P3 G 0.41 -0.05 0.06 0.33 -0.22 0.1 2.66E-02 0.05 0.07 0.5 0.11 0.12 0.36 0.06 0.06 0.32 0.02 0.09 0.82 -0.05 0.08 0.51 0.15 0.14 0.28 0.07 0.06 0.19 0.05 0.09 0.59 -0.01 0.08 0.93 0.12 0.13 0.36 -0.14 0.05 4.05E-03 -0.06 0.07 0.38 0.02 0.06 0.76 -0.11 0.11 0.3 -0.19 0.04 1.56E-05 -0.05 0.06 0.35 -0.04 0.04 0.37 -0.16 0.08 0.05 -0.22 0.04 9.59E-07 -0.1 0.05 3.91E-02 -0.07 0.04 0.12 -0.07 0.07 0.3

13 63466438 rs7989055. . 563909_RPL32P28 845130_OR7E156P T 0.22 -0.04 0.07 0.5 0 0.13 0.99 -0.12 0.09 0.18 0 0.15 0.97 0 0.07 1 -0.12 0.11 0.28 0.02 0.09 0.79 0.21 0.17 0.22 0.04 0.07 0.57 0.01 0.12 0.96 0.02 0.09 0.82 0.32 0.16 4.96E-02 -0.15 0.06 8.94E-03 0.02 0.08 0.8 -0.36 0.07 7.92E-07 0.05 0.12 0.69 0.04 0.05 0.45 0 0.07 0.96 0.06 0.05 0.27 0.03 0.1 0.73 -0.03 0.05 0.62 -0.06 0.06 0.28 -0.05 0.05 0.31 0.06 0.08 0.42

13 63466440 rs7989367. . 563911_RPL32P28 845128_OR7E156P A 0.22 -0.04 0.07 0.5 0 0.13 0.99 -0.12 0.09 0.18 0 0.15 0.97 0 0.07 1 -0.12 0.11 0.28 0.02 0.09 0.79 0.21 0.17 0.22 0.04 0.07 0.57 0.01 0.12 0.96 0.02 0.09 0.82 0.32 0.16 4.96E-02 -0.15 0.06 8.95E-03 0.02 0.08 0.8 -0.36 0.07 7.96E-07 0.05 0.12 0.69 0.04 0.05 0.45 0 0.07 0.96 0.06 0.05 0.27 0.03 0.1 0.73 -0.03 0.05 0.62 -0.06 0.06 0.28 -0.05 0.05 0.31 0.06 0.08 0.42

13 63466857 rs11841903. . 564328_RPL32P28 844711_OR7E156P G 0.23 -0.04 0.06 0.53 0.01 0.12 0.94 -0.11 0.08 0.21 -0.03 0.15 0.82 0 0.07 0.95 -0.13 0.11 0.26 0.03 0.09 0.72 0.2 0.17 0.22 0.04 0.07 0.54 0 0.12 0.98 0.03 0.09 0.77 0.3 0.16 0.06 -0.15 0.06 7.30E-03 0.02 0.08 0.84 -0.35 0.07 7.88E-07 0.03 0.12 0.82 0.04 0.05 0.42 0.01 0.07 0.89 0.06 0.05 0.25 0.03 0.1 0.78 -0.03 0.05 0.6 -0.06 0.06 0.27 -0.04 0.05 0.37 0.04 0.08 0.64

13 63468037 rs12427520. . 565508_RPL32P28 843531_OR7E156P A 0.23 -0.04 0.06 0.53 0.01 0.12 0.94 -0.11 0.08 0.21 -0.03 0.15 0.82 0 0.07 0.95 -0.13 0.11 0.26 0.03 0.09 0.72 0.2 0.17 0.22 0.04 0.07 0.54 0 0.12 0.98 0.03 0.09 0.77 0.3 0.16 0.06 -0.15 0.06 7.30E-03 0.02 0.08 0.84 -0.35 0.07 7.88E-07 0.03 0.12 0.82 0.04 0.05 0.42 0.01 0.07 0.89 0.06 0.05 0.25 0.03 0.1 0.78 -0.03 0.05 0.6 -0.06 0.06 0.27 -0.04 0.05 0.37 0.04 0.08 0.64

13 63468490 rs73188145. . 565961_RPL32P28 843078_OR7E156P T 0.23 -0.04 0.06 0.53 0.01 0.12 0.94 -0.11 0.08 0.21 -0.03 0.15 0.82 0 0.07 0.95 -0.13 0.11 0.26 0.03 0.09 0.72 0.2 0.17 0.22 0.04 0.07 0.54 0 0.12 0.98 0.03 0.09 0.77 0.3 0.16 0.06 -0.15 0.06 7.30E-03 0.02 0.08 0.84 -0.35 0.07 7.88E-07 0.03 0.12 0.82 0.04 0.05 0.42 0.01 0.07 0.89 0.06 0.05 0.25 0.03 0.1 0.78 -0.03 0.05 0.6 -0.06 0.06 0.27 -0.04 0.05 0.37 0.04 0.08 0.64

13 63474963 rs11840187. . 572434_RPL32P28 836605_OR7E156P G 0.23 -0.04 0.06 0.53 0.01 0.12 0.94 -0.1 0.08 0.21 -0.03 0.15 0.82 0 0.07 0.95 -0.13 0.11 0.26 0.03 0.09 0.72 0.2 0.17 0.22 0.04 0.07 0.54 0 0.12 0.98 0.03 0.09 0.77 0.3 0.16 0.06 -0.15 0.06 7.28E-03 0.02 0.08 0.84 -0.35 0.07 7.79E-07 0.03 0.12 0.82 0.04 0.05 0.42 0.01 0.07 0.89 0.06 0.05 0.25 0.03 0.1 0.78 -0.03 0.05 0.6 -0.06 0.06 0.27 -0.04 0.05 0.37 0.04 0.08 0.64

13 63476525 rs73188148. . 573996_RPL32P28 835043_OR7E156P T 0.23 -0.04 0.06 0.53 0.01 0.12 0.94 -0.1 0.08 0.21 -0.03 0.15 0.82 0 0.07 0.95 -0.13 0.11 0.26 0.03 0.09 0.72 0.2 0.17 0.22 0.04 0.07 0.54 0 0.12 0.98 0.03 0.09 0.77 0.3 0.16 0.06 -0.15 0.06 7.28E-03 0.02 0.08 0.84 -0.35 0.07 7.79E-07 0.03 0.12 0.82 0.04 0.05 0.42 0.01 0.07 0.89 0.06 0.05 0.25 0.03 0.1 0.78 -0.03 0.05 0.6 -0.06 0.06 0.27 -0.04 0.05 0.37 0.04 0.08 0.64

13 63476935 rs73188149. . 574406_RPL32P28 834633_OR7E156P T 0.23 -0.04 0.06 0.53 0.01 0.12 0.94 -0.1 0.08 0.21 -0.03 0.15 0.82 0 0.07 0.95 -0.13 0.11 0.26 0.03 0.09 0.72 0.2 0.17 0.22 0.04 0.07 0.54 0 0.12 0.98 0.03 0.09 0.77 0.3 0.16 0.06 -0.15 0.06 7.28E-03 0.02 0.08 0.84 -0.35 0.07 7.79E-07 0.03 0.12 0.82 0.04 0.05 0.42 0.01 0.07 0.89 0.06 0.05 0.25 0.03 0.1 0.78 -0.03 0.05 0.6 -0.06 0.06 0.27 -0.04 0.05 0.37 0.04 0.08 0.64

13 63478875 rs73188151. . 576346_RPL32P28 832693_OR7E156P C 0.23 -0.04 0.06 0.54 0.01 0.12 0.93 -0.1 0.08 0.21 -0.03 0.15 0.82 0 0.07 0.95 -0.13 0.11 0.26 0.03 0.09 0.72 0.2 0.17 0.22 0.04 0.07 0.54 0 0.12 0.98 0.03 0.09 0.77 0.3 0.16 0.06 -0.15 0.06 7.35E-03 0.02 0.08 0.84 -0.35 0.07 7.78E-07 0.03 0.12 0.82 0.04 0.05 0.42 0.01 0.07 0.9 0.06 0.05 0.25 0.03 0.1 0.78 -0.03 0.05 0.6 -0.06 0.06 0.27 -0.04 0.05 0.37 0.04 0.08 0.64

13 63479015 rs17309792. . 576486_RPL32P28 832553_OR7E156P T 0.23 -0.04 0.06 0.53 0.01 0.12 0.94 -0.1 0.08 0.21 -0.03 0.15 0.82 0 0.07 0.95 -0.13 0.11 0.26 0.03 0.09 0.72 0.2 0.17 0.22 0.04 0.07 0.54 0 0.12 0.98 0.03 0.09 0.77 0.3 0.16 0.06 -0.15 0.06 7.28E-03 0.02 0.08 0.84 -0.35 0.07 7.78E-07 0.03 0.12 0.82 0.04 0.05 0.42 0.01 0.07 0.89 0.06 0.05 0.25 0.03 0.1 0.78 -0.03 0.05 0.6 -0.06 0.06 0.27 -0.04 0.05 0.37 0.04 0.08 0.64

13 63486561 rs3904667. . 584032_RPL32P28 825007_OR7E156P A 0.21 -0.02 0.07 0.77 -0.02 0.13 0.87 -0.05 0.09 0.54 -0.03 0.14 0.86 -0.02 0.07 0.72 -0.09 0.12 0.46 -0.01 0.09 0.87 0.09 0.17 0.61 0.03 0.07 0.7 -0.02 0.13 0.86 0.02 0.09 0.8 0.2 0.16 0.21 -0.18 0.06 3.41E-03 0 0.09 1 -0.37 0.07 7.38E-07 0.04 0.12 0.73 0.03 0.06 0.64 0 0.07 0.97 0.05 0.06 0.32 -0.01 0.1 0.95 -0.04 0.06 0.47 -0.1 0.06 0.1 -0.04 0.05 0.5 0 0.08 1

13 63488423 rs12100414. . 585894_RPL32P28 823145_OR7E156P C 0.21 -0.02 0.07 0.78 -0.02 0.13 0.87 -0.05 0.09 0.55 -0.03 0.14 0.86 -0.02 0.07 0.72 -0.09 0.12 0.46 -0.02 0.09 0.86 0.08 0.17 0.61 0.03 0.07 0.7 -0.02 0.13 0.86 0.02 0.09 0.81 0.2 0.16 0.22 -0.18 0.06 3.31E-03 0 0.09 1 -0.37 0.07 6.14E-07 0.04 0.12 0.72 0.03 0.06 0.61 0 0.07 0.97 0.06 0.06 0.28 -0.01 0.1 0.94 -0.04 0.06 0.49 -0.1 0.06 0.1 -0.03 0.05 0.54 0 0.08 0.99

13 63491354 rs10507691. . 588825_RPL32P28 820214_OR7E156P C 0.22 -0.03 0.07 0.7 0 0.13 0.98 -0.08 0.09 0.37 -0.01 0.14 0.93 0 0.07 0.96 -0.07 0.11 0.56 0.01 0.09 0.89 0.08 0.16 0.6 0.04 0.07 0.56 -0.02 0.12 0.88 0.05 0.09 0.61 0.17 0.15 0.27 -0.18 0.06 2.31E-03 0.01 0.09 0.92 -0.37 0.07 4.06E-07 0.04 0.12 0.76 0.01 0.05 0.81 0 0.07 0.99 0.04 0.05 0.48 -0.01 0.09 0.92 -0.06 0.05 0.28 -0.1 0.06 0.08 -0.05 0.05 0.3 -0.02 0.08 0.81

13 63492445 rs7997350. . 589916_RPL32P28 819123_OR7E156P A 0.17 0.01 0.07 0.87 0.09 0.14 0.55 -0.05 0.1 0.57 0.04 0.15 0.8 -0.04 0.07 0.57 -0.13 0.13 0.3 -0.01 0.1 0.88 0 0.17 0.99 0.01 0.07 0.92 -0.12 0.13 0.37 0.02 0.1 0.81 0.18 0.16 0.28 -0.18 0.06 5.48E-03 0.06 0.1 0.55 -0.39 0.08 9.73E-07 0.08 0.13 0.53 0.03 0.06 0.66 0.03 0.08 0.68 0.06 0.06 0.33 -0.05 0.1 0.64 -0.05 0.06 0.41 -0.09 0.07 0.16 -0.05 0.06 0.4 -0.01 0.08 0.93

13 63495853 rs73200886. . 593324_RPL32P28 815715_OR7E156P C 0.21 -0.02 0.07 0.75 -0.01 0.13 0.93 -0.06 0.09 0.47 -0.01 0.14 0.94 -0.03 0.07 0.69 -0.08 0.12 0.5 -0.03 0.09 0.76 0.08 0.16 0.61 0.02 0.07 0.77 -0.05 0.13 0.71 0.02 0.09 0.84 0.18 0.15 0.23 -0.18 0.06 2.27E-03 0.01 0.09 0.91 -0.38 0.07 2.31E-07 0.05 0.12 0.68 0.01 0.06 0.79 0 0.07 1 0.05 0.06 0.38 -0.02 0.1 0.82 -0.06 0.06 0.32 -0.1 0.06 0.11 -0.05 0.05 0.38 -0.02 0.08 0.78

13 63497026 rs34985690. . 594497_RPL32P28 814542_OR7E156P C 0.17 0.01 0.07 0.84 0.09 0.14 0.52 -0.05 0.1 0.59 0.04 0.15 0.8 -0.04 0.07 0.55 -0.13 0.13 0.31 -0.02 0.1 0.83 0 0.17 1 0 0.07 0.97 -0.12 0.13 0.36 0.02 0.1 0.87 0.18 0.16 0.28 -0.18 0.06 5.23E-03 0.06 0.1 0.54 -0.39 0.08 8.76E-07 0.08 0.12 0.53 0.02 0.06 0.68 0.03 0.08 0.68 0.06 0.06 0.34 -0.05 0.1 0.64 -0.05 0.06 0.4 -0.09 0.07 0.16 -0.05 0.06 0.41 -0.01 0.08 0.93

13 63504262 rs55721619. . 601733_RPL32P28 807306_OR7E156P C 0.21 -0.01 0.07 0.87 0 0.13 0.97 -0.05 0.09 0.6 -0.03 0.14 0.85 -0.03 0.07 0.69 -0.07 0.12 0.55 -0.03 0.09 0.74 0.08 0.16 0.63 0.02 0.07 0.81 -0.03 0.13 0.8 0.01 0.09 0.94 0.19 0.16 0.23 -0.18 0.06 2.33E-03 0.01 0.09 0.93 -0.38 0.07 3.19E-07 0.05 0.12 0.66 0.02 0.06 0.68 -0.01 0.07 0.92 0.06 0.06 0.28 -0.01 0.1 0.95 -0.05 0.06 0.37 -0.1 0.06 0.09 -0.03 0.05 0.51 -0.01 0.08 0.9

13 63505066 rs28787273. . 602537_RPL32P28 806502_OR7E156P T 0.21 -0.01 0.07 0.87 0 0.13 0.97 -0.05 0.09 0.6 -0.03 0.14 0.85 -0.03 0.07 0.69 -0.07 0.12 0.55 -0.03 0.09 0.74 0.08 0.16 0.63 0.02 0.07 0.81 -0.03 0.13 0.8 0.01 0.09 0.94 0.19 0.16 0.23 -0.18 0.06 2.34E-03 0.01 0.09 0.93 -0.38 0.07 3.19E-07 0.05 0.12 0.66 0.02 0.06 0.68 -0.01 0.07 0.92 0.06 0.06 0.28 -0.01 0.1 0.95 -0.05 0.06 0.37 -0.1 0.06 0.09 -0.03 0.05 0.51 -0.01 0.08 0.9

13 63508106 rs73200893. . 605577_RPL32P28 803462_OR7E156P C 0.21 -0.01 0.07 0.87 0.01 0.13 0.97 -0.05 0.09 0.6 -0.03 0.14 0.84 -0.03 0.07 0.7 -0.07 0.12 0.55 -0.03 0.09 0.75 0.08 0.16 0.63 0.02 0.07 0.8 -0.03 0.13 0.8 0.01 0.09 0.94 0.19 0.16 0.23 -0.18 0.06 2.36E-03 0.01 0.09 0.92 -0.38 0.07 3.11E-07 0.05 0.12 0.66 0.02 0.06 0.69 -0.01 0.07 0.92 0.06 0.06 0.28 -0.01 0.1 0.95 -0.05 0.06 0.37 -0.1 0.06 0.09 -0.03 0.05 0.51 -0.01 0.08 0.9

13 63508498 rs73200897. . 605969_RPL32P28 803070_OR7E156P C 0.21 -0.01 0.07 0.85 0 0.13 0.98 -0.05 0.09 0.57 -0.03 0.14 0.82 -0.03 0.07 0.7 -0.06 0.12 0.6 -0.03 0.09 0.78 0.07 0.17 0.69 0.01 0.07 0.83 -0.03 0.13 0.82 0.01 0.09 0.94 0.18 0.16 0.25 -0.18 0.06 2.83E-03 0 0.09 0.96 -0.38 0.07 3.68E-07 0.06 0.12 0.64 0.02 0.06 0.68 0 0.07 0.95 0.06 0.06 0.28 -0.02 0.1 0.84 -0.04 0.06 0.44 -0.1 0.06 0.1 -0.03 0.05 0.56 0 0.08 0.96

13 71540469 rs117753651. . 40727_CCDC165P1 329888_RABEPKP1 C 0.06 0.1 0.12 0.39 0.07 0.21 0.74 0.06 0.16 0.71 0.15 0.26 0.56 -0.1 0.12 0.39 0.17 0.19 0.39 -0.1 0.16 0.55 -0.51 0.29 0.08 -0.22 0.12 0.07 0.02 0.2 0.93 -0.19 0.16 0.23 -0.54 0.28 0.06 0.5 0.1 9.18E-07 0.17 0.13 0.19 0.57 0.13 1.00E-05 0.13 0.26 0.63 0.18 0.09 0.05 -0.06 0.11 0.59 0.09 0.1 0.32 -0.05 0.21 0.8 0.19 0.09 4.66E-02 0.02 0.09 0.83 0.1 0.09 0.27 -0.28 0.17 0.1

13 71542071 rs76455047. . 42329_CCDC165P1 328286_RABEPKP1 C 0.06 0.11 0.12 0.37 0.07 0.21 0.74 0.06 0.16 0.69 0.15 0.26 0.57 -0.11 0.12 0.36 0.17 0.19 0.39 -0.11 0.16 0.5 -0.52 0.29 0.08 -0.22 0.12 0.07 0.02 0.2 0.93 -0.2 0.16 0.22 -0.54 0.28 0.05 0.5 0.1 7.69E-07 0.17 0.13 0.19 0.58 0.13 7.53E-06 0.12 0.26 0.64 0.18 0.09 0.05 -0.06 0.11 0.58 0.1 0.1 0.31 -0.05 0.21 0.81 0.19 0.09 4.44E-02 0.02 0.09 0.84 0.11 0.09 0.25 -0.28 0.17 0.1

13 71542931 rs117368259. . 43189_CCDC165P1 327426_RABEPKP1 C 0.06 0.11 0.12 0.37 0.07 0.21 0.74 0.07 0.16 0.68 0.15 0.26 0.57 -0.11 0.12 0.35 0.17 0.19 0.39 -0.11 0.16 0.49 -0.52 0.29 0.08 -0.22 0.12 0.06 0.02 0.2 0.93 -0.2 0.16 0.21 -0.54 0.28 0.05 0.5 0.1 7.29E-07 0.17 0.13 0.19 0.58 0.13 6.86E-06 0.12 0.26 0.64 0.18 0.09 0.05 -0.06 0.11 0.58 0.1 0.1 0.31 -0.05 0.21 0.81 0.19 0.09 4.37E-02 0.02 0.09 0.84 0.11 0.09 0.24 -0.28 0.17 0.11

13 71546481 rs117640629. . 46739_CCDC165P1 323876_RABEPKP1 A 0.06 0.11 0.12 0.36 0.07 0.21 0.74 0.07 0.16 0.66 0.15 0.26 0.57 -0.12 0.12 0.32 0.17 0.19 0.39 -0.13 0.16 0.44 -0.52 0.29 0.08 -0.22 0.12 0.06 0.02 0.2 0.93 -0.21 0.16 0.2 -0.54 0.28 0.05 0.51 0.1 6.30E-07 0.17 0.13 0.19 0.59 0.13 5.34E-06 0.12 0.26 0.64 0.18 0.09 0.05 -0.06 0.11 0.58 0.1 0.1 0.31 -0.05 0.21 0.83 0.19 0.09 4.16E-02 0.02 0.09 0.84 0.11 0.09 0.22 -0.27 0.17 0.11

13 71550057 rs117329602. . 50315_CCDC165P1 320300_RABEPKP1 A 0.06 0.11 0.12 0.35 0.07 0.21 0.75 0.07 0.16 0.65 0.15 0.26 0.57 -0.13 0.12 0.29 0.15 0.19 0.45 -0.13 0.16 0.42 -0.52 0.29 0.08 -0.24 0.12 4.77E-02 -0.01 0.2 0.97 -0.22 0.16 0.18 -0.54 0.28 0.05 0.52 0.1 3.50E-07 0.19 0.13 0.15 0.6 0.13 4.13E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.09 4.33E-02 -0.05 0.11 0.65 0.1 0.1 0.31 -0.05 0.21 0.83 0.2 0.09 3.63E-02 0.02 0.09 0.84 0.11 0.09 0.21 -0.27 0.17 0.11

13 71550420 rs74537425. . 50678_CCDC165P1 319937_RABEPKP1 T 0.06 0.11 0.12 0.35 0.07 0.21 0.75 0.07 0.16 0.65 0.15 0.26 0.57 -0.13 0.12 0.29 0.15 0.19 0.45 -0.13 0.16 0.42 -0.52 0.29 0.08 -0.24 0.12 4.75E-02 -0.01 0.2 0.97 -0.22 0.16 0.18 -0.54 0.28 0.05 0.52 0.1 3.49E-07 0.19 0.13 0.15 0.6 0.13 4.10E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.09 4.33E-02 -0.05 0.11 0.65 0.1 0.1 0.31 -0.05 0.21 0.83 0.2 0.09 3.62E-02 0.02 0.09 0.84 0.11 0.09 0.21 -0.27 0.17 0.11

13 71550508 rs117356118. . 50766_CCDC165P1 319849_RABEPKP1 G 0.06 0.11 0.12 0.35 0.07 0.21 0.75 0.07 0.16 0.65 0.15 0.26 0.57 -0.13 0.12 0.29 0.15 0.19 0.45 -0.13 0.16 0.42 -0.52 0.29 0.08 -0.24 0.12 4.74E-02 -0.01 0.2 0.97 -0.22 0.16 0.18 -0.54 0.28 0.05 0.52 0.1 3.48E-07 0.19 0.13 0.15 0.6 0.13 4.09E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.09 4.33E-02 -0.05 0.11 0.65 0.1 0.1 0.31 -0.05 0.21 0.83 0.2 0.09 3.62E-02 0.02 0.09 0.84 0.11 0.09 0.21 -0.27 0.17 0.11

13 71551114 rs77478744. . 51372_CCDC165P1 319243_RABEPKP1 A 0.06 0.11 0.12 0.35 0.07 0.21 0.75 0.07 0.16 0.65 0.15 0.26 0.57 -0.13 0.12 0.28 0.15 0.19 0.45 -0.13 0.16 0.42 -0.52 0.29 0.08 -0.24 0.12 4.71E-02 -0.01 0.2 0.97 -0.22 0.16 0.18 -0.54 0.28 0.05 0.52 0.1 3.45E-07 0.19 0.13 0.15 0.6 0.13 4.03E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.09 4.33E-02 -0.05 0.11 0.65 0.1 0.1 0.31 -0.05 0.21 0.83 0.2 0.09 3.62E-02 0.02 0.09 0.84 0.11 0.09 0.21 -0.27 0.17 0.11

13 71551852 rs117340086. . 52110_CCDC165P1 318505_RABEPKP1 G 0.06 0.11 0.12 0.35 0.07 0.21 0.75 0.07 0.16 0.65 0.15 0.26 0.57 -0.13 0.12 0.28 0.15 0.19 0.45 -0.13 0.16 0.42 -0.52 0.29 0.08 -0.24 0.12 4.66E-02 -0.01 0.2 0.97 -0.22 0.16 0.18 -0.54 0.28 0.05 0.52 0.1 3.42E-07 0.19 0.13 0.15 0.6 0.13 3.97E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.09 4.33E-02 -0.05 0.11 0.65 0.1 0.1 0.31 -0.05 0.21 0.83 0.2 0.09 3.62E-02 0.02 0.09 0.84 0.11 0.09 0.21 -0.27 0.17 0.11

13 71552687 rs74962995. . 52945_CCDC165P1 317670_RABEPKP1 T 0.06 0.11 0.12 0.35 0.07 0.21 0.75 0.07 0.16 0.65 0.15 0.26 0.57 -0.13 0.12 0.28 0.15 0.19 0.45 -0.13 0.16 0.41 -0.52 0.29 0.08 -0.24 0.12 4.61E-02 -0.01 0.2 0.97 -0.22 0.16 0.18 -0.54 0.28 0.05 0.52 0.1 3.37E-07 0.19 0.13 0.15 0.6 0.13 3.89E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.09 4.32E-02 -0.05 0.11 0.65 0.1 0.1 0.31 -0.05 0.21 0.83 0.2 0.09 3.62E-02 0.02 0.09 0.84 0.11 0.09 0.21 -0.27 0.17 0.11

13 71555548 rs147755691. . 55806_CCDC165P1 314809_RABEPKP1 G 0.06 0.11 0.12 0.35 0.07 0.21 0.75 0.07 0.16 0.65 0.15 0.26 0.57 -0.13 0.12 0.28 0.15 0.19 0.44 -0.14 0.16 0.41 -0.52 0.29 0.08 -0.24 0.12 4.54E-02 0 0.2 0.99 -0.23 0.16 0.17 -0.54 0.28 0.05 0.52 0.1 3.17E-07 0.19 0.13 0.15 0.6 0.13 3.49E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.09 4.39E-02 -0.05 0.11 0.66 0.1 0.1 0.31 -0.05 0.21 0.83 0.2 0.09 3.70E-02 0.02 0.09 0.82 0.11 0.09 0.22 -0.27 0.17 0.11

13 71555891 rs117005186. . 56149_CCDC165P1 314466_RABEPKP1 G 0.06 0.11 0.12 0.34 0.07 0.21 0.75 0.07 0.16 0.64 0.15 0.26 0.57 -0.13 0.12 0.28 0.15 0.19 0.45 -0.14 0.16 0.41 -0.52 0.29 0.08 -0.24 0.12 4.35E-02 -0.01 0.2 0.97 -0.23 0.16 0.17 -0.54 0.28 0.05 0.52 0.1 3.16E-07 0.18 0.13 0.15 0.6 0.13 3.38E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.09 4.35E-02 -0.05 0.11 0.65 0.1 0.1 0.31 -0.05 0.21 0.83 0.2 0.09 3.64E-02 0.02 0.09 0.84 0.11 0.09 0.22 -0.27 0.17 0.11

13 71556486 rs117225260. . 56744_CCDC165P1 313871_RABEPKP1 T 0.06 0.11 0.12 0.38 0.07 0.21 0.75 0.07 0.16 0.68 0.14 0.26 0.59 -0.14 0.12 0.26 0.15 0.19 0.45 -0.15 0.16 0.37 -0.51 0.29 0.08 -0.24 0.12 4.17E-02 -0.01 0.2 0.96 -0.23 0.16 0.15 -0.53 0.28 0.06 0.5 0.1 8.88E-07 0.18 0.13 0.16 0.61 0.13 2.34E-06 0 0.26 0.99 0.18 0.09 0.06 -0.05 0.11 0.61 0.1 0.1 0.3 -0.05 0.21 0.79 0.19 0.09 4.18E-02 0.01 0.09 0.88 0.12 0.09 0.18 -0.25 0.17 0.15



13 71557370 rs80024195. . 57628_CCDC165P1 312987_RABEPKP1 G 0.06 0.11 0.12 0.34 0.07 0.21 0.75 0.07 0.16 0.65 0.15 0.26 0.57 -0.14 0.12 0.27 0.15 0.19 0.43 -0.14 0.17 0.4 -0.52 0.29 0.08 -0.25 0.12 3.67E-02 0 0.2 0.99 -0.25 0.16 0.14 -0.54 0.28 0.05 0.53 0.1 2.71E-07 0.18 0.13 0.16 0.62 0.13 2.20E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.1 4.57E-02 -0.05 0.11 0.63 0.1 0.1 0.31 -0.05 0.21 0.83 0.2 0.1 3.83E-02 0.02 0.09 0.83 0.11 0.09 0.23 -0.27 0.17 0.11

13 71558315 rs117576178. . 58573_CCDC165P1 312042_RABEPKP1 T 0.06 0.11 0.12 0.34 0.07 0.21 0.75 0.07 0.16 0.65 0.15 0.26 0.57 -0.14 0.12 0.27 0.15 0.19 0.42 -0.14 0.17 0.4 -0.52 0.29 0.08 -0.26 0.12 3.22E-02 0 0.2 0.99 -0.26 0.17 0.12 -0.54 0.28 0.05 0.53 0.1 2.52E-07 0.18 0.13 0.17 0.63 0.13 1.66E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.1 4.80E-02 -0.05 0.11 0.62 0.1 0.1 0.32 -0.05 0.21 0.83 0.2 0.1 4.06E-02 0.02 0.09 0.81 0.11 0.09 0.25 -0.27 0.17 0.11

13 71560371 rs803823 . . 60629_CCDC165P1 309986_RABEPKP1 A 0.06 0.1 0.12 0.4 0.03 0.21 0.89 0.08 0.16 0.61 0.15 0.26 0.57 -0.16 0.12 0.19 0.21 0.2 0.27 -0.22 0.17 0.18 -0.52 0.29 0.08 -0.28 0.12 2.20E-02 0.05 0.2 0.82 -0.32 0.17 0.05 -0.54 0.28 0.05 0.53 0.1 2.20E-07 0.2 0.13 0.12 0.62 0.13 2.12E-06 0.12 0.26 0.64 0.2 0.1 4.24E-02 -0.04 0.11 0.7 0.1 0.1 0.28 -0.08 0.22 0.72 0.2 0.1 3.77E-02 0.03 0.09 0.73 0.1 0.09 0.27 -0.28 0.17 0.11

13 71561117 rs803828 . . 61375_CCDC165P1 309240_RABEPKP1 C 0.06 0.1 0.12 0.4 0.03 0.21 0.89 0.08 0.16 0.62 0.15 0.26 0.57 -0.16 0.12 0.19 0.21 0.2 0.27 -0.22 0.17 0.18 -0.52 0.29 0.08 -0.28 0.12 2.14E-02 0.05 0.2 0.82 -0.32 0.17 0.05 -0.54 0.28 0.05 0.53 0.1 2.20E-07 0.2 0.13 0.12 0.62 0.13 2.01E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.1 4.29E-02 -0.04 0.11 0.7 0.1 0.1 0.28 -0.09 0.22 0.69 0.2 0.1 3.69E-02 0.03 0.09 0.73 0.1 0.09 0.27 -0.28 0.18 0.12

13 71563306 rs803830 . . 63564_CCDC165P1 307051_RABEPKP1 A 0.06 0.1 0.12 0.4 0.03 0.21 0.89 0.08 0.16 0.62 0.15 0.26 0.57 -0.16 0.12 0.19 0.22 0.2 0.27 -0.22 0.17 0.18 -0.52 0.29 0.08 -0.28 0.12 2.09E-02 0.05 0.2 0.81 -0.33 0.17 4.95E-02 -0.54 0.28 0.05 0.53 0.1 2.27E-07 0.2 0.13 0.13 0.62 0.13 1.92E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.1 4.41E-02 -0.04 0.11 0.69 0.1 0.1 0.28 -0.11 0.22 0.63 0.2 0.1 3.46E-02 0.03 0.09 0.72 0.1 0.09 0.28 -0.27 0.18 0.14

13 71565085 rs809745 . . 65343_CCDC165P1 305272_RABEPKP1 A 0.06 0.1 0.12 0.4 0.03 0.21 0.89 0.08 0.16 0.62 0.15 0.26 0.57 -0.16 0.12 0.19 0.22 0.2 0.27 -0.22 0.17 0.18 -0.52 0.29 0.08 -0.28 0.12 2.10E-02 0.05 0.2 0.8 -0.33 0.17 4.95E-02 -0.54 0.28 0.05 0.53 0.1 2.43E-07 0.2 0.13 0.13 0.62 0.13 1.97E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.1 4.50E-02 -0.04 0.11 0.69 0.1 0.1 0.28 -0.12 0.22 0.59 0.2 0.1 3.32E-02 0.03 0.09 0.72 0.1 0.09 0.29 -0.26 0.18 0.15

13 71567327 rs803838 . . 67585_CCDC165P1 303030_RABEPKP1 C 0.06 0.1 0.12 0.39 0.03 0.21 0.88 0.08 0.16 0.61 0.15 0.26 0.57 -0.16 0.12 0.19 0.22 0.2 0.26 -0.22 0.17 0.18 -0.52 0.29 0.08 -0.28 0.12 2.13E-02 0.05 0.2 0.79 -0.32 0.17 4.97E-02 -0.54 0.28 0.05 0.53 0.1 2.68E-07 0.19 0.13 0.14 0.62 0.13 2.08E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.1 4.63E-02 -0.04 0.11 0.68 0.1 0.1 0.29 -0.13 0.22 0.55 0.21 0.1 3.19E-02 0.03 0.09 0.72 0.1 0.09 0.29 -0.24 0.18 0.17

13 71571682 rs803848 . . 71940_CCDC165P1 298675_RABEPKP1 A 0.06 0.1 0.12 0.39 0.03 0.22 0.88 0.08 0.16 0.61 0.15 0.26 0.57 -0.16 0.12 0.19 0.22 0.2 0.26 -0.22 0.17 0.18 -0.52 0.29 0.08 -0.28 0.12 2.07E-02 0.05 0.2 0.79 -0.33 0.17 4.89E-02 -0.54 0.28 0.05 0.53 0.1 2.75E-07 0.19 0.13 0.14 0.62 0.13 2.08E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.1 4.69E-02 -0.05 0.11 0.68 0.1 0.1 0.28 -0.13 0.22 0.55 0.21 0.1 3.22E-02 0.03 0.09 0.71 0.1 0.09 0.3 -0.24 0.18 0.17

13 71572274 rs1748720. . 72532_CCDC165P1 298083_RABEPKP1 A 0.06 0.1 0.12 0.39 0.03 0.21 0.88 0.08 0.16 0.61 0.15 0.26 0.57 -0.16 0.12 0.19 0.22 0.2 0.26 -0.22 0.17 0.18 -0.52 0.29 0.08 -0.28 0.12 2.12E-02 0.06 0.2 0.79 -0.33 0.17 4.88E-02 -0.54 0.28 0.05 0.53 0.1 2.82E-07 0.19 0.13 0.14 0.62 0.13 2.08E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.1 4.74E-02 -0.04 0.11 0.68 0.1 0.1 0.29 -0.13 0.22 0.55 0.21 0.1 3.27E-02 0.03 0.09 0.71 0.1 0.09 0.3 -0.24 0.18 0.17

13 71575914 rs1748730. . 76172_CCDC165P1 294443_RABEPKP1 C 0.06 0.1 0.12 0.39 0.03 0.21 0.88 0.08 0.16 0.6 0.15 0.26 0.57 -0.16 0.12 0.19 0.22 0.2 0.26 -0.22 0.17 0.18 -0.52 0.29 0.08 -0.28 0.12 2.11E-02 0.06 0.2 0.78 -0.33 0.17 4.83E-02 -0.54 0.28 0.05 0.53 0.1 2.86E-07 0.19 0.13 0.14 0.62 0.13 2.04E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.1 4.80E-02 -0.05 0.11 0.68 0.1 0.1 0.29 -0.13 0.22 0.55 0.2 0.1 3.31E-02 0.03 0.09 0.71 0.1 0.09 0.3 -0.24 0.18 0.17

13 71579158 rs803852 . . 79416_CCDC165P1 291199_RABEPKP1 G 0.06 0.1 0.12 0.39 0.03 0.21 0.88 0.08 0.16 0.6 0.15 0.26 0.57 -0.16 0.12 0.19 0.22 0.2 0.26 -0.22 0.17 0.18 -0.52 0.29 0.08 -0.28 0.12 2.12E-02 0.06 0.2 0.78 -0.33 0.17 4.82E-02 -0.54 0.28 0.05 0.53 0.1 2.89E-07 0.19 0.13 0.14 0.62 0.13 2.00E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.1 4.86E-02 -0.05 0.11 0.67 0.1 0.1 0.29 -0.13 0.22 0.55 0.2 0.1 3.35E-02 0.03 0.09 0.71 0.1 0.09 0.3 -0.24 0.18 0.17

13 71583190 rs56670245. . 83448_CCDC165P1 287167_RABEPKP1 C 0.06 0.1 0.12 0.39 0.03 0.22 0.88 0.09 0.16 0.6 0.15 0.26 0.57 -0.16 0.12 0.19 0.22 0.2 0.25 -0.22 0.17 0.18 -0.52 0.29 0.08 -0.28 0.12 2.14E-02 0.06 0.2 0.77 -0.33 0.17 4.80E-02 -0.54 0.28 0.06 0.53 0.1 2.93E-07 0.19 0.13 0.14 0.62 0.13 2.00E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.1 4.90E-02 -0.05 0.11 0.67 0.1 0.1 0.28 -0.14 0.22 0.54 0.2 0.1 3.39E-02 0.03 0.09 0.71 0.1 0.09 0.3 -0.25 0.18 0.17

13 71583664 rs803855 . . 83922_CCDC165P1 286693_RABEPKP1 T 0.06 0.1 0.12 0.39 0.03 0.22 0.88 0.09 0.16 0.6 0.15 0.26 0.57 -0.16 0.12 0.19 0.22 0.2 0.25 -0.22 0.17 0.18 -0.52 0.29 0.08 -0.28 0.12 2.10E-02 0.06 0.2 0.77 -0.33 0.17 4.71E-02 -0.54 0.28 0.05 0.53 0.1 2.83E-07 0.19 0.13 0.14 0.62 0.13 1.91E-06 0.12 0.26 0.64 0.19 0.1 4.89E-02 -0.05 0.11 0.67 0.1 0.1 0.28 -0.13 0.22 0.55 0.2 0.1 3.40E-02 0.03 0.09 0.71 0.1 0.09 0.3 -0.24 0.18 0.17

13 71588289 rs803860 . . 88547_CCDC165P1 282068_RABEPKP1 C 0.06 0.1 0.12 0.39 0.03 0.22 0.88 0.09 0.16 0.59 0.14 0.26 0.6 -0.16 0.12 0.19 0.22 0.2 0.25 -0.23 0.17 0.17 -0.52 0.29 0.08 -0.28 0.12 2.16E-02 0.06 0.2 0.77 -0.33 0.17 4.66E-02 -0.54 0.28 0.06 0.52 0.1 3.20E-07 0.19 0.13 0.14 0.62 0.13 1.87E-06 0.12 0.26 0.65 0.19 0.1 0.05 -0.05 0.11 0.67 0.11 0.1 0.28 -0.14 0.22 0.54 0.2 0.1 3.59E-02 0.03 0.09 0.71 0.1 0.09 0.29 -0.25 0.18 0.16

13 71591730 rs809165 . . 91988_CCDC165P1 278627_RABEPKP1 T 0.06 0.1 0.12 0.39 0.03 0.22 0.88 0.09 0.16 0.58 0.13 0.26 0.61 -0.16 0.12 0.19 0.22 0.2 0.25 -0.23 0.17 0.17 -0.52 0.29 0.08 -0.28 0.12 2.18E-02 0.06 0.2 0.76 -0.33 0.17 4.64E-02 -0.54 0.28 0.06 0.52 0.1 3.32E-07 0.19 0.13 0.14 0.62 0.13 1.85E-06 0.12 0.26 0.66 0.19 0.1 0.05 -0.05 0.11 0.67 0.11 0.1 0.28 -0.14 0.22 0.54 0.2 0.1 3.65E-02 0.03 0.09 0.71 0.1 0.09 0.29 -0.25 0.18 0.16

13 71595425 rs803810 . . 95683_CCDC165P1 274932_RABEPKP1 C 0.06 0.1 0.12 0.39 0.03 0.21 0.88 0.09 0.16 0.57 0.13 0.26 0.63 -0.16 0.12 0.19 0.22 0.2 0.26 -0.23 0.17 0.18 -0.52 0.29 0.07 -0.28 0.12 2.27E-02 0.06 0.2 0.76 -0.33 0.17 4.72E-02 -0.54 0.28 0.06 0.52 0.1 4.02E-07 0.19 0.13 0.15 0.63 0.13 1.76E-06 0.11 0.26 0.67 0.18 0.1 0.06 -0.05 0.11 0.64 0.11 0.1 0.27 -0.14 0.22 0.53 0.2 0.1 4.08E-02 0.03 0.09 0.74 0.1 0.09 0.28 -0.25 0.18 0.16

13 71596437 rs803809 . . 96695_CCDC165P1 273920_RABEPKP1 T 0.06 0.11 0.12 0.38 0.03 0.22 0.87 0.1 0.16 0.55 0.12 0.26 0.65 -0.16 0.12 0.19 0.22 0.2 0.25 -0.22 0.17 0.18 -0.53 0.29 0.07 -0.27 0.12 2.47E-02 0.07 0.2 0.74 -0.33 0.17 4.92E-02 -0.53 0.28 0.06 0.52 0.1 5.30E-07 0.18 0.13 0.18 0.63 0.13 1.68E-06 0.11 0.26 0.68 0.18 0.1 0.06 -0.06 0.11 0.62 0.11 0.1 0.26 -0.14 0.22 0.52 0.19 0.1 4.63E-02 0.03 0.09 0.77 0.1 0.09 0.26 -0.25 0.18 0.15

14 105371845 rs2919626. . 81790_MGC23270,74338_RPS26P49,68601_RPS2P4,8738_KIAA028419342_PLD4,31746_AHNAK2,80771_C14orf79 G 0.10 0.07 0.11 0.49 0.22 0.19 0.25 -0.03 0.14 0.83 -0.03 0.24 0.9 -0.4 0.11 1.96E-04 -0.8 0.16 6.32E-07 -0.24 0.14 0.08 0.02 0.27 0.93 -0.32 0.11 2.80E-03 -0.5 0.18 4.27E-03 -0.28 0.14 4.98E-02 0.03 0.26 0.89 -0.02 0.1 0.85 -0.02 0.13 0.88 -0.13 0.12 0.29 -0.14 0.19 0.46 0.02 0.09 0.83 -0.07 0.11 0.49 -0.01 0.09 0.91 -0.08 0.15 0.61 0 0.09 0.97 -0.03 0.09 0.71 -0.04 0.08 0.66 -0.2 0.12 0.11

14 105385352 rs2819438. . 95297_MGC23270,87845_RPS26P49,82108_RPS2P4,22245_KIAA02845835_PLD4,18239_AHNAK2,67264_C14orf79,90558_CDCA4A 0.13 -0.04 0.09 0.69 -0.06 0.17 0.72 -0.07 0.12 0.57 0.06 0.2 0.75 -0.4 0.09 7.48E-06 -0.8 0.14 7.25E-09 -0.36 0.12 2.46E-03 0.18 0.23 0.43 -0.23 0.09 1.02E-02 -0.58 0.15 1.30E-04 -0.15 0.12 0.2 0.08 0.22 0.73 -0.07 0.08 0.35 -0.16 0.11 0.15 -0.03 0.1 0.79 -0.12 0.17 0.49 -0.05 0.07 0.53 -0.11 0.09 0.22 0.03 0.07 0.64 -0.15 0.13 0.25 0 0.07 0.97 -0.07 0.08 0.36 0.01 0.07 0.9 0.03 0.1 0.76

14 48557309 rs189015517. . 413152_MDGA2 401791_RPL18P1 A 0.01 -0.9 0.28 1.02E-03 -2.18 0.43 4.63E-07 -0.38 0.4 0.34 -0.28 0.52 0.59 0.5 0.28 0.08 0.75 0.41 0.07 0.57 0.4 0.15 -0.06 0.6 0.92 0.54 0.28 0.05 0.53 0.44 0.23 0.65 0.4 0.11 0.14 0.58 0.82 . . . 0.16 0.34 0.65 . . . -0.48 0.45 0.29 . . . 0.28 0.26 0.28 . . . -0.28 0.35 0.43 . . . 0.04 0.22 0.87 . . . -0.12 0.28 0.67

14 48642356 rs79611260. . 498199_MDGA2 316744_RPL18P1 T 0.02 -0.63 0.23 5.99E-03 -1.84 0.37 7.08E-07 -0.13 0.32 0.67 -0.16 0.49 0.75 0.35 0.23 0.13 0.6 0.35 0.09 0.29 0.31 0.35 0.02 0.57 0.97 0.51 0.23 2.83E-02 0.76 0.37 3.77E-02 0.43 0.32 0.17 0.06 0.55 0.91 -0.26 0.21 0.22 0.14 0.29 0.64 -0.36 0.28 0.2 -0.33 0.37 0.37 -0.07 0.19 0.72 0.24 0.24 0.31 0.1 0.2 0.61 -0.55 0.31 0.08 -0.04 0.19 0.85 0.11 0.2 0.59 0.2 0.19 0.31 -0.34 0.25 0.19

14 54271268 rs117609474. . 191169_RPS3AP46 145186_BMP4 G 0.01 -0.04 0.28 0.88 0.25 0.57 0.66 -0.2 0.32 0.54 -4.59 3.99 0.25 -0.11 0.29 0.71 0.42 0.51 0.42 -0.12 0.32 0.71 0.05 4.6 0.99 -0.26 0.28 0.37 0.04 0.53 0.94 -0.26 0.33 0.44 -0.27 4.44 0.95 0.31 0.22 0.15 0.21 0.3 0.47 0.18 0.26 0.48 0.08 0.63 0.9 0.13 0.2 0.53 0.48 0.24 0.05 -0.39 0.2 4.71E-02 0.56 0.47 0.24 0.33 0.2 0.1 0.98 0.19 4.18E-07 -0.13 0.19 0.48 -0.1 0.38 0.8

14 88765659 rs17770834. KCNK10 284504_GPR65 86329_SPATA7 T 0.06 -0.22 0.11 4.99E-02 -1.05 0.21 5.35E-07 0.18 0.16 0.25 -0.11 0.2 0.57 0.15 0.12 0.21 0.12 0.21 0.58 -0.09 0.16 0.59 0.48 0.22 3.52E-02 0.14 0.12 0.24 0.61 0.2 2.94E-03 -0.17 0.16 0.28 0.18 0.22 0.43 -0.06 0.1 0.56 -0.05 0.15 0.77 -0.03 0.12 0.8 -0.25 0.22 0.26 0.01 0.09 0.96 0.15 0.12 0.24 0.03 0.09 0.77 -0.01 0.16 0.93 -0.03 0.09 0.77 0.07 0.1 0.48 0.01 0.09 0.87 -0.05 0.13 0.69

14 88765706 rs34333337. KCNK10 284551_GPR65 86282_SPATA7 T 0.06 -0.22 0.11 4.99E-02 -1.05 0.21 5.35E-07 0.18 0.16 0.25 -0.11 0.2 0.58 0.15 0.12 0.21 0.12 0.21 0.58 -0.09 0.16 0.59 0.48 0.22 3.52E-02 0.14 0.12 0.24 0.61 0.2 2.93E-03 -0.17 0.16 0.28 0.18 0.22 0.43 -0.06 0.1 0.56 -0.05 0.15 0.76 -0.03 0.12 0.8 -0.25 0.22 0.26 0.01 0.09 0.96 0.15 0.12 0.24 0.03 0.09 0.77 -0.01 0.16 0.93 -0.03 0.09 0.77 0.07 0.1 0.48 0.01 0.09 0.87 -0.05 0.13 0.69

14 88766825 rs17692117. KCNK10 285670_GPR65 85163_SPATA7 C 0.06 -0.22 0.11 0.05 -1.05 0.21 5.30E-07 0.18 0.16 0.25 -0.11 0.2 0.58 0.15 0.12 0.2 0.12 0.21 0.58 -0.07 0.16 0.65 0.48 0.22 3.51E-02 0.13 0.12 0.26 0.61 0.2 2.91E-03 -0.18 0.16 0.26 0.18 0.22 0.43 -0.06 0.1 0.53 -0.05 0.15 0.76 -0.03 0.12 0.81 -0.21 0.21 0.32 -0.02 0.09 0.83 0.15 0.12 0.24 0.01 0.09 0.91 -0.05 0.16 0.77 -0.04 0.09 0.63 0.07 0.1 0.48 0.02 0.09 0.81 -0.1 0.13 0.43

14 98959054 rs117908734. . 514593_C14orf64 218896_C14orf177 T 0.02 0.39 0.28 0.17 . . . 0.58 0.38 0.13 1.13 0.58 0.05 -0.55 0.3 0.07 . . . -0.25 0.4 0.52 -2.4 0.64 2.57E-04 -0.64 0.28 2.36E-02 . . . -0.37 0.39 0.34 -3.03 0.58 9.99E-07 -0.18 0.26 0.47 . . . -0.52 0.31 0.09 0.38 0.7 0.59 -0.09 0.25 0.73 . . . -0.09 0.24 0.7 -0.21 0.54 0.7 -0.15 0.25 0.54 . . . -0.36 0.23 0.12 -0.67 0.43 0.12

15 39895183 rs147828834. FSIP1 5515_THBS1 197748_GPR176 T 0.02 0.04 0.24 0.86 -0.03 0.41 0.94 0.32 0.36 0.38 -0.67 0.43 0.12 0.15 0.24 0.54 0.51 0.36 0.15 0.17 0.37 0.64 -0.17 0.49 0.73 0.18 0.24 0.46 0.69 0.38 0.07 0.01 0.37 0.98 -0.05 0.48 0.92 0.07 0.21 0.74 . . . -0.01 0.26 0.98 0.12 0.46 0.8 0.25 0.19 0.18 1.18 0.23 4.85E-07 -0.22 0.18 0.24 0.34 0.37 0.36 0.18 0.19 0.35 0.71 0.2 5.02E-04 -0.18 0.17 0.31 0.41 0.3 0.18

15 66034069 rs61751117SYN DENND4A85471_SLC24A1,22399_MIR4511 127331_TRNAQ24 C 0.04 0.27 0.19 0.15 -0.09 0.4 0.82 0.36 0.23 0.12 0.66 0.42 0.11 -0.35 0.19 0.07 -0.86 0.34 1.24E-02 -0.24 0.24 0.32 -0.1 0.5 0.84 -0.38 0.19 4.41E-02 -0.41 0.37 0.27 -0.41 0.24 0.09 -0.4 0.46 0.39 0.06 0.18 0.74 0.21 0.26 0.43 0.01 0.21 0.96 0.28 0.38 0.46 0.17 0.16 0.28 0.6 0.2 2.60E-03 0.11 0.16 0.47 0.1 0.27 0.72 0.27 0.16 0.08 0.78 0.16 7.62E-07 0.23 0.15 0.12 0.25 0.21 0.24

15 87800502 rs151066501. . 228219_AGBL1 319658_LINC00052 C 0.05 -0.01 0.13 0.93 -0.36 0.26 0.17 0.24 0.18 0.17 -0.13 0.26 0.61 0.07 0.14 0.62 0.29 0.23 0.21 -0.07 0.18 0.7 -0.06 0.29 0.84 0.02 0.13 0.88 0.18 0.24 0.46 -0.12 0.18 0.52 -0.01 0.28 0.96 -0.16 0.12 0.18 -0.28 0.19 0.14 -0.06 0.15 0.68 0.07 0.22 0.74 -0.02 0.11 0.82 0.46 0.14 1.32E-03 -0.04 0.11 0.72 -0.11 0.18 0.54 0.06 0.11 0.56 0.57 0.12 9.62E-07 0.14 0.1 0.19 -0.22 0.14 0.12

15 87828192 rs150900094. . 255909_AGBL1 291968_LINC00052 C 0.05 -0.01 0.13 0.95 -0.36 0.26 0.17 0.25 0.18 0.16 -0.13 0.25 0.62 0.06 0.14 0.68 0.28 0.23 0.23 -0.09 0.18 0.63 -0.06 0.29 0.83 0.01 0.13 0.94 0.17 0.24 0.47 -0.13 0.18 0.47 -0.03 0.28 0.93 -0.17 0.12 0.16 -0.29 0.19 0.13 -0.06 0.15 0.69 0.06 0.22 0.77 -0.03 0.11 0.75 0.48 0.14 7.39E-04 -0.06 0.11 0.62 -0.12 0.17 0.51 0.05 0.11 0.68 0.58 0.12 5.46E-07 0.11 0.1 0.28 -0.22 0.14 0.11

15 95321409 rs899460 . . 294228_MCTP2 1547748_NR2F2 A 0.31 -0.06 0.06 0.31 -0.2 0.11 0.07 0.1 0.08 0.23 -0.09 0.12 0.44 0.15 0.06 1.23E-02 0.12 0.1 0.25 0.01 0.08 0.92 0.46 0.13 6.66E-04 0.17 0.06 4.40E-03 0.06 0.1 0.55 0.03 0.08 0.69 0.62 0.12 6.44E-07 -0.1 0.05 4.07E-02 -0.09 0.08 0.21 0.03 0.07 0.63 -0.09 0.1 0.38 -0.12 0.05 1.36E-02 -0.09 0.06 0.15 0 0.05 0.96 0 0.08 0.98 -0.09 0.05 4.40E-02 0 0.05 0.99 0 0.05 0.92 0.02 0.06 0.75

15 95367696 rs72630500. . 340515_MCTP2 1501461_NR2F2 C 0.17 -0.06 0.07 0.43 0.01 0.13 0.92 0.06 0.1 0.56 -0.35 0.15 2.38E-02 0.07 0.07 0.38 -0.1 0.12 0.4 -0.05 0.1 0.58 0.53 0.17 2.34E-03 0.16 0.07 2.56E-02 -0.04 0.13 0.75 0.02 0.1 0.85 0.8 0.15 6.59E-07 -0.1 0.06 0.12 -0.11 0.09 0.25 -0.06 0.08 0.43 -0.02 0.14 0.88 -0.11 0.06 0.05 -0.13 0.08 0.09 -0.02 0.06 0.75 -0.14 0.11 0.23 -0.1 0.06 0.08 -0.02 0.06 0.72 -0.05 0.06 0.35 -0.11 0.09 0.25

15 95375502 rs1839174. . 348321_MCTP2 1493655_NR2F2 A 0.29 -0.03 0.06 0.65 0.01 0.11 0.96 0.09 0.08 0.28 -0.23 0.13 0.09 0.05 0.06 0.39 0.02 0.1 0.87 -0.13 0.08 0.11 0.5 0.15 1.03E-03 0.07 0.06 0.26 -0.1 0.11 0.33 -0.08 0.08 0.32 0.71 0.14 8.22E-07 -0.1 0.06 0.06 -0.09 0.08 0.27 -0.01 0.07 0.83 -0.02 0.11 0.85 -0.09 0.05 0.07 -0.08 0.07 0.23 0.01 0.05 0.78 0.02 0.09 0.85 -0.06 0.05 0.22 0.01 0.05 0.82 0.06 0.05 0.21 -0.03 0.08 0.73

15 95376450 rs8036511. . 349269_MCTP2 1492707_NR2F2 C 0.28 -0.04 0.06 0.55 0 0.11 0.97 0.08 0.08 0.32 -0.27 0.13 4.43E-02 0.05 0.06 0.41 0.01 0.1 0.89 -0.13 0.08 0.12 0.48 0.15 1.61E-03 0.07 0.06 0.24 -0.1 0.11 0.33 -0.08 0.08 0.36 0.7 0.13 7.70E-07 -0.1 0.06 0.06 -0.09 0.08 0.27 -0.02 0.07 0.79 -0.02 0.11 0.83 -0.09 0.05 0.09 -0.08 0.07 0.24 0.02 0.05 0.75 0.02 0.09 0.82 -0.06 0.05 0.27 0.01 0.05 0.82 0.06 0.05 0.17 -0.03 0.08 0.7

15 95377170 rs4523880. . 349989_MCTP2 1491987_NR2F2 C 0.29 -0.03 0.06 0.66 0 0.11 0.99 0.1 0.08 0.23 -0.27 0.13 4.51E-02 0.04 0.06 0.49 0 0.1 0.98 -0.14 0.08 0.09 0.48 0.15 1.39E-03 0.06 0.06 0.3 -0.11 0.11 0.32 -0.09 0.08 0.25 0.71 0.13 4.39E-07 -0.09 0.05 0.09 -0.09 0.08 0.27 -0.01 0.07 0.93 -0.02 0.11 0.85 -0.08 0.05 0.12 -0.08 0.06 0.2 0.02 0.05 0.7 0.02 0.09 0.85 -0.04 0.05 0.4 0.01 0.05 0.89 0.07 0.05 0.13 -0.03 0.08 0.69

15 95378425 rs6496048. . 351244_MCTP2 1490732_NR2F2 C 0.29 -0.03 0.06 0.66 0 0.11 0.99 0.1 0.08 0.23 -0.27 0.13 4.56E-02 0.04 0.06 0.49 0 0.1 0.98 -0.14 0.08 0.09 0.48 0.15 1.40E-03 0.06 0.06 0.3 -0.11 0.11 0.32 -0.09 0.08 0.25 0.71 0.13 4.44E-07 -0.09 0.05 0.09 -0.09 0.08 0.27 -0.01 0.07 0.93 -0.02 0.11 0.85 -0.08 0.05 0.12 -0.08 0.06 0.2 0.02 0.05 0.7 0.02 0.09 0.87 -0.04 0.05 0.41 0.01 0.05 0.89 0.07 0.05 0.13 -0.03 0.08 0.69

15 95382227 rs4984442. . 355046_MCTP2 1486930_NR2F2 G 0.29 -0.03 0.06 0.64 0 0.11 0.99 0.09 0.08 0.26 -0.26 0.13 4.96E-02 0.04 0.06 0.53 0 0.1 0.97 -0.14 0.08 0.08 0.48 0.15 1.47E-03 0.06 0.06 0.3 -0.1 0.11 0.32 -0.09 0.08 0.27 0.71 0.13 5.37E-07 -0.09 0.05 0.1 -0.08 0.08 0.28 -0.01 0.07 0.92 -0.02 0.11 0.83 -0.08 0.05 0.12 -0.08 0.07 0.2 0.02 0.05 0.71 0.01 0.09 0.91 -0.04 0.05 0.42 0.01 0.05 0.89 0.07 0.05 0.13 -0.03 0.08 0.67

15 95384203 rs12915454. . 357022_MCTP2 1484954_NR2F2 A 0.28 -0.05 0.06 0.4 -0.03 0.12 0.83 0.07 0.08 0.39 -0.27 0.13 4.83E-02 0.05 0.06 0.39 0.03 0.1 0.8 -0.13 0.08 0.11 0.48 0.15 1.98E-03 0.08 0.06 0.21 -0.1 0.11 0.34 -0.07 0.08 0.37 0.7 0.14 8.97E-07 -0.1 0.06 0.06 -0.08 0.08 0.3 -0.02 0.07 0.81 -0.04 0.11 0.76 -0.1 0.05 0.05 -0.07 0.07 0.33 0 0.05 0.93 -0.02 0.1 0.81 -0.06 0.05 0.25 0.01 0.06 0.82 0.06 0.05 0.2 -0.03 0.08 0.65

15 95385474 rs7183238. . 358293_MCTP2 1483683_NR2F2 T 0.28 -0.04 0.06 0.49 -0.03 0.12 0.82 0.08 0.08 0.31 -0.27 0.13 4.82E-02 0.04 0.06 0.49 0.01 0.1 0.9 -0.14 0.08 0.08 0.48 0.15 1.99E-03 0.07 0.06 0.29 -0.11 0.11 0.31 -0.09 0.08 0.27 0.71 0.14 7.58E-07 -0.09 0.06 0.11 -0.07 0.08 0.35 -0.01 0.07 0.94 -0.04 0.11 0.76 -0.09 0.05 0.09 -0.07 0.07 0.29 0.01 0.05 0.89 -0.03 0.1 0.77 -0.04 0.05 0.4 0.01 0.06 0.9 0.07 0.05 0.16 -0.04 0.08 0.63

15 95388951 rs8039237. . 361770_MCTP2 1480206_NR2F2 C 0.30 0 0.06 0.99 -0.07 0.11 0.56 0.16 0.08 0.05 -0.23 0.14 0.1 0 0.06 0.97 -0.03 0.1 0.76 -0.21 0.08 1.42E-02 0.54 0.16 7.11E-04 0.05 0.06 0.48 -0.1 0.11 0.34 -0.13 0.08 0.14 0.79 0.14 1.21E-07 -0.1 0.06 0.07 -0.12 0.08 0.13 -0.02 0.07 0.82 -0.04 0.12 0.74 -0.07 0.05 0.15 -0.02 0.07 0.76 0 0.05 0.93 -0.04 0.1 0.71 -0.02 0.05 0.72 0.05 0.05 0.41 0.06 0.05 0.18 0.01 0.08 0.93

16 1053856 rs140454225. . 22538_LMF1,16877_SOX8 68900_SSTR5,84370_C1QTNF8 C 0.01 0.17 0.31 0.59 -0.29 0.52 0.59 0.37 0.41 0.36 -0.17 0.85 0.85 -0.14 0.32 0.65 0.34 0.46 0.47 -0.48 0.41 0.23 0.73 0.98 0.46 -0.19 0.31 0.55 0.23 0.49 0.64 -0.74 0.41 0.07 2.1 0.92 2.44E-02 -0.35 0.27 0.19 -0.29 0.35 0.41 -0.5 0.33 0.13 -1.65 0.69 1.84E-02 . . . 1.43 0.28 2.97E-07 . . . 0.54 0.51 0.29 . . . 0.89 0.24 1.73E-04 . . . 0.89 0.4 2.89E-02

16 10725478 rs55749134. TEKT5 50939_EMP2 112220_NUBP1 G 0.14 -0.16 0.08 4.26E-02 -0.7 0.14 4.74E-07 -0.02 0.11 0.88 -0.06 0.16 0.7 0.04 0.08 0.63 0.37 0.13 4.71E-03 -0.08 0.11 0.47 0.05 0.19 0.8 0.08 0.08 0.31 0.45 0.14 1.04E-03 -0.02 0.11 0.83 0.05 0.18 0.78 0.07 0.07 0.32 -0.05 0.09 0.61 0.03 0.09 0.75 0.18 0.16 0.26 0.07 0.06 0.26 -0.06 0.08 0.41 0.08 0.06 0.21 -0.15 0.12 0.23 0.12 0.06 0.06 -0.02 0.06 0.81 0.08 0.06 0.2 0.01 0.1 0.95

16 69315918 rs113338984. SNTB2 112981_CIRH1A 29369_VPS4A,46606_PDF,46606_COG8,57497_NIP7,61231_TMED6,73546_TERF2T 0.06 0.02 0.12 0.86 -0.03 0.22 0.9 -0.08 0.17 0.65 0.23 0.25 0.36 -0.01 0.12 0.96 -0.16 0.19 0.4 0.3 0.17 0.08 -0.47 0.28 0.1 -0.03 0.12 0.78 0.04 0.21 0.86 0.06 0.17 0.74 -0.23 0.28 0.42 -0.04 0.1 0.7 0.23 0.14 0.11 -0.2 0.13 0.14 -0.08 0.21 0.7 0.17 0.1 0.07 0.33 0.11 2.54E-03 -0.04 0.1 0.72 -0.04 0.18 0.84 0.19 0.1 4.50E-02 0.43 0.09 7.26E-07 -0.07 0.09 0.48 -0.02 0.15 0.92

16 70636538 rs78927322. IL34 79081_COG4,24967_SF3B3,73040_SNORD111B,64537_SNORD11158569_MTSS1L,84804_VAC14 G 0.01 0.86 0.36 1.59E-02 . . . . . . 0.7 0.59 0.24 -0.5 0.37 0.17 . . . . . . -0.93 0.68 0.18 -0.44 0.36 0.22 . . . . . . -0.94 0.65 0.15 . . . . . . . . . 2.85 0.51 1.44E-07 . . . . . . . . . 0.99 0.52 0.06 . . . . . . . . . 0.76 0.42 0.07

16 77342569 rs10514413. ADAMTS1895593_SYCE1L,87408_VN2R10P 413842_NUDT7 C 0.02 -0.36 0.21 0.08 -2.12 0.41 1.86E-07 -0.13 0.27 0.62 0.73 0.38 0.06 0.02 0.21 0.94 0.1 0.39 0.8 0.21 0.27 0.44 -0.55 0.44 0.22 0.46 0.21 2.53E-02 1.08 0.4 6.61E-03 0.43 0.27 0.11 -0.18 0.43 0.67 -0.16 0.18 0.35 -0.07 0.28 0.81 -0.22 0.22 0.31 0.21 0.3 0.49 -0.13 0.16 0.43 0.42 0.23 0.07 -0.22 0.16 0.18 -0.12 0.26 0.66 -0.05 0.16 0.75 0.23 0.19 0.23 -0.04 0.15 0.81 -0.15 0.21 0.48

16 77350301 rs143336695. ADAMTS1895140_VN2R10P 406110_NUDT7 A 0.02 -0.35 0.2 0.09 -1.97 0.4 8.45E-07 -0.13 0.26 0.64 0.71 0.38 0.06 0.03 0.21 0.88 0.12 0.38 0.75 0.21 0.26 0.42 -0.54 0.44 0.23 0.44 0.2 3.06E-02 0.98 0.39 1.20E-02 0.42 0.27 0.12 -0.17 0.43 0.69 -0.21 0.18 0.25 -0.1 0.3 0.75 -0.23 0.22 0.3 0.21 0.3 0.49 -0.19 0.16 0.25 0.33 0.24 0.16 -0.22 0.16 0.16 -0.11 0.26 0.66 -0.1 0.16 0.56 0.22 0.2 0.26 -0.04 0.15 0.78 -0.15 0.21 0.47

16 87671419 rs864839 . JPH3 145959_ZCCHC14 69999_KLHDC4 G 0.29 -0.11 0.06 0.08 -0.17 0.11 0.1 -0.19 0.09 2.82E-02 0.06 0.13 0.63 0.02 0.06 0.78 -0.06 0.09 0.5 0.15 0.09 0.1 -0.11 0.14 0.44 0.05 0.06 0.46 -0.07 0.1 0.48 0.21 0.09 1.70E-02 -0.09 0.14 0.51 -0.14 0.06 1.30E-02 -0.05 0.08 0.52 -0.35 0.07 8.11E-07 -0.15 0.12 0.2 0.01 0.05 0.78 -0.02 0.06 0.74 -0.13 0.05 1.53E-02 0.07 0.09 0.43 -0.06 0.05 0.25 -0.04 0.05 0.46 -0.2 0.05 4.92E-05 -0.08 0.08 0.31

17 16319949 rs79269225. TRPV2 90376_PIGL,63137_CENPV,33895_UBB,24752_FTLP1222352_C17orf76-AS1,22874_SNORD49B,23401_SNORD49A,24591_SNORD65,25379_C17orf76T 0.05 -0.11 0.13 0.39 -1.11 0.22 6.31E-07 0.24 0.17 0.17 -0.05 0.26 0.86 -0.11 0.13 0.4 0.13 0.22 0.55 -0.15 0.18 0.38 -0.17 0.29 0.57 -0.09 0.13 0.5 0.29 0.23 0.2 -0.17 0.18 0.34 -0.25 0.28 0.38 -0.09 0.12 0.46 -0.03 0.18 0.86 0 0.15 0.99 -0.2 0.24 0.41 -0.03 0.11 0.76 -0.06 0.14 0.68 0.05 0.11 0.64 -0.01 0.2 0.97 -0.12 0.11 0.25 -0.07 0.12 0.55 -0.06 0.1 0.55 -0.12 0.16 0.44

17 30088120 rs146446983. . 185580_MIR365-2 90764_C17orf79 C 0.02 0.06 0.26 0.81 -0.02 0.67 0.98 0.33 0.33 0.3 -0.04 0.48 0.93 0.33 0.27 0.22 -0.55 0.59 0.35 0.3 0.33 0.37 0.2 0.55 0.72 0.27 0.27 0.31 0.11 0.62 0.85 -0.08 0.33 0.81 0.7 0.53 0.19 -0.23 0.24 0.35 . . . -0.45 0.26 0.09 2.59 0.5 6.94E-07 -0.25 0.22 0.25 . . . 0.1 0.19 0.59 -0.19 0.44 0.66 -0.36 0.22 0.1 . . . -0.14 0.18 0.45 0.37 0.35 0.3

17 34100327 rs118098940. MMP28 46891_AP2B1,52882_RPL17P42,29787_RASL10B,20430_GAS2L2,8229_C17orf5036161_TAF15,81633_C17orf66,98168_CCL5 A 0.03 -0.18 0.2 0.37 -2.32 0.46 4.33E-07 . . . 0.35 0.38 0.36 -0.01 0.21 0.97 0.4 0.45 0.37 . . . -0.42 0.44 0.34 0.28 0.2 0.17 1.33 0.46 3.81E-03 . . . 0.13 0.43 0.75 -0.25 0.18 0.16 -0.35 0.36 0.32 0.05 0.21 0.79 -0.18 0.35 0.61 -0.3 0.16 0.06 . . . -0.12 0.15 0.42 0.32 0.3 0.28 -0.28 0.16 0.08 . . . 0.06 0.14 0.66 -0.05 0.24 0.84

17 59669134 rs2188729R5 . 571_NACA2 87413_BRIP1 G 0.46 -0.18 0.06 1.04E-03 -0.49 0.1 2.74E-07 -0.07 0.08 0.36 0.06 0.12 0.64 0.06 0.06 0.28 0.16 0.09 0.07 0.02 0.08 0.79 -0.04 0.14 0.78 0.11 0.06 4.45E-02 0.28 0.09 2.80E-03 0.04 0.08 0.61 0.02 0.13 0.87 -0.04 0.05 0.44 -0.05 0.07 0.45 -0.01 0.06 0.84 0 0.1 0.99 0.01 0.04 0.87 0.06 0.06 0.29 0.01 0.04 0.78 -0.06 0.08 0.49 -0.02 0.04 0.63 0.08 0.05 0.07 -0.08 0.04 0.06 0.03 0.06 0.65

17 59672212 rs4968576. . 3649_NACA2 84335_BRIP1 A 0.46 -0.18 0.06 1.31E-03 -0.49 0.09 2.18E-07 -0.06 0.08 0.43 0.05 0.12 0.67 0.06 0.06 0.31 0.14 0.09 0.11 0.02 0.08 0.78 -0.03 0.14 0.8 0.11 0.06 0.05 0.26 0.09 5.61E-03 0.04 0.08 0.6 0.03 0.13 0.84 -0.04 0.05 0.39 -0.05 0.07 0.46 -0.02 0.06 0.73 0 0.1 1 0 0.04 0.92 0.06 0.06 0.29 0.01 0.04 0.83 -0.07 0.08 0.37 -0.02 0.04 0.6 0.08 0.05 0.07 -0.08 0.04 0.05 0.03 0.06 0.7

17 59673051 rs12453545. . 4488_NACA2 83496_BRIP1 A 0.46 -0.18 0.06 1.30E-03 -0.49 0.09 2.13E-07 -0.06 0.08 0.43 0.05 0.12 0.67 0.06 0.06 0.31 0.14 0.09 0.11 0.02 0.08 0.78 -0.03 0.14 0.8 0.11 0.06 0.05 0.26 0.09 5.70E-03 0.04 0.08 0.6 0.03 0.13 0.83 -0.04 0.05 0.39 -0.05 0.07 0.46 -0.02 0.06 0.73 0 0.1 1 0 0.04 0.92 0.06 0.06 0.28 0.01 0.04 0.83 -0.07 0.08 0.37 -0.02 0.04 0.6 0.08 0.05 0.07 -0.08 0.04 0.05 0.02 0.06 0.7

17 59675485 rs728367 . . 6922_NACA2 81062_BRIP1 G 0.46 -0.18 0.06 1.26E-03 -0.49 0.09 2.01E-07 -0.06 0.08 0.43 0.05 0.12 0.67 0.06 0.06 0.31 0.14 0.09 0.12 0.02 0.08 0.78 -0.03 0.13 0.81 0.11 0.06 0.05 0.25 0.09 5.93E-03 0.04 0.08 0.6 0.03 0.13 0.83 -0.04 0.05 0.39 -0.05 0.07 0.46 -0.02 0.06 0.73 0 0.1 1 0 0.04 0.93 0.06 0.06 0.28 0.01 0.04 0.83 -0.07 0.08 0.36 -0.02 0.04 0.6 0.08 0.05 0.07 -0.08 0.04 0.05 0.02 0.06 0.71

17 59676854 rs2188728. . 8291_NACA2 79693_BRIP1 T 0.46 -0.18 0.06 8.86E-04 -0.5 0.09 1.44E-07 -0.06 0.07 0.4 0.05 0.12 0.67 0.06 0.06 0.3 0.14 0.09 0.13 0.02 0.08 0.76 -0.03 0.13 0.81 0.11 0.06 4.58E-02 0.26 0.09 6.17E-03 0.04 0.08 0.57 0.03 0.13 0.83 -0.04 0.05 0.44 -0.05 0.07 0.44 -0.01 0.06 0.86 0 0.1 1 0 0.04 0.99 0.07 0.06 0.23 0.01 0.04 0.87 -0.07 0.08 0.36 -0.03 0.04 0.54 0.09 0.05 0.05 -0.08 0.04 4.91E-02 0.02 0.06 0.71

17 59678957 rs1072387. . 10394_NACA2 77590_BRIP1 C 0.45 -0.2 0.06 2.82E-04 -0.5 0.1 1.56E-07 -0.08 0.08 0.27 0.01 0.12 0.96 0.06 0.06 0.33 0.15 0.09 0.11 0.02 0.08 0.75 -0.09 0.14 0.5 0.1 0.06 0.08 0.25 0.1 9.58E-03 0.04 0.08 0.59 -0.02 0.13 0.87 -0.05 0.05 0.26 -0.07 0.07 0.32 -0.04 0.06 0.47 0.02 0.1 0.83 0.01 0.04 0.88 0.08 0.06 0.18 0.02 0.04 0.73 -0.08 0.08 0.3 -0.02 0.04 0.71 0.1 0.05 3.38E-02 -0.07 0.04 0.12 0 0.07 0.95

17 59679202 rs1989351. . 10639_NACA2 77345_BRIP1 A 0.40 -0.2 0.06 5.69E-04 -0.52 0.1 1.36E-07 -0.06 0.08 0.42 -0.03 0.13 0.8 0.03 0.06 0.67 0.12 0.1 0.22 -0.02 0.08 0.82 -0.05 0.15 0.74 0.09 0.06 0.14 0.23 0.1 1.90E-02 0.02 0.08 0.8 0.03 0.14 0.86 -0.05 0.05 0.34 -0.04 0.07 0.61 -0.08 0.06 0.21 -0.01 0.11 0.95 0.01 0.05 0.76 0.07 0.06 0.26 0.02 0.05 0.72 -0.14 0.09 0.11 0 0.05 0.98 0.1 0.05 3.19E-02 -0.07 0.04 0.12 -0.01 0.07 0.93

17 59687378 rs57364601. . 18815_NACA2 69169_BRIP1 A 0.44 -0.21 0.06 2.24E-04 -0.53 0.09 2.33E-08 -0.08 0.08 0.29 0.02 0.12 0.85 0.06 0.06 0.27 0.14 0.09 0.13 0.03 0.08 0.67 -0.07 0.14 0.64 0.12 0.06 3.82E-02 0.26 0.09 6.21E-03 0.06 0.08 0.47 0 0.13 0.98 -0.06 0.05 0.23 -0.08 0.07 0.22 -0.04 0.06 0.49 0.02 0.1 0.87 0.01 0.04 0.88 0.07 0.06 0.21 0.01 0.05 0.76 -0.09 0.08 0.3 -0.01 0.04 0.78 0.09 0.05 4.33E-02 -0.07 0.04 0.11 0.03 0.07 0.65

17 59687842 rs2378873. . 19279_NACA2 68705_BRIP1 T 0.45 -0.21 0.06 2.41E-04 -0.53 0.1 2.02E-08 -0.08 0.08 0.3 0.02 0.12 0.86 0.06 0.06 0.32 0.13 0.09 0.16 0.02 0.08 0.77 -0.05 0.14 0.71 0.11 0.06 0.06 0.25 0.09 8.33E-03 0.04 0.08 0.61 0.01 0.13 0.92 -0.05 0.05 0.27 -0.07 0.07 0.28 -0.04 0.06 0.48 0.03 0.1 0.79 0.01 0.04 0.84 0.08 0.06 0.17 0.01 0.05 0.81 -0.08 0.08 0.35 -0.01 0.04 0.79 0.1 0.05 3.81E-02 -0.07 0.04 0.09 0.04 0.07 0.54

17 59687975 rs17610627. . 19412_NACA2 68572_BRIP1 G 0.41 -0.2 0.06 8.58E-04 -0.53 0.1 7.91E-08 -0.06 0.08 0.46 0.02 0.13 0.86 0.02 0.06 0.71 0.08 0.1 0.42 -0.01 0.08 0.94 -0.07 0.15 0.66 0.1 0.06 0.11 0.22 0.1 2.85E-02 0.04 0.08 0.6 -0.01 0.14 0.92 -0.04 0.05 0.48 -0.04 0.07 0.62 -0.05 0.06 0.41 0.01 0.11 0.92 0.02 0.05 0.71 0.08 0.06 0.19 0.02 0.05 0.75 -0.1 0.09 0.27 -0.01 0.05 0.9 0.1 0.05 3.44E-02 -0.08 0.04 0.07 0.02 0.07 0.74

18 43925106 rs183464061. RNF165 78151_C18orf25,9704_C18orf23 131829_LOXHD1 T 0.01 1.39 0.26 9.90E-08 1 0.45 2.70E-02 1.53 0.33 3.42E-06 0.87 0.73 0.23 -0.18 0.27 0.51 -0.17 0.41 0.67 -0.27 0.34 0.44 1.06 0.83 0.2 -0.55 0.27 3.92E-02 -0.57 0.43 0.19 -0.76 0.35 2.95E-02 1.84 0.79 2.09E-02 0.4 0.22 0.08 0.58 0.34 0.09 0.22 0.26 0.4 0.68 0.54 0.21 0.07 0.21 0.75 0.04 0.27 0.88 0.1 0.19 0.61 -0.35 0.48 0.47 -0.04 0.21 0.86 -0.27 0.23 0.23 0.04 0.18 0.81 -0.19 0.39 0.63

18 43973338 rs62095724. RNF165 57936_C18orf23 83597_LOXHD1 T 0.14 0.08 0.08 0.33 0.03 0.15 0.83 0.03 0.11 0.78 0.3 0.16 0.07 -0.18 0.08 3.38E-02 -0.17 0.14 0.21 0.05 0.11 0.67 -0.92 0.17 1.79E-07 -0.13 0.08 0.1 -0.03 0.14 0.82 0.01 0.11 0.89 -0.7 0.17 5.23E-05 0.01 0.07 0.92 -0.05 0.1 0.6 0.06 0.09 0.52 -0.01 0.14 0.93 0.01 0.06 0.84 0.06 0.08 0.44 0.01 0.06 0.9 0.06 0.11 0.56 -0.02 0.06 0.78 0.04 0.07 0.61 0 0.06 0.98 -0.03 0.09 0.71

18 43984147 rs80011616. RNF165 68745_C18orf23 72788_LOXHD1 A 0.14 0.05 0.08 0.51 -0.02 0.15 0.9 0 0.11 0.97 0.32 0.16 0.05 -0.21 0.08 1.23E-02 -0.13 0.14 0.35 -0.02 0.11 0.87 -0.92 0.16 1.58E-07 -0.15 0.08 0.06 -0.01 0.14 0.93 -0.03 0.11 0.8 -0.7 0.17 4.96E-05 0.01 0.07 0.83 -0.05 0.1 0.6 0.05 0.09 0.53 -0.02 0.15 0.86 0.03 0.06 0.59 0.07 0.08 0.4 0.01 0.06 0.86 0.08 0.11 0.48 0.02 0.06 0.71 0.06 0.07 0.35 0.02 0.06 0.72 0 0.09 0.97

18 43988632 rs9951417. RNF165 73230_C18orf23 68303_LOXHD1 G 0.16 0.04 0.08 0.61 0 0.14 0.99 -0.05 0.1 0.62 0.3 0.16 0.05 -0.23 0.08 2.77E-03 0.01 0.13 0.94 -0.14 0.1 0.17 -0.87 0.16 5.25E-07 -0.17 0.08 2.54E-02 0.1 0.13 0.46 -0.12 0.1 0.26 -0.67 0.16 6.69E-05 -0.02 0.07 0.77 -0.03 0.1 0.76 0 0.08 0.99 0.01 0.13 0.94 0.03 0.06 0.67 0.05 0.08 0.51 0.02 0.06 0.74 0.07 0.1 0.52 0 0.06 0.97 0.02 0.07 0.79 0.04 0.06 0.52 -0.03 0.08 0.75

18 43990779 rs9947220. RNF165 75377_C18orf23 66156_LOXHD1 C 0.16 0.04 0.08 0.63 -0.01 0.14 0.97 -0.05 0.1 0.62 0.3 0.16 0.05 -0.23 0.08 2.77E-03 0.01 0.13 0.93 -0.14 0.1 0.17 -0.87 0.16 5.25E-07 -0.17 0.08 2.55E-02 0.1 0.13 0.46 -0.12 0.1 0.26 -0.67 0.16 6.69E-05 -0.02 0.07 0.79 -0.02 0.1 0.81 0 0.08 0.98 0.01 0.13 0.94 0.03 0.06 0.63 0.05 0.08 0.5 0.02 0.06 0.71 0.07 0.1 0.52 0 0.06 0.94 0.02 0.07 0.79 0.04 0.06 0.51 -0.03 0.08 0.75

18 43991111 rs7243484. RNF165 75709_C18orf23 65824_LOXHD1 G 0.16 0.04 0.08 0.62 -0.01 0.14 0.96 -0.05 0.1 0.65 0.3 0.16 0.06 -0.23 0.08 3.33E-03 0.01 0.13 0.93 -0.14 0.1 0.17 -0.85 0.16 9.67E-07 -0.17 0.08 2.80E-02 0.1 0.13 0.45 -0.12 0.1 0.25 -0.66 0.16 1.04E-04 -0.02 0.07 0.78 -0.02 0.1 0.82 0 0.08 0.99 0.01 0.13 0.95 0.03 0.06 0.66 0.05 0.08 0.5 0.02 0.06 0.7 0.06 0.1 0.55 0 0.06 0.96 0.02 0.07 0.79 0.04 0.06 0.51 -0.03 0.08 0.75

18 43991529 rs3911130. RNF165 76127_C18orf23 65406_LOXHD1 T 0.16 0.03 0.08 0.66 -0.01 0.14 0.95 -0.05 0.1 0.61 0.3 0.16 0.05 -0.22 0.08 3.84E-03 0.03 0.13 0.82 -0.14 0.1 0.17 -0.87 0.16 5.25E-07 -0.17 0.08 3.04E-02 0.11 0.13 0.41 -0.12 0.1 0.26 -0.67 0.16 6.69E-05 -0.02 0.07 0.77 -0.02 0.1 0.83 -0.01 0.08 0.94 0.01 0.13 0.94 0.03 0.06 0.66 0.06 0.08 0.48 0.02 0.06 0.71 0.07 0.1 0.52 0 0.06 0.97 0.02 0.07 0.73 0.04 0.06 0.51 -0.03 0.08 0.75

18 53642396 rs12956434. . 338819_RPL21P126 627657_TXNL1 A 0.39 -0.16 0.05 3.47E-03 -0.46 0.09 9.15E-07 0.02 0.07 0.82 -0.07 0.11 0.5 0.06 0.06 0.32 0.05 0.09 0.61 0.07 0.08 0.33 -0.14 0.13 0.26 0.04 0.06 0.5 0.05 0.09 0.63 0.06 0.08 0.44 -0.19 0.12 0.11 -0.02 0.05 0.66 -0.05 0.07 0.5 0.05 0.06 0.38 0.11 0.09 0.23 0.02 0.04 0.72 0.04 0.06 0.49 0.08 0.05 0.08 0.09 0.08 0.23 0.03 0.04 0.5 0.07 0.05 0.16 0.1 0.04 2.50E-02 0.08 0.06 0.23

19 35406060 rs62125664. . 141926_ZNF599 11747_ZNF30,41198_ZNF792,85186_GRAMD1A A 0.02 0.01 0.24 0.96 . . . -0.09 0.36 0.81 0.41 0.58 0.48 0.1 0.25 0.7 . . . 0.18 0.36 0.61 -0.28 0.67 0.68 0.17 0.25 0.5 . . . 0.17 0.37 0.65 0.5 0.64 0.44 . . . . . . 0.07 0.32 0.84 2.23 0.43 6.17E-07 0.28 0.2 0.16 . . . -0.06 0.22 0.79 0.34 0.36 0.36 0.39 0.2 4.90E-02 . . . -0.05 0.21 0.8 0.58 0.29 4.87E-02

19 39251880 rs112108866. . 30709_ACTN4,16766_CAPN12 9728_LGALS7,27970_LGALS7B,40431_LGALS4,54182_ECH1,75148_HNRNPLA 0.03 -0.22 0.18 0.22 -0.06 0.29 0.83 -0.37 0.23 0.12 -0.25 0.46 0.58 0.03 0.18 0.89 -0.16 0.26 0.55 0.29 0.24 0.23 -0.11 0.52 0.83 0.42 0.18 1.73E-02 0.24 0.27 0.38 0.71 0.24 2.81E-03 -0.13 0.5 0.79 0.1 0.15 0.5 0.17 0.21 0.41 0.04 0.19 0.84 0.09 0.36 0.8 -0.25 0.14 0.07 0.07 0.17 0.68 -0.69 0.14 4.01E-07 0.17 0.28 0.55 -0.09 0.14 0.53 0.07 0.14 0.63 -0.37 0.13 4.79E-03 0.12 0.22 0.57

19 45363820 rs138607350. PVRL2 59917_CBLC,39142_BCAM 30657_TOMM40,45219_APOE,54101_APOC1,66240_APOC1P1,81675_APOC4,81675_APOC4-APOC2,85419_APOC2,94022_CLPTM1G 0.03 -0.97 0.19 3.80E-07 -0.94 0.32 3.21E-03 -0.9 0.27 9.73E-04 -0.92 0.37 1.38E-02 0.48 0.2 1.64E-02 0.08 0.3 0.79 0.58 0.29 4.05E-02 0.41 0.43 0.34 0.57 0.2 3.91E-03 0.16 0.3 0.61 0.66 0.28 1.80E-02 0.47 0.42 0.26 -0.3 0.18 0.09 . . . -0.06 0.23 0.78 -0.56 0.29 0.05 -0.26 0.17 0.12 . . . -0.05 0.17 0.78 0.08 0.24 0.74 -0.36 0.17 2.80E-02 . . . -0.12 0.16 0.45 -0.04 0.2 0.82

19 45367972 rs3112439. PVRL2 64069_CBLC,43294_BCAM 26505_TOMM40,41067_APOE,49949_APOC1,62088_APOC1P1,77523_APOC4,77523_APOC4-APOC2,81267_APOC2,89870_CLPTM1G 0.16 -0.38 0.08 5.16E-07 -0.37 0.16 2.03E-02 -0.44 0.1 7.66E-06 -0.07 0.14 0.65 0.25 0.08 1.29E-03 0.06 0.15 0.69 0.27 0.1 7.75E-03 0.09 0.16 0.58 0.24 0.08 1.74E-03 0.03 0.15 0.86 0.33 0.1 1.17E-03 -0.01 0.16 0.93 -0.24 0.07 4.05E-04 -0.18 0.11 0.08 -0.14 0.08 0.09 -0.14 0.12 0.24 -0.25 0.06 5.84E-05 -0.06 0.09 0.53 -0.19 0.06 2.67E-03 -0.07 0.1 0.5 -0.21 0.06 5.61E-04 0.01 0.07 0.86 -0.18 0.06 1.69E-03 0.02 0.08 0.81

19 45382034 rs6859 U3 PVRL2 78131_CBLC,57356_BCAM 12443_TOMM40,27005_APOE,35887_APOC1,48026_APOC1P1,63461_APOC4,63461_APOC4-APOC2,67205_APOC2,75808_CLPTM1A 0.47 -0.26 0.05 7.26E-07 -0.21 0.1 3.08E-02 -0.26 0.07 2.23E-04 -0.01 0.12 0.94 0.16 0.05 2.45E-03 -0.08 0.09 0.35 0.24 0.07 7.95E-04 -0.06 0.14 0.64 0.19 0.05 3.62E-04 -0.05 0.09 0.61 0.26 0.07 2.30E-04 -0.02 0.13 0.87 -0.12 0.05 1.13E-02 0 0.07 0.96 -0.1 0.06 0.09 0.05 0.1 0.63 -0.06 0.04 0.16 0.08 0.05 0.14 0 0.04 0.92 -0.03 0.08 0.67 -0.09 0.04 3.98E-02 0.06 0.05 0.19 -0.02 0.04 0.65 -0.07 0.06 0.27

19 45387459 rs12972156. PVRL2 83556_CBLC,62781_BCAM 7018_TOMM40,21580_APOE,30462_APOC1,42601_APOC1P1,58036_APOC4,58036_APOC4-APOC2,61780_APOC2,70383_CLPTM1G 0.23 -0.66 0.06 4.10E-29 -0.69 0.13 2.77E-07 -0.59 0.08 3.41E-14 -0.5 0.11 2.56E-05 0.43 0.06 8.90E-12 0.16 0.13 0.22 0.44 0.08 6.93E-08 0.23 0.14 0.1 0.45 0.06 4.62E-13 0.23 0.13 0.08 0.46 0.08 1.26E-08 0.23 0.13 0.08 -0.38 0.05 2.30E-12 -0.02 0.1 0.83 -0.17 0.07 1.39E-02 -0.43 0.1 4.77E-05 -0.24 0.05 1.78E-06 0.12 0.08 0.16 -0.07 0.05 0.19 -0.01 0.09 0.95 -0.31 0.05 9.33E-10 0.05 0.07 0.45 -0.12 0.05 1.43E-02 -0.05 0.07 0.53

19 45387596 rs12972970. PVRL2 83693_CBLC,62918_BCAM 6881_TOMM40,21443_APOE,30325_APOC1,42464_APOC1P1,57899_APOC4,57899_APOC4-APOC2,61643_APOC2,70246_CLPTM1A 0.23 -0.66 0.06 4.23E-29 -0.69 0.13 2.76E-07 -0.59 0.08 3.49E-14 -0.5 0.11 2.56E-05 0.43 0.06 8.95E-12 0.16 0.13 0.22 0.44 0.08 6.99E-08 0.23 0.14 0.1 0.45 0.06 4.66E-13 0.23 0.13 0.08 0.46 0.08 1.28E-08 0.23 0.13 0.08 -0.38 0.05 2.28E-12 -0.02 0.1 0.84 -0.17 0.07 1.38E-02 -0.43 0.1 4.74E-05 -0.24 0.05 1.77E-06 0.12 0.08 0.16 -0.07 0.05 0.19 -0.01 0.09 0.95 -0.31 0.05 9.14E-10 0.05 0.07 0.44 -0.12 0.05 1.41E-02 -0.05 0.07 0.52

19 45388130 rs34342646. PVRL2 84227_CBLC,63452_BCAM 6347_TOMM40,20909_APOE,29791_APOC1,41930_APOC1P1,57365_APOC4,57365_APOC4-APOC2,61109_APOC2,69712_CLPTM1A 0.23 -0.66 0.06 4.72E-29 -0.69 0.13 2.70E-07 -0.59 0.08 3.83E-14 -0.5 0.11 2.54E-05 0.43 0.06 9.26E-12 0.16 0.13 0.21 0.43 0.08 7.37E-08 0.23 0.14 0.1 0.45 0.06 4.84E-13 0.23 0.13 0.08 0.46 0.08 1.37E-08 0.23 0.13 0.08 -0.38 0.05 2.16E-12 -0.02 0.1 0.85 -0.17 0.07 1.36E-02 -0.43 0.1 4.63E-05 -0.24 0.05 1.75E-06 0.12 0.08 0.16 -0.07 0.05 0.19 -0.01 0.09 0.95 -0.31 0.05 8.52E-10 0.05 0.07 0.44 -0.12 0.05 1.37E-02 -0.05 0.07 0.52

19 45388500 rs283811 . PVRL2 84597_CBLC,63822_BCAM 5977_TOMM40,20539_APOE,29421_APOC1,41560_APOC1P1,56995_APOC4,56995_APOC4-APOC2,60739_APOC2,69342_CLPTM1G 0.31 -0.63 0.06 1.42E-30 -0.48 0.12 7.42E-05 -0.63 0.07 6.09E-17 -0.51 0.1 8.28E-07 0.42 0.06 2.38E-12 0.16 0.11 0.15 0.47 0.08 1.64E-09 0.17 0.13 0.17 0.42 0.06 6.01E-13 0.26 0.12 2.70E-02 0.46 0.08 1.07E-08 0.2 0.12 0.1 -0.32 0.05 2.31E-09 0.03 0.09 0.71 -0.15 0.07 2.30E-02 -0.39 0.1 1.04E-04 -0.21 0.05 1.59E-05 0.07 0.07 0.37 -0.05 0.05 0.32 -0.02 0.08 0.8 -0.26 0.05 8.19E-08 0.05 0.06 0.39 -0.08 0.05 0.1 -0.08 0.07 0.23

19 45388568 rs283812 . PVRL2 84665_CBLC,63890_BCAM 5909_TOMM40,20471_APOE,29353_APOC1,41492_APOC1P1,56927_APOC4,56927_APOC4-APOC2,60671_APOC2,69274_CLPTM1C 0.29 -0.66 0.06 4.28E-32 -0.57 0.13 1.24E-05 -0.62 0.08 2.51E-16 -0.55 0.1 3.48E-07 0.45 0.06 7.34E-14 0.21 0.12 0.08 0.48 0.08 1.34E-09 0.21 0.13 0.12 0.44 0.06 2.19E-13 0.28 0.13 2.44E-02 0.45 0.08 1.79E-08 0.21 0.12 0.09 -0.33 0.05 7.31E-10 0.05 0.09 0.57 -0.15 0.07 2.07E-02 -0.39 0.1 1.01E-04 -0.25 0.05 4.08E-07 0.04 0.08 0.57 -0.07 0.05 0.17 -0.01 0.08 0.89 -0.31 0.05 1.30E-10 0.02 0.06 0.77 -0.12 0.05 1.22E-02 -0.09 0.07 0.18

19 45390333 rs283815 . PVRL2 86430_CBLC,65655_BCAM 4144_TOMM40,18706_APOE,27588_APOC1,39727_APOC1P1,55162_APOC4,55162_APOC4-APOC2,58906_APOC2,67509_CLPTM1G 0.32 -0.62 0.05 1.32E-31 -0.48 0.12 5.49E-05 -0.61 0.07 2.10E-17 -0.52 0.1 5.98E-07 0.43 0.06 7.19E-14 0.19 0.11 0.08 0.47 0.07 2.97E-10 0.18 0.13 0.15 0.43 0.06 4.75E-14 0.27 0.11 1.98E-02 0.46 0.08 2.20E-09 0.19 0.12 0.11 -0.33 0.05 7.29E-11 0.04 0.09 0.63 -0.17 0.06 8.13E-03 -0.39 0.1 8.16E-05 -0.23 0.05 1.69E-06 0.06 0.07 0.4 -0.06 0.05 0.18 0.01 0.08 0.92 -0.29 0.05 7.99E-10 0.04 0.06 0.46 -0.1 0.04 1.96E-02 -0.08 0.07 0.23

19 45392254 rs6857 U3 PVRL2 88351_CBLC,67576_BCAM 2223_TOMM40,16785_APOE,25667_APOC1,37806_APOC1P1,53241_APOC4,53241_APOC4-APOC2,56985_APOC2,65588_CLPTM1T 0.26 -0.72 0.06 6.44E-39 -0.73 0.13 5.74E-09 -0.66 0.07 5.88E-19 -0.55 0.1 7.30E-07 0.48 0.06 1.41E-15 0.19 0.12 0.12 0.51 0.08 1.03E-10 0.25 0.13 0.06 0.47 0.06 2.50E-15 0.32 0.13 1.17E-02 0.47 0.08 3.81E-09 0.24 0.13 0.06 -0.38 0.05 4.51E-13 -0.05 0.1 0.63 -0.18 0.07 8.12E-03 -0.4 0.1 6.72E-05 -0.27 0.05 3.55E-08 0.01 0.08 0.85 -0.07 0.05 0.16 -0.01 0.08 0.94 -0.32 0.05 8.29E-11 -0.01 0.07 0.84 -0.09 0.05 0.06 -0.06 0.07 0.34

19 45394336 rs71352238R5 . 90433_CBLC,69658_BCAM,1851_PVRL2 141_TOMM40,14703_APOE,23585_APOC1,35724_APOC1P1,51159_APOC4,51159_APOC4-APOC2,54903_APOC2,63506_CLPTM1C 0.23 -0.64 0.06 2.99E-28 -0.68 0.13 2.78E-07 -0.56 0.08 1.81E-13 -0.5 0.11 2.32E-05 0.41 0.06 5.12E-11 0.14 0.13 0.28 0.41 0.08 2.33E-07 0.22 0.14 0.12 0.43 0.06 1.89E-12 0.22 0.13 0.1 0.44 0.08 3.85E-08 0.23 0.13 0.09 -0.39 0.05 5.04E-13 -0.03 0.1 0.78 -0.18 0.07 7.77E-03 -0.42 0.1 5.57E-05 -0.24 0.05 1.75E-06 0.11 0.08 0.16 -0.07 0.05 0.19 0.01 0.09 0.94 -0.31 0.05 4.70E-10 0.06 0.07 0.41 -0.12 0.05 9.14E-03 -0.04 0.07 0.53

19 45394969 rs184017 . TOMM40 91066_CBLC,70291_BCAM,2484_PVRL2 14070_APOE,22952_APOC1,35091_APOC1P1,50526_APOC4,50526_APOC4-APOC2,54270_APOC2,62873_CLPTM1G 0.32 -0.63 0.05 1.01E-32 -0.48 0.12 4.98E-05 -0.62 0.07 2.04E-18 -0.51 0.1 6.08E-07 0.43 0.06 1.02E-13 0.19 0.11 0.08 0.47 0.07 5.64E-10 0.18 0.13 0.15 0.43 0.06 4.72E-14 0.27 0.11 1.74E-02 0.45 0.08 2.81E-09 0.19 0.12 0.11 -0.33 0.05 4.69E-11 0.04 0.09 0.66 -0.17 0.06 6.78E-03 -0.38 0.09 8.69E-05 -0.22 0.05 1.86E-06 0.06 0.07 0.43 -0.06 0.05 0.22 0.01 0.08 0.93 -0.29 0.05 8.00E-10 0.04 0.06 0.51 -0.1 0.04 2.88E-02 -0.08 0.06 0.23

19 45395266 rs157580 . TOMM40 91363_CBLC,70588_BCAM,2781_PVRL2 13773_APOE,22655_APOC1,34794_APOC1P1,50229_APOC4,50229_APOC4-APOC2,53973_APOC2,62576_CLPTM1G 0.34 0.39 0.05 7.30E-13 0.17 0.1 0.07 0.45 0.07 5.77E-10 0.27 0.12 2.79E-02 -0.28 0.06 5.73E-07 -0.09 0.09 0.33 -0.31 0.08 3.69E-05 -0.18 0.14 0.2 -0.31 0.06 2.87E-08 -0.08 0.09 0.37 -0.38 0.07 3.35E-07 -0.11 0.14 0.43 0.22 0.05 9.43E-06 0.02 0.07 0.73 0.1 0.06 0.13 0.33 0.11 3.77E-03 0.2 0.05 1.11E-05 0.06 0.06 0.27 0.05 0.05 0.32 0.12 0.09 0.18 0.23 0.05 3.46E-07 0.06 0.05 0.19 0.08 0.04 0.08 0.09 0.07 0.19

19 45395619 rs2075650. TOMM40 91716_CBLC,70941_BCAM,3134_PVRL2 13420_APOE,22302_APOC1,34441_APOC1P1,49876_APOC4,49876_APOC4-APOC2,53620_APOC2,62223_CLPTM1G 0.23 -0.64 0.06 2.38E-28 -0.68 0.13 2.73E-07 -0.56 0.08 1.65E-13 -0.5 0.11 2.28E-05 0.41 0.06 3.59E-11 0.14 0.13 0.27 0.42 0.08 1.90E-07 0.22 0.14 0.12 0.43 0.06 1.72E-12 0.22 0.13 0.09 0.44 0.08 4.28E-08 0.23 0.13 0.09 -0.38 0.05 6.37E-13 -0.03 0.1 0.8 -0.17 0.07 9.06E-03 -0.42 0.1 5.67E-05 -0.24 0.05 1.96E-06 0.12 0.08 0.16 -0.06 0.05 0.2 0.01 0.09 0.88 -0.31 0.05 3.37E-10 0.05 0.07 0.45 -0.12 0.05 8.74E-03 -0.04 0.07 0.54

19 45395714 rs157581 SYN TOMM40 91811_CBLC,71036_BCAM,3229_PVRL2 13325_APOE,22207_APOC1,34346_APOC1P1,49781_APOC4,49781_APOC4-APOC2,53525_APOC2,62128_CLPTM1C 0.32 -0.63 0.05 6.30E-33 -0.47 0.12 6.32E-05 -0.63 0.07 1.04E-18 -0.51 0.1 6.08E-07 0.43 0.06 1.05E-13 0.19 0.11 0.08 0.46 0.07 5.97E-10 0.18 0.13 0.15 0.42 0.06 6.26E-14 0.27 0.11 1.67E-02 0.45 0.08 4.07E-09 0.19 0.12 0.11 -0.33 0.05 3.20E-11 0.04 0.09 0.66 -0.18 0.06 5.57E-03 -0.38 0.09 9.19E-05 -0.22 0.05 1.71E-06 0.06 0.07 0.42 -0.06 0.05 0.21 0.01 0.08 0.9 -0.29 0.05 5.83E-10 0.04 0.06 0.5 -0.1 0.04 2.34E-02 -0.07 0.06 0.26

19 45395844 rs34095326. TOMM40 91941_CBLC,71166_BCAM,3359_PVRL2 13195_APOE,22077_APOC1,34216_APOC1P1,49651_APOC4,49651_APOC4-APOC2,53395_APOC2,61998_CLPTM1A 0.18 -0.54 0.07 1.79E-15 -0.66 0.15 8.97E-06 -0.41 0.09 8.74E-06 -0.45 0.12 3.99E-04 0.37 0.07 1.90E-07 0.08 0.14 0.56 0.41 0.09 6.51E-06 0.12 0.15 0.44 0.39 0.07 2.56E-08 0.22 0.14 0.12 0.39 0.09 3.50E-05 0.21 0.14 0.15 -0.27 0.06 1.33E-05 0.07 0.11 0.51 -0.09 0.08 0.22 -0.26 0.11 1.96E-02 -0.2 0.06 4.05E-04 0.13 0.09 0.16 -0.04 0.06 0.51 -0.04 0.09 0.68 -0.26 0.06 3.16E-06 0.03 0.08 0.69 -0.07 0.05 0.17 -0.07 0.08 0.36

19 45395909 rs34404554. TOMM40 92006_CBLC,71231_BCAM,3424_PVRL2 13130_APOE,22012_APOC1,34151_APOC1P1,49586_APOC4,49586_APOC4-APOC2,53330_APOC2,61933_CLPTM1G 0.23 -0.64 0.06 2.28E-28 -0.68 0.13 2.61E-07 -0.56 0.08 1.62E-13 -0.5 0.11 2.30E-05 0.41 0.06 3.55E-11 0.14 0.13 0.27 0.42 0.08 1.86E-07 0.22 0.14 0.12 0.43 0.06 1.69E-12 0.22 0.13 0.09 0.44 0.08 4.18E-08 0.23 0.13 0.09 -0.39 0.05 6.36E-13 -0.03 0.1 0.8 -0.17 0.07 8.77E-03 -0.42 0.1 5.18E-05 -0.24 0.05 1.85E-06 0.12 0.08 0.16 -0.06 0.05 0.2 0.01 0.09 0.94 -0.31 0.05 3.31E-10 0.05 0.07 0.45 -0.12 0.05 8.49E-03 -0.04 0.07 0.52

19 45396144 rs11556505SYN TOMM40 92241_CBLC,71466_BCAM,3659_PVRL2 12895_APOE,21777_APOC1,33916_APOC1P1,49351_APOC4,49351_APOC4-APOC2,53095_APOC2,61698_CLPTM1T 0.23 -0.64 0.06 2.28E-28 -0.68 0.13 2.61E-07 -0.56 0.08 1.61E-13 -0.5 0.11 2.30E-05 0.41 0.06 3.54E-11 0.14 0.13 0.27 0.42 0.08 1.85E-07 0.22 0.14 0.12 0.43 0.06 1.68E-12 0.22 0.13 0.09 0.44 0.08 4.15E-08 0.23 0.13 0.09 -0.39 0.05 5.40E-13 -0.03 0.1 0.8 -0.17 0.07 8.60E-03 -0.42 0.1 4.94E-05 -0.24 0.05 1.96E-06 0.12 0.08 0.15 -0.06 0.05 0.2 0.01 0.09 0.88 -0.32 0.05 3.06E-10 0.05 0.07 0.45 -0.12 0.05 8.31E-03 -0.04 0.07 0.53

19 45396219 rs157582 . TOMM40 92316_CBLC,71541_BCAM,3734_PVRL2 12820_APOE,21702_APOC1,33841_APOC1P1,49276_APOC4,49276_APOC4-APOC2,53020_APOC2,61623_CLPTM1T 0.32 -0.63 0.05 1.37E-32 -0.47 0.12 7.94E-05 -0.62 0.07 1.45E-18 -0.51 0.1 5.90E-07 0.43 0.06 9.95E-14 0.2 0.11 0.06 0.46 0.07 7.09E-10 0.18 0.13 0.15 0.42 0.06 5.89E-14 0.28 0.11 1.45E-02 0.45 0.08 4.22E-09 0.19 0.12 0.11 -0.33 0.05 4.07E-11 0.04 0.09 0.63 -0.18 0.06 5.70E-03 -0.39 0.09 7.68E-05 -0.23 0.05 1.48E-06 0.05 0.07 0.45 -0.06 0.05 0.2 0.01 0.08 0.94 -0.29 0.05 5.86E-10 0.04 0.06 0.5 -0.1 0.04 2.21E-02 -0.08 0.06 0.22

19 45396665 rs59007384. TOMM40 92762_CBLC,71987_BCAM,4180_PVRL2 12374_APOE,21256_APOC1,33395_APOC1P1,48830_APOC4,48830_APOC4-APOC2,52574_APOC2,61177_CLPTM1T 0.31 -0.63 0.05 2.46E-31 -0.5 0.12 2.71E-05 -0.6 0.07 3.84E-17 -0.53 0.1 3.52E-07 0.44 0.06 3.55E-14 0.19 0.11 0.08 0.49 0.07 5.94E-11 0.19 0.13 0.15 0.42 0.06 2.54E-13 0.28 0.11 1.45E-02 0.45 0.08 4.48E-09 0.17 0.12 0.17 -0.32 0.05 4.40E-10 0.02 0.09 0.82 -0.15 0.06 2.36E-02 -0.4 0.1 5.79E-05 -0.21 0.05 6.45E-06 0.06 0.07 0.37 -0.05 0.05 0.3 0 0.08 0.99 -0.28 0.05 2.39E-09 0.05 0.06 0.39 -0.1 0.04 2.78E-02 -0.09 0.07 0.15

19 45396973 rs77301115. TOMM40 93070_CBLC,72295_BCAM,4488_PVRL2 12066_APOE,20948_APOC1,33087_APOC1P1,48522_APOC4,48522_APOC4-APOC2,52266_APOC2,60869_CLPTM1A 0.04 -0.7 0.14 5.21E-07 -0.89 0.35 1.15E-02 -0.63 0.19 7.13E-04 -0.36 0.22 0.11 0.54 0.15 1.90E-04 0.53 0.34 0.12 0.49 0.19 9.87E-03 0.22 0.26 0.39 0.4 0.14 4.43E-03 0.81 0.32 1.17E-02 0.24 0.19 0.21 0.2 0.25 0.43 -0.22 0.13 0.1 -0.15 0.24 0.52 -0.12 0.15 0.43 -0.16 0.28 0.57 -0.3 0.12 1.03E-02 -0.49 0.19 8.55E-03 -0.04 0.11 0.75 -0.09 0.19 0.65 -0.23 0.12 0.05 -0.34 0.16 3.44E-02 0.1 0.11 0.36 -0.16 0.15 0.3

19 45397307 rs112849259NSM_SYNTOMM40 93404_CBLC,72629_BCAM,4822_PVRL2 11732_APOE,20614_APOC1,32753_APOC1P1,48188_APOC4,48188_APOC4-APOC2,51932_APOC2,60535_CLPTM1T 0.04 -0.7 0.14 6.50E-07 -0.89 0.35 1.13E-02 -0.64 0.19 7.03E-04 -0.35 0.22 0.12 0.55 0.15 1.86E-04 0.51 0.34 0.13 0.5 0.19 9.25E-03 0.24 0.26 0.36 0.41 0.14 3.85E-03 0.8 0.32 1.34E-02 0.26 0.19 0.18 0.21 0.25 0.41 -0.22 0.13 0.1 -0.15 0.24 0.52 -0.15 0.15 0.34 -0.13 0.28 0.64 -0.31 0.12 9.47E-03 -0.49 0.19 8.66E-03 -0.05 0.11 0.65 -0.11 0.19 0.55 -0.23 0.12 0.05 -0.34 0.16 3.33E-02 0.08 0.11 0.47 -0.15 0.15 0.35

19 45397952 rs116881820. TOMM40 94049_CBLC,73274_BCAM,5467_PVRL2 11087_APOE,19969_APOC1,32108_APOC1P1,47543_APOC4,47543_APOC4-APOC2,51287_APOC2,59890_CLPTM1C 0.05 -0.66 0.13 6.76E-07 -0.91 0.29 1.89E-03 -0.62 0.18 5.75E-04 -0.26 0.22 0.23 0.41 0.14 3.18E-03 0.18 0.28 0.53 0.42 0.18 2.05E-02 0.15 0.25 0.55 0.31 0.13 2.02E-02 0.49 0.27 0.07 0.19 0.18 0.3 0.17 0.24 0.5 -0.11 0.13 0.39 0.06 0.21 0.78 -0.14 0.15 0.37 -0.02 0.27 0.93 -0.23 0.11 4.61E-02 -0.32 0.17 0.06 -0.04 0.11 0.74 -0.14 0.19 0.44 -0.13 0.11 0.25 -0.2 0.15 0.16 0.09 0.1 0.39 -0.12 0.15 0.43

19 45398633 rs11668327. TOMM40 94730_CBLC,73955_BCAM,6148_PVRL2 10406_APOE,19288_APOC1,31427_APOC1P1,46862_APOC4,46862_APOC4-APOC2,50606_APOC2,59209_CLPTM1C 0.16 0.37 0.08 1.52E-06 0.07 0.14 0.6 0.44 0.1 2.22E-05 0.26 0.18 0.16 -0.29 0.08 3.38E-04 -0.05 0.13 0.69 -0.3 0.11 4.72E-03 -0.18 0.21 0.4 -0.27 0.08 8.11E-04 0.02 0.13 0.9 -0.33 0.11 2.16E-03 -0.07 0.2 0.73 0.35 0.07 3.29E-06 0 0.1 0.99 0.28 0.09 2.73E-03 0.4 0.19 3.85E-02 0.31 0.07 4.11E-06 0.16 0.08 4.35E-02 0.12 0.07 0.07 0.09 0.15 0.56 0.37 0.07 2.23E-08 0.19 0.07 4.65E-03 0.19 0.06 2.39E-03 0.12 0.12 0.3

19 45398785 rs79398853. TOMM40 94882_CBLC,74107_BCAM,6300_PVRL2 10254_APOE,19136_APOC1,31275_APOC1P1,46710_APOC4,46710_APOC4-APOC2,50454_APOC2,59057_CLPTM1T 0.04 -0.7 0.14 4.91E-07 -0.88 0.34 1.09E-02 -0.65 0.19 5.49E-04 -0.35 0.22 0.12 0.54 0.15 2.10E-04 0.45 0.33 0.17 0.5 0.19 8.56E-03 0.24 0.26 0.37 0.4 0.14 4.56E-03 0.72 0.32 2.38E-02 0.26 0.19 0.18 0.21 0.25 0.41 -0.21 0.13 0.11 -0.16 0.24 0.51 -0.14 0.15 0.36 -0.13 0.28 0.64 -0.3 0.12 1.01E-02 -0.48 0.19 9.07E-03 -0.05 0.11 0.65 -0.11 0.19 0.55 -0.22 0.12 0.06 -0.34 0.16 2.98E-02 0.08 0.11 0.46 -0.15 0.15 0.35

19 45399344 rs75687619. TOMM40 95441_CBLC,74666_BCAM,6859_PVRL2 9695_APOE,18577_APOC1,30716_APOC1P1,46151_APOC4,46151_APOC4-APOC2,49895_APOC2,58498_CLPTM1T 0.04 -0.71 0.14 3.81E-07 -0.87 0.34 1.09E-02 -0.65 0.19 5.07E-04 -0.36 0.22 0.11 0.53 0.14 2.68E-04 0.43 0.33 0.19 0.5 0.19 8.92E-03 0.2 0.26 0.44 0.4 0.14 4.69E-03 0.69 0.32 2.91E-02 0.26 0.19 0.18 0.2 0.25 0.42 -0.22 0.13 0.1 -0.16 0.24 0.51 -0.14 0.15 0.36 -0.14 0.28 0.61 -0.31 0.12 8.99E-03 -0.48 0.18 9.28E-03 -0.05 0.11 0.69 -0.13 0.19 0.5 -0.23 0.12 4.90E-02 -0.35 0.16 2.84E-02 0.08 0.11 0.45 -0.15 0.15 0.31

19 45399896 rs76366838. TOMM40 95993_CBLC,75218_BCAM,7411_PVRL2 9143_APOE,18025_APOC1,30164_APOC1P1,45599_APOC4,45599_APOC4-APOC2,49343_APOC2,57946_CLPTM1A 0.04 -0.7 0.14 4.11E-07 -0.86 0.34 1.09E-02 -0.66 0.19 4.61E-04 -0.35 0.22 0.12 0.53 0.15 2.33E-04 0.41 0.33 0.21 0.5 0.19 8.29E-03 0.23 0.26 0.37 0.4 0.14 5.17E-03 0.66 0.31 3.55E-02 0.26 0.19 0.18 0.21 0.25 0.41 -0.2 0.13 0.13 -0.16 0.24 0.51 -0.13 0.15 0.39 -0.13 0.28 0.64 -0.3 0.12 1.06E-02 -0.48 0.18 9.52E-03 -0.05 0.11 0.66 -0.11 0.19 0.55 -0.22 0.12 0.06 -0.35 0.16 2.73E-02 0.08 0.11 0.44 -0.14 0.15 0.35

19 45400725 rs114536010. TOMM40 96822_CBLC,76047_BCAM,8240_PVRL2 8314_APOE,17196_APOC1,29335_APOC1P1,44770_APOC4,44770_APOC4-APOC2,48514_APOC2,57117_CLPTM1T 0.04 -0.7 0.14 3.74E-07 -0.85 0.33 1.12E-02 -0.66 0.19 4.14E-04 -0.35 0.22 0.12 0.53 0.14 2.51E-04 0.37 0.32 0.24 0.5 0.19 7.96E-03 0.23 0.26 0.37 0.39 0.14 5.77E-03 0.61 0.31 4.74E-02 0.26 0.19 0.18 0.21 0.25 0.41 -0.2 0.13 0.13 -0.16 0.23 0.51 -0.13 0.15 0.39 -0.13 0.28 0.64 -0.3 0.12 1.09E-02 -0.47 0.18 1.00E-02 -0.05 0.11 0.65 -0.12 0.19 0.55 -0.22 0.12 0.06 -0.35 0.16 2.60E-02 0.08 0.11 0.44 -0.14 0.15 0.35

19 45403216 rs115881343. TOMM40 99313_CBLC,78538_BCAM,10731_PVRL2 5823_APOE,14705_APOC1,26844_APOC1P1,42279_APOC4,42279_APOC4-APOC2,46023_APOC2,54626_CLPTM1T 0.04 -0.69 0.14 4.41E-07 -0.83 0.33 1.16E-02 -0.65 0.19 5.10E-04 -0.32 0.22 0.15 0.54 0.14 1.46E-04 0.34 0.31 0.29 0.49 0.19 8.80E-03 0.29 0.25 0.25 0.4 0.14 4.51E-03 0.56 0.3 0.06 0.25 0.19 0.19 0.24 0.24 0.33 -0.2 0.13 0.14 -0.16 0.23 0.5 -0.13 0.15 0.39 -0.13 0.28 0.65 -0.29 0.12 1.33E-02 -0.46 0.18 1.06E-02 -0.05 0.11 0.67 -0.12 0.19 0.55 -0.22 0.12 0.06 -0.35 0.15 2.44E-02 0.08 0.11 0.45 -0.14 0.15 0.35

19 45404431 rs741780 . TOMM40 79753_BCAM,11946_PVRL2 4608_APOE,13490_APOC1,25629_APOC1P1,41064_APOC4,41064_APOC4-APOC2,44808_APOC2,53411_CLPTM1C 0.38 0.27 0.06 7.50E-07 0.27 0.1 8.72E-03 0.17 0.07 2.25E-02 0.38 0.12 1.54E-03 -0.17 0.06 3.13E-03 -0.1 0.09 0.29 -0.13 0.08 0.08 -0.13 0.14 0.37 -0.12 0.06 2.86E-02 -0.16 0.1 0.1 -0.04 0.08 0.61 -0.16 0.14 0.25 0.17 0.05 6.84E-04 0.01 0.08 0.87 0.09 0.06 0.13 0.25 0.11 2.23E-02 0.08 0.05 0.1 -0.08 0.06 0.21 0.05 0.05 0.3 -0.11 0.09 0.19 0.09 0.05 0.06 -0.08 0.05 0.11 0.04 0.04 0.4 -0.01 0.07 0.93

19 45404691 rs405697 SYN TOMM40 80013_BCAM,12206_PVRL2 4348_APOE,13230_APOC1,25369_APOC1P1,40804_APOC4,40804_APOC4-APOC2,44548_APOC2,53151_CLPTM1A 0.24 0.31 0.06 4.50E-07 0.1 0.1 0.34 0.4 0.08 2.70E-06 0.32 0.15 4.27E-02 -0.2 0.06 1.63E-03 0.01 0.09 0.94 -0.27 0.09 2.15E-03 -0.21 0.18 0.24 -0.25 0.06 1.03E-04 0.01 0.1 0.91 -0.35 0.09 5.80E-05 -0.19 0.17 0.28 0.12 0.06 4.03E-02 0.02 0.08 0.81 0 0.07 0.98 0.21 0.13 0.11 0.11 0.05 3.27E-02 -0.03 0.06 0.6 -0.01 0.05 0.86 0.18 0.11 0.09 0.13 0.05 1.51E-02 -0.03 0.05 0.59 0 0.05 0.95 0.1 0.08 0.25

19 45404857 rs112019714R3 TOMM40 80179_BCAM,12372_PVRL2 4182_APOE,13064_APOC1,25203_APOC1P1,40638_APOC4,40638_APOC4-APOC2,44382_APOC2,52985_CLPTM1,99850_RELBC 0.04 -0.69 0.14 4.46E-07 -0.83 0.33 1.15E-02 -0.65 0.19 5.09E-04 -0.31 0.22 0.16 0.54 0.14 1.34E-04 0.33 0.31 0.29 0.49 0.19 8.84E-03 0.3 0.25 0.24 0.4 0.14 4.34E-03 0.56 0.3 0.07 0.25 0.19 0.19 0.24 0.24 0.32 -0.2 0.13 0.14 -0.16 0.23 0.5 -0.13 0.15 0.4 -0.13 0.28 0.65 -0.29 0.12 1.34E-02 -0.46 0.18 1.06E-02 -0.05 0.11 0.67 -0.12 0.19 0.55 -0.22 0.12 0.06 -0.35 0.15 2.43E-02 0.08 0.11 0.45 -0.14 0.15 0.36

19 45406673 rs10119 U3 TOMM40 81995_BCAM,14188_PVRL2 2366_APOE,11248_APOC1,23387_APOC1P1,38822_APOC4,38822_APOC4-APOC2,42566_APOC2,51169_CLPTM1,98034_RELBA 0.38 -0.54 0.05 4.68E-24 -0.44 0.11 3.03E-05 -0.48 0.07 5.39E-11 -0.54 0.11 1.48E-06 0.34 0.06 6.03E-09 0.11 0.1 0.27 0.35 0.08 6.13E-06 0.22 0.14 0.12 0.32 0.06 1.40E-08 0.17 0.1 0.1 0.31 0.08 7.32E-05 0.24 0.13 0.07 -0.28 0.05 4.92E-08 -0.04 0.08 0.64 -0.11 0.06 0.09 -0.35 0.1 7.56E-04 -0.16 0.05 6.52E-04 0.13 0.07 4.57E-02 -0.03 0.05 0.47 0.02 0.09 0.8 -0.19 0.05 4.09E-05 0.12 0.05 2.62E-02 -0.03 0.04 0.45 -0.06 0.07 0.34

19 45407788 rs7259620R5 . 83110_BCAM,15303_PVRL2,842_TOMM40 1251_APOE,10133_APOC1,22272_APOC1P1,37707_APOC4,37707_APOC4-APOC2,41451_APOC2,50054_CLPTM1,96919_RELBA 0.38 0.27 0.06 8.99E-07 0.29 0.1 3.61E-03 0.15 0.08 4.59E-02 0.4 0.12 9.12E-04 -0.16 0.06 4.26E-03 -0.1 0.09 0.27 -0.13 0.08 0.08 -0.09 0.14 0.53 -0.12 0.06 3.83E-02 -0.15 0.1 0.11 -0.04 0.08 0.64 -0.13 0.13 0.33 0.17 0.05 8.91E-04 0.02 0.08 0.83 0.09 0.06 0.15 0.25 0.11 2.39E-02 0.07 0.05 0.14 -0.06 0.06 0.29 0.04 0.05 0.42 -0.13 0.08 0.11 0.09 0.05 0.06 -0.08 0.05 0.14 0.03 0.04 0.44 0.02 0.07 0.79

19 45408564 rs1799820R5 . 83886_BCAM,16079_PVRL2,1618_TOMM40 475_APOE,9357_APOC1,21496_APOC1P1,36931_APOC4,36931_APOC4-APOC2,40675_APOC2,49278_CLPTM1,96143_RELBT 0.16 0.31 0.08 1.34E-04 0.02 0.15 0.89 0.39 0.11 3.15E-04 0.15 0.19 0.44 -0.25 0.08 3.25E-03 -0.06 0.13 0.63 -0.22 0.11 4.87E-02 -0.27 0.22 0.21 -0.19 0.08 2.16E-02 0.04 0.14 0.75 -0.21 0.11 0.06 -0.13 0.21 0.55 0.35 0.08 6.14E-06 0.04 0.11 0.74 0.32 0.1 1.08E-03 0.51 0.18 6.59E-03 0.27 0.07 7.83E-05 0.17 0.08 4.06E-02 0.14 0.07 3.69E-02 -0.08 0.15 0.59 0.35 0.07 5.17E-07 0.17 0.07 1.14E-02 0.23 0.06 4.65E-04 0.07 0.12 0.58

19 45409167 rs440446 NSM APOE 84489_BCAM,16682_PVRL2,2221_TOMM40 8754_APOC1,20893_APOC1P1,36328_APOC4,36328_APOC4-APOC2,40072_APOC2,48675_CLPTM1,95540_RELBC 0.33 0.34 0.05 5.94E-10 0.06 0.1 0.56 0.45 0.07 1.46E-09 0.2 0.13 0.12 -0.24 0.06 3.35E-05 0.05 0.09 0.6 -0.28 0.08 3.41E-04 -0.24 0.15 0.1 -0.23 0.06 4.08E-05 0.1 0.09 0.29 -0.34 0.08 1.06E-05 -0.1 0.14 0.47 0.23 0.05 4.02E-06 -0.01 0.07 0.86 0.16 0.07 2.03E-02 0.32 0.12 8.21E-03 0.22 0.05 1.24E-06 0.07 0.06 0.25 0.04 0.05 0.39 0.18 0.09 0.06 0.27 0.05 5.67E-09 0.1 0.05 2.87E-02 0.07 0.05 0.11 0.13 0.07 0.08

19 45410002 rs769449 . APOE 85324_BCAM,17517_PVRL2,3056_TOMM40 7919_APOC1,20058_APOC1P1,35493_APOC4,35493_APOC4-APOC2,39237_APOC2,47840_CLPTM1,94705_RELBA 0.21 -0.73 0.06 5.08E-36 -0.81 0.15 3.46E-08 -0.66 0.08 8.15E-18 -0.52 0.11 1.02E-05 0.48 0.06 4.09E-14 0.15 0.14 0.28 0.48 0.08 3.04E-09 0.24 0.14 0.1 0.47 0.06 6.17E-14 0.16 0.15 0.29 0.5 0.08 1.39E-09 0.2 0.13 0.14 -0.47 0.05 2.04E-18 -0.04 0.11 0.74 -0.23 0.07 5.84E-04 -0.47 0.1 4.06E-06 -0.34 0.05 6.29E-11 0.08 0.09 0.38 -0.12 0.05 2.25E-02 0.01 0.09 0.9 -0.42 0.05 1.53E-16 0.02 0.08 0.83 -0.18 0.05 1.26E-04 -0.07 0.07 0.35

19 45411941 rs429358 NSM APOE 87263_BCAM,19456_PVRL2,4995_TOMM40 5980_APOC1,18119_APOC1P1,33554_APOC4,33554_APOC4-APOC2,37298_APOC2,45901_CLPTM1,92766_RELBC 0.25 -0.8 0.05 1.18E-51 -0.84 0.13 9.43E-11 -0.77 0.07 5.61E-27 -0.53 0.1 1.06E-06 0.55 0.06 9.73E-21 0.23 0.13 0.07 0.57 0.08 1.43E-13 0.28 0.13 3.38E-02 0.51 0.06 2.95E-18 0.26 0.13 4.83E-02 0.53 0.08 2.11E-11 0.24 0.12 0.06 -0.47 0.05 1.64E-19 -0.05 0.1 0.61 -0.25 0.07 1.81E-04 -0.43 0.09 7.64E-06 -0.36 0.05 1.71E-13 -0.02 0.08 0.78 -0.12 0.05 1.67E-02 -0.01 0.08 0.94 -0.42 0.05 1.91E-18 -0.05 0.07 0.45 -0.15 0.05 9.67E-04 -0.08 0.07 0.2

19 45412955 rs1081105R3 . 88277_BCAM,20470_PVRL2,6009_TOMM40,305_APOE4966_APOC1,17105_APOC1P1,32540_APOC4,32540_APOC4-APOC2,36284_APOC2,44887_CLPTM1,91752_RELBC 0.04 -0.69 0.14 4.23E-07 -0.82 0.33 1.20E-02 -0.65 0.19 5.11E-04 -0.32 0.22 0.15 0.54 0.14 1.39E-04 0.34 0.31 0.28 0.49 0.19 9.54E-03 0.3 0.25 0.24 0.39 0.14 4.71E-03 0.56 0.3 0.07 0.24 0.19 0.2 0.25 0.24 0.31 -0.18 0.13 0.17 -0.16 0.23 0.5 -0.12 0.15 0.45 -0.13 0.28 0.65 -0.29 0.12 1.26E-02 -0.47 0.18 1.02E-02 -0.05 0.11 0.65 -0.11 0.19 0.55 -0.22 0.12 0.07 -0.35 0.15 2.40E-02 0.08 0.11 0.45 -0.14 0.15 0.38

19 45413576 rs75627662. . 88898_BCAM,21091_PVRL2,6630_TOMM40,926_APOE4345_APOC1,16484_APOC1P1,31919_APOC4,31919_APOC4-APOC2,35663_APOC2,44266_CLPTM1,91131_RELBT 0.27 -0.57 0.06 7.40E-23 -0.36 0.13 5.60E-03 -0.56 0.08 7.88E-14 -0.49 0.11 2.50E-05 0.36 0.06 4.39E-09 0.07 0.12 0.53 0.38 0.08 2.02E-06 0.23 0.14 0.1 0.32 0.06 1.23E-07 -0.02 0.12 0.87 0.39 0.08 1.46E-06 0.15 0.13 0.27 -0.37 0.05 1.33E-12 0.09 0.09 0.35 -0.2 0.07 1.74E-03 -0.51 0.1 8.03E-07 -0.24 0.05 1.13E-06 0.12 0.07 0.11 -0.1 0.05 4.24E-02 0.01 0.09 0.95 -0.32 0.05 4.61E-11 0.05 0.06 0.39 -0.15 0.05 9.86E-04 -0.08 0.07 0.27

19 45414451 rs439401 . . 89773_BCAM,21966_PVRL2,7505_TOMM40,1801_APOE3470_APOC1,15609_APOC1P1,31044_APOC4,31044_APOC4-APOC2,34788_APOC2,43391_CLPTM1,90256_RELBT 0.33 0.34 0.05 5.75E-10 0.08 0.09 0.42 0.41 0.07 4.07E-08 0.37 0.13 4.09E-03 -0.21 0.06 1.76E-04 -0.07 0.08 0.42 -0.21 0.08 8.67E-03 -0.23 0.15 0.12 -0.18 0.06 1.35E-03 0.07 0.09 0.43 -0.23 0.08 4.14E-03 -0.24 0.14 0.1 0.19 0.05 1.35E-04 -0.12 0.07 0.08 0.2 0.07 2.57E-03 0.22 0.12 0.06 0.18 0.05 6.29E-05 0.04 0.05 0.48 0.03 0.05 0.47 0.12 0.09 0.2 0.2 0.05 8.62E-06 0.06 0.05 0.22 0.04 0.04 0.32 0.07 0.08 0.38

19 45415713 rs10414043R5 . 91035_BCAM,23228_PVRL2,8767_TOMM40,3063_APOE2208_APOC1,14347_APOC1P1,29782_APOC4,29782_APOC4-APOC2,33526_APOC2,42129_CLPTM1,88994_RELBA 0.21 -0.74 0.06 1.36E-36 -0.78 0.14 3.54E-08 -0.69 0.08 1.22E-18 -0.52 0.11 1.12E-05 0.49 0.06 4.07E-14 0.25 0.14 0.07 0.49 0.08 2.71E-09 0.17 0.14 0.24 0.47 0.06 1.97E-13 0.18 0.14 0.21 0.51 0.08 1.23E-09 0.15 0.14 0.28 -0.47 0.06 2.28E-17 -0.04 0.11 0.72 -0.23 0.07 9.09E-04 -0.48 0.1 3.36E-06 -0.33 0.05 1.88E-10 0.08 0.09 0.39 -0.13 0.05 1.60E-02 0.02 0.09 0.84 -0.42 0.05 9.37E-16 0.02 0.07 0.78 -0.19 0.05 1.20E-04 -0.08 0.07 0.28

19 45415935 rs7256200R5 . 91257_BCAM,23450_PVRL2,8989_TOMM40,3285_APOE1986_APOC1,14125_APOC1P1,29560_APOC4,29560_APOC4-APOC2,33304_APOC2,41907_CLPTM1,88772_RELBT 0.21 -0.74 0.06 1.62E-36 -0.79 0.14 3.45E-08 -0.69 0.08 1.48E-18 -0.52 0.11 1.12E-05 0.48 0.06 4.64E-14 0.25 0.14 0.07 0.49 0.08 3.11E-09 0.17 0.14 0.24 0.47 0.06 2.11E-13 0.18 0.14 0.21 0.51 0.08 1.32E-09 0.15 0.14 0.28 -0.47 0.06 2.54E-17 -0.04 0.11 0.72 -0.23 0.07 9.39E-04 -0.48 0.1 3.38E-06 -0.33 0.05 1.93E-10 0.07 0.09 0.4 -0.13 0.05 1.61E-02 0.02 0.09 0.84 -0.42 0.05 9.63E-16 0.02 0.07 0.79 -0.19 0.05 1.18E-04 -0.08 0.07 0.28

19 45416178 rs483082 R5 . 91500_BCAM,23693_PVRL2,9232_TOMM40,3528_APOE1743_APOC1,13882_APOC1P1,29317_APOC4,29317_APOC4-APOC2,33061_APOC2,41664_CLPTM1,88529_RELBT 0.31 -0.66 0.05 5.34E-34 -0.45 0.12 1.77E-04 -0.66 0.07 8.26E-20 -0.57 0.1 3.79E-07 0.44 0.06 1.12E-13 0.11 0.11 0.31 0.47 0.08 1.02E-09 0.27 0.13 4.42E-02 0.38 0.06 1.18E-10 0.06 0.12 0.61 0.43 0.08 6.09E-08 0.21 0.13 0.11 -0.36 0.05 2.10E-12 0.05 0.09 0.55 -0.2 0.07 2.51E-03 -0.45 0.1 6.92E-06 -0.27 0.05 2.17E-08 0.03 0.07 0.7 -0.09 0.05 0.05 -0.01 0.09 0.9 -0.33 0.05 4.56E-12 -0.01 0.06 0.88 -0.12 0.05 1.11E-02 -0.1 0.07 0.15

19 45416478 rs584007 R5 . 91800_BCAM,23993_PVRL2,9532_TOMM40,3828_APOE1443_APOC1,13582_APOC1P1,29017_APOC4,29017_APOC4-APOC2,32761_APOC2,41364_CLPTM1,88229_RELBA 0.33 0.34 0.05 6.88E-10 0.07 0.09 0.45 0.41 0.07 4.03E-08 0.37 0.13 4.12E-03 -0.21 0.06 2.31E-04 -0.06 0.09 0.49 -0.21 0.08 8.78E-03 -0.23 0.15 0.12 -0.18 0.06 1.64E-03 0.08 0.09 0.37 -0.23 0.08 4.21E-03 -0.24 0.14 0.1 0.19 0.05 1.27E-04 -0.11 0.07 0.09 0.2 0.07 2.61E-03 0.22 0.12 0.06 0.18 0.05 8.09E-05 0.04 0.05 0.52 0.03 0.05 0.47 0.12 0.09 0.2 0.2 0.05 1.16E-05 0.05 0.05 0.24 0.04 0.04 0.32 0.07 0.08 0.37

19 45416741 rs438811 R5 . 92063_BCAM,24256_PVRL2,9795_TOMM40,4091_APOE1180_APOC1,13319_APOC1P1,28754_APOC4,28754_APOC4-APOC2,32498_APOC2,41101_CLPTM1,87966_RELBT 0.31 -0.67 0.05 3.08E-35 -0.45 0.12 1.70E-04 -0.68 0.07 6.54E-21 -0.54 0.1 8.86E-07 0.44 0.06 1.37E-13 0.11 0.11 0.3 0.46 0.08 1.89E-09 0.26 0.13 0.05 0.38 0.06 6.75E-11 0.06 0.12 0.61 0.43 0.08 6.55E-08 0.21 0.13 0.09 -0.38 0.05 1.61E-13 0.05 0.09 0.56 -0.22 0.07 7.72E-04 -0.45 0.1 5.83E-06 -0.27 0.05 7.87E-09 0.03 0.07 0.68 -0.1 0.05 3.98E-02 -0.01 0.08 0.89 -0.34 0.05 9.83E-13 -0.01 0.06 0.91 -0.12 0.05 7.18E-03 -0.1 0.07 0.13

19 45418790 rs5117 . APOC1 94112_BCAM,26305_PVRL2,11844_TOMM40,6140_APOE11270_APOC1P1,26705_APOC4,26705_APOC4-APOC2,30449_APOC2,39052_CLPTM1,85917_RELBC 0.30 -0.67 0.06 4.94E-33 -0.47 0.12 1.49E-04 -0.66 0.08 2.33E-18 -0.57 0.11 4.20E-07 0.44 0.06 8.54E-13 0.13 0.12 0.25 0.46 0.08 1.36E-08 0.27 0.13 4.93E-02 0.38 0.06 2.43E-10 0.11 0.12 0.38 0.41 0.08 7.46E-07 0.23 0.13 0.07 -0.36 0.05 2.14E-11 0.06 0.09 0.49 -0.21 0.07 2.29E-03 -0.4 0.1 1.22E-04 -0.27 0.05 6.50E-08 0.03 0.07 0.7 -0.09 0.05 0.07 -0.02 0.09 0.82 -0.33 0.05 2.45E-11 -0.01 0.06 0.83 -0.1 0.05 2.68E-02 -0.11 0.07 0.11

19 45418961 rs3826688. APOC1 94283_BCAM,26476_PVRL2,12015_TOMM40,6311_APOE11099_APOC1P1,26534_APOC4,26534_APOC4-APOC2,30278_APOC2,38881_CLPTM1,85746_RELBT 0.34 0.33 0.06 3.85E-09 0.08 0.1 0.43 0.39 0.08 4.30E-07 0.39 0.13 2.50E-03 -0.21 0.06 4.76E-04 -0.06 0.09 0.53 -0.2 0.08 1.20E-02 -0.22 0.15 0.14 -0.18 0.06 2.55E-03 0.07 0.09 0.42 -0.21 0.08 7.85E-03 -0.25 0.15 0.09 0.16 0.05 1.43E-03 -0.13 0.07 0.06 0.19 0.07 3.86E-03 0.11 0.12 0.35 0.16 0.05 5.06E-04 0.03 0.06 0.54 0.02 0.05 0.73 0.13 0.1 0.17 0.18 0.05 8.56E-05 0.06 0.05 0.2 0.02 0.05 0.64 0.08 0.08 0.29

19 45420082 rs73052335. APOC1 95404_BCAM,27597_PVRL2,13136_TOMM40,7432_APOE9978_APOC1P1,25413_APOC4,25413_APOC4-APOC2,29157_APOC2,37760_CLPTM1,84625_RELBC 0.20 -0.75 0.06 4.43E-33 -0.76 0.14 1.02E-07 -0.69 0.08 3.07E-16 -0.54 0.12 1.20E-05 0.47 0.07 7.09E-12 0.25 0.14 0.07 0.48 0.09 5.14E-08 0.13 0.15 0.41 0.45 0.07 1.59E-11 0.22 0.14 0.13 0.48 0.09 6.62E-08 0.14 0.14 0.32 -0.44 0.06 6.64E-14 -0.04 0.11 0.7 -0.21 0.07 3.94E-03 -0.44 0.11 8.47E-05 -0.32 0.06 4.67E-09 0.08 0.09 0.39 -0.12 0.06 2.81E-02 0 0.1 0.99 -0.41 0.05 1.53E-13 0 0.08 0.98 -0.17 0.05 8.55E-04 -0.09 0.08 0.22

19 45421100 rs3925681. APOC1 96422_BCAM,28615_PVRL2,14154_TOMM40,8450_APOE8960_APOC1P1,24395_APOC4,24395_APOC4-APOC2,28139_APOC2,36742_CLPTM1,83607_RELBA 0.36 0.32 0.06 1.33E-07 0.23 0.1 3.08E-02 0.31 0.08 2.29E-04 0.28 0.15 0.07 -0.25 0.06 1.10E-04 -0.01 0.1 0.92 -0.33 0.08 1.17E-04 -0.05 0.18 0.79 -0.23 0.06 2.02E-04 -0.13 0.1 0.21 -0.29 0.09 7.21E-04 0.08 0.17 0.63 0.16 0.06 3.71E-03 0.06 0.07 0.42 0.05 0.07 0.49 0.35 0.13 7.76E-03 0.09 0.05 0.06 -0.07 0.06 0.27 0.06 0.05 0.24 -0.05 0.1 0.62 0.13 0.05 1.09E-02 -0.06 0.05 0.26 0.05 0.05 0.3 0.15 0.08 0.08

19 45421204 rs150966173. APOC1 96526_BCAM,28719_PVRL2,14258_TOMM40,8554_APOE8856_APOC1P1,24291_APOC4,24291_APOC4-APOC2,28035_APOC2,36638_CLPTM1,83503_RELBT 0.04 -0.72 0.14 5.01E-07 -0.81 0.33 1.36E-02 -0.66 0.19 6.24E-04 -0.37 0.23 0.11 0.56 0.15 1.65E-04 0.35 0.31 0.27 0.51 0.2 9.94E-03 0.34 0.27 0.21 0.39 0.15 7.18E-03 0.57 0.3 0.06 0.24 0.2 0.23 0.24 0.26 0.36 -0.12 0.14 0.4 -0.18 0.23 0.45 -0.04 0.17 0.8 -0.08 0.32 0.8 -0.27 0.12 3.17E-02 -0.46 0.18 1.12E-02 -0.01 0.12 0.93 -0.11 0.21 0.59 -0.17 0.12 0.17 -0.34 0.16 2.82E-02 0.15 0.11 0.18 -0.13 0.17 0.43

19 45421254 rs12721046. APOC1 96576_BCAM,28769_PVRL2,14308_TOMM40,8604_APOE8806_APOC1P1,24241_APOC4,24241_APOC4-APOC2,27985_APOC2,36588_CLPTM1,83453_RELBA 0.23 -0.66 0.06 8.20E-29 -0.55 0.14 4.93E-05 -0.66 0.08 4.43E-17 -0.4 0.12 1.39E-03 0.44 0.06 6.13E-12 0.15 0.13 0.23 0.46 0.08 2.47E-08 0.16 0.15 0.27 0.43 0.06 1.51E-11 0.12 0.13 0.37 0.48 0.08 1.26E-08 0.13 0.14 0.37 -0.43 0.06 9.95E-15 -0.03 0.1 0.74 -0.24 0.07 7.09E-04 -0.43 0.11 2.70E-04 -0.31 0.05 7.28E-09 0.04 0.08 0.59 -0.12 0.05 2.76E-02 0.05 0.1 0.61 -0.39 0.05 4.98E-14 0.02 0.07 0.83 -0.18 0.05 3.02E-04 -0.11 0.08 0.14

19 45421650 rs140480140. APOC1 96972_BCAM,29165_PVRL2,14704_TOMM40,9000_APOE8410_APOC1P1,23845_APOC4,23845_APOC4-APOC2,27589_APOC2,36192_CLPTM1,83057_RELBA 0.04 -0.71 0.14 4.88E-07 -0.81 0.33 1.29E-02 -0.65 0.19 6.52E-04 -0.38 0.23 0.11 0.55 0.15 1.78E-04 0.35 0.31 0.27 0.49 0.19 1.07E-02 0.34 0.27 0.21 0.38 0.14 7.54E-03 0.56 0.3 0.06 0.23 0.2 0.23 0.24 0.26 0.37 -0.1 0.14 0.46 -0.15 0.23 0.52 -0.03 0.16 0.84 -0.08 0.32 0.8 -0.26 0.12 3.53E-02 -0.47 0.18 9.53E-03 -0.01 0.12 0.95 -0.11 0.21 0.6 -0.16 0.12 0.19 -0.35 0.16 2.46E-02 0.16 0.11 0.16 -0.13 0.17 0.43

19 45421877 rs484195 . APOC1 97199_BCAM,29392_PVRL2,14931_TOMM40,9227_APOE8183_APOC1P1,23618_APOC4,23618_APOC4-APOC2,27362_APOC2,35965_CLPTM1,82830_RELBA 0.35 0.36 0.06 9.35E-11 0.1 0.1 0.33 0.41 0.08 5.46E-08 0.41 0.13 1.56E-03 -0.23 0.06 7.61E-05 -0.1 0.09 0.28 -0.22 0.08 5.82E-03 -0.2 0.15 0.19 -0.21 0.06 3.12E-04 0 0.09 0.99 -0.22 0.08 5.06E-03 -0.23 0.14 0.11 0.19 0.05 2.10E-04 -0.08 0.07 0.25 0.2 0.07 2.82E-03 0.09 0.12 0.44 0.18 0.05 1.54E-04 0.04 0.06 0.48 0.03 0.05 0.56 0.12 0.09 0.21 0.2 0.05 1.77E-05 0.06 0.05 0.22 0.05 0.05 0.31 0.05 0.08 0.52

19 45422160 rs12721051. APOC1 97482_BCAM,29675_PVRL2,15214_TOMM40,9510_APOE7900_APOC1P1,23335_APOC4,23335_APOC4-APOC2,27079_APOC2,35682_CLPTM1,82547_RELBG 0.27 -0.73 0.06 3.63E-40 -0.62 0.13 6.51E-07 -0.74 0.07 8.33E-24 -0.44 0.12 2.88E-04 0.51 0.06 5.49E-17 0.19 0.12 0.11 0.53 0.08 1.65E-11 0.24 0.14 0.1 0.46 0.06 8.45E-15 0.2 0.12 0.1 0.49 0.08 1.54E-09 0.19 0.14 0.16 -0.43 0.05 1.51E-15 -0.05 0.1 0.63 -0.25 0.07 3.03E-04 -0.4 0.11 3.18E-04 -0.33 0.05 9.68E-11 -0.04 0.08 0.58 -0.11 0.05 3.09E-02 0.03 0.09 0.76 -0.39 0.05 4.78E-15 -0.05 0.06 0.49 -0.14 0.05 4.08E-03 -0.13 0.07 0.08

19 45422846 rs56131196R3 . 98168_BCAM,30361_PVRL2,15900_TOMM40,10196_APOE,240_APOC17214_APOC1P1,22649_APOC4,22649_APOC4-APOC2,26393_APOC2,34996_CLPTM1,81861_RELBA 0.27 -0.73 0.05 7.01E-41 -0.6 0.13 1.32E-06 -0.74 0.07 2.09E-24 -0.47 0.12 1.25E-04 0.5 0.06 6.03E-17 0.17 0.12 0.15 0.53 0.08 1.42E-11 0.25 0.14 0.09 0.46 0.06 1.15E-14 0.19 0.12 0.13 0.49 0.08 1.46E-09 0.2 0.14 0.15 -0.43 0.05 2.31E-15 -0.05 0.1 0.57 -0.24 0.07 3.76E-04 -0.4 0.11 3.13E-04 -0.33 0.05 6.65E-11 -0.05 0.08 0.51 -0.11 0.05 2.90E-02 0.04 0.09 0.68 -0.4 0.05 1.31E-15 -0.06 0.06 0.38 -0.14 0.05 3.12E-03 -0.13 0.07 0.07

19 45422946 rs4420638R3 . 98268_BCAM,30461_PVRL2,16000_TOMM40,10296_APOE,340_APOC17114_APOC1P1,22549_APOC4,22549_APOC4-APOC2,26293_APOC2,34896_CLPTM1,81761_RELBG 0.27 -0.73 0.05 1.07E-40 -0.6 0.13 1.35E-06 -0.74 0.07 3.21E-24 -0.47 0.12 1.24E-04 0.5 0.06 5.83E-17 0.17 0.12 0.15 0.53 0.08 1.38E-11 0.25 0.14 0.09 0.46 0.06 8.71E-15 0.19 0.12 0.13 0.49 0.08 1.09E-09 0.2 0.14 0.15 -0.43 0.05 2.02E-15 -0.05 0.1 0.57 -0.25 0.07 3.41E-04 -0.4 0.11 3.14E-04 -0.33 0.05 5.74E-11 -0.05 0.08 0.51 -0.11 0.05 2.81E-02 0.04 0.09 0.68 -0.4 0.05 1.21E-15 -0.06 0.06 0.38 -0.14 0.05 3.21E-03 -0.13 0.07 0.07

19 45424351 rs814573 . . 99673_BCAM,31866_PVRL2,17405_TOMM40,11701_APOE,1745_APOC15709_APOC1P1,21144_APOC4,21144_APOC4-APOC2,24888_APOC2,33491_CLPTM1,80356_RELBT 0.23 -0.69 0.07 8.49E-23 -0.46 0.15 1.85E-03 -0.72 0.09 9.15E-15 -0.4 0.14 5.59E-03 0.49 0.07 5.35E-11 0.12 0.14 0.38 0.53 0.1 1.14E-07 0.24 0.17 0.15 0.42 0.07 1.27E-08 0.19 0.14 0.19 0.39 0.1 1.08E-04 0.26 0.16 0.11 -0.32 0.07 1.55E-06 -0.01 0.11 0.91 -0.16 0.08 4.86E-02 -0.29 0.14 4.05E-02 -0.29 0.06 2.20E-06 -0.13 0.09 0.13 -0.09 0.06 0.17 0.08 0.11 0.45 -0.35 0.06 1.46E-08 -0.07 0.07 0.37 -0.11 0.06 0.07 -0.09 0.09 0.3

19 45425175 rs157594 . . 32690_PVRL2,18229_TOMM40,12525_APOE,2569_APOC14885_APOC1P1,20320_APOC4,20320_APOC4-APOC2,24064_APOC2,32667_CLPTM1,79532_RELBT 0.45 0.35 0.06 4.38E-09 0.14 0.11 0.21 0.4 0.08 5.77E-07 0.22 0.14 0.11 -0.25 0.06 6.01E-05 -0.08 0.1 0.38 -0.23 0.08 6.26E-03 -0.21 0.16 0.19 -0.2 0.06 1.44E-03 0.04 0.1 0.68 -0.2 0.08 1.52E-02 -0.19 0.15 0.21 0.13 0.05 2.02E-02 -0.1 0.08 0.18 0.15 0.07 3.59E-02 -0.04 0.11 0.73 0.16 0.05 1.47E-03 0.04 0.06 0.52 0.01 0.05 0.78 0.11 0.1 0.25 0.16 0.05 1.67E-03 0.06 0.05 0.26 -0.01 0.05 0.85 0.05 0.08 0.5

19 45425460 rs157595 . . 32975_PVRL2,18514_TOMM40,12810_APOE,2854_APOC14600_APOC1P1,20035_APOC4,20035_APOC4-APOC2,23779_APOC2,32382_CLPTM1,79247_RELBA 0.35 0.37 0.06 2.50E-10 0.1 0.1 0.33 0.42 0.08 1.26E-07 0.41 0.13 2.06E-03 -0.24 0.06 7.92E-05 -0.1 0.09 0.27 -0.22 0.08 6.94E-03 -0.23 0.16 0.15 -0.21 0.06 6.27E-04 0.02 0.1 0.84 -0.22 0.08 7.59E-03 -0.25 0.15 0.1 0.21 0.05 1.12E-04 -0.11 0.07 0.14 0.23 0.07 8.14E-04 0.1 0.12 0.42 0.19 0.05 1.24E-04 0.04 0.06 0.5 0.04 0.05 0.47 0.13 0.1 0.2 0.21 0.05 2.34E-05 0.06 0.05 0.23 0.05 0.05 0.32 0.05 0.08 0.53

19 45427125 rs111789331. . 34640_PVRL2,20179_TOMM40,14475_APOE,4519_APOC12935_APOC1P1,18370_APOC4,18370_APOC4-APOC2,22114_APOC2,30717_CLPTM1,77582_RELBA 0.22 -0.72 0.06 5.77E-30 -0.64 0.14 1.12E-05 -0.69 0.08 3.00E-16 -0.47 0.13 2.91E-04 0.47 0.07 4.78E-12 0.2 0.14 0.15 0.48 0.09 6.99E-08 0.17 0.16 0.27 0.45 0.07 3.32E-11 0.16 0.14 0.26 0.49 0.09 6.21E-08 0.11 0.15 0.46 -0.47 0.06 1.00E-14 -0.04 0.11 0.71 -0.26 0.08 6.81E-04 -0.43 0.12 5.67E-04 -0.34 0.06 2.35E-09 0.02 0.09 0.79 -0.12 0.06 3.40E-02 0.03 0.1 0.78 -0.43 0.06 1.49E-14 0 0.07 0.95 -0.19 0.05 4.36E-04 -0.13 0.08 0.11

19 45427353 rs4803770. . 34868_PVRL2,20407_TOMM40,14703_APOE,4747_APOC12707_APOC1P1,18142_APOC4,18142_APOC4-APOC2,21886_APOC2,30489_CLPTM1,77354_RELBG 0.34 0.31 0.06 9.50E-07 0.22 0.11 3.83E-02 0.27 0.09 1.54E-03 0.29 0.15 0.06 -0.22 0.07 7.87E-04 0.01 0.1 0.94 -0.28 0.09 1.33E-03 -0.03 0.18 0.86 -0.2 0.06 1.65E-03 -0.12 0.1 0.23 -0.22 0.09 1.41E-02 0.02 0.17 0.89 0.16 0.06 5.05E-03 0.09 0.08 0.25 0 0.07 0.99 0.42 0.14 2.90E-03 0.09 0.05 0.08 -0.02 0.06 0.76 0.06 0.05 0.22 -0.19 0.11 0.08 0.13 0.05 1.05E-02 -0.05 0.05 0.34 0.07 0.05 0.18 0.13 0.09 0.14

19 45428234 rs66626994R5 . 35749_PVRL2,21288_TOMM40,15584_APOE,5628_APOC11826_APOC1P1,17261_APOC4,17261_APOC4-APOC2,21005_APOC2,29608_CLPTM1,76473_RELBA 0.22 -0.75 0.06 7.77E-31 -0.69 0.15 4.28E-06 -0.7 0.09 4.37E-16 -0.51 0.13 1.24E-04 0.48 0.07 8.46E-12 0.17 0.14 0.24 0.49 0.09 6.38E-08 0.18 0.16 0.27 0.46 0.07 3.33E-11 0.14 0.15 0.33 0.5 0.09 6.34E-08 0.13 0.15 0.39 -0.47 0.06 2.34E-14 -0.04 0.11 0.75 -0.25 0.08 9.26E-04 -0.44 0.12 5.70E-04 -0.34 0.06 2.48E-09 0.03 0.09 0.77 -0.12 0.06 3.83E-02 0.02 0.1 0.87 -0.44 0.06 1.79E-14 0 0.08 1 -0.19 0.05 5.64E-04 -0.14 0.08 0.09

19 45429708 rs60049679R5 . 37223_PVRL2,22762_TOMM40,17058_APOE,7102_APOC1352_APOC1P1,15787_APOC4,15787_APOC4-APOC2,19531_APOC2,28134_CLPTM1,74999_RELBC 0.09 -0.73 0.12 3.20E-10 -0.28 0.27 0.3 -0.9 0.15 6.41E-10 -0.07 0.22 0.74 0.51 0.12 1.97E-05 -0.35 0.24 0.15 0.58 0.15 1.34E-04 0.5 0.25 4.50E-02 0.52 0.12 1.31E-05 -0.28 0.25 0.26 0.66 0.15 1.70E-05 0.28 0.24 0.25 -0.41 0.11 1.10E-04 -0.15 0.18 0.41 -0.37 0.13 4.02E-03 -0.01 0.21 0.95 -0.2 0.1 3.72E-02 -0.16 0.14 0.27 -0.06 0.09 0.53 0.13 0.17 0.46 -0.23 0.1 1.70E-02 0.05 0.12 0.67 -0.1 0.09 0.28 -0.04 0.14 0.8

20 12230394 rs139725137. . 323151_BTBD3 130264_PA2G4P2 T 0.01 0.02 0.28 0.95 . . . 0.2 0.35 0.56 -0.2 0.59 0.73 0.1 0.29 0.74 . . . 0.32 0.35 0.36 -1.17 0.67 0.08 0.15 0.29 0.59 . . . 0.07 0.36 0.85 -0.48 0.65 0.47 . . . -0.66 0.29 2.18E-02 . . . 0.06 0.58 0.91 0.6 0.21 5.40E-03 1.16 0.24 8.77E-07 . . . 0.25 0.45 0.59 0.5 0.21 2.04E-02 0.7 0.2 4.64E-04 . . . 0.15 0.37 0.68

20 12262470 rs74938950. . 355227_BTBD3 98188_PA2G4P2 T 0.02 -0.03 0.22 0.9 . . . 0.04 0.28 0.88 0.17 0.48 0.72 0.03 0.23 0.89 . . . 0.16 0.28 0.56 -0.98 0.54 0.07 -0.07 0.23 0.75 . . . -0.16 0.28 0.58 -0.9 0.52 0.09 0.07 0.2 0.73 -0.55 0.25 2.86E-02 0.41 0.26 0.12 -0.25 0.47 0.59 0.54 0.18 2.72E-03 1.11 0.21 1.09E-07 0.09 0.18 0.63 0.55 0.38 0.15 0.4 0.18 2.70E-02 0.81 0.18 5.46E-06 0.12 0.17 0.48 0.19 0.3 0.53

20 269158 rs78532272. C20orf96 98894_DEFB128,58631_DEFB129,27421_DEFB132 9046_ZCCHC3,37081_SOX12,58212_NRSN2,92150_TRIB3 C 0.04 -0.28 0.17 0.09 -0.58 0.43 0.18 -0.12 0.22 0.6 -0.05 0.27 0.86 0.31 0.17 0.07 -0.34 0.39 0.38 0.18 0.22 0.43 0.44 0.31 0.15 0.37 0.17 2.92E-02 -0.1 0.42 0.81 0.33 0.23 0.14 0.31 0.3 0.29 -0.25 0.14 0.07 . . . -0.21 0.16 0.2 0.15 0.23 0.52 -0.58 0.12 3.22E-06 . . . -0.39 0.12 1.36E-03 -0.11 0.19 0.55 -0.62 0.12 6.27E-07 . . . -0.44 0.11 1.12E-04 -0.26 0.15 0.09

20 62705807 rs111477741. RGS19 94812_SAMD10,41354_PRPF6,34492_LINC00176,24828_SOX18,2107_TCEA25664_OPRL1,8926_C20orf201,31376_NPBWR2,90020_MYT1T 0.05 -0.31 0.13 1.97E-02 -1.27 0.25 2.88E-07 -0.25 0.18 0.16 0.48 0.25 0.06 -0.12 0.14 0.36 0.14 0.24 0.56 0.01 0.18 0.94 -0.68 0.29 2.02E-02 -0.02 0.14 0.86 0.26 0.25 0.31 0 0.18 0.99 -0.33 0.28 0.24 0.15 0.12 0.22 0 0.18 0.99 0.16 0.15 0.27 0.21 0.25 0.4 -0.04 0.11 0.71 -0.29 0.14 3.76E-02 0.11 0.11 0.32 -0.04 0.19 0.82 0 0.11 0.98 -0.14 0.12 0.23 0.11 0.11 0.28 -0.02 0.15 0.9

20 939797 rs62187521U3 RSPO4 42837_ANGPT4 154109_PSMF1 T 0.03 -0.35 0.2 0.08 0.02 0.5 0.97 -0.47 0.24 0.05 0.1 0.38 0.79 0.27 0.2 0.18 -0.23 0.45 0.61 0.42 0.24 0.08 -0.15 0.43 0.74 0.28 0.2 0.16 -0.47 0.48 0.33 0.49 0.25 4.68E-02 -0.18 0.42 0.66 -0.38 0.18 3.56E-02 -0.9 0.31 3.57E-03 -0.02 0.22 0.91 -0.26 0.33 0.44 -0.45 0.17 8.11E-03 -0.3 0.27 0.27 0.13 0.16 0.42 -1.33 0.25 5.13E-07 -0.42 0.17 1.24E-02 -0.11 0.22 0.64 -0.02 0.16 0.89 -0.85 0.21 7.56E-05

21 35976543 rs2284609. RCAN1 92930_KCNE1 65145_CLIC6 G 0.05 0.34 0.13 8.78E-03 0.45 0.21 3.69E-02 0.19 0.18 0.28 0.26 0.32 0.41 -0.01 0.13 0.92 0.1 0.2 0.61 0.13 0.18 0.48 -0.34 0.36 0.36 -0.07 0.13 0.62 -0.16 0.2 0.43 0.02 0.18 0.9 0.25 0.35 0.48 0.56 0.11 1.82E-07 0.43 0.13 1.42E-03 0.43 0.14 2.52E-03 0.71 0.26 7.17E-03 0.16 0.1 0.11 -0.02 0.11 0.83 0.15 0.11 0.17 0.12 0.19 0.53 0.23 0.1 1.98E-02 -0.02 0.09 0.86 0.25 0.1 1.34E-02 0.16 0.16 0.31

21 46656499 rs7275468. . 10021_ADARB1 27344_POFUT2,66532_LINC00315 A 0.34 0.02 0.06 0.67 0.16 0.11 0.15 0.02 0.07 0.78 -0.26 0.12 3.60E-02 0.01 0.06 0.87 -0.06 0.1 0.57 0.03 0.07 0.7 0.21 0.14 0.15 -0.07 0.06 0.21 -0.17 0.11 0.12 -0.05 0.07 0.52 0.09 0.14 0.5 -0.02 0.05 0.65 0.19 0.08 1.18E-02 -0.08 0.06 0.2 -0.16 0.1 0.12 -0.12 0.05 1.06E-02 -0.05 0.06 0.44 -0.22 0.04 6.36E-07 0 0.08 0.98 -0.09 0.05 0.06 0.01 0.05 0.84 -0.17 0.04 2.90E-05 0 0.07 0.98

21 46657283 rs1304487. . 10805_ADARB1 26560_POFUT2,65748_LINC00315 C 0.34 0.02 0.06 0.66 0.17 0.11 0.14 0.02 0.07 0.79 -0.26 0.12 3.61E-02 0.01 0.06 0.87 -0.06 0.1 0.58 0.03 0.07 0.7 0.21 0.14 0.15 -0.07 0.06 0.21 -0.17 0.11 0.12 -0.05 0.07 0.52 0.09 0.14 0.5 -0.02 0.05 0.64 0.19 0.08 1.31E-02 -0.08 0.06 0.2 -0.16 0.1 0.12 -0.12 0.05 1.07E-02 -0.05 0.06 0.43 -0.22 0.04 6.52E-07 0 0.08 0.98 -0.09 0.05 0.06 0.01 0.05 0.85 -0.17 0.04 2.87E-05 0 0.07 0.98

21 46658185 rs8133153. . 11707_ADARB1 25658_POFUT2,64846_LINC00315 T 0.32 0.03 0.06 0.62 0.18 0.12 0.12 0.02 0.07 0.78 -0.32 0.13 1.47E-02 -0.03 0.06 0.62 -0.05 0.11 0.62 -0.01 0.08 0.88 0.15 0.16 0.34 -0.11 0.06 0.08 -0.18 0.11 0.1 -0.07 0.08 0.36 0.03 0.15 0.86 -0.01 0.05 0.79 0.19 0.08 1.56E-02 -0.09 0.06 0.16 -0.12 0.11 0.26 -0.12 0.05 1.24E-02 -0.05 0.06 0.46 -0.22 0.04 8.13E-07 -0.04 0.09 0.67 -0.08 0.05 0.09 0.01 0.05 0.87 -0.17 0.04 5.02E-05 0 0.07 0.99

21 46659017 rs10470246. . 12539_ADARB1 24826_POFUT2,64014_LINC00315,99488_LINC00316 G 0.32 0.03 0.06 0.64 0.18 0.12 0.12 0.02 0.08 0.82 -0.32 0.13 1.47E-02 -0.02 0.06 0.7 -0.05 0.11 0.62 0 0.08 0.98 0.16 0.16 0.32 -0.1 0.06 0.09 -0.18 0.11 0.1 -0.06 0.08 0.42 0.03 0.15 0.84 -0.01 0.05 0.83 0.2 0.08 1.30E-02 -0.09 0.06 0.14 -0.12 0.11 0.27 -0.11 0.05 1.80E-02 -0.05 0.06 0.43 -0.22 0.04 9.47E-07 -0.03 0.09 0.74 -0.08 0.05 0.11 0 0.05 0.93 -0.18 0.04 3.66E-05 0 0.07 1

21 46659018 rs10470247. . 12540_ADARB1 24825_POFUT2,64013_LINC00315,99487_LINC00316 C 0.32 0.03 0.06 0.64 0.18 0.12 0.12 0.02 0.08 0.82 -0.32 0.13 1.47E-02 -0.02 0.06 0.7 -0.05 0.11 0.62 0 0.08 0.98 0.16 0.16 0.32 -0.1 0.06 0.09 -0.18 0.11 0.1 -0.06 0.08 0.42 0.03 0.15 0.84 -0.01 0.05 0.83 0.2 0.08 1.30E-02 -0.09 0.06 0.14 -0.12 0.11 0.27 -0.11 0.05 1.81E-02 -0.05 0.06 0.43 -0.22 0.04 9.55E-07 -0.03 0.09 0.74 -0.08 0.05 0.11 0 0.05 0.93 -0.18 0.04 3.70E-05 0 0.07 1

21 46659955 rs4819041. . 13477_ADARB1 23888_POFUT2,63076_LINC00315,98550_LINC00316 T 0.34 0.02 0.06 0.66 0.17 0.11 0.14 0.02 0.07 0.79 -0.26 0.12 3.62E-02 0.01 0.06 0.87 -0.06 0.1 0.58 0.03 0.07 0.7 0.21 0.14 0.15 -0.07 0.06 0.21 -0.17 0.11 0.12 -0.05 0.07 0.52 0.09 0.14 0.5 -0.02 0.05 0.67 0.19 0.08 1.33E-02 -0.08 0.06 0.2 -0.16 0.1 0.12 -0.11 0.05 1.48E-02 -0.05 0.06 0.43 -0.22 0.04 6.56E-07 0.01 0.09 0.94 -0.08 0.05 0.08 0.01 0.05 0.85 -0.17 0.04 2.86E-05 0 0.07 0.98

21 46666078 rs7276103. . 19600_ADARB1 17765_POFUT2,56953_LINC00315,92427_LINC00316 A 0.35 0.03 0.06 0.66 0.17 0.11 0.14 0.02 0.07 0.79 -0.26 0.12 3.61E-02 0.01 0.06 0.87 -0.06 0.1 0.58 0.03 0.07 0.71 0.21 0.14 0.15 -0.07 0.06 0.21 -0.17 0.11 0.12 -0.05 0.07 0.52 0.09 0.14 0.5 -0.02 0.05 0.63 0.19 0.08 1.46E-02 -0.08 0.06 0.17 -0.16 0.1 0.12 -0.11 0.05 1.42E-02 -0.05 0.06 0.43 -0.22 0.04 5.03E-07 0.01 0.09 0.93 -0.08 0.05 0.08 0.01 0.05 0.85 -0.17 0.04 2.42E-05 0 0.07 0.98

21 46669912 rs58644915. . 23434_ADARB1 13931_POFUT2,53119_LINC00315,88593_LINC00316 C 0.33 0.04 0.06 0.51 0.21 0.11 0.06 0.01 0.07 0.9 -0.29 0.13 3.03E-02 -0.02 0.06 0.67 -0.04 0.1 0.67 -0.01 0.07 0.95 0.17 0.16 0.29 -0.11 0.06 4.88E-02 -0.2 0.11 0.06 -0.07 0.08 0.33 0.03 0.15 0.86 -0.01 0.05 0.77 0.2 0.08 8.29E-03 -0.1 0.06 0.11 -0.14 0.11 0.18 -0.11 0.05 1.85E-02 -0.05 0.06 0.45 -0.22 0.04 6.08E-07 -0.02 0.09 0.79 -0.07 0.05 0.14 0.01 0.05 0.79 -0.18 0.04 2.97E-05 0 0.07 0.97

21 46671715 rs8126930. . 25237_ADARB1 12128_POFUT2,51316_LINC00315,86790_LINC00316 C 0.34 0.02 0.06 0.69 0.17 0.11 0.14 0.02 0.07 0.83 -0.26 0.12 3.61E-02 0.01 0.06 0.86 -0.05 0.1 0.65 0.03 0.07 0.71 0.2 0.14 0.16 -0.07 0.06 0.22 -0.16 0.11 0.14 -0.05 0.07 0.54 0.09 0.14 0.52 -0.03 0.05 0.61 0.17 0.08 2.59E-02 -0.08 0.06 0.21 -0.16 0.1 0.12 -0.11 0.05 1.48E-02 -0.05 0.06 0.45 -0.21 0.04 8.09E-07 0.01 0.09 0.95 -0.08 0.05 0.08 0.01 0.05 0.79 -0.17 0.04 2.75E-05 0 0.07 0.98

21 46673768 rs28715237. . 27290_ADARB1 10075_POFUT2,49263_LINC00315,84737_LINC00316 G 0.34 0.03 0.06 0.61 0.15 0.11 0.16 0.01 0.07 0.89 -0.32 0.13 1.41E-02 -0.01 0.06 0.89 0.02 0.1 0.87 0.01 0.07 0.91 0.17 0.16 0.28 -0.1 0.06 0.09 -0.14 0.1 0.18 -0.06 0.07 0.46 0.02 0.15 0.91 -0.01 0.05 0.83 0.17 0.08 2.14E-02 -0.09 0.06 0.16 -0.15 0.11 0.15 -0.11 0.05 2.21E-02 -0.07 0.06 0.28 -0.22 0.04 4.06E-07 -0.03 0.09 0.7 -0.06 0.05 0.16 0 0.05 0.99 -0.18 0.04 2.75E-05 0 0.07 0.98

21 46678174 rs2236443. . 31696_ADARB1 5669_POFUT2,44857_LINC00315,80331_LINC00316 C 0.35 0.03 0.06 0.63 0.18 0.11 0.12 0.02 0.07 0.8 -0.26 0.12 3.74E-02 0.01 0.06 0.9 -0.05 0.1 0.6 0.03 0.07 0.73 0.2 0.14 0.16 -0.07 0.06 0.2 -0.16 0.11 0.13 -0.05 0.07 0.51 0.09 0.14 0.52 -0.03 0.05 0.61 0.17 0.08 2.55E-02 -0.08 0.06 0.19 -0.16 0.1 0.12 -0.11 0.05 1.90E-02 -0.04 0.06 0.52 -0.22 0.04 6.75E-07 0.01 0.09 0.94 -0.08 0.05 0.09 0.02 0.05 0.74 -0.17 0.04 2.52E-05 0 0.07 0.98

21 46678985 rs2236446. . 32507_ADARB1 4858_POFUT2,44046_LINC00315,79520_LINC00316 C 0.35 0.03 0.06 0.61 0.17 0.11 0.12 0.02 0.07 0.77 -0.26 0.12 3.74E-02 0.01 0.06 0.92 -0.05 0.1 0.6 0.02 0.07 0.74 0.2 0.14 0.16 -0.07 0.06 0.21 -0.16 0.11 0.13 -0.05 0.07 0.54 0.09 0.14 0.52 -0.03 0.05 0.57 0.17 0.08 2.54E-02 -0.08 0.06 0.17 -0.16 0.1 0.12 -0.11 0.05 1.79E-02 -0.04 0.06 0.52 -0.22 0.04 5.89E-07 0.01 0.09 0.93 -0.08 0.05 0.09 0.02 0.05 0.74 -0.18 0.04 2.04E-05 0 0.07 0.98

21 46680766 rs2838856. . 34288_ADARB1 3077_POFUT2,42265_LINC00315,77739_LINC00316 G 0.34 0.03 0.06 0.59 0.2 0.12 0.09 0.02 0.07 0.75 -0.26 0.12 3.84E-02 0.01 0.06 0.87 -0.04 0.1 0.7 0.01 0.07 0.87 0.21 0.14 0.15 -0.07 0.06 0.21 -0.18 0.11 0.09 -0.05 0.08 0.5 0.09 0.14 0.49 -0.03 0.05 0.55 0.19 0.08 1.60E-02 -0.08 0.06 0.17 -0.17 0.11 0.11 -0.11 0.05 1.79E-02 -0.02 0.06 0.71 -0.22 0.04 8.76E-07 0.01 0.09 0.95 -0.09 0.05 0.06 0.03 0.05 0.62 -0.18 0.04 1.98E-05 -0.02 0.07 0.81

21 46680767 rs9974891. . 34289_ADARB1 3076_POFUT2,42264_LINC00315,77738_LINC00316 A 0.34 0.03 0.06 0.59 0.2 0.12 0.09 0.02 0.07 0.75 -0.26 0.12 3.84E-02 0.01 0.06 0.87 -0.04 0.1 0.7 0.01 0.07 0.87 0.21 0.14 0.15 -0.07 0.06 0.21 -0.18 0.11 0.09 -0.05 0.08 0.5 0.09 0.14 0.49 -0.03 0.05 0.55 0.19 0.08 1.60E-02 -0.08 0.06 0.17 -0.17 0.11 0.11 -0.11 0.05 1.79E-02 -0.02 0.06 0.71 -0.22 0.04 8.76E-07 0.01 0.09 0.95 -0.09 0.05 0.06 0.03 0.05 0.62 -0.18 0.04 1.98E-05 -0.02 0.07 0.81

21 46681775 rs3673 . . 35297_ADARB1 2068_POFUT2,41256_LINC00315,76730_LINC00316 T 0.34 0.03 0.06 0.62 0.18 0.11 0.12 0.02 0.07 0.79 -0.26 0.12 3.74E-02 0.01 0.06 0.86 -0.05 0.1 0.6 0.03 0.07 0.68 0.2 0.14 0.16 -0.07 0.06 0.22 -0.16 0.11 0.13 -0.04 0.07 0.57 0.09 0.14 0.52 -0.02 0.05 0.62 0.17 0.08 2.37E-02 -0.08 0.06 0.21 -0.16 0.1 0.12 -0.11 0.05 1.58E-02 -0.05 0.06 0.45 -0.21 0.04 7.70E-07 0.01 0.09 0.94 -0.08 0.05 0.08 0.01 0.05 0.81 -0.17 0.04 2.78E-05 0 0.07 0.98

21 46713014 rs2838866. . 66536_ADARB1,5203_POFUT2 10017_LINC00315,45491_LINC00316 C 0.33 0.03 0.06 0.66 0.18 0.11 0.11 0 0.07 0.98 -0.29 0.13 2.68E-02 0 0.06 0.99 -0.03 0.1 0.74 0.03 0.07 0.71 0.18 0.16 0.26 -0.09 0.06 0.11 -0.19 0.11 0.07 -0.04 0.08 0.59 0.04 0.15 0.8 -0.01 0.05 0.79 0.18 0.08 1.70E-02 -0.09 0.06 0.14 -0.14 0.11 0.18 -0.1 0.05 2.49E-02 -0.02 0.06 0.77 -0.22 0.04 6.84E-07 -0.02 0.09 0.78 -0.07 0.05 0.13 0.04 0.05 0.45 -0.18 0.04 1.36E-05 0.01 0.07 0.85

22 35814215 rs2071740. MCM5 70228_TOM1,82464_MIR3909,24008_HMOX1 123137_RASD2 G 0.10 0.03 0.09 0.77 -0.01 0.18 0.98 -0.03 0.12 0.83 0.14 0.19 0.47 -0.09 0.09 0.31 -0.15 0.16 0.33 -0.1 0.12 0.39 0.05 0.22 0.82 -0.04 0.09 0.62 -0.01 0.17 0.93 -0.04 0.12 0.73 -0.04 0.21 0.86 -0.29 0.08 5.36E-04 -0.04 0.12 0.72 -0.51 0.1 5.57E-07 -0.13 0.17 0.45 0.01 0.08 0.9 0.01 0.1 0.94 0 0.07 0.99 -0.02 0.14 0.91 -0.05 0.08 0.51 -0.06 0.08 0.45 -0.08 0.07 0.27 0.05 0.11 0.69

22 35814939 rs4645803. MCM5 70952_TOM1,83188_MIR3909,24732_HMOX1 122413_RASD2 G 0.10 0.01 0.09 0.89 -0.01 0.18 0.98 -0.05 0.12 0.68 0.14 0.19 0.47 -0.09 0.09 0.36 -0.15 0.16 0.33 -0.09 0.12 0.46 0.05 0.22 0.82 -0.03 0.09 0.72 -0.01 0.17 0.93 -0.02 0.12 0.85 -0.04 0.21 0.86 -0.29 0.08 3.91E-04 -0.04 0.12 0.72 -0.51 0.1 3.36E-07 -0.13 0.17 0.45 0.01 0.08 0.91 0.01 0.1 0.94 0 0.07 0.99 -0.02 0.14 0.91 -0.05 0.08 0.5 -0.06 0.08 0.45 -0.08 0.07 0.26 0.05 0.11 0.69

22 35817257 rs2071743. MCM5 73270_TOM1,85506_MIR3909,27050_HMOX1 120095_RASD2 A 0.10 0 0.09 0.99 -0.01 0.18 0.98 -0.07 0.12 0.57 0.14 0.19 0.47 -0.08 0.09 0.41 -0.15 0.16 0.33 -0.07 0.12 0.54 0.05 0.22 0.82 -0.02 0.09 0.8 -0.01 0.17 0.93 -0.01 0.12 0.96 -0.04 0.21 0.86 -0.3 0.08 3.02E-04 -0.04 0.12 0.72 -0.52 0.1 2.28E-07 -0.13 0.17 0.45 0.01 0.08 0.91 0.01 0.1 0.95 0 0.07 0.98 -0.02 0.14 0.91 -0.05 0.08 0.49 -0.06 0.08 0.45 -0.08 0.07 0.25 0.05 0.11 0.69

22 35820589 rs4645827R3 . 76602_TOM1,88838_MIR3909,30382_HMOX1,94_MCM5116763_RASD2 C 0.10 0 0.09 0.99 -0.01 0.18 0.98 -0.07 0.12 0.57 0.14 0.19 0.47 -0.08 0.09 0.41 -0.15 0.16 0.33 -0.07 0.12 0.54 0.05 0.22 0.82 -0.02 0.09 0.8 -0.01 0.17 0.93 -0.01 0.12 0.96 -0.04 0.21 0.86 -0.3 0.08 3.01E-04 -0.04 0.12 0.72 -0.52 0.1 2.28E-07 -0.13 0.17 0.45 0.01 0.08 0.91 0.01 0.1 0.95 0 0.07 0.98 -0.02 0.14 0.91 -0.05 0.08 0.49 -0.06 0.08 0.45 -0.08 0.07 0.25 0.05 0.11 0.69



ERBIN MTUS1 BACE1.AS ZCWPW1 BRIP1 CAMK2B DAB1 GRIN2B JPH3 NRG1 SRRM4 ZNF804B BZRAP1 MAPT MEF2C PTK2B APP PSEN2 PLXNA4

ERBIN 1.00 0.83 0.53 0.52 -0.34 -0.60 -0.44 -0.68 -0.56 -0.52 -0.68 -0.44 -0.70 -0.50 -0.69 -0.55 -0.62 -0.45 -0.55

MTUS1 0.83 1.00 0.57 0.42 -0.42 -0.54 -0.39 -0.67 -0.50 -0.65 -0.71 -0.48 -0.61 -0.44 -0.73 -0.52 -0.63 -0.60 -0.51

BACE1-AS 0.53 0.57 1.00 0.56 -0.26 -0.58 -0.42 -0.69 -0.40 -0.69 -0.35 -0.21 -0.23 -0.45 -0.35 -0.67 -0.53 -0.49 -0.68

ZCWPW1 0.52 0.42 0.56 1.00 -0.28 -0.53 -0.50 -0.62 -0.38 -0.55 -0.39 -0.21 -0.30 -0.46 -0.47 -0.55 -0.47 -0.46 -0.57

BRIP1 -0.34 -0.42 -0.26 -0.28 1.00 0.33 0.20 0.44 0.09 0.35 0.47 0.47 0.25 0.12 0.60 0.34 0.55 0.36 0.36

CAMK2B -0.60 -0.54 -0.58 -0.53 0.33 1.00 0.74 0.90 0.78 0.68 0.66 0.34 0.65 0.69 0.40 0.93 0.65 0.59 0.89

DAB1 -0.44 -0.39 -0.42 -0.50 0.20 0.74 1.00 0.81 0.73 0.57 0.52 0.29 0.57 0.50 0.32 0.79 0.60 0.49 0.78

GRIN2B -0.68 -0.67 -0.69 -0.62 0.44 0.90 0.81 1.00 0.74 0.82 0.72 0.50 0.64 0.70 0.56 0.94 0.83 0.63 0.92

JPH3 -0.56 -0.50 -0.40 -0.38 0.09 0.78 0.73 0.74 1.00 0.55 0.72 0.35 0.75 0.71 0.41 0.75 0.52 0.43 0.66

NRG1 -0.52 -0.65 -0.69 -0.55 0.35 0.68 0.57 0.82 0.55 1.00 0.63 0.48 0.46 0.59 0.49 0.76 0.76 0.52 0.71

SRRM4 -0.68 -0.71 -0.35 -0.39 0.47 0.66 0.52 0.72 0.72 0.63 1.00 0.52 0.80 0.65 0.78 0.64 0.71 0.38 0.54

ZNF804B -0.44 -0.48 -0.21 -0.21 0.47 0.34 0.29 0.50 0.35 0.48 0.52 1.00 0.38 0.46 0.57 0.30 0.58 0.46 0.30

BZRAP1 -0.70 -0.61 -0.23 -0.30 0.25 0.65 0.57 0.64 0.75 0.46 0.80 0.38 1.00 0.49 0.53 0.57 0.54 0.30 0.49

MAPT -0.50 -0.44 -0.45 -0.46 0.12 0.69 0.50 0.70 0.71 0.59 0.65 0.46 0.49 1.00 0.46 0.63 0.64 0.49 0.60

MEF2C -0.69 -0.73 -0.35 -0.47 0.60 0.40 0.32 0.56 0.41 0.49 0.78 0.57 0.53 0.46 1.00 0.39 0.63 0.47 0.41

PTK2B -0.55 -0.52 -0.67 -0.55 0.34 0.93 0.79 0.94 0.75 0.76 0.64 0.30 0.57 0.63 0.39 1.00 0.67 0.50 0.94

APP -0.62 -0.63 -0.53 -0.47 0.55 0.65 0.60 0.83 0.52 0.76 0.71 0.58 0.54 0.64 0.63 0.67 1.00 0.54 0.66

PSEN2 -0.45 -0.60 -0.49 -0.46 0.36 0.59 0.49 0.63 0.43 0.52 0.38 0.46 0.30 0.49 0.47 0.50 0.54 1.00 0.52

PLXNA4 -0.55 -0.51 -0.68 -0.57 0.36 0.89 0.78 0.92 0.66 0.71 0.54 0.30 0.49 0.60 0.41 0.94 0.66 0.52 1.00

Supplementary Table 7. Correlation matrix of expressions for the genes which were suggestively associated with at least one of endophenotypes or were 

previously detected in GWAS of AD risk.



CSF Aβ42 CSF p-Tau CSF t-Tau

ALL CN MCI AD ALL CN MCI AD ALL CN MCI AD

CHR BP SNP Gene

trait used in 

Deming et al EA RA FREQ BETA SE P FREQ BETA SE P FREQ BETA SE P FREQ BETA SE P FREQ BETA SE P FREQ BETA SE P FREQ BETA SE P FREQ BETA SE P FREQ BETA SE P FREQ BETA SE P FREQ BETA SE P FREQ BETA SE P

1 53968219 rs185031519 GLIS1 AB42 G C 0.076 -0.32 0.12 ####### 0.08 -0.54 0.2 ####### 0.069 -0.26 0.16 0.12 0.091 -0.13 0.23 0.56 0.075 -0.03 0.12 0.82 0.08 0.03 0.2 0.89 0.069 -0.16 0.17 0.33 0.091 0.23 0.25 0.36 0.076 0.01 0.12 0.95 0.08 0.09 0.19 0.64 0.07 -0.1 0.16 0.56 0.092 0.05 0.26 0.84

6 2838248 rs316341 SERPINB1 AB42 G A 0.29 -0.11 0.06 0.06 0.288 -0.14 0.11 0.23 0.292 -0.12 0.08 0.12 0.295 -0.08 0.12 0.52 0.291 -0.03 0.06 0.65 0.291 -0.02 0.11 0.86 0.292 -0.06 0.08 0.46 0.295 0.1 0.13 0.46 0.291 0.06 0.06 0.33 0.289 0.11 0.1 0.27 0.292 0.03 0.08 0.69 0.297 0.13 0.14 0.33

13 53504675 rs9527039 PCDH8 p-Tau C T 0.071 -0.03 0.11 0.77 0.075 -0.38 0.18 ####### 0.069 0.05 0.15 0.74 0.068 0.27 0.22 0.23 0.071 -0.14 0.11 0.19 0.075 -0.06 0.17 0.73 0.069 -0.23 0.15 0.14 0.068 0.02 0.24 0.93 0.071 -0.1 0.11 0.37 0.074 -0.08 0.17 0.64 0.071 -0.13 0.15 0.38 0.069 0.07 0.25 0.78

18 77381649 rs12961169 CTDP1 p-Tau T C 0.189 -0.11 0.07 0.14 0.197 -0.12 0.13 0.37 0.187 -0.1 0.1 0.32 0.185 -0.04 0.14 0.79 0.188 0.22 0.07 ####### 0.192 0.14 0.13 0.26 0.188 0.23 0.1 ####### 0.185 0.13 0.16 0.40 0.187 0.11 0.07 0.15 0.19 0.04 0.12 0.72 0.188 0.13 0.1 0.18 0.183 -0.03 0.16 0.84

3 190663557 rs35055419 GMNC p-Tau or t-Tau C T 0.361 -0.1 0.06 0.08 0.31 0.13 0.11 0.24 0.38 -0.1 0.08 0.2 0.389 -0.18 0.12 0.13 0.361 0.21 0.06 ####### 0.309 0.3 0.1 ####### 0.381 0.07 0.08 0.37 0.389 0.26 0.13 0.10 0.36 0.27 0.06 ####### 0.307 0.31 0.1 ####### 0.379 0.14 0.08 0.08 0.389 0.28 0.13 0.08

9 3929424 rs514716 GLIS3 p-Tau C T 0.123 0.03 0.08 0.68 0.149 0.02 0.15 0.89 0.11 0.01 0.11 0.91 0.13 -0.05 0.17 0.78 0.123 -0.24 0.08 ####### 0.146 -0.18 0.14 0.2 0.111 -0.17 0.11 0.13 0.13 -0.38 0.18 ####### 0.122 -0.19 0.08 ####### 0.15 -0.16 0.13 0.24 0.11 -0.08 0.11 0.47 0.126 -0.32 0.19 0.1

19 45410002 rs769449 APOE All three biomarkers A G 0.208 -0.73 0.06 ####### 0.098 -0.81 0.15 ####### 0.231 -0.66 0.08 ####### 0.315 -0.52 0.11 ####### 0.209 0.47 0.06 ####### 0.099 0.16 0.15 0.29 0.233 0.5 0.08 ####### 0.315 0.2 0.13 0.14 0.209 0.48 0.06 ####### 0.1 0.15 0.14 0.28 0.233 0.48 0.08 ####### 0.309 0.24 0.14 0.1

Supplementary Table 9. 




