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Supplementary Fig. S1. Partial base peak chromatogram (Gaussian smoothed) of the 
HPLC-ESI/MS analysis of intact polar lipids in the extract of strain AArcel5T. Peak labels: 
PGP-Me = phosphatidylglycero-phosphate methylester, PG = phosphatidylglycerol, GL-PG 
= phosphatidylglycose, 2GL = diglycosyl, and PGP = phosphatidylglycerophosphate. 
Double or multiple peaks are due to the presence of the polar head group with both the 
archaeol core (C20-C20 dialkyl glycerol ether) and the extended  archaeol core (C20-C25) 
as well as their unsaturated homologs. 

Supplementary Table S1. Pairwise distances matrix, based on percentage of rpoB' 
nucleotide sequence identities of all validly published species of Natrialbaceae family. 
Species, forming monophyletic groups (see the Fig. S2) are in bold. Intra-genus 
percentages of identities of genera, which species forming monophyletic group are in bold 
and underlined. Inter-genus percentages of identities of genera, which species forming 
monophyletic group are in bold only.

Supplementary Fig. S2. rpoB' gene Maximum Likelihood phylogenetic tree of all validly 
published species of Natrialbaceae family. Natrobiforma cellulotropha strains AArcel2 and 
AArcel5T are in bold. GTR model (G + I, 4 categories) was used to infer this tree. Totally 
62 sequences including KJ870934.1 Halomarina oriensis JCM 16495 as an outgroup with 
1830 positions were involved in the analysis. All positions with less than 95% site coverage 
were eliminated. The used alignment of all rpoB' gene sequences is forllowing the tree. 
Totally 62 sequences were aligned using MAFFT v7 (G-INS-i method). 
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Supplementary Table S1. rpoB' nucleotide sequence identities of all validly published species of Natrialbaceae family

Species AArcel5 AArcel2 Hhal Hlac Hnit Hasw Hdjel Hgol Hsal Hther Hxan Hkam Hlar Hdaq Hhis Hjeot Hlim Hlon Hmah Hsac Hsal Hther Hturk Hlut Hasi Hcer Hlim Hrub Naeg Nasi Nchah Nhul Nmag Ntai Nbrev Nlon Nalt Neji Ngar Npal Npel Nsal Nsol Nvers Ngreg Ntex Namyl Njeot Noccult Ninn Naib Nban Nsed Nsulf Ntex Nthio Ntib Schit Slam Sinf

Nantronobiforma cellulotropha  AArcel5 2642503675 ID 0.92 0.87 0.86 0.86 0.85 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.87 0.86 0.86 0.86 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.86 0.85 0.85 0.86 0.86 0.86 0.89 0.89 0.87 0.86 0.86 0.86 0.87 0.86 0.85 0.86 0.85 0.86 0.86 0.86 0.87 0.85 0.85 0.84 0.86 0.86 0.86 0.85 0.87 0.83 0.83 0.85

Nantronobiforma cellulotropha  AArcel2 2642583647 0.92 ID 0.86 0.86 0.86 0.85 0.85 0.85 0.86 0.85 0.84 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.85 0.86 0.85 0.88 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.85 0.86 0.86 0.86 0.88 0.88 0.86 0.86 0.86 0.86 0.87 0.86 0.86 0.86 0.85 0.85 0.86 0.86 0.86 0.85 0.85 0.83 0.86 0.86 0.86 0.85 0.86 0.83 0.83 0.85

Halobiforma haloterrestris  DSM 13078 2694925392 0.87 0.86 ID 0.96 0.92 0.91 0.90 0.92 0.90 0.92 0.91 0.89 0.89 0.87 0.89 0.90 0.89 0.90 0.90 0.90 0.90 0.90 0.90 0.89 0.87 0.87 0.89 0.87 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.90 0.90 0.90 0.90 0.90 0.90 0.90 0.89 0.89 0.89 0.90 0.91 0.90 0.89 0.90 0.89 0.87 0.84 0.88 0.88 0.88 0.88 0.89 0.85 0.84 0.87

Halobiforma lacisalsi  JCM 12983 2531222390 0.86 0.86 0.96 ID 0.92 0.91 0.90 0.91 0.90 0.92 0.91 0.88 0.88 0.87 0.89 0.90 0.89 0.90 0.90 0.90 0.90 0.90 0.90 0.89 0.87 0.86 0.89 0.87 0.88 0.88 0.87 0.89 0.88 0.88 0.89 0.89 0.90 0.90 0.90 0.89 0.90 0.89 0.88 0.88 0.90 0.91 0.90 0.89 0.90 0.89 0.87 0.84 0.87 0.87 0.89 0.88 0.89 0.85 0.83 0.87

Halobiforma nitratireducens  JCM 10879 2556057012 0.86 0.86 0.92 0.92 ID 0.91 0.90 0.90 0.90 0.91 0.90 0.88 0.88 0.87 0.89 0.89 0.88 0.89 0.89 0.89 0.90 0.89 0.89 0.89 0.86 0.86 0.88 0.86 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.89 0.89 0.90 0.89 0.89 0.89 0.89 0.89 0.89 0.89 0.91 0.90 0.90 0.88 0.89 0.88 0.87 0.84 0.88 0.87 0.89 0.88 0.89 0.84 0.83 0.86

Halopiger aswanensis  DSM 13151 2639128726 0.85 0.85 0.91 0.91 0.91 ID 0.89 0.90 0.90 0.96 0.96 0.87 0.86 0.85 0.88 0.90 0.88 0.89 0.91 0.90 0.90 0.90 0.90 0.87 0.87 0.85 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.90 0.89 0.89 0.89 0.90 0.89 0.89 0.89 0.88 0.89 0.89 0.87 0.88 0.88 0.86 0.84 0.86 0.86 0.88 0.86 0.89 0.85 0.83 0.85

Halopiger djelfimassiliensis  IIH2 2602202382 0.86 0.85 0.90 0.90 0.90 0.89 ID 0.90 0.91 0.90 0.89 0.88 0.87 0.87 0.90 0.90 0.90 0.91 0.91 0.91 0.91 0.90 0.90 0.89 0.87 0.87 0.88 0.87 0.89 0.89 0.88 0.89 0.88 0.89 0.89 0.89 0.90 0.91 0.90 0.90 0.90 0.90 0.90 0.90 0.88 0.90 0.89 0.88 0.89 0.89 0.88 0.85 0.87 0.88 0.89 0.89 0.89 0.85 0.83 0.86

Halopiger goleimassiliensis  IH‐3 2602206272 0.86 0.85 0.92 0.91 0.90 0.90 0.90 ID 0.90 0.90 0.90 0.89 0.87 0.87 0.89 0.89 0.89 0.89 0.90 0.89 0.90 0.90 0.90 0.88 0.86 0.86 0.90 0.86 0.88 0.88 0.87 0.87 0.87 0.88 0.88 0.88 0.90 0.89 0.89 0.89 0.90 0.89 0.89 0.88 0.89 0.90 0.89 0.87 0.89 0.88 0.87 0.85 0.87 0.87 0.88 0.87 0.89 0.84 0.83 0.87

Halopiger salifodinae  CGMCC 1.12284 2671762777 0.86 0.86 0.90 0.90 0.90 0.90 0.91 0.90 ID 0.91 0.91 0.88 0.87 0.87 0.92 0.92 0.91 0.92 0.92 0.92 0.93 0.93 0.93 0.89 0.88 0.87 0.90 0.87 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.90 0.90 0.93 0.92 0.92 0.92 0.92 0.92 0.92 0.91 0.89 0.90 0.90 0.89 0.90 0.90 0.88 0.86 0.88 0.88 0.90 0.89 0.90 0.84 0.84 0.86

Halopiger thermotolerans  SR‐441 LC146655.1 0.86 0.85 0.92 0.92 0.91 0.96 0.90 0.90 0.91 ID 0.96 0.87 0.86 0.86 0.88 0.90 0.88 0.90 0.90 0.90 0.91 0.90 0.90 0.87 0.87 0.86 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.88 0.87 0.90 0.89 0.90 0.90 0.90 0.89 0.89 0.89 0.88 0.90 0.89 0.88 0.88 0.88 0.86 0.84 0.86 0.86 0.88 0.86 0.89 0.85 0.83 0.86

Halopiger xanaduensis  SH‐6 2506689500 0.86 0.84 0.91 0.91 0.90 0.96 0.89 0.90 0.91 0.96 ID 0.87 0.87 0.86 0.88 0.89 0.88 0.90 0.90 0.90 0.90 0.89 0.90 0.87 0.87 0.86 0.89 0.87 0.88 0.88 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.90 0.89 0.89 0.89 0.90 0.89 0.89 0.88 0.88 0.90 0.89 0.88 0.88 0.89 0.86 0.84 0.86 0.86 0.88 0.87 0.89 0.85 0.84 0.86

Halostagnicola kamekurae  DSM 22427 2640010766 0.86 0.86 0.89 0.88 0.88 0.87 0.88 0.89 0.88 0.87 0.87 ID 0.94 0.87 0.88 0.88 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.87 0.86 0.87 0.88 0.86 0.88 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.87 0.87 0.88 0.88 0.88 0.87 0.88 0.87 0.88 0.88 0.87 0.88 0.88 0.87 0.88 0.88 0.87 0.85 0.87 0.87 0.88 0.87 0.89 0.83 0.82 0.85

Halostagnicola larsenii  XH‐48 2510273625 0.86 0.86 0.89 0.88 0.88 0.86 0.87 0.87 0.87 0.86 0.87 0.94 ID 0.88 0.87 0.88 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.88 0.87 0.86 0.86 0.86 0.88 0.86 0.88 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.88 0.86 0.87 0.87 0.87 0.88 0.88 0.87 0.88 0.88 0.87 0.84 0.88 0.87 0.88 0.87 0.89 0.82 0.81 0.85

Haloterrigena daqingensis  CGMCC 1.8909 2682135502 0.86 0.86 0.87 0.87 0.87 0.85 0.87 0.87 0.87 0.86 0.86 0.87 0.88 ID 0.87 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.86 0.85 0.84 0.87 0.85 0.87 0.88 0.88 0.88 0.88 0.87 0.86 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.87 0.86 0.87 0.89 0.88 0.88 0.88 0.88 0.86 0.97 0.88 0.89 0.88 0.89 0.82 0.81 0.84

Haloterrigena hispanica  CDM_6 2642633521 0.86 0.86 0.89 0.89 0.89 0.88 0.90 0.89 0.92 0.88 0.88 0.88 0.87 0.87 ID 0.92 0.97 0.92 0.92 0.92 0.91 0.92 0.91 0.88 0.87 0.86 0.87 0.86 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.89 0.89 0.92 0.92 0.91 0.91 0.92 0.92 0.92 0.92 0.87 0.89 0.90 0.88 0.90 0.89 0.89 0.86 0.88 0.89 0.90 0.89 0.90 0.84 0.83 0.86

Haloterrigena jeotgali  A29 2582593728 0.86 0.86 0.90 0.90 0.89 0.90 0.90 0.89 0.92 0.90 0.89 0.88 0.88 0.87 0.92 ID 0.91 0.93 0.96 0.95 0.91 0.99 0.92 0.87 0.88 0.87 0.89 0.87 0.88 0.88 0.87 0.87 0.87 0.88 0.88 0.88 0.93 0.93 0.93 0.93 0.97 0.91 0.93 0.93 0.88 0.89 0.90 0.89 0.90 0.89 0.88 0.85 0.87 0.88 0.90 0.89 0.91 0.84 0.83 0.87

Haloterrigena limicola  JCM 13563 2556175617 0.86 0.86 0.89 0.89 0.88 0.88 0.90 0.89 0.91 0.88 0.88 0.88 0.87 0.87 0.97 0.91 ID 0.92 0.92 0.91 0.90 0.91 0.90 0.88 0.86 0.86 0.87 0.86 0.87 0.87 0.87 0.88 0.88 0.87 0.89 0.89 0.91 0.92 0.91 0.91 0.91 0.92 0.92 0.92 0.87 0.89 0.89 0.88 0.89 0.88 0.89 0.86 0.87 0.89 0.89 0.89 0.90 0.83 0.83 0.85

Haloterrigena longa  JCM 13562 AB477195.1 0.86 0.86 0.90 0.90 0.89 0.89 0.91 0.89 0.92 0.90 0.90 0.87 0.87 0.87 0.92 0.93 0.92 ID 0.94 0.93 0.92 0.93 0.91 0.89 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.90 0.90 0.94 0.98 0.93 0.94 0.93 0.93 0.93 0.93 0.88 0.90 0.90 0.89 0.89 0.90 0.89 0.86 0.88 0.89 0.90 0.89 0.91 0.84 0.83 0.85

Haloterrigena mahii  H13 NZ_JHUT02000003.1:198891‐200720 0.86 0.86 0.90 0.90 0.89 0.91 0.91 0.90 0.92 0.90 0.90 0.88 0.88 0.88 0.92 0.96 0.92 0.94 ID 0.96 0.92 0.96 0.91 0.88 0.88 0.87 0.89 0.87 0.89 0.88 0.88 0.88 0.88 0.89 0.89 0.89 0.93 0.93 0.93 0.93 0.95 0.92 0.93 0.93 0.88 0.90 0.90 0.90 0.90 0.90 0.88 0.85 0.88 0.88 0.90 0.88 0.91 0.85 0.83 0.87

Haloterrigena saccharevitans  JCM 12889 2667594091 0.87 0.86 0.90 0.90 0.89 0.90 0.91 0.89 0.92 0.90 0.90 0.88 0.87 0.87 0.92 0.95 0.91 0.93 0.96 ID 0.92 0.95 0.91 0.87 0.88 0.87 0.89 0.87 0.88 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.93 0.93 0.92 0.92 0.95 0.92 0.93 0.92 0.88 0.89 0.90 0.89 0.90 0.89 0.87 0.84 0.87 0.87 0.90 0.88 0.90 0.85 0.83 0.86

Haloterrigena salina  JCM 13891 2556202927 0.86 0.85 0.90 0.90 0.90 0.90 0.91 0.90 0.93 0.91 0.90 0.88 0.88 0.87 0.91 0.91 0.90 0.92 0.92 0.92 ID 0.92 0.96 0.89 0.88 0.87 0.89 0.88 0.89 0.88 0.87 0.88 0.88 0.89 0.90 0.90 0.92 0.92 0.91 0.91 0.92 0.92 0.92 0.92 0.89 0.89 0.90 0.89 0.90 0.91 0.87 0.85 0.87 0.88 0.89 0.89 0.90 0.84 0.83 0.86

Haloterrigena thermotolerans  DSM 11522 2535901627 0.86 0.86 0.90 0.90 0.89 0.90 0.90 0.90 0.93 0.90 0.89 0.88 0.88 0.87 0.92 0.99 0.91 0.93 0.96 0.95 0.92 ID 0.92 0.87 0.88 0.87 0.89 0.87 0.88 0.88 0.87 0.87 0.87 0.88 0.88 0.88 0.94 0.93 0.93 0.93 0.98 0.92 0.93 0.93 0.88 0.89 0.90 0.89 0.90 0.90 0.88 0.85 0.87 0.88 0.90 0.89 0.91 0.84 0.83 0.87

Haloterrigena turkmenica  DSM 5511 646510919 0.86 0.85 0.90 0.90 0.89 0.90 0.90 0.90 0.93 0.90 0.90 0.88 0.87 0.87 0.91 0.92 0.90 0.91 0.91 0.91 0.96 0.92 ID 0.88 0.87 0.86 0.88 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.87 0.87 0.89 0.90 0.92 0.91 0.91 0.91 0.92 0.92 0.92 0.92 0.89 0.88 0.89 0.89 0.89 0.91 0.88 0.85 0.87 0.88 0.90 0.89 0.91 0.83 0.83 0.86

Halovarius luteus  DA50 KM596806.1 0.88 0.88 0.89 0.89 0.89 0.87 0.89 0.88 0.89 0.87 0.87 0.87 0.86 0.86 0.88 0.87 0.88 0.89 0.88 0.87 0.89 0.87 0.88 ID 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.87 0.86 0.87 0.87 0.87 0.97 0.96 0.89 0.88 0.89 0.88 0.88 0.88 0.87 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.88 0.87 0.87 0.85 0.86 0.87 0.87 0.88 0.88 0.83 0.83 0.85

Halovivax asiaticus  JCM 14624 2556129687 0.87 0.86 0.87 0.87 0.86 0.87 0.87 0.86 0.88 0.87 0.87 0.86 0.86 0.85 0.87 0.88 0.86 0.87 0.88 0.88 0.88 0.88 0.87 0.87 ID 0.90 0.91 0.98 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.88 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.86 0.86 0.85 0.86 0.87 0.86 0.86 0.87 0.86 0.83 0.85 0.86 0.86 0.86 0.87 0.84 0.83 0.85

Halovivax cerinus  IC35 KM111181.1 0.87 0.86 0.87 0.86 0.86 0.85 0.87 0.86 0.87 0.86 0.86 0.87 0.86 0.84 0.86 0.87 0.86 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.86 0.87 0.90 ID 0.90 0.90 0.86 0.86 0.85 0.85 0.85 0.86 0.88 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.86 0.86 0.86 0.85 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.85 0.82 0.85 0.85 0.86 0.85 0.86 0.83 0.82 0.86

Halovivax limisalsi  IBRC‐M 10022 KM087967.1 0.87 0.86 0.89 0.89 0.88 0.88 0.88 0.90 0.90 0.88 0.89 0.88 0.88 0.87 0.87 0.89 0.87 0.88 0.89 0.89 0.89 0.89 0.88 0.88 0.91 0.90 ID 0.90 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.89 0.89 0.89 0.89 0.88 0.88 0.89 0.88 0.88 0.88 0.87 0.88 0.89 0.88 0.89 0.88 0.86 0.84 0.87 0.86 0.87 0.87 0.88 0.84 0.82 0.87

Halovivax ruber  XH‐70 2506857538 0.87 0.86 0.87 0.87 0.86 0.87 0.87 0.86 0.87 0.87 0.87 0.86 0.86 0.85 0.86 0.87 0.86 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.87 0.98 0.90 0.90 ID 0.87 0.86 0.86 0.87 0.87 0.86 0.88 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.86 0.86 0.85 0.86 0.87 0.86 0.86 0.87 0.86 0.84 0.85 0.86 0.86 0.86 0.87 0.84 0.83 0.85

Natrialba aegyptia  DSM 13077 2532838852 0.86 0.86 0.88 0.88 0.87 0.87 0.89 0.88 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.89 0.88 0.89 0.88 0.87 0.87 0.86 0.86 0.87 0.87 ID 0.96 0.89 0.90 0.89 0.99 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.88 0.86 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.87 0.84 0.88 0.87 0.88 0.87 0.89 0.84 0.82 0.85

Natrialba asiatica  DSM 12278 2556123649 0.85 0.86 0.88 0.88 0.87 0.87 0.89 0.88 0.88 0.87 0.88 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.87 0.86 0.86 0.87 0.86 0.96 ID 0.89 0.90 0.89 0.97 0.87 0.88 0.88 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.87 0.86 0.89 0.88 0.87 0.88 0.88 0.87 0.84 0.88 0.87 0.88 0.87 0.89 0.84 0.83 0.85

Natrialba chahannaoensis  JCM 10990 2556092653 0.85 0.85 0.88 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.86 0.86 0.85 0.87 0.86 0.89 0.89 ID 0.95 0.94 0.89 0.86 0.86 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.86 0.88 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.84 0.88 0.86 0.87 0.87 0.88 0.83 0.82 0.84

Natrialba hulunbeirensis  JCM 10989 2532835849 0.86 0.86 0.88 0.89 0.88 0.87 0.89 0.87 0.88 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.87 0.88 0.87 0.86 0.85 0.87 0.87 0.90 0.90 0.95 ID 0.96 0.90 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.86 0.88 0.88 0.88 0.88 0.89 0.87 0.84 0.88 0.87 0.88 0.87 0.88 0.83 0.83 0.84

Natrialba magadii  ATCC 43099 2556154635 0.86 0.86 0.88 0.88 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.87 0.87 0.87 0.86 0.85 0.87 0.87 0.89 0.89 0.94 0.96 ID 0.89 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.86 0.88 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.85 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.83 0.82 0.83

Natrialba taiwanensis  DSM 12281 2556200505 0.86 0.86 0.88 0.88 0.87 0.87 0.89 0.88 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.89 0.88 0.89 0.88 0.87 0.87 0.86 0.86 0.87 0.86 0.99 0.97 0.89 0.90 0.89 ID 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.88 0.86 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.87 0.84 0.88 0.87 0.88 0.87 0.89 0.84 0.82 0.85

Natribaculum breve  TRM20010 KF856967.1 0.89 0.88 0.90 0.89 0.89 0.87 0.89 0.88 0.90 0.88 0.87 0.87 0.87 0.86 0.89 0.88 0.89 0.90 0.89 0.88 0.90 0.88 0.89 0.97 0.88 0.88 0.89 0.88 0.87 0.87 0.86 0.87 0.87 0.87 ID 0.99 0.89 0.89 0.89 0.89 0.89 0.88 0.88 0.88 0.88 0.89 0.89 0.89 0.88 0.88 0.88 0.86 0.87 0.88 0.88 0.88 0.89 0.84 0.83 0.86

Natribaculum longum  TRM20345 KF856969.1 0.89 0.88 0.90 0.89 0.89 0.87 0.89 0.88 0.90 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.89 0.88 0.89 0.90 0.89 0.88 0.90 0.88 0.90 0.96 0.88 0.88 0.89 0.88 0.87 0.88 0.86 0.87 0.87 0.87 0.99 ID 0.89 0.89 0.89 0.89 0.89 0.89 0.88 0.88 0.88 0.88 0.89 0.89 0.88 0.88 0.88 0.86 0.87 0.88 0.88 0.88 0.88 0.84 0.83 0.86

Natrinema altunense  JCM 12890 2556141080 0.87 0.86 0.90 0.90 0.90 0.90 0.90 0.90 0.93 0.90 0.90 0.88 0.87 0.87 0.92 0.93 0.91 0.94 0.93 0.93 0.92 0.94 0.92 0.89 0.87 0.87 0.89 0.87 0.88 0.88 0.87 0.88 0.87 0.88 0.89 0.89 ID 0.94 0.97 0.97 0.94 0.92 0.93 0.93 0.88 0.89 0.90 0.89 0.91 0.90 0.88 0.86 0.88 0.88 0.90 0.89 0.91 0.84 0.83 0.87

Natrinema ejinorense  JCM 13890 NZ_NXNI01000001.1:3108724‐31105530.86 0.86 0.90 0.90 0.89 0.89 0.91 0.89 0.92 0.89 0.89 0.88 0.88 0.87 0.92 0.93 0.92 0.98 0.93 0.93 0.92 0.93 0.91 0.88 0.87 0.87 0.89 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.89 0.89 0.94 ID 0.93 0.93 0.93 0.92 0.93 0.92 0.88 0.90 0.91 0.89 0.90 0.89 0.89 0.86 0.88 0.89 0.90 0.90 0.90 0.84 0.83 0.86

Natrinema gari  JCM 14663 2556127002 0.86 0.86 0.90 0.90 0.89 0.89 0.90 0.89 0.92 0.90 0.89 0.88 0.87 0.87 0.91 0.93 0.91 0.93 0.93 0.92 0.91 0.93 0.91 0.89 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.89 0.89 0.97 0.93 ID 0.98 0.94 0.92 0.93 0.92 0.88 0.89 0.89 0.89 0.90 0.90 0.88 0.86 0.87 0.88 0.89 0.89 0.90 0.83 0.82 0.86

Natrinema pallidum  DSM 3751 2530830297 0.86 0.86 0.90 0.89 0.89 0.89 0.90 0.89 0.92 0.90 0.89 0.87 0.87 0.87 0.91 0.93 0.91 0.94 0.93 0.92 0.91 0.93 0.91 0.88 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.89 0.89 0.97 0.93 0.98 ID 0.94 0.91 0.93 0.92 0.88 0.89 0.89 0.89 0.90 0.90 0.88 0.85 0.87 0.88 0.89 0.89 0.90 0.83 0.82 0.86

Natrinema pellirubrum  DSM 15624 2539737009 0.87 0.87 0.90 0.90 0.89 0.90 0.90 0.90 0.92 0.90 0.90 0.88 0.88 0.88 0.92 0.97 0.91 0.93 0.95 0.95 0.92 0.98 0.92 0.88 0.88 0.87 0.89 0.88 0.88 0.88 0.87 0.88 0.87 0.88 0.89 0.89 0.94 0.93 0.94 0.94 ID 0.92 0.93 0.93 0.89 0.89 0.90 0.89 0.90 0.90 0.88 0.85 0.88 0.89 0.90 0.89 0.91 0.84 0.83 0.87

Natrinema salaciae  DSM 25055 NZ_FOFD01000003.1:573559‐575388 0.86 0.86 0.89 0.89 0.89 0.89 0.90 0.89 0.92 0.89 0.89 0.87 0.86 0.87 0.92 0.91 0.92 0.93 0.92 0.92 0.92 0.92 0.92 0.88 0.87 0.86 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.88 0.89 0.92 0.92 0.92 0.91 0.92 ID 0.92 0.93 0.88 0.89 0.90 0.88 0.89 0.89 0.87 0.85 0.87 0.88 0.90 0.89 0.90 0.84 0.84 0.85

Natrinema soli  LC206002.1 0.85 0.86 0.89 0.88 0.89 0.89 0.90 0.89 0.92 0.89 0.89 0.88 0.87 0.88 0.92 0.93 0.92 0.93 0.93 0.93 0.92 0.93 0.92 0.87 0.86 0.86 0.88 0.86 0.88 0.88 0.88 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.93 0.93 0.93 0.93 0.93 0.92 ID 0.92 0.87 0.89 0.90 0.89 0.90 0.90 0.88 0.85 0.87 0.88 0.90 0.88 0.91 0.84 0.83 0.86

Natrinema versiforme  JCM 10478 2556193983 0.86 0.86 0.89 0.88 0.89 0.89 0.90 0.88 0.91 0.89 0.88 0.88 0.87 0.87 0.92 0.93 0.92 0.93 0.93 0.92 0.92 0.93 0.92 0.88 0.86 0.86 0.88 0.86 0.88 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.93 0.92 0.92 0.92 0.93 0.93 0.92 ID 0.87 0.88 0.90 0.88 0.89 0.89 0.87 0.85 0.87 0.88 0.89 0.89 0.90 0.84 0.83 0.87

Natronobacterium gregoryi  DSM 3393 2695059985 0.85 0.85 0.90 0.90 0.91 0.88 0.88 0.89 0.89 0.88 0.88 0.87 0.87 0.86 0.87 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.89 0.88 0.89 0.87 0.85 0.85 0.87 0.85 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.89 0.88 0.87 0.87 ID 0.89 0.89 0.88 0.89 0.87 0.87 0.84 0.86 0.87 0.88 0.88 0.88 0.83 0.82 0.85

Natronobacterium texcoconense  DSM 24767 2639058758 0.86 0.85 0.91 0.91 0.90 0.89 0.90 0.90 0.90 0.90 0.90 0.88 0.88 0.87 0.89 0.89 0.89 0.90 0.90 0.89 0.89 0.89 0.88 0.88 0.86 0.86 0.88 0.86 0.88 0.89 0.88 0.88 0.88 0.88 0.89 0.88 0.89 0.90 0.89 0.89 0.89 0.89 0.89 0.88 0.89 ID 0.90 0.89 0.90 0.89 0.88 0.86 0.88 0.88 0.89 0.89 0.89 0.85 0.84 0.86

Natronococcus amylolyticus  DSM 10524 2556097746 0.86 0.86 0.90 0.90 0.90 0.89 0.89 0.89 0.90 0.89 0.89 0.88 0.88 0.89 0.90 0.90 0.89 0.90 0.90 0.90 0.90 0.90 0.89 0.88 0.87 0.86 0.89 0.87 0.88 0.88 0.88 0.88 0.87 0.88 0.89 0.89 0.90 0.91 0.89 0.89 0.90 0.90 0.90 0.90 0.89 0.90 ID 0.91 0.93 0.89 0.88 0.86 0.89 0.89 0.89 0.89 0.90 0.85 0.84 0.87

Natronococcus jeotgali  DSM 18795 2556158224 0.86 0.86 0.89 0.89 0.88 0.87 0.88 0.87 0.89 0.88 0.88 0.87 0.87 0.88 0.88 0.89 0.88 0.89 0.90 0.89 0.89 0.89 0.89 0.88 0.86 0.86 0.88 0.86 0.88 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.89 0.89 0.89 0.89 0.89 0.89 0.89 0.88 0.89 0.88 0.88 0.89 0.91 ID 0.91 0.88 0.87 0.84 0.88 0.88 0.88 0.88 0.89 0.83 0.82 0.86

Natronococcus occultus  SP4 2506728917 0.87 0.86 0.90 0.90 0.89 0.88 0.89 0.89 0.90 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.90 0.90 0.89 0.89 0.90 0.90 0.90 0.90 0.89 0.88 0.86 0.86 0.89 0.86 0.88 0.88 0.87 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.91 0.90 0.90 0.90 0.90 0.89 0.90 0.89 0.89 0.90 0.93 0.91 ID 0.89 0.88 0.86 0.88 0.89 0.89 0.89 0.89 0.84 0.83 0.87

Natronolimnobius innermongolicus  JCM 12255 2530835756 0.85 0.85 0.89 0.89 0.88 0.88 0.89 0.88 0.90 0.88 0.89 0.88 0.88 0.88 0.89 0.89 0.88 0.90 0.90 0.89 0.91 0.90 0.91 0.87 0.87 0.86 0.88 0.87 0.88 0.88 0.87 0.89 0.88 0.88 0.88 0.88 0.90 0.89 0.90 0.90 0.90 0.89 0.90 0.89 0.87 0.89 0.89 0.88 0.89 ID 0.88 0.85 0.88 0.89 0.89 0.89 0.89 0.83 0.82 0.85

Natronorubrum aibiense  JCM 13488 AB477219.1 0.85 0.85 0.87 0.87 0.87 0.86 0.88 0.87 0.88 0.86 0.86 0.87 0.87 0.88 0.89 0.88 0.89 0.89 0.88 0.87 0.87 0.88 0.88 0.87 0.86 0.85 0.86 0.86 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.87 0.88 0.88 0.88 0.89 0.88 0.88 0.88 0.87 0.88 0.87 0.87 0.88 0.88 0.87 0.88 0.88 ID 0.88 0.88 0.94 0.89 0.93 0.89 0.82 0.82 0.84

Natronorubrum bangense  JCM 10635 2556086373 0.84 0.83 0.84 0.84 0.84 0.84 0.85 0.85 0.86 0.84 0.84 0.85 0.84 0.86 0.86 0.85 0.86 0.86 0.85 0.84 0.85 0.85 0.85 0.85 0.83 0.82 0.84 0.84 0.84 0.84 0.84 0.84 0.85 0.84 0.86 0.86 0.86 0.86 0.86 0.85 0.85 0.85 0.85 0.85 0.84 0.86 0.86 0.84 0.86 0.85 0.88 ID 0.86 0.90 0.85 0.91 0.86 0.80 0.80 0.83

Natronorubrum sediminis  CGMCC 1.8981 2618059973 0.86 0.86 0.88 0.87 0.88 0.86 0.87 0.87 0.88 0.86 0.86 0.87 0.88 0.97 0.88 0.87 0.87 0.88 0.88 0.87 0.87 0.87 0.87 0.86 0.85 0.85 0.87 0.85 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.87 0.87 0.88 0.88 0.87 0.87 0.88 0.87 0.87 0.87 0.86 0.88 0.89 0.88 0.88 0.88 0.88 0.86 ID 0.88 0.89 0.88 0.89 0.82 0.81 0.85

Natronorubrum sulfidifaciens  JCM 14089 2556173285 0.86 0.86 0.88 0.87 0.87 0.86 0.88 0.87 0.88 0.86 0.86 0.87 0.87 0.88 0.89 0.88 0.89 0.89 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.87 0.86 0.85 0.86 0.86 0.87 0.87 0.86 0.87 0.87 0.87 0.88 0.88 0.88 0.89 0.88 0.88 0.89 0.88 0.88 0.88 0.87 0.88 0.89 0.88 0.89 0.89 0.94 0.90 0.88 ID 0.89 0.93 0.90 0.82 0.82 0.84

Natronorubrum texcoconense  DSM 25211 2638977450 0.86 0.86 0.88 0.89 0.89 0.88 0.89 0.88 0.90 0.88 0.88 0.88 0.88 0.89 0.90 0.90 0.89 0.90 0.90 0.90 0.89 0.90 0.90 0.87 0.86 0.86 0.87 0.86 0.88 0.88 0.87 0.88 0.88 0.88 0.88 0.88 0.90 0.90 0.89 0.89 0.90 0.90 0.90 0.89 0.88 0.89 0.89 0.88 0.89 0.89 0.89 0.85 0.89 0.89 ID 0.89 0.95 0.83 0.83 0.85

Natronorubrum thiooxidans  HArc‐ NZ_FTNR01000010.1:c148483‐146654 0.85 0.85 0.88 0.88 0.88 0.86 0.89 0.87 0.89 0.86 0.87 0.87 0.87 0.88 0.89 0.89 0.89 0.89 0.88 0.88 0.89 0.89 0.89 0.88 0.86 0.85 0.87 0.86 0.87 0.87 0.87 0.87 0.88 0.87 0.88 0.88 0.89 0.90 0.89 0.89 0.89 0.89 0.88 0.89 0.88 0.89 0.89 0.88 0.89 0.89 0.93 0.91 0.88 0.93 0.89 ID 0.90 0.82 0.82 0.84

Natronorubrum tibetense  DSM 13204 2517386150 0.87 0.86 0.89 0.89 0.89 0.89 0.89 0.89 0.90 0.89 0.89 0.89 0.89 0.89 0.90 0.91 0.90 0.91 0.91 0.90 0.90 0.91 0.91 0.88 0.87 0.86 0.88 0.87 0.89 0.89 0.88 0.88 0.88 0.89 0.89 0.88 0.91 0.90 0.90 0.90 0.91 0.90 0.91 0.90 0.88 0.89 0.90 0.89 0.89 0.89 0.89 0.86 0.89 0.90 0.95 0.90 ID 0.83 0.83 0.86

Salinarchaeum chitinilyticum  MC‐74 LC189241.1 0.83 0.83 0.85 0.85 0.84 0.85 0.85 0.84 0.84 0.85 0.85 0.83 0.82 0.82 0.84 0.84 0.83 0.84 0.85 0.85 0.84 0.84 0.83 0.83 0.84 0.83 0.84 0.84 0.84 0.84 0.83 0.83 0.83 0.84 0.84 0.84 0.84 0.84 0.83 0.83 0.84 0.84 0.84 0.84 0.83 0.85 0.85 0.83 0.84 0.83 0.82 0.80 0.82 0.82 0.83 0.82 0.83 ID 0.92 0.83

Salinarchaeum laminariae  R26 JN164655.1 0.83 0.83 0.84 0.83 0.83 0.83 0.83 0.83 0.84 0.83 0.84 0.82 0.81 0.81 0.83 0.83 0.83 0.83 0.83 0.83 0.83 0.83 0.83 0.83 0.83 0.82 0.82 0.83 0.82 0.83 0.82 0.83 0.82 0.82 0.83 0.83 0.83 0.83 0.82 0.82 0.83 0.84 0.83 0.83 0.82 0.84 0.84 0.82 0.83 0.82 0.82 0.80 0.81 0.82 0.83 0.82 0.83 0.92 ID 0.82

Saliphagus infecundisoli  YIM 93745 KX752790.1 0.85 0.85 0.87 0.87 0.86 0.85 0.86 0.87 0.86 0.86 0.86 0.85 0.85 0.84 0.86 0.87 0.85 0.85 0.87 0.86 0.86 0.87 0.86 0.85 0.85 0.86 0.87 0.85 0.85 0.85 0.84 0.84 0.83 0.85 0.86 0.86 0.87 0.86 0.86 0.86 0.87 0.85 0.86 0.87 0.85 0.86 0.87 0.86 0.87 0.85 0.84 0.83 0.85 0.84 0.85 0.84 0.86 0.83 0.82 ID
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