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Supplementary Figure 4
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Supplementary Table 1 

TaqMan Gene Expression Assays 

Official gene symbol (aliase)  TaqMan assay 

Sclc10a1 (Ntcp)     Mm00441421_m1 

Abcc2 (Mrp2)       Mm00496899_m1 

Abcc3 (Mrp3)       Mm00551550_m1 

Abcb11 (Bsep)       Mm00445168_m1 

Slc51b (OstB)       Mm01175040_m1 

Nr1h4 (Fxr)       Mm01240553_m1 

Cyp7a1       Mm00484152_m1 

Cyp8b1       Mm00501637_s1 

Nr0b2 (Shp)       Mm00442278_m1 

 Slc10a2 (Asbt)      Mm00488258_m1 

Fabp6        Mm00434315_m1 

Slc51a (OstA)      Mm00521530_m1 

Fgf15        Mm00433278_m1 

PPia        Mm02342430_g1 

rRNA 18S      Hs99999901_s1 


