
 

SUPPLEMENTARY FIGURE 1. Alignment of proposed LOX2 eIF4E binding motif. The proposed binding site 

in A. thaliana is highlighted in red. The motif shows poor conservation in LOX2 homologs of flowering 

plants.   



 

SUPPLEMENTARY FIGURE 2. The T‐DNA line eif4g. (A) Location of the T‐DNA insertion in the seventh 

exon of the EIF4G gene. (B) RT‐PCR of TUB2 and EIF4G in cDNA prepared from 7‐day‐old Col0 and eif4g 

seedlings indicates loss of full length EIF4G transcript.  

 

   



 

 

SUPPLEMENTARY FIGURE 3. Root growth of A. thaliana mutant lines relative to Col0 on vertically grown 

MS media plates with 1% sucrose for 12 days. Asterisks mark statistically significant differences from 

wild‐type (Student’s t‐test, p value < 0.05, n=24).   



 

 

SUPPLEMENTARY FIGURE 4. Confocal images of plant epidermal cells co‐stained with propidium iodide 

(cell walls) and DAPI (nuclei) from leaves of 21 day old Col0 (A) and cbe1 mutant (B) seedlings.  Scale bar 

is 100 µm. 

   



SUPPLEMENTARY TABLE 2. Primers used in RT‐PCR and qRT‐PCR experiments. 

Primer  Sequence 

CYCB2.4 F  AGGATACGAGGATTGGAGCA 

CYCB2.4 R  CTTGTGATGCAAACCAACCA 

CDKB2.1 F  TGGCTGCATATTTGCTGAAC 

CDKB2.1 R  CCTGGCCACATTTCTTCATT 

CDC20.2 F  AAATGGCTGAGCTCACTGGT 

CDC20.2 R  ACCTCAGGGTCTCGTCTCCT 

ATK5 F  GAAGTGAGCGACTTTCAAGGA 

ATK5 R  TCCTCTTTCTTTGCCAATGC 

PLE F  TAGGAGCAGCAATGCATCAG 

PLE R  CTGCAATGTCAAGCCCTCTT 

TPX2 F  GCAAAAATGGTGGAGGAAGA 

TPX2 R  CCCTTGTTGGACTTCTGAGG 

EIF4G F  CAATGCCATCGATCTGAGAA 

EIF4G R  ATTGAGGGTCCACGTGAAAG 

CBE1 F  AGTCGAAGTTCTCCCATCCA 

CBE1 R  GTCGGGATTTGCTTTTGTGT 
 


