Supplementary Table 1 Negative selection sites based on FEL

Total branch

Protein Site Partition alpha beta alpha=beta LRT p-value length
Nucleoprotein 161 1 21,474  0.000 3,089 5,980 0.014 3,116
103 1 18,114  0.000 3,008 5,675 0.017 2,628
397 1 11,559  0.000 2,194 5,294 0.021 1,677
248 1 7,437 0.000 1,728 4,993 0.025 1,079
470 1 8,020 0.000 1,876 5,046 0.025 1,164
76 1 17,641  0.000 1,045 4,931 0.026 2,560
439 1 8,775 0.000 1,912 4,911 0.027 1,273
319 1 9,182 0.000 1,805 4,840 0.028 1,332
514 1 44,868 1,483 10,066 4,634 0.031 6,982
85 1 14,984  0.000 0.819 4,587 0.032 2,174
34 1 8,120 0.000 1,955 4,514 0.034 1,178
520 1 16,961  0.000 0.968 4,467 0.035 2,461
151 1 17,663  0.000 1,032 4,083 0.043 2,563
38 1 11,171 0.000 0.837 4,023 0.045 1,621
487 1 20,358  0.000 1,817 4,012 0.045 2,954
56 1 13,549  0.000 1,031 3,969 0.046 1,966
63 1 14,905  0.000 1,207 3,969 0.046 2,163
412 1 6,034 0.000 1,012 3,917 0.048 0.875
90 1 6,974 0.000 2,397 3,861 0.049 1,012
283 1 6,034 0.000 1,068 3,877 0.049 0.875
Phosphoprotein 480 1 18,973  0.000 2,621 6,617 0.010 1,618
103 1 49,500  0.000 1,914 5,441 0.020 4,221
337 1 20,081  0.000 3,959 5,442 0.020 1,713
347 1 36,637  0.000 1,937 5,244 0.022 3,124
190 1 16,486  0.000 5,598 4,844 0.028 1,406
216 1 14,115  0.000 3,378 4,787 0.029 1,204
498 1 23,567  0.000 2,954 4,777 0.029 2,010
396 1 10,971  0.000 3,168 4,416 0.036 0.936
386 1 11,729  0.000 2,157 4,043 0.044 1,000
338 1 11,626 0.000 2,254 3,830 0.050 0.992
Matrix 140 1 25156 0.000 5109 7315 0.007 4740
242 1 17547 0.000 2443 6328 0.012 3306
169 1 9921 0.000 1952 5210 0.022 1869
58 1 10901 0.000 1081 4924 0.026 2054
83 1 8547 0.000 0.986 4979 0.026 1610
179 1 18199 0.000 0.864 4760 0.029 3429
279 1 10305 0.000 0.948 4769 0.029 1942
158 1 7439 0.000 2548 4692 0.030 1402




259 1 13350 0.000 0.778 4672 0.031 2515
262 1 13350 0.000 0.795 4630 0.031 2515
290 1 13561 0.000 0.776 4646 0.031 2555
253 1 9087 0.000 2129 4575 0.032 1712
181 1 12855 0.000 0.753 4299 0.038 2422
280 1 6766 0.000 1838 4321 0.038 1275
5 1 14152 0.000 0.828 4200 0.040 2667
211 1 11916 0.000 0.754 4226 0.040 2245
216 1 10209 0.000 0.604 4160 0.041 1924
237 1 12472 0.000 0.736 4158 0.041 2350
302 1 7036 0.000 1066 4168 0.041 1326
141 1 11841 0.000 0.738 4151 0.042 2231
117 1 6176 0.000 0.742 4044 0.044 1164
131 1 8988 0.000 0.594 4012 0.045 1693
205 1 6176 0.000 0.731 4019 0.045 1164
272 1 8938 0.000 0.593 4006 0.045 1684
84 1 5896 0.000 0.736 3974 0.046 1111
87 1 8988 0.000 0.597 3971 0.046 1693
294 1 11841 0.000 0.823 3997 0.046 2231
69 1 6027 0.000 0.922 3897 0.048 1136
27 1 7986 0.000 0.593 3826 0.050 1505
Fusion 437 1 17483 0.000 1528 8418 0.004 2451
284 1 18822 0.000 0.883 6146 0.013 2639
96 1 33271 0.000 1735 5979 0.014 4664
454 1 36047 0.000 1785 6007 0.014 5054
160 1 14105 0.000 2608 5897 0.015 1977
333 1 16036 0.000 2239 5861 0.015 2248
398 1 15120 0.000 2443 5476 0.019 2120
138 1 7753 0.000 1136 4948 0.026 1087
190 1 9270 0.000 1714 4989 0.026 1300
196 1 9056 0.000 2206 4931 0.026 1270
448 1 13512 0.000 1263 4906 0.027 1894
226 1 8679 0.000 1355 4779 0.029 1217
342 1 7677 0.000 1820 4796 0.029 1076
400 1 13858 0.000 2070 4651 0.031 1943
412 1 15893 0.000 1161 4627 0.031 2228
489 1 7753 0.000 1356 4675 0.031 1087
517 1 13858 0.000 2070 4651 0.031 1943
442 1 10453 0.000 2121 4544 0.033 1465
44 1 13009 0.000 0.691 4266 0.039 1824
515 1 9853 0.000 3270 4254 0.039 1381




100 1 12463 0.000 0.994 4159 0.041 1747
184 1 10387  0.000 1065 4107 0.043 1456
334 1 9052 0.000 1249 4007 0.045 1269
514 1 9460 0.000 0.888 4010 0.045 1326
328 1 15346  0.000 0.907 3971 0.046 2151
40 1 8880 0.000 0.904 3945 0.047 1245
394 1 6118 0.000 1921 3898 0.048 0.858

Hemagglutinin 77 1 34493  0.000 0.905 6481 0.011 5606
97 1 16121  0.000 2608 5812 0.016 2620
7 1 16730  0.000 2181 5687 0.017 2719
57 1 11406  0.000 1596 5664 0.017 1854
575 1 24476 0.000 0.761 5682 0.017 3978
571 1 12695  0.000 2101 5615 0.018 2063
282 1 28277  0.000 1011 5429 0.020 4596
446 1 24476 0.000 0.954 5409 0.020 3978
43 1 10589  0.000 1214 5227 0.022 1721
63 1 7578 0.000 1443 5279 0.022 1232
281 1 21260  0.000 0.953 5275 0.022 3455
18 1 7531 0.000 1368 5175 0.023 1224
324 1 23772 0.000 0.717 5135 0.023 3864
377 1 18423  0.000 0.765 4912 0.027 2994
529 1 6742 0.000 1647 4811 0.028 1096
55 1 11263 0.000 2177 4688 0.030 1830
11 1 18423  0.000 0.899 4654 0.031 2994
459 1 7578 0.000 1962 4613 0.032 1232
340 1 7531 0.000 1738 4567 0.033 1224
349 1 7531 0.000 1738 4567 0.033 1224
399 1 20008  0.000 0.746 4507 0.034 3252
508 1 7578 0.000 1785 4519 0.034 1232
504 1 8034 0.000 1448 4378 0.036 1306
100 1 12532  0.000 0.697 4127 0.042 2037
286 1 14890  0.000 1064 4005 0.045 2420
535 1 21708  0.000 0.837 4020 0.045 3528

Large Protein 1418 1 45309 0 5.836 11.187  0.001 6.998
778 1 31.28 0 4.482 9.806 0.002 4.831
586 1 34653 0 6.049 9.104 0.003 5.352
384 1 21853 0 4574 8.082 0.004 3.375
411 1 37341 0 5.485 8.257 0.004 5.767
439 1 49.136 0 1.175 7.96 0.005 7.589
527 1 33.01 0 2.311 7.652 0.006 5.098
2183 1 42315 0 1.087 7.697 0.006 6.536
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