TRAF - MATH/TRAF domain

270

TRAF1_Homo_sapiens = Y K Y D H D T D H D D
TRAF1_Danio_rerio 405 E Y K Y D H D T D H D D
TRAF1_Geospiza_fortis 401 K D Y Y K Y D H D T D H D D
TRAF2_Homo_sapiens 407 K E Y Y K Y D H D T D H D D
TRAF2_Danio_reric 438 D Y Y K Y D H D T D H D D
TRAF2_Geospiza_fortis 326 K E Y Y K Y D H D T D H D D
TRAF3_Homo_sapiens 419 K E Y Y K Y D K H D T D H D D
TRAF3_Geospiza_fortis 418 K E Y Y K Y D K H D T D H D D
TRAF4_Homo_sapiens 350 K E Y Y K E H D T D H E D
TRAF4_Danio_reric 311 K E Y Y K E H EYD T D H E D
TRAF4_Geospiza_fortis 281 K E Y Y K E H EYD T D H E D
TRAF5_Homo_sapiens 407 K E Y Y Y H EFD T D - E D
TRAF5_Danio_rerio 395 K Y Y Y H DFD T D H H D
TRAF5_Geospiza_fortis 406 K Y Y Y H EFD T D E D
TRAF6_Homo_sapiens 354 K Y Y H Y EYD D E K
TRAF6_Danio._rerio 378 Y Y H EFD D E K
TRAF6_Geospiza_fortis _ 3 Y Y H EYD D E K
MEP1AHomo_sapiens 430 T Y Y Y END D
MEP1ADanio_rerio 425 Y Y Y END D
MEP1AGeospiza_fortis 432 Y Y END D
TRAF6_Trichoplax_adhaerens 33 Y EYD D
TrispH2_008055 225 Y EYD D
TrispH2_006642 266 Y EYD D
TRAF4_Trichoplax_adhaerens._ 263 Y EYD D

Y EYD D

TrispH2_006640 263

» TRAFG6, T. sp. H2 & T. adhaerens

TRAF4, T. sp. H2 & T. adhaerens



IRF- IRF domain (partial)

IRF2_Homo_sapiens
IRF2_Danio_rerio
IRF2_Geospiza_fortis
IRF3_Homo_sapiens
IRF3_Takifugu_rubripes
IRF4 _Homo_sapiens
IRF4 _Danio_rerio
IRF4_Geospiza_fortis
IRF5_Homo_sapiens
IRF5_Danio_rerio
IRF6_Homo_sapiens
IRF6_Danio_rerio
IRF7_Homo_sapiens
IRF7_Danio_rerio
IRF7_Geospiza_fortis
IRF8_Homo_sapiens
IRF8_Danio_rerio
IRF8_Geospiza_fortis
IRF9_Homo_sapiens
IRF9_Geospiza_fortis
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Trichoplax_adhaerens
TrispH2_009842
TrispH2_001644
TrispH2_003387
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IRF, T. sp. H2 & T. adhaerens



IKK (Pkinase domain, partial)

» ULK (Unc-51-like kinase) family

TrispH2 001976-RA

ULK1 Homo sapiens
ULK2 Homo sapiens
ULK1 Gallus gallus

ULK1 Xenopus tropicalis
ULK2 Xenopus laevis

IKKA Homo sapiens

IKKA Gallus gallus

IKKA _Danio_rerio

IKKB Homo sapiens
TrispH2 _007459-RA

Chuk Trichoplax_adhaerens
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» IKK (Inhibitor of nuclear factor kappa-B kinase) family
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TAB1 (PP2C domain, partial)

» |LKAP (ILK-associated serine/threonine phosphatase) family

TrispH2_004561-RA
ILKAP_Trichoplax_adhaerens
ILKAP_Homo_sapiens
ILKAP_Gallus_gallus
ILKAP_Danio _rerio

ILKAP Xenopus tropicalis
ILKAP_Hydra_vulgaris

TAB1 Homo_sapiens

TAB1 Gallus_gallus

TAB1 Danio_rerio

TAB1 Xenopus tropicalis
TAB1_Branchiostoma_belcheri
TAB1 Hydra_vulgaris
TrispH2_010884-RA

TAB1 Trichoplax_adhaerens
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» TAB1 (TGF-beta-activated kinase 1 and MAP3K7-binding protein 1) family
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JUN/FOS (bZIP domain )

JUN_Homo_sapiens
JUN_Danio_rerio
JUN Geospiza_fortis
FOS5 _Homo_sapiens
FOS_Danio_rerio

Trichoplax_adhaerens
TrispH_000596

o

JUN, T. sp. H2 & T. adhaerens




MAP2K (Pkinase domain, partial)

MAP2K1_Homo_sapiens 160 E K Y HRDVK K D D Y
MAP2K1_Danio_rerio 161 E K Y HRDVK K D D Y
MAP2K1_Geospiza_fortis 154 E K Y HRDVK K D D Y
MAP2K2_Homo_sapiens 164 EE K Y HRDV K K D D Y
MAP2K2_Danio_rerio 161 EE K Y HRDV K K D D Y
MAP2K2_Geospiza_fortis 141 EE K Y HRDVK K D D Y
MAP2K3_Homo_sapiens 131- ED E H HRDV K K D D Y
MAP2K3_Danio_rerio 176 - ED K H HRDVK K D D Y
MAP2K3_Geospiza_fortis 161 - ED K H HRDVK K D D Y
MAP2K4_Homo_sapiens 227 EE K H HR DI K K D D Y
MAP2K4_Danio_rerio 204 EE K H HR DI K K D D Y
MAP2K4_Geospiza_fortis 159 EE K H HR DI K K D D Y
MAP2K5_Homo_sapiens o 255 EH Y HRDVK K D Y
MAP2KS5_Danio_rerio 254, EH Y HRDVK K D Y
MAP2K5_Geospiza_fortis 204 EH Y HRDVK K D Y
MAP2K6_Homo_sapiens 149 - ED K H B H HRDV K K D Y
MAP2K6_Danio_rerio 176 - ED K H I H HRDV K K D Y
MAP2K6_Geospiza_fortis 149 - ED K H W H HRDVK K D Y
MAP2K7_Homo_sapiens 255 E K YL K HRDVK D K D Y
MAP2K7_Danio_rerio 220 E K YL K HRDVK D K D Y
TA_XP_002109884.1 122 E K Y L K HRDVK D K D Y
TrispH2_003961 195 E K YLK HRDVK D K D Y
TA_XP_002109167.1 103 E Y YL H HRDVK D K D Y
TrispH2_004233 420 E Y YL H HRDVK D K D Y
TA_XP_002109210.1 105 - E K YL K HRDVK D K D Y
TrispH2_003417 157 - E K YL K HRDVK D K D Y
TA_XP_002110508.1 164 E K Y HRDVK K D Y
TrispH2_001322 172 E K Y HRDVK K D Y

oy

MAP2K, T. sp. H2 & T. adhaerens



MAP3K (Pkinase domain, partial)

MAP3K1 Homo sapiens
MAKP3K1 Danio rerio
MAP3K2 Homo_sapiens
MAP3K2 Danio_rerio
MAP3K3 Homo_sapiens
MAP3K3 Danio _rerio
MAP3K4 Homo_sapiens
MAP3K4 Danio_rerio
MAP3K5 Homo_sapiens
MAP3K5 Danio_rerio
MAP3K6 Homo sapiens
MAP3K6 Danio_rerio
MAP3K7 Homo sapiens
MAP3K7 Danio_rerio
MAP3K8 Homo sapiens
MAP3K8 Danio_rerio
MAP3K9 Homo sapiens
MAP3K9 Danio_rerio
MAP3K10 Homo _sapiens
MAP3K10 Danio rerio
MAP3K11 Homo sapiens
MAP3K11 Danio rerio
MAP3K12 Homo sapiens
MAP3K1.Z2 Danio rerio
MAP3K13 Homo_sapiens
MAP3K13 Danio rerio
MAP3K15 Homo sapiens
MAP3K15 Danio rerio
MAP3K19 Homo sapiens
MAP3K189 Danio rerio

Trichoplax_adhaerens
TrispH2 010261
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» MAP3K, T. sp. H2 & T. adhaerens
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MAPK (Pkinase domain, partial)

MAPK1_Homo_sapiens 183 E TRWYR E YTK D E R F H YD ED K
MAPK1_Danio_rerio 192 & E TRWYR E Y TK D E R F H Y ElD ED K
MAPK1_Geospiza_fortis 143 ¢ E TRWYR E YTK D E R F HYD E D K
MAPK3_Homo_sapiens 86 ¢ E TRWYR E YTK D E R F H YD E D K
MAPK3_Danio_rerio 214 £ E TRWYR E Y TK D E R F H YD D D K
MAPK3_Geospiza_fortis 143 ¢ E TRWYR E YTK D E R F H YD E D K
MAPK4_Homo_sapiens 184 ¢ E TKWYR R Y TK D E R F HEILIE E D K
MAPK4_Danio_rerio 183 ¢ E TKWYR R YTK D E R F HELE ED m R
MAPKG_Homo_sapiens 187 4 E TKWYR R Y TK D E K F HEILIE ED Y EPH
MAPK6_Danio_rerio 187 4 E TKWYR R Y TK D E K F HEME ED F EPH
MAPK6_Geospiza_fortis 187 4 E TKWYR R YTK D E K F HEMME E D Y EP H
MAPK7_Homo_sapiens 217:MTEY TRWYR E YT D E R F KNYVH T RVRAY R Y
MAPK7_Danio_rerio 243: MTEY TRWYR E Y D E R F KNYVH T RVRSY K Y
MAPK8_Homo_sapiens 181 TR Y TRYYR E Y D E K F RDY/ID E T K TMRTY R Y F
MAPK8_Geospiza_fortis 181 TR Y TRYYR E Y D E K F RDY D E T K TVRTY R Y F
MAPK9_Homo_sapiens 181 TRl Y TRYYR E Y D E F TDHID E T K TVRNY R Y K F
MAPK9_Geospiza_fortis 181 TRl Y TRYYR E Y D E F TDHID E T K TVRNY R Y K F
MAPK10_Homo_sapiens 181 TR Y TRYYR E Y D E K F RDY D E T K TVRNY R Y T F
MAPK10_Danio_rerio 222 TR Y TRYYR E Y D E K F RD YD E T K TVRNY R Y T F
MAPK11_Homo_sapiens 212. M TG Y TRWYR E HY TV D E K F D Y[I|D E T K HARTY D F
MAPK11_Danio_rerio 178. M TG Y TRWYR E HY TV D E K F DY LD E T K H Y D F
MAPK11_Geospiza_fortis 133. MTG Y TRWYR E HY TV D E K F DYID E T K HARKY D F
MAPK12_Homo_sapiens 287 .M TG Y TRWYR E RY TV D E K F D HiE D K T R EAKNY K KD
MAPK12_Danio_rerio 180.MTE Y TRWYR E HY TV D E K F D H{E D K T K DARNY KKD
MAPK12_Geospiza_fortis 175. M TG Y TRWYR E HY TVD E R F D HIEID K T K DAKNY K KD
MAPK13_Homo_sapiens 266. M TG Y TRWYR E HY TV D E K F K D YD K K KSY R KD
MAPK13_Danio_rerio 176 . MTE Y TRWYR E HY TV D E K F KD YMD K T K KSY HRD
MAPK13_Geospiza_fortis 179. M TG Y TRWYR E HY TVD E K F K D Y BlD K H K KSY KKD
MAPK14_Homo_sapiens 328.MTIG Y TRWYR E HY TV D E R F TDH R T R RNY K
MAPK14_Danio_rerio 180.MTEG Y TRWYR E HY TV D E R F TDH R T R RNY K
MAPK14_Geospiza_fortis 144. M TG Y TRWYR E HY TVD E R F TDH R T K RNY K
MAPK1_Homo_sapiens._0 173 TEY TRWYR E RY D E R F TST E R
MAPK1_Danio_rerio_0 174 TEY TRWYR E RY D E K F TST m

MAPK1_Geospiza_fortis_0 179 TEY TRWYR E RY D E K F TST

TA_XP_002111921.1 182. TG Y TRWYR E HY D E R F H

TrispH2_004732RA 137. TG Y TRWYR E HY D E R F H

—» MAPK11/13/p38, T. sp. H2 & T. adhaerens



NFKB - Ankyrin repeats

NFKBIE_Geospiza_fortis 43

NFKB1_Homo_sapiens 579 H T D D H
NFKB1_Danio_rerio 518 H T D D H
NFKB1_Geospiza._fortis 575 T H T D D H
NFKB2_Homo_sapiens_1 523 T H T D D H
NFKB2_Geospiza_fortis_1 485 T H T D D H
NFKBIA_Homo_sapiens 141 T H T D D H
NFKBIA_Danio_rerio @ 123 T H T D D H
NFKBIA_Geospiza_fortis 79 T H T D D H
NFKBIB_Homo_sapiens 90 T H E H
NFKBIB_Danio_rerio 198 T H E H
NFKBIB_Geospiza_fortis 43 T H D H
NFKBIE_Homo_sapiens 290 T H D H
NFKBIE_Danio_rerio 133 T H D H

T H D H

T H D H

TrispH2_003408 }7 668

NFKB1_Homo_sapiens
NFKB1_Danio_rerio
NFKB1_Geospiza_fortis
NFKB2_Homo_sapiens_1
NFKB2_Geospiza_fortis_1
NFKBIA_Homo_sapiens
NFKBIA Danio_rerio
NFKBIA_Geospiza_fortis
NFKBIB Homo_sapiens
NFKBIB_Danio_rerio
NFKBIB_Geospiza_fortis
NFKBIE _Homo_sapiens
NFKBIE_Danio_rerio
NFKBIE_Geospiza_fortis
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—®» NFkB, T. sp. H2



Tollip, MCTP (C2 domain)

—» 3rd C2 domain of MCTP2 D.rerio & H.sapiens & 2nd C2 domain of MCTP1 Trichoplax sp. H2

Lo ]
@
=~ ]
=}
=1
(X}

B0

MCTP2 Homo sapiens
MCTP2 Danio_rerio
MCTP1 TrispH2 002925
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Tollip_TrispH2 005525
Tollip Trichoplax adhaerens
Tollip_Homo_sapiens
Tollip_Ficedula_albicollis
Tollip_Danio_rerio
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—» Tollip, T. sp. H2 & T. adhaerens, C2 domain



Pellino domain (amino end)

PELI1__Homo_sapiens
PELI1_Danio_rerio
PELI1_Geospiza_fortis
PELI2 Homo_sapiens
PELIZ2 Danio_rerio
PELI2_Geospiza_fortis
PELI3 Homo_sapiens
PELI3 Danio_rerio
PELI3 Geospiza fortis

Trichoplax adhaerens
TrispH2___ 002428
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» Pellino, T. sp. H2 & T. adhaerens




IRAK - Pkinase domain, carboxy end

IRAK1 _Homo_sapiens(transiated)
IRAK1_Ciona_intestinalis(translated)
IRAK1_Danio_rerio(transiated)
IRAK1_Monodelphis_domestica(translated)
IRAK2_Homo_sapiens(translated)
IRAK2_Monodelphis_domestica(translated)
IRAK3_Homo_sapiens(translated)

IRAK3 Danio_rerio(transiated)

IRAK3 _Monodelphis_domestica(translated)
IRAK4_Homo_sapiens(transiated)
IRAK4_Monodelphis_domestica(translated)

TrispH2_001168-RA
TrispH2_008689-RA
TrispH2_009076-RA
TrispH2_009235-RA
TrispH2_009237-RA
TrispH2_009239-RA
TrispH2_009240-RA
TrispH2_009241-RA
TrispH2_009242-RA
TrispH2_010672-RA
XP_002112407.1_ Trichoplax_adhaerens
XP_002112594.1_Trichoplax_adhaerens
XP_002108539.1_Trichoplax_adhaerens
XP_002107747.1_Trichoplax_adhaerens
XP_002107748.1_Trichoplax_adhaerens
XP_002107749.1_Trichoplax_adhaerens
XP_002108543.1_Trichoplax_adhaerens
XP_002108544.1_Trichoplax_adhaerens
XP_002108541.1_Trichoplax_adhaerens
XP_002108545.1_Trichoplax_adhaerens
XP_002118378.1_Trichoplax_adhaerens
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» Examples of IRAK-like genes in T. sp. H2 & T. adhaerens



DUSP family (DSPc domain, partial)

DUSP10_Danio_rerio_1 353 H D
DUSP10_Geospiza_fortis_1 375 H D
DUSP12_Homo_sapiens_1 90 H K
DUSP12_Danio_rerio_1 63 H E
DUSP13 Homo_sapiens 1 233 H E
DUSP13_Geospiza_fortis_1 . 110 H T
DUSP14_Homo_sapiens._1 76 H E
DUSP14_Danio_rerio_1 99 H E
DUSP14_Geospiza_fortis_1 76 H E
DUSP15_Homo_sapiens._1 78 H H D
DUSP15_Danio_rerio_1 56 H H E
DUSP15_Geospiza_fortis_1 75 H H E
DUSP16_Homo._sapiens._1 212 E H E
DUSP16_Danio_rerio_1 212 E H E
DUSP16_Geospiza_fortis_1 214 E H E
DUSP18 [atimeria_chalumnae_1 81 H H E
DUSP19 Homo_sapiens_1 116 E H

DUSP19_Danio_rerio_1 115 D H

DUSP19 Geospiza_fortis 1 76 E H

DUSP22_Homo_sapiens._1 248 H H Y

DUSP22_Danio_rerio_1 56 H H Y
DUSP22_Geospiza_fortis_1 99 H H Y

STYX_Homo_sapiens 84 D H Y

STYX_Danio_rerio 85 D H Y

STYX_Geospiza_fortis 71 D H Y
STYX_Trichoplax_adhaerens 64 D H Y

TrispH2_000711 53 H H Y

TrispH2_000712 57 H H Y

> DUSP22/15in T. sp. H2
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