S3 Fig.

A DNA-Binding Transmembrane
domain domain

N /M C 853aa

Peak value Fold Motif
- log,o p-value enrichment score
orf19.921 HMS1 61,27 5,17 41
orf19.3794 CSR1 42,25 4,49 3,9
orf19.3549  CDC21 34,07 3,45 3,2
orf19.3337 26,05 2,94 3,4
orf19.2333 50,89 4,16 4,8
orf19.4941 TYE7 20,14 2,97 3,1
orf19.6736 24,50 2,48 2,8
orf19.4167 35,59 3,88 3,3
orf19.2723 HIT1 32,56 3,24 3,2
orf19.4309 GRP2 25,16 3,02 3,8
orf19.7502 25,60 2,82 4,6
orf19.3261 17,48 2,29 4,2
orf19.7561 DEF1 32,49 3,29 -
orf19.610 EFG1 25,80 3,02 3,1
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