Relative abundance

No caries i
100 l Caries

100 ba

80 80 80 80
60 S. pneumoniae ATCC 700669 - 60 S. agalactiae 2603V/R 60 S. pneumoniae ATCC 700669 - 60 S. agalactiae 2603V/R -

100 fo,vr o ol MR T g4 FH D e BT M W MR P 100 [ ima e sprpodig. S0 TR DS U SR TR 100 b L s e

. 1
oo

{'-
-
-
Ll
&
]
“hy
a

%ID
%ID

100 F - or it gmie 5t g T V00 v Gl gy Wt e @ e 100 BT DM RR I E L TR T R CRE L R 100 |: o jumn s . onf LN B - 4 W) i S Ee TOO R b f@TLAEAY Lh LR T U N WL A 3 R
o 80 80 a 80 80

60 S. suis D12 ] e S.dysgalactiae subsp equisimilis AC-2713 60 S. suis D12 [ ] 60 | S. dysgalactiae subsp equisimilis AC-2713

100 b v pgamegpa® # £00nk, & 330 b BETMRCLTE At e T 100 F o gtamvien cLIRE D e AW ATR T P TR 100 |3, @ o s Bl 3ot € 13- 7 B 10 o2 pRIER N e Tt 100 Lovnei R ITam  TLE Y 3G WSy TRRRTaT A R A TR

80 80 80 80
60 S. salivarius JIM8777 - 60 S. mutans NN2025 - 60 S. salivarius |IM8777 - 60 S. mutans NN2025

%ID
%ID

100 [ AR A Y 0 & g AN R S W T 100 pe SR, CREE. W R AP T ST LR NS I LT TR -F 100 k; g o M ama®h s SRR R R AR R T R R L £ 100 [ voivgm @y L :

80 380

i8]
%
o
k]

A

80 80
60 S. thermophilus LMG 18311 60 S. equi subsp. equi 4047 60 S. thermophilus LMG 18311 60 S. equi subsp. equi 4047

%ID
%ID

100 oot e o e RT LD BB L b SOn I RN @ 100 .7 .::.r ?;‘ TR - 4_.‘:.",-.‘.: S AT e -:‘_‘-3._. = “‘ BN S 100 | . " oza -"",\ P Can E Lt T # Se EEm e FREL L@ G0t 100 N T L A A
80 80 80 80

60 S. gallolyticus UCN34 - 60 S. pyogenes str. Manfredo 60 S. gallolyticus UCN34 - 60 S. pyogenes str. Manfredo

%ID
%ID

Core genome Core genome Core genome Core genome

" S. pneumoniae S. thermophilus | S. suis S. pyogenes B s. mutans
W s. salivarius | S. gallolyticus S. agalactiae S. dysgalactiae S. equi



