S6 Table

All variants

Intes i i -
Interg_enic region 1A05gemc region  CpG island Promoter STUTR
CpG island 2.88 x 10— 191 2.88 x 107191 0.00 0.00 exons Coding exons T UTR
P’rom‘)ter 0.00 1.00 1.00 x 10798 9‘ 0.00 3.38 16XT12$49 All exons Introns
5" UTR exons 0.00 1.00 x 1078 1.00 81 x 107299 3.33 x 10—220 38 x 10 0.00 2.48 _79 Intragenic region
Coding exons 0'0 0.81 x 10-299 112 x 10—276 112 x 10-276  0.00 871 x 10-%4  8.36 x 10—18 6~ x 10 1.11 x 10—136
3 UTR oxons 3. 0 , 3.33 % 10-220 0'00 x 10 1.00 3.55 x 10—57 3.95 x 10798 573 % 10-93 3.98 % 10—97 945 % 10-76
All e 38 x 107249 8.71 x 10~ 04 ’ 3.55 x 10—57 3.32 x 107170 1.7 1 13 x 107142 4.39 x 10795
Xons 0.00 0 3.95 x 10708 1.00 9 78 % 10~174  0.00 0
Introns 948 x 10-79 8.36 x 10718 573 x 10793 3.32x 107170 2,06 x 107199 1'86 x 10199 3.9 x 10-136 .00 0.00
Intragenic region 111 136 6.98 x 10-97  3.13 x 10—142 1.78 x 10717 3.29 x 10186 00 159 x 102 7.08 —118 0.00
Transition SNP 11 % 10 245 % 10-7 4.3 9 0.00 0.00 1.59 x 1072~ 1.00 0810 2.68 x 10788
s .39 x 10795 0.00 0'00 7.08 x 10~118 .00 0.00 0.00
Int i : - : . — ' 1.00
Intergenic region 11106[1)fgemc region  CpG island Promoter > 2.68 x 10758 0.00 141 % 10-09 1.41 x 10799
CpG island 0~00 0.00 0.00 5" UTR exons Coding exon 5 : 0 1.00
Promot: ! 1.00 ’ 0.00 § 3’ UTR exons All
er 0.00 7.27 x 10731 0.00 9 _ exons Introns
5’ UTR ) 7.27 x 10~31 0.00 _ 35 x 107286 ¢ ons Intragenic reei
exons 0.00 x 10 1.00 6.44 x 10~01 .00 93 el genic region
Codi . 0.00 . 0.00 3.99 x 10—04 9 B 37 x 10 4.47 &7
ing exons 0.00 0.00 4.54 x 10~28 17 x 10750 3.09 x 10~28 x 10
3’ UTR ’ 6.44 x 1001 1.00 2.30 x 10701 2 _ .09 x 107288 2.21 x 107279
All exons 9.35 x 107286 3.99 18 04 4.54 x 1028 0.00 0.00 0.00 0'80 x 10709 0.00 0.00 0
exons 99 x 107 - : 1.00 ’ -00 :
0.00 2.30 x 10701 1.6 —08 0.00
Introns 0 o 217 x 1050 2.00 x 10-09 8-80 1.67 x 10708 1 og x 10 947 x 10-5% 000 0.00
Intragenic region 447 _s7 3.09 x 107288 0.00 00 9.47 x 1054 : 1.26 x 10-9°  9.08 P 0.00
Transversion SNP A7x 20 221 x107%™ 0 0-00 0.00 1.26 x 107 1.00 0810 1.27 x 107193
S : -00 0.00 0.00 0.08 x 10-167 177 x 10-215 1.87 % 10-215 890 x 10—190
T — . ~ . - ' .00
Intergenic region 1noe(;gemc region  CpG island Promoter 1.97 x 10-153  8.90 x 10-190  8.95 x 1004 8.95 x 10— 04
CpG island ’ 1.26 x 1012 5 UTR exons Codi : 0 1.00
oty 1.26 x 10~12 100 160 x 10-91  0.00 Oodmg exons 3 UTR exons Al
oter . — ! €x
s 1.60 —-01 5.00 x 10—20 .00 ons Tnt
5" UTR exons 0.0 x 10 5.00 x 10720 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 5n o Intragenic region
Codi .00 0.00 : 0.00 2.74 x 10120 _ 57 x 107196 3.37 —182
‘oding exons 0.00 : 0.00 1 0.00 0.00 3.83 x 10-89  9.65 x 10—01 .37 x 10
3" UTR exons 0.00 000 0.00 00 564 x 10-193 278 90 0.00 1.98 % 10-37 3.84 x 10792
All exons 0.00 274 x 10-120 .00 5.64 x 107193 1.00 o6 X 107731 0.00 0.00 3.23 x 10~70
intmns 5 57 5 10—106 3.23 % 10789 0.00 3.(7)3 10-201 19610~  1.00 x 10 199 % 10274 0.00 8'80
ntragenic region 3.3 —182 65 x 10790 1.98 x 10737 ' 499 x 10274 1. 172x 10718 1, —a7 00
Indels 37 x 10 3.84 x 10~92 393 0_70 0.00 0.00 1.72 x 10713 1.00 0.56 % 10-274 171 x 10-243
.23 x 10 0.00 0.00 1.56 x 10—274  0.00 1.00 0.00
Int i : - . —247 ' .00
Intergenic region 1“036gemc region  CpG island Promote 5 171 x 107248 0.00 947 % 10-11 2.47 x 10711
CpG island ' 0.00 r 5 UTR exons _ Codi : 0 1.00
Promot ! 0.00 1.00 1.97 x 107234 0.00 oding exons 3 UTRexons  All
oter : ’ 0.
5’ UTR 197 X 10_234 0.00 000 868 e 10—34 00 000 0 exons Introns Intr; . T
TR exons 0.00 1.00 0 1.95 x 1010 0.00 .00 6.96 % 10—02 agenic region
Coding exons 0.00 8.68 x 10-34  0.00 00 0.00 000 oo 0.00 000 7.08 x 10—43
3’ UTR exons 0.00 1.25 x 1010 0.00 1.00 138 % 10-09 0~00 x 10792 365 x 10251 1.00 x 10—189 0.00
All exons 0.00 0.00 6.64 % 10-95 3-38 %« 10-99  1.00 oo 0.00 0.00 1.99 x 10—104
ntsgen 826 %102 000 565X 1025 000 000 1.00 o 10-5 000 000
. . . i —05 .
gEenIC region 7.08 x 1043 0.00 1.00 x 10180 0.00 0.00 5.77 x 10—05 1.0 x 10 0.00 0.00
1.99 x 10—104 0.00 .00 0.00 .
0.00 0.00 0.00 0.00 . 0.00
. 0.00 0:00 1.00 1.10 x 10—28
1.10 x 10—28 1.00




