
a Week 1

Phyla
Actinobacteria
Bacteroidetes
Firmicutes
Proteobacteria
Euryarchaeota
Verrucomicrobia
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0−20% [0.001, 0.003)
21−40% [0.003, 0.007)
41−60% [0.007, 0.011)
61−80% [0.011, 0.026)
81−100% [0.026, 0.126]
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M. smithii

Methanobrevibacter unclassified

B. adolescentis

B. bifidum

B. longum

B. pseudocatenulatum

C. aerofaciens

Eggerthella unclassified

B. caccae B. cellulosilyticus

B. dorei

B. eggerthii

B. faecis

B. finegoldii

B. fragilis

B. massiliensis

B. ovatus

B. plebeius

B. stercoris

B. thetaiotaomicron
B. vulgatus

O. splanchnicus

P. johnsonii

P. merdae

Parabacteroides unclassified

P. clara

Paraprevotella unclassified

P. copri

A. finegoldii

A. indistinctus

A. onderdonkii

A. putredinis
A. shahii

A. sp AP11

Alistipes unclassified

S. parasanguinis

S. sali varius

C. bolteae

C. leptum

C. nexile

C. sp L2 50

E. eligens

E. hallii

E. ramulus

E. rectale

E. siraeum

A. hadrus

R. gnavus

R. obeum

R. torques

C. catus

C. comes

D. formicigenerans

D. longicatena

Dorea unclassified

L. bacterium 1 1 57FAA
L. bacterium 2 1 58FAA

L. bacterium 5 1 63FAA
L. bacterium 8 1 57FAA

R. intestinalis

R. inulinivorans

Roseburia unclassified

Oscillibacter unclassified
F. prausnitzii

R. bacterium D16

R. callidus

R. lactaris

R. sp 5 1 39BFAA

Subdoligranulum unclassified

Coprobacillus unclassified

E. biforme

Acidaminococcus unclassified

P. succinatutens

D. invisus

V. atypica

Veillonella unclassified

B. bacterium 1 1 47

P. excrementihominis
S. wadsworthensis

E. coli

Escherichia unclassified

H. parainfluenzae
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M. smithii

Methanobrevibacter unclassified

B. adolescentis

B. bifidum

B. longum

A. equolifaciens

C. aerofaciens

Eggerthella unclassified

B. dorei

B. faecis

B. finegoldii

B. fragilis

B. massiliensis
B. stercoris

B. thetaiotaomicron

B. uniformis

B. vulgatus

B. bacterium ph8

P. johnsonii

P. merdae

Parabacteroides unclassified

P. clara

Paraprevotella unclassified

P. copri

A. finegoldii

A. indistinctus

A. onderdonkii

A. putredinis

A. shahii

A. sp AP11

Alistipes unclassified

S. parasanguinis

S. salivarius

C. bolteae

C. leptum

C. nexile

E. eligens

E. hallii
E. ramulus

E. rectale

E. siraeumA. hadrus

R. gnavus

R. obeum

R. torques

C. catus

C. comes
D. formicigenerans

D. longicatena

Dorea unclassified

L. bacterium 2 1 58FAA

L. bacterium 3 1 46FAA

L. bacterium 5 1 63FAA

L. bacterium 8 1 57FAA

R. hominis

R. intestinalis

R. inulinivorans

Roseburia unclassifiedOscillibacter unclassified

F. prausnitzii

R. bacterium D16

R. sp 5 1 39BFAA

Subdoligranulum unclassified

C. mitsuokai

Coprobacillus unclassified

E. biforme

Acidaminococcus unclassified

P. succinatutens

D. invisus

V. atypica

Veillonella unclassified

B. bacterium 1 1 47

P. excrementihominis

S. wadsworthensis

Bilophila unclassified

E. coli

Escherichia unclassified

H. parainfluenzae

A. muciniphila

Co-exclusion
Co-occurrence

Ave. Rel. Abundance


