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I T TAAACACTTCTAT T TAAAT GATCATACACCTGCTCACTCATCTCAAATACAACAAACACTCTCTATCTCTATCTTTTAT T TTCTCTCAAGAT CCCAAACAAACTCCCTCCTTCCTCTCTCTCCCTAGCTCTCTCTATCTATCACACACAATCACAAACCTTGTCGAGTTTCCTC
I CTTAAACACTTCTATTTAAATGATCATACACCTGCTCACTCATCTCAAATACAACAAACACTCTCTATCTCTATCTTTTATTWTCTCTCAAGAT CCCAAACAAACTCYCTCCTTCCTCTCTCTCCCTAGCTCTCTCTATCTATCACACACAATCACAAACCTYGTCGAGTTTCCTC
LCTTAAACACTTCTATTTAAATGATCATACACCTGCTCACTCATCTCAAATACAACAAACACTCTCTATCTCTATCTTTTATTATCTCTCAAGATCCCAAACAAACTCTCTCCTTCCTCTCTCTCCCTAGCTCTCTCTATCTATCACACACAATCACAAACCTCGTCGAGTTTCCTC
I CTTAAACACTTCTAT T TAAAT AT CATACACCTGCT CACT CAT CTCAAATACAACAAACACTCTCTATCTCTATCT T TTATTATCTCT CAAGATCCCAAACAAACTCTCTCCTTCCTCTCTCTCCCTAGCTCTCTCTATCTATCACACACAATCACAAAYCTCGTGAGTTTCCTC

176 CTCCTTTCATAAAA - - - - AAAAAAACTTAATTGTGT TTATCTTTTAAGCTGTTTTCATTTTCTTTTCT T T T T TKY TTTTKTTTTTCTTCTTCAAGAATAAGAATCTTTACAAGAACCAATACGAAAAGCTGCCCCAGCGAAACGCTCAACAGAACAAGAATACGATTTACGCGTATGTA
176 GTCCTTTCATWAAAAAA- AAAAAAACTTAATTGTGT TTATCTTTTAAGCTGTTTTGATTTTCTTTTCT T T T T TKY TTTTTT T TTTCT TY TTCAAGAATAAGAATGTTTACAAGAAGCAATAGAAAAGGTGCGGGAGGAAACGCTGAACAGARSAAGAATAGATTTACGGTATGTA
176 GTCCTTTCATTAAAAAA- AAAAAAACTTAATTGTGT TTATCTTTTAAGCTGT T TTCGATTTTCTTTTCT T I T TTITCT T I T-TTTTTCTTTTTCAAGAATAAGAATGTTTACAAGAAGCAATAGAAAAGGTGCGGGAGGAAACGOTGAACAGAGGAAGAATAGATTTACGGTATGTA
176 GTCCT T T CAT TAAAAAAA A A A A AT TAATTGTGT TTATCT T T TAAGCTGT T T TGAT T TTCT T T TCT T T T T T TCT T T T T T T T T T T T T T TCAAGAATAAGAATCTTTACAAGAAGCAATAGAAAAGCTGOGGCAGCGAAACGCTCAACAGAGGAAGAATAGATTTACGGTATGTA

T TAACAT CCAATAATTTGT T T TTAAAT CCAGAT TTACATAAAATAATCTTTCCAATACAAATATCTCTATGTGTCTTTTTTYCCAGTTTTTATTTTTWAATCAGTTCACTAAAAWSTTRTDAATCY YRKY YWTATAWATR - - - CCAGCTATATATRTATTACAAGCACAAATCTAA
IS0 TAACATCCAATWATTTGT T TTTAAATGCAGAT TTACATAAAATAATCYWTGGAATAGAAATATGTRTATGTGTCTTTTTTYCCAGTTTTTATT T TTWAATCAGTTCACTAAAAWRTTRTKAATGY YRKY YWTATAWATR - --CCAGCTATATATRTATTACAAGCACAAATCTAA
I TAACATCCAATTATTTGT T TTTAAATGCAGATTTACATAAAATAATCCATCGGAATAGAAATATGTATATGTGTCTTTTTTTCCAGTTTTTATTT T TTAATCAGT TCACTAAAATCTTATGAATGCCATCTATATATATATATATATATATATATATATTACAAGCACAAATCTAA
Il TAACATCCAATTATTTGT T T T TAAATGGAGAT T TACATAAAAT AAT CCATGCAATAGAAATATGTATATGTGTCTTT T T TTCCAGT T T TTAT T T T TTAATCAGTTCACTAAAATGTTATGAATGCCATCTATATATATAT ---~--~-~-~ ATATATATATTACAAGCACAAATCTAA

S ACTTATAAT T TG CATTTCAAAACTATATCTAT T T TCTAACT T GCTTATATATCTATATAGCACAATATATATCATCTTAGTATATATCTTTTTCAACACTTCTTCAAAACATGCTTATATATATATCTACTAAAATACGCGCTTTAATTAACATTTTAATCGCCTAACTTCGATCAA
S AGTTATAATTTGCATTTGAAAAGTATATGTATTTTGTAACTTGCTTATATATGTATATAGCACAATATATATCATCKTAGTAKATATGTTTTTCAACACTTCTTCAAAACATGCTTATATA--TATRYACTAAAATACGGGKTTTAATTAACATTTTAATGGGTAACTTGATCAA
52 AGTTATAATTTGCATTTGAAAAGTATATGTATTTTGTAACTTGCTTATATATGTATATAGY ACAATATATATCATCGTAGTAGATATGTTTTTCAACACTTCTTCAAAACATGCTTATATA- -TATACACTAAAATACGGGTTTTAATTAACATTTTAATGGGTAACTTGATCAA
S AGTTATAATTTGCAT T TCAAAAGTATATGTATT T TGTAACT TGCTTATATATCTATATAGY ACAATATATATCATCGTAGTAGATATGT TTTTCAACACTTCT TCAAAACATGOTTATATA- -TATACACTAAAATACGGGTTTTAATTAACATTTTAATCGGGTAACTTGATCAA

B TATTTTCTCT TAGCATGTAAAACTATTT T T T TCGCTCAAAAAT AAGTCT TCATAGAAAAT TAAAAGTACATATTTTTCCTTTTAAATTCATTCTGOTTATAGCTATCOCAAAGAAAAACATACTAATCATTATCTATAATCTAACAGGCCCAAGAGAAGGCCAAAGGAAAAATCCC
B3 TATTTTCTCTTAGCATGTAAAACTATTT T T T TGGGTGAAAAAT AAGTCT TCAT AGAAAAY TAAAAGTACATATTT T TYMT T T TAAATTGATTGTGOTTATAGTATGGCAAAGAAAAAY ATACTAATCGATTATGTATAATCTAACAGGCCCGAAGAGAAGGCGGAAAGRAAAAATGCC
67 TATTTTCTCTTAGCATGTAAAACTATTTTTTTGGGTGAAAAATAAGTGTTCATAGAAAACTAAAAGTACAKATTTTTTATTTTAAATTGATTGTGOTTATAGTATGGCAAAGAAAAATATACTAATCGATTATGTATAATCTAACAGGCCCGAAGAGAAGGCGGAAAGAAAAAATGCC
B TATTTTCTCT TAGCATGTAAAACTAT T TTT T TOGGT GAAAAAT AAGT T TGAT AGAAAACTAAAAGTACATATTTTTTAT T TTAAAT TGATTOTGCTTATACTATGGCAAAGAAAAATATACTAATCGATTATGTATAATCTAACAGGCCCAAGAGAAGGCCAAAGAAAAAMATGCC

860 CTCTAAATCOTCTAAACAACGAATCRE SSCACCTAAMT CTAGCT CAGAATATAAAAATAT T TTAAT CATAT CAAAGACTAAATCTACT T TATAAGTATTTAT TTACATTTTACTACTTCACTCAATTACGTTTOTTTATATCGATTTTAATCATCTAGCTTCCTCCTTCTTGGCATT
AT O MTCTAAATCGTCT AAAGAAGAATCRKCSGAGGTAAAWGCTAGCT CAGAATATAAAAAY AT T TTAAT CATAT CAAAGAMT AAATCTAGT T TATAARTATTTATTTAGATTTTACTAY TY CACTCAWTTACGTTTGTTTATATGATTTTAAWCATKTAGCTTCCTCCTTCTTGGGATT
872 ATCTAAATCGTCTAAAGAAGAATCATY GGAGGTAAAACTAGCTCAGAATATAAAAACATTTTAATCATATCAAAGAATAAATCTAGTTAAA---TATTTATTTAGATTTTACTATTCCACTCATTTACGTTTGTTTATATGATTTTAAACATTTAGCTTCCTCCTTCTTGGGATT
866 ATCTAAATCOTCTAAAGAAGAAT CATCGCAGGTAAAACTAGCTGAGAATATAAMAACAT TTTAAT CATAT CAAAGAATAAATCTAGT TAAA---TATTTATTTAGATTTTACTATTCCACTCATTTACGTTTOT TTATATGATTTTAAACATTTAGCTTCCTCCTTCTTGGGATT

1044 CCAGCGATTATCCGCCACTAATCCCTCCTOTCATCAACCAAAACTTCCACCCTATACCTCTATCATTATTCTCTACTTTTTTKYKTKTW- - DWWT DWCWKWT ATATWY TCTMTWTWT WWAWAWWY HMRACWCTKTTTTTTTYYTTTTY Y TWWHY YYY -YYYYCTCTATCGCATTCTTA
1045 GGAGGGATTATCCGCGAGTAMTCGGTCCTGTGAT GAACCAAAACTTGSAGGOTATACGTGTATYATTATTY TCTACTTTTTTTY TTGTTKAATWTCAGTTATATATTCTCTATTTATTAATY CAAGAG--TG-TTTTTTTYTTTKYMTWAYYYCYYHYBYCTCTATGGATTCGTTA
1044 GGAGGGATTATCCGCGAGTAATCGGTCCTGTGATGAACCAAAACTTGCAGGGTATACGTGTATTATTATTCTCTACTTTTTTTKKTGTTCAATATCGAGTTA----TTCTCTATTA-TTAATCSAAGAGTGTTTT--TTTCTTTTT---CTTATCTCCTCCTCCTATGGATTGTTA
1038 GGAGGGATTATCCGOGAGTAATCGGTCCTGTGATGAACCAAAACTTCCAGGGTATACGTGTATTATTATTCTCTACTTTTTTTTTTGTTCAATATCGAGTTA----TTCTCTATTA-TTAATCCAAGAGTGTTTT--TTTCTTTTT---CTTATCTCCTCCTCCTATGGATTGTTA

1216 TCAGAAAACA- - CTAAAAAACAAAT T CATCAACATTAATCCAATTAGATCCGTCCTTOT TATTAATCCACACATTTTWTTTTMT TTCTCCATATCCATCCCTCOTAAGTCGCTATCAAATATACTATCAACAATCATCCAATCATCCAATAAAATTCCACTTTCTTTGTCTCGOCT
1217 TGAGAAAACATAGT AAAAAACAAATCTCATGAACAY TAATGCAATTAGATGCGTCCY TGTTATTAATCCACAYATTTTWTTTTMTTTCTCCATATCCATGCCTGGTAAGTGGTATGAAATATAGTATCAACAATGATGCRATCATCGCAATAAAATTGCACTTTCTTTGTCTCGGCT
1209 TGAGAAAACATAGT AAAAAACAAATGTCATGAACATTAATGCAATTAGATGCGTCCCTGTTATTAATCCACATATTTTATTTTATTTCTCCATATCCATGCCTGGTAAGTGGTATCGAAATATAGTATGAACAATGAT -~ -GCCATAAAATTGCACTTTCTTTGTCTGGCT
1203 TGAGAAAACATAGT AAAAAACAAATGTCATGAACATTAATGCAATTAGATGCGTCCCTGT TATTAATCCACATATTTTATTTTATTTCTCCATATCCATGCCTGGTAAGTGGTATGAAATATAGTATGAACAATGAT---- -GCCATAAAATTGCACTTTCTTTGTCTGGCT

13 TGCTTGTCTAAGAACTAACATCT T CACAAACAAATTCATTTGTCATGTCATATATAT T TATTATAACATACATATAGAGCGTTTTKK TWMMAAAWY MWK RWT TTGCACTAAGTTTCAATTCAAAATACTAATTAACACTTTCTTTTTTTAATCTTTCCACTAAAGCTATATGTTG
13 TGCTTGTGTAAGAACTAACATCT T CACAAACAAATWCATTTGTCATGTCATATATAT T TATTATAACATACATATAGAGCGTTTTTGTTACAAAATCATGATTTGCACTAAGTTTCAATTCAAAATACTAATTAACACTTTCTTTTTTTAATCTTTY CACTAAAGCTATATCTTG
1376 TGCTTGTGTAAGAACTAACATGT T CACAAACAAATACATTTGTCATGTCATATATAT T TATTATAACATACATATAGAGCGTTTTTGTTACAAAATCATGATTTGCACTAAGTTTCAATTCAAAATACTAATTAACACTTTCTTTTTTTAATCTTTCCACTAAAGCTATATGTTG
I TGCTTGTGTAAGAACTAACATGT TCACAAACAAATACAT T TGTCATGTCATATATAT T TATTATAACATACATATAGAGCGTTTTTGTTACAAAATCATGATTTGCACTAAGT TTCAATTCAAAATACTAATTAACACTTTCTTTTTTTAATCTTTCCACTAAAGCTATATCTTG

1564 GGCTATAGCTTTGGTGAGGGCCGTAACAGCTCT T T TAAACATAAACTTACCTCACCAGAAT CAAATAGTTGACCTTTCTATACAACATGCGCTAAATAAAGTACATTACAAGTTTACAACAAAGATGATGCTATTCAAAACATCAAGAGAGCTTTCTCTTTTGCAAAGGGTGAAG
1567 GGCTATAGCTTTGGTCGAGGGCCOTAACAGCTCTTTTRAACATAAACTTACCTCACCAGAATCAAATAGTTGACCTTTCTATACAACATCCCGCTAAATAAAGTACATTACAAGTTTACAACAAAGATCATGCTATTCAAAACATCAAGAGAGCTTTCTCTTTTGCAAMGGGTCGAAG
1551 GGCTATAGCTTTGGTGAGGGCCOTAACAGCTCTTTTGAACATAAACTTACCTCACCGAGAATCAAATAGTTGACCTTTCTATACAACATGCGGTAAATAAAGTACATT - -~ ~ACAACAAAGATGATGCTATTCAAAACATGAAGAGAGCTTTCTCTTTTGCAACGGGTGAAG
1545 GGCTATAGCTTTGGTGAGGGCCGTAACAGCTCTTTTGAACATAAACTTACCTCACCGAGAATCAAATAGTTGACCTTTCTATACAACATGCGGTAAATAAAGTACATT - -~ -ACAACAAAGATGATGCTATTCAAAACATGAAGAGAGCTTTCTCTTTTGCAACGGGTGAAG

173 GATTTTGTACCGCGAGT CAATGCACACCGAATACCCOTGACAACAATCTGTTCAAGAAGTTGGTTTOCCGT CATCCAGATAAMGTAAGTCTTTTACCTAGT T TTATTAATTTTCACTTCTTTAATCATAAATCTTATTCGCATGTATATATGTACGTATAGATTCATA---CTAT
1742 GATTTTGTACYGCGAGT CAATGCACACCCAATACSCGTCACAACAATCTCTTCAAGAAGTTCGGTTTCCCOTCATCCAGATAAMGTAAGTCTTTTACCTAGT T TTATTAATTTTCACTTCTTTAATCATAAATCWTATTCCGCATCTATATATCTAYGTATACATTCATW- - - MTAT
1718 GATTTTGTACTGCGAGT CAATGCACACCGAATACGCGTGACAACAATGTGTTCAAGAAGTTGGTTTGCCGTCATCCAGATAACGTAAGTCTTTTACCTAGT T TTATTAATTTTCACTTCTTTAATGATAAATCATATTGGCATGTATATATGTATGTATAGATTCATT ---ATAT
1712 GATTTTGTACTGCGAGT CAATGCACACCGAATACGCGTGACAACAATGTGTTCAAGAAGTTGGTTTCCCGT CATCCAGATAACGTAAGTCTTTTACCTAGTTTTATTAATTTTCACTTCTTTAATGATAAATCATATTGGCATGTATATATGTATGTATAGATTCATTATAATAT

1911 CAAGGTAGATGAGTTCCAGTATCTCACGAACGTCGAACCATGAGCAGCTTCAAGCAATCGTGCTACAACAACCTGTGATTGGGATATTGCCCAATACTAATGATCACTTCCTTGCTATTCCATCTOTAAGATTCATAAGTCAAAATTCCATTCGACATCAATTTTATACAATATTTT
1814 CAAGGTAGATCAGTTCCGAGTATCTCACCAACCTGAACCAY GAGCAGCTTCAAGCAATCCTGCTACAACAACCTGTGATTGGGATATTRCCCAATACTAAT SRTCACTTCCTTGSTATTCCATCKOYAAGWT TCATAAGTKAAAATTCCATTCACATSAAKTTTATACAATWTTTT
1890 CAAGGTAGATGAGTTCGAGTATCTCACGAACGTGAACCACGAGCAGCTTCAAGCAATCGTGGTACAACAACCTGTGATTGGGATATTACCCAATACTAATCCTGACTTCCTTGGTATTCGATCGOTAAGTTTCTAAS-TTAAAATTCCATTGACATGAACTTTATACMATWTTTT
1887 CAAGGTAGATGAGTTCGAGTATCTCACGAACGTGAACCACGAGCAGCTTCAAGCAATCGTGGTACAACAACCTGTGATTGGGATATTACCCAATACTAATCCTGACTTCCTTGGTATTCGATCGOTAAGTTTCTAAS-TTAAAATTCCATTGAGATSAACTTTATACAATWTTTT

2086 TTTAAATTTGCAAATGAGTAATTGT T TTTAAATTTGCAGGGAATTTATAGGTCACCAAGTGCAGATCTGGATCTTAATTTCCACCAAGTCCTTATAATTGGATATGGATATGAT----~~ AACGCTAAACCATACTGCGATTATCCAAAACTCTTATGGTCGAAGGATGGGGAAATG
208 TTTTAAT T TCCAR AT CAKTWATTCT T TTTAAATTTCCAGGGAATTTAY ACCTCACCAACGTGCACGATCTCCATRTTAATTTCCACCAAGTCCTTATAATTGCATATCCATATCAY -~ -~~~ AACCCTAAACCATAYTCCATTATCCAAAACTCTTATCCTCAAGGATGGCGCAAATG
2064 TTTTWTTTTGCAGATGAGTTATTGT T TTTAAATTTGCAGGGAATTTACAGGTCACCAAGTGGAGATCTGGATATTAATTTCCACCAAGTCCTTATAATTGGATATGGATATGACCGACTCAAACGCTAAACCATATTGGATTATCCAAAACTCTTATGGTGAAGGATGGGGAAATG
206l TTTTTTTTTGCRGATGAGTTATTGT T TTTAAATTTGCAGGGAATTTACAGGTCACCAAGTGGAGATCTGGATATTAATTTCCACCAAGTCCTTATAATTGGATATGGATATGACCGACTCAAACGCTAAACCATATTGGATTATCCAAAACTCTTATGGTCGAAGGATGGGGAAATG

2255 GAGGCTTCOGATACCTATATCOCCGAATCAAAAGCGGTCAAGGCTCGGTGTTCTTTGCAGTTGCATATCCCAAGATACCTGGTTTCCCAAGAAAACAAAGATCGAAGCTTGATCATCAATTAAGACTAAGAATTTCGTATCTCTTTTTTTCTTTTTCTTTTAGCAAAGAATTTCAT
2258 CGACGGCTTCCCATACCTATATCOCCCAATCAAWAGCCCTCAAGGRTCCOWCTTCTTTCCACTTCCATATCCCAAGATACCWCGTTWCCCWACAAAACMAAGAT CAACCTTCATCATCAATTAACGACTAAGAATTTCCTATCTCTTTTTTITCTTTTITCTTTTACCAAACGAATTTCAT
2239 GAGGCTTCCCGATACCTATATCOGCCGAATCAATAKCGGTCAAGGATCGGAGTTCTTTGCAGTTGCATATCCCAAGATACGAGGTTACCCTACAAAACCAAGATGAAGCTTCGATCATCAATTAAGACTAAGAATTCNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAGAAWTTCAT
2236 GAGGCTTCCGATACCTATATCGCCGAATCAATAGCGGTCAAGGATCGGAGTTCTTTGCAGTTGCATATCCCAAGATACGAGGTTACCCTAGAAAACCAAGATGAAGCTTGATCATCAATTAAGACTAAGAATTTNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAAGAAWTTCAT

2 AT TTCTATAATATGT T TTAACAAGATATCTAATCACTACTCTACACTGGTTTTATATTTATTATTGCAGCTTGCAGGTOT SAGAGACAAACTAGTCAAACGTATCTCTTGGCTGOTCATACAGATTACACGTTAGAGTTTTAAGTTCAATAATGOTTTGAGTTAGTT-
243 ATTTY TATAATAT GT T T TAACAAGATATCTAATCACTACTCTRCACTGOT T TTATAT T TATTATTGCAGCTTCCAGCTOTSAGACASAAACTARTCMAACCY ATMTCTTCGCGCTCOTCATACAGATTACACCTTACAGTTTWAAGCTTCAATAATCCTTTCGACTTTACGTT
2 ATTT T TATAATATGT T TTAACAAGATATCTAATCACTACTCTACACTGGTTTTATATTTATTAT-------TCCAGGTGTCAGACACAAACTAATCCAACGCATATCTTGGCTGGTCATACAG- --ACACCTTAGAGTTTAAAGTTCAATAATCGTTTGAGTTTAGTT
2 ATTTTTATAATATGTTTTAACAAGATATCTAATCACTACTCTACACTGGTTTTATATTTATTAT-------TGCAGGTGTCAGACACAAACTAATCCAACGCATATCTTGGCTGGTCATACAG---ACACCTTAGAGTTTAAAGTTCAATAATCGTTTGAGTTTAGTT

Figure S8. Multiple sequence alignment of consensus genomic DNA sequence at the AhCPL1 locus. Probable coding exons are highlighted.
Sequence incorperated based on the A. lyrata genomic assembly are highlighted in in alternating shades of blue. Additional exonic sequence incor-
porated from the A.halleri genome is highlighted in greeen
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