
CLUSTAL O(1.2.1) multiple sequence alignment

DRB5*02:02e1_STR1         CGGGGAGGGGGTCCCAAAAGCCTTGGGATCAGAAGGGGTTTTCCCGCCTGGTCCCCCAGA 60
DRB5*02:02e1              CGGGGAGGGGGTCCCAAAAGCCTTGGGATCAGAAGGGGTTTTCCCGCCTGGTCCCCCAGA 60
DRB5*02:03e1              *****AGGGGGTCCCAAAAGCCTTGGGATCAGAAGGGGTTTTCCCGCCTGGTCCCCCAGA 55
DRB5*01:01:01_HGP         CGGGGAGGGGGTCCCAAAAGCCTTGGGATCAGAAGGGGTTTTCCTGCCTGGTCCCCCAGA 60
DRB5*01:01:01_STR1        CGGGGAGGGGGTCCCAAAAGCCTTGGGATCAGAAGGGGTTTTCCTGCCTGGTCCCCCAGA 60
DRB5*01:01:01v1           ******GGGGGTCCCAAAAGCCTTGGGATCAGAAGGGGTTTTCCTGCCTGGTCCCCCAGA 54
DRB5*01:01:01v1_STR1      CGGGGAGGGGGTCCCAAAAGCCTTGGGATCAGAAGGGGTTTTCCTGCCTGGTCCCCCAGA 60
DRB5*01:08Ne1             ******GGGGGTCCCAAAAGCCTTGGGATCAGAAGGGGTTTTCCTGCCTGGTCCCCCAGA 54
DRB5*01:03e1              ******GGGGGTCCCAAAAGCCTTGGGATCAGAAGGGGTTTTCCTGCCTGGTCCCCCAGA 54
DRB5*01:02e1              CGGGGAGGGGGTCCCAAAAGCCTTGGGATCAGAAGGGGTTTTCCTGCCTGGTCCCCCAGA 60
DRB5*01:02e1_STR1         ******GGGGGTCCCAAAAGCCTTGGGATCAGAAGGGGTTTTCCTGCCTGGTCCCCCAGA 54
                          -------------------------------------------- ---------------

DRB5*02:02e1_STR1         CAGCCCGTTCGCCTCAGGAAGACGGAGGATGAGCCTCTGGGCTGCGCGTGGTCGGGGTTA 120
DRB5*02:02e1              CAGCCCGTTCGCCTCAGGAAGACGGAGGATGAGCCTCTGGGCTGCGCGTGGTCGGGGTTA 120
DRB5*02:03e1              CAGCCCGTTCGCCTCAGGAAGACGGAGGATGAGCCTCTGGGCTGCGCGTGGTCGGGGTTA 115
DRB5*01:01:01_HGP         CACCCCGTTCGCCTCAGGAAGACGGAGGATGAGCCTCTGGGCTGCGCGTGGTCGGGGTTA 120
DRB5*01:01:01_STR1        CACCCCGTTCGCCTCAGGAAGACGGAGGATGAGCCTCTGGGCTGCGCGTGGTCGGGGTTA 120
DRB5*01:01:01v1           CACCCCGTTCGCCTCAGGAAGACGGAGGATGAGCCTCTGGGCTGCGCGTGGTCGGGGTTA 114
DRB5*01:01:01v1_STR1      CACCCCGTTCGCCTCAGGAAGACGGAGGATGAGCCTCTGGGCTGCGCGTGGTCGGGGTTA 120
DRB5*01:08Ne1             CACCCCGTTCGCCTCAGGAAGACGGAGGATGAGCCTCTGGGCTGCGCGTGGTCGGGGTTA 114
DRB5*01:03e1              CACCCCGTTCGCCTCAGGAAGACGGAGGATGAGCCTCTGGGCTGCGCGTGGTCGGGGTTA 114
DRB5*01:02e1              CACCCCGTTCGCCTCAGGAAGACGGAGGATGAGCCTCTGGGCTGCGCGTGGTCGGGGTTA 120
DRB5*01:02e1_STR1         CACCCCGTTCGCCTCAGGAAGACGGAGGATGAGCCTCTGGGCTGCGCGTGGTCGGGGTTA 114
                          -- ---------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TGGTTGGGATCAGTTAAGGTTCCAGTGCCCGCACCCCGCCCAGGGAGCCCCGGATGGCGG 180
DRB5*02:02e1              TGGTTGGGATCAGTTAAGGTTCCAGTGCCCGCACCCCGCCCAGGGAGCCCCGGATGGCGG 180
DRB5*02:03e1              TGGTTGGGATCAGTTAAGGTTCCAGTGCCCGCACCCCGCCCAGGGAGCCCCGGATGGCGG 175
DRB5*01:01:01_HGP         TGGTTGGGATCAGTTAAGGTTCCAGTGCCCGCACCCCGCCCAGGGAGCCCCGGATGGCGG 180
DRB5*01:01:01_STR1        TGGTTGGGATCAGTTAAGGTTCCAGTGCCCGCACCCCGCCCAGGGAGCCCCGGATGGCGG 180
DRB5*01:01:01v1           TGGTTGGGATCAGTTAAGGTTCCAGTGCCCGCACCCCGCCCAGGGAGCCCCGGATGGCGG 174
DRB5*01:01:01v1_STR1      TGGTTGGGATCAGTTAAGGTTCCAGTGCCCGCACCCCGCCCAGGGAGCCCCGGATGGCGG 180
DRB5*01:08Ne1             TGGTTGGGATCAGTTAAGGTTCCAGTGCCCGCACCCCGCCCAGGGAGCCCCGGATGGCGG 174
DRB5*01:03e1              TGGTTGGGATCAGTTAAGGTTCCAGTGCCCGCACCCCGCCCAGGGAGCCCCGGATGGCGG 174
DRB5*01:02e1              TGGTTGGGATCAGTTAAGGTTCCAGTGCCCGCACCCCGCCCAGGGAGCCCCGGATGGCGG 180
DRB5*01:02e1_STR1         TGGTTGGGATCAGTTAAGGTTCCAGTGCCCGCACCCCGCCCAGGGAGCCCCGGATGGCGG 174
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         CGTCTCTGTCAGTGTCTTCCCCGGAGGCCGCCCCTGTGACCGGATCCTTCGTGTCCCCAC 240
DRB5*02:02e1              CGTCTCTGTCAGTGTCTTCCCCGGAGGCCGCCCCTGTGACCGGATCCTTCGTGTCCCCAC 240
DRB5*02:03e1              CGTCTCTGTCAGTGTCTTCCCCGGAGGCCGCCCCTGTGACCGGATCCTTCGTGTCCCCAC 235
DRB5*01:01:01_HGP         CGTCTCTGTCAGTATCTTCCCCGGAGGCCGCCCCTGTGACCGGATCCTTCGTGTCCCCAC 240
DRB5*01:01:01_STR1        CGTCTCTGTCAGTATCTTCCCCGGAGGCCGCCCCTGTGACCGGATCCTTCGTGTCCCCAC 240
DRB5*01:01:01v1           CGTCTCTGTCAGTATCTTCCCCGGAGGCCGCCCCTGTGACCGGATCCTTCGTGTCCCCAC 234
DRB5*01:01:01v1_STR1      CGTCTCTGTCAGTATCTTCCCCGGAGGCCGCCCCTGTGACCGGATCCTTCGTGTCCCCAC 240
DRB5*01:08Ne1             CGTCTCTGTCAGTATCTTCCCCGGAGGCCGCCCCTGTGACCGGATCCTTCGTGTCCCCAC 234
DRB5*01:03e1              CGTCTCTGTCAGTATCTTCCCCGGAGGCCGCCCCTGTGACCGGATCCTTCGTGTCCCCAC 234
DRB5*01:02e1              CGTCTCTGTCAGTATCTTCCCCGGAGGCCGCCCCTGTGACCGGATCCTTCGTGTCCCCAC 240
DRB5*01:02e1_STR1         CGTCTCTGTCAGTATCTTCCCCGGAGGCCGCCCCTGTGACCGGATCCTTCGTGTCCCCAC 234
                          ------------- ----------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         AG|CATGTTTCTTGCAGCAGGATAAGTATGAGTGTCATTTCTTCAACGGGACGGAGCGGGT 300
DRB5*02:02e1              AG|CATGTTTCTTGCAGCAGGATAAGTATGAGTGTCATTTCTTCAACGGGACGGAGCGGGT 300
DRB5*02:03e1              AG|CATGTTTCTTGCAGCAGGATAAGTATGAGTGTCATTTCTTCAACGGGACGGAGCGGGT 295
DRB5*01:01:01_HGP         AG|CACGTTTCTTGCAGCAGGATAAGTATGAGTGTCATTTCTTCAACGGGACGGAGCGGGT 300
DRB5*01:01:01_STR1        AG|CACGTTTCTTGCAGCAGGATAAGTATGAGTGTCATTTCTTCAACGGGACGGAGCGGGT 300 EXON2
DRB5*01:01:01v1           AG|CACGTTTCTTGCAGCAGGATAAGTATGAGTGTCATTTCTTCAACGGGACGGAGCGGGT 294
DRB5*01:01:01v1_STR1      AG|CACGTTTCTTGCAGCAGGATAAGTATGAGTGTCATTTCTTCAACGGGACGGAGCGGGT 300
DRB5*01:08Ne1             AG|CACGTTTCTTGCAGCAGGATAAGTATGAGTGTCATTTCTTCAACGGGACGGAGCGGGT 294
DRB5*01:03e1              AG|CACGTTTCTTGCAGCAGGATAAGTATGAGTGTCATTTCTTCAACGGGACGGAGCGGGT 294
DRB5*01:02e1              AG|CACGTTTCTTGCAGCAGGATAAGTATGAGTGTCATTTCTTCAACGGGACGGAGCGGGT 300
DRB5*01:02e1_STR1         AG|CACGTTTCTTGCAGCAGGATAAGTATGAGTGTCATTTCTTCAACGGGACGGAGCGGGT 294
                          --|-- -------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GCGGTTCCTGCACAGAGGCATCTATAACCAAGAGGAGAACGTGCGCTTCGACAGCGACGT 360
DRB5*02:02e1              GCGGTTCCTGCACAGAGGCATCTATAACCAAGAGGAGAACGTGCGCTTCGACAGCGACGT 360
DRB5*02:03e1              GCGGTTCCTGCACAGAGGCATCTATAACCAAGAGGAGAACGTGCGCTTCGACAGCGACGT 355
DRB5*01:01:01_HGP         GCGGTTCCTGCACAGAGACATCTATAACCAAGAGGAGGACTTGCGCTTCGACAGCGACGT 360
DRB5*01:01:01_STR1        GCGGTTCCTGCACAGAGACATCTATAACCAAGAGGAGGACTTGCGCTTCGACAGCGACGT 360 EXON2
DRB5*01:01:01v1           GCGGTTCCTGCACAGAGACATCTATAACCAAGAGGAGGACTTGCGCTTCGACAGCGACGT 354
DRB5*01:01:01v1_STR1      GCGGTTCCTGCACAGAGACATCTATAACCAAGAGGAGGACTTGCGCTTCGACAGCGACGT 360
DRB5*01:08Ne1             GCGGTTCCTGCACAGAGGCATCTATAACCAAGAGGAGAACGTGCGCTTCGACAGCGACGT 354
DRB5*01:03e1              GCGGTTCCTGCACAGAGGCATCTATAACCAAGAGGAGAACGTGCGCTTCGACAGCGACGT 354
DRB5*01:02e1              GCGGTTCCTGCACAGAGGCATCTATAACCAAGAGGAGAACGTGCGCTTCGACAGCGACGT 360
DRB5*01:02e1_STR1         GCGGTTCCTGCACAGAGGCATCTATAACCAAGAGGAGAACGTGCGCTTCGACAGCGACGT 354
                          ----------------- ------------------- -- -------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GGGGGAGTACCGGGCGGTGACGGAGCTGGGGCGGCCTGACGCTGAGTACTGGAACAGCCA 420
DRB5*02:02e1              GGGGGAGTACCGGGCGGTGACGGAGCTGGGGCGGCCTGACGCTGAGTACTGGAACAGCCA 420
DRB5*02:03e1              GGGGGAGTACCGGGCGGTGACGGAGCTGGGGCGGCCTGACGCTGAGTACTGGAACAGCCA 415
DRB5*01:01:01_HGP         GGGGGAGTACCGGGCGGTGACGGAGCTGGGGCGGCCTGACGCTGAGTACTGGAACAGCCA 420
DRB5*01:01:01_STR1        GGGGGAGTACCGGGCGGTGACGGAGCTGGGGCGGCCTGACGCTGAGTACTGGAACAGCCA 420 EXON2
DRB5*01:01:01v1           GGGGGAGTACCGGGCGGTGACGGAGCTGGGGCGGCCTGACGCTGAGTACTGGAACAGCCA 414
DRB5*01:01:01v1_STR1      GGGGGAGTACCGGGCGGTGACGGAGCTGGGGCGGCCTGACGCTGAGTACTGGAACAGCCA 420
DRB5*01:08Ne1             GGGGGAGTACCGGGCGGTGACGGAGCTGGGGCGGCCTGACGCTGAGTACTGGAACAGCCA 414



DRB5*01:03e1              GGGGGAGTACCGGGCGGTGACGGAGCTGGGGCGGCCTGACGCTGAGTACTGGAACAGCCA 414
DRB5*01:02e1              GGGGGAGTACCGGGCGGTGACGGAGCTGGGGCGGCCTGACGCTGAGTACTGGAACAGCCA 420
DRB5*01:02e1_STR1         GGGGGAGTACCGGGCGGTGACGGAGCTGGGGCGGCCTGACGCTGAGTACTGGAACAGCCA 414
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GAAGGACATCCTGGAGCAGGCGCGGGCCGCGGTGGACACCTACTGCAGACACAACTACGG 480
DRB5*02:02e1              GAAGGACATCCTGGAGCAGGCGCGGGCCGCGGTGGACACCTACTGCAGACACAACTACGG 480
DRB5*02:03e1              GAAGGACATCCTGGAGCAGGCGCGGGCCGCGGTGGACACCTACTGCAGACACAACTACGG 475
DRB5*01:01:01_HGP         GAAGGACTTCCTGGAAGACAGGCGCGCCGCGGTGGACACCTACTGCAGACACAACTACGG 480
DRB5*01:01:01_STR1        GAAGGACTTCCTGGAAGACAGGCGCGCCGCGGTGGACACCTACTGCAGACACAACTACGG 480 EXON2
DRB5*01:01:01v1           GAAGGACTTCCTGGAAGACAGGCGCGCCGCGGTGGACACCTACTGCAGACACAACTACGG 474
DRB5*01:01:01v1_STR1      GAAGGACTTCCTGGAAGACAGGCGCGCCGCGGTGGACACCTACTGCAGACACAACTACGG 480
DRB5*01:08Ne1             GAAGGACTTCCTGGAAGACAGGCGCGCCGCGGTGGACACCTACTGCAGACACAACTACGG 474
DRB5*01:03e1              GAAGGACTTCCTGGAAGACACGCGCGCCGCGGTGGACACCTACTGCAGACACAACTACGG 474
DRB5*01:02e1              GAAGGACTTCCTGGAAGACAGGCGCGCCGCGGTGGACACCTACTGCAGACACAACTACGG 480
DRB5*01:02e1_STR1         GAAGGACTTCCTGGAAGACAGGCGCGCCGCGGTGGACACCTACTGCAGACACAACTACGG 474
                          ------- -------  -   --- -----------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GGCTGTGGAGAGCTTCACAGTGCAGCGGCGAG|GTGAGCATGGTGGGGGGCGGGGCCTGGG 540
DRB5*02:02e1              GGCTGTGGAGAGCTTCACAGTGCAGCGGCGAG|GTGAGCATGGTGGGGGGCGGGGCCTGGG 540
DRB5*02:03e1              GGTTGGTGAGAGCTTCACAGTGCAGCGGCGAG|GTGAGCATGGTGGGGGGCGGGGCCTGGG 535
DRB5*01:01:01_HGP         GGTTGGTGAGAGCTTCACAGTGCAGCGGCGAG|GTGAGCATGGTGGGGGGCGGGGCCTGGG 540
DRB5*01:01:01_STR1        GGTTGGTGAGAGCTTCACAGTGCAGCGGCGAG|GTGAGCATGGTGGGGGGCGGGGCCTGGG 540
DRB5*01:01:01v1           GGTTGGTGAGAGCTTCACAGTGCAGCGGCGAG|GTGAGCATGGTGGGGGGCGGGGCCTGGG 534
DRB5*01:01:01v1_STR1      GGTTGGTGAGAGCTTCACAGTGCAGCGGCGAG|GTGAGCATGGTGGGGGGCGGGGCCTGGG 540
DRB5*01:08Ne1             GGTTGGTGAGAGCTTCACAGTGCAGCGGCGAG|GTGAGCATGGTGGGGGGCGGGGCCTGGG 534
DRB5*01:03e1              GGTTGGTGAGAGCTTCACAGTGCAGCGGCGAG|GTGAGCATGGTGGGGGGCGGGGCCTGGG 534
DRB5*01:02e1              GGTTGGTGAGAGCTTCACAGTGCAGCGGCGAG|GTGAGCATGGTGGGGGGCGGGGCCTGGG 540
DRB5*01:02e1_STR1         GGTTGGTGAGAGCTTCACAGTGCAGCGGCGAG|GTGAGCATGGTGGGGGGCGGGGCCTGGG 534
                          -- --  -------------------------|----------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TCCTTGTGAGCTGGGAATCTGAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGT............ 593
DRB5*02:02e1              TCCTTGTGAGCTGGGAATCTGAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGT........ 597
DRB5*02:03e1              TCCTTGTGAGCTGGGAATCTGAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGT........ 592
DRB5*01:01:01_HGP         TCCTTGTGAGCTGGGAATCTGAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGT 599
DRB5*01:01:01_STR1        TCCTTGTGAGCTGGGAATCTGAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGT 595
DRB5*01:01:01v1           TCCTTGTGAGCTGGGAATCTGAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGT.. 590
DRB5*01:01:01v1_STR1      TCCTTGTGAGCTGGGAATCTGAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGT 600
DRB5*01:08Ne1             TCCTTGTGAGCTGGGAATCTGAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGT 592
DRB5*01:03e1              TCCTTGTGAGCTGGGAATCTGAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGT 594
DRB5*01:02e1              TCCTTGTGAGCTGGGAATCTGAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGT 600
DRB5*01:02e1_STR1         TCCTTGTGAGCTGGGAATCTGAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGT 594
                          ------------------------------------------------          

DRB5*02:02e1_STR1         ............................GAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGGAAGAGAGA 620
DRB5*02:02e1              ............................GAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGGAAGAGAGA 624
DRB5*02:03e1              ............................GAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGGAAGAGAGA 619
DRB5*01:01:01_HGP         GTGT....................................GAGAGAGAGAGGAAGAGAGA 624
DRB5*01:01:01_STR1        ........................................GAGAGAGAGAGGAAGAGAGA 620
DRB5*01:01:01v1           ..................................GAGAGAGAGAGAGAGAGGAAGAGAGA 618
DRB5*01:01:01v1_STR1      GT................................GAGAGAGAGAGAGAGAGGAAGAGAGA 628
DRB5*01:08Ne1             GT..GAGAGAGAGAGAGAGAGAGGAAGAGAGAGACAGAGAGAGAGAGAGAGGAAGAGAGA 652
DRB5*01:03e1              GTGTGAGAGAGAGAGAGAGAGAGGAAGAGAGAGACAGAGAGAGAGAGAGAGGAAGAGAGA 654
DRB5*01:02e1              GTGTGTGAGAGAGAGAGAGAGAGGAAGAGAGAGACAGAGAGAGAGAGAGAGGAAGAGAGA 660
DRB5*01:02e1_STR1         GTGTGAGAGAGAGAGAGAGAGAGGAAGAGAGAGACAGAGAGAGAGAGAGAGGAAGAGAGA 654
                                                                  --------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GACAGAGAGGGAGCGCGCCATCTGTGAGCATTTAGAATCCTCTCAATCTTGAGCAAGGAC 680
DRB5*02:02e1              GACAGAGAGGGAGCGCGCCATCTGTGAGCATTTAGAATCCTCTCAATCTTGAGCAAGGAC 684
DRB5*02:03e1              GACAGAGAGGGAGCGCGCCATCTGTGAGCATTTAGAATCCTCTCAATCTTGAGCAAGGAC 679
DRB5*01:01:01_HGP         GACAGAGAGGGAGCGCGCCATCTGTGAGCATTTAGAATCCTCTCAATCTTGAGCAAGGAC 684
DRB5*01:01:01_STR1        GACAGAGAGGGAGCGCGCCATCTGTGAGCATTTAGAATCCTCTCAATCTTGAGCAAGGAC 680
DRB5*01:01:01v1           GACAGAGAGGGAGCGCGCCATCTGTGAGCATTTAGAATCCTCTCAATCTTGAGCAAGGAC 678
DRB5*01:01:01v1_STR1      GACAGAGAGGGAGCGCGCCATCTGTGAGCATTTAGAATCCTCTCAATCTTGAGCAAGGAC 688
DRB5*01:08Ne1             GACAGAGAGGGAGCGCGCCATCTGTGAGCATTTAGAATCCTCTCAATCTTGAGCAAGGAC 712
DRB5*01:03e1              GACAGAGAGGGAGCGCGCCATCTGTGAGCATTTAGAATCCTCTCAATCTTGAGCAAGGAC 714
DRB5*01:02e1              GACAGAGAGGGAGCGCGCCATCTGTGAGCATTTAGAATCCTCTCAATCTTGAGCAAGGAC 720
DRB5*01:02e1_STR1         GACAGAGAGGGAGCGCGCCATCTGTGAGCATTTAGAATCCTCTCAATCTTGAGCAAGGAC 714
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TTCTGAGGACACAGGTGTGTGTGTAGAGTGTGGATTTGTCTTTGTGGCCTTTGTGGGAGG 740
DRB5*02:02e1              TTCTGAGGACACAGGTGTGTGTGTAGAGTGTGGATTTGTCTTTGTGGCCTTTGTGGGAGG 744
DRB5*02:03e1              TTCTGAGGACACAGGTGTGTGTGTAGAGTGTGGATTTGTCTTTGTGGCCTTTGTGGGAGG 739
DRB5*01:01:01_HGP         TTCTGAGGACACAGGTGTGTGTGTAGAGTGTGGATTTGTCTTTGTGGCCTTTGTGGGAGG 744
DRB5*01:01:01_STR1        TTCTGAGGACACAGGTGTGTGTGTAGAGTGTGGATTTGTCTTTGTGGCCTTTGTGGGAGG 740
DRB5*01:01:01v1           TTCTGAGGACACAGGTGTGTGTGTAGAGTGTGGATTTGTCTTTGTGGCCTTTGTGGGAGG 738
DRB5*01:01:01v1_STR1      TTCTGAGGACACAGGTGTGTGTGTAGAGTGTGGATTTGTCTTTGTGGCCTTTGTGGGAGG 748
DRB5*01:08Ne1             TTCTGAGGACACAGGTGTGTGTGTAGAGTGTGGATTTGTCTTTGTGGCCTTTGTGGGAGG 772
DRB5*01:03e1              TTCTGAGGACACAGGTGTGTGTGTAGAGTGTGGATTTGTCTTTGTGGCCTTTGTGGGAGG 774
DRB5*01:02e1              TTCTGAGGACACAGGTGTGTGTGTAGAGTGTGGATTTGTCTTTGTGGCCTTTGTGGGAGG 780
DRB5*01:02e1_STR1         TTCTGAGGACACAGGTGTGTGTGTAGAGTGTGGATTTGTCTTTGTGGCCTTTGTGGGAGG 774
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GGAAGCAGGAGGGGGCTTCTTCTTATCCTTGGAGGCCTCTGTGGGGAGGTGACATGGGAG 800
DRB5*02:02e1              GGAAGCAGGAGGGGGCTTCTTCTTATCCTTGGAGGCCTCTGTGGGGAGGTGACATGGGAG 804
DRB5*02:03e1              GGAAGCAGGAGGGGGCTTCTTCTTATCCTTGGAGGCCTCTGTGGGGAGGTGACATGGGAG 799
DRB5*01:01:01_HGP         GGAAGCAGGAGGGGGCTTCTTCTTATCCTTGGAGGCCTCTGTGGGGAGGTGACATGGGAG 804
DRB5*01:01:01_STR1        GGAAGCAGGAGGGGGCTTCTTCTTATCCTTGGAGGCCTCTGTGGGGAGGTGACATGGGAG 800
DRB5*01:01:01v1           GGAAGCAGGAGGGGGCTTCTTCTTATCCTTGGAGGCCTCTGTGGGGAGGTGACATGGGAG 798



DRB5*01:01:01v1_STR1      GGAAGCAGGAGGGGGCTTCTTCTTATCCTTGGAGGCCTCTGTGGGGAGGTGACATGGGAG 808
DRB5*01:08Ne1             GGAAGCAGGAGGGGGCTTCTTCTTATCCTTGGAGGCCTCTGTGGGGAGGTGACATGGGAG 832
DRB5*01:03e1              GGAAGCAGGAGGGGGCTTCTTCTTATCCTTGGAGGCCTCTGTGGGGAGGTGACATGGGAG 834
DRB5*01:02e1              GGAAGCAGGAGGGGGCTTCTTCTTATCCTTGGAGGCCTCTGTGGGGAGGTGACATGGGAG 840
DRB5*01:02e1_STR1         GGAAGCAGGAGGGGGCTTCTTCTTATCCTTGGAGGCCTCTGTGGGGAGGTGACATGGGAG 834
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GTGGGTGCAGGGGGCTGGAGAGAGAGGAGACCTTGGTTGTCTCGTGTCCTTAGAGATGCA 860
DRB5*02:02e1              GTGGGTGCAGGGGGCTGGAGAGAGAGGAGACCTTGGTTGTCTCGTGTCCTTAGAGATGCA 864
DRB5*02:03e1              GTGGGTGCAGGGGGCTGGAGAGAGAGGAGACCTTGGTTGTCTCGTGTCCTTAGAGATGCA 859
DRB5*01:01:01_HGP         GTGGGTGCAGGGGGCTGGAGAGAGAGGAGACCTTGGTTGTCTCGTGTCCTTAGAGATGCA 864
DRB5*01:01:01_STR1        GTGGGTGCAGGGGGCTGGAGAGAGAGGAGACCTTGGTTGTCTCGTGTCCTTAGAGATGCA 860
DRB5*01:01:01v1           GTGGGTGCAGGGGGCTGGAGAGAGAGGAGACCTTGGTTGTCTCGTGTCCTTAGAGATGCA 858
DRB5*01:01:01v1_STR1      GTGGGTGCAGGGGGCTGGAGAGAGAGGAGACCTTGGTTGTCTCGTGTCCTTAGAGATGCA 868
DRB5*01:08Ne1             GTGGGTGCAGGGGGCTGGAGAGAGAGGAGACCTTGGTTGTCTCGTGTCCTTAGAGATGCA 892
DRB5*01:03e1              GTGGGTGCAGGGGGCTGGAGAGAGAGGAGACCTTGGTTGTCTCGTGTCCTTAGAGATGCA 894
DRB5*01:02e1              GTGGGTGCAGGGGGCTGGAGAGAGAGGAGACCTTGGTTGTCTCGTGTCCTTAGAGATGCA 900
DRB5*01:02e1_STR1         GTGGGTGCAGGGGGCTGGAGAGAGAGGAGACCTTGGTTGTCTCGTGTCCTTAGAGATGCA 894
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GGGAAGGAAAGTGTAAGGTGTGTGTGGTTGGGGTGAAGGTTTAGGGGAGGAGAGCTGAGG 920
DRB5*02:02e1              GGGAAGGAAAGTGTAAGGTGTGTGTGGTTGGGGTGAAGGTTTAGGGGAGGAGAGCTGAGG 924
DRB5*02:03e1              GGGAAGGAAAGTGTAAGGTGTGTGTGGTTGGGGTGAAGGTTTAGGGGAGGAGAGCTGAGG 919
DRB5*01:01:01_HGP         GGGAAGGAAAGTGTAAGGTGTGTGTGGTTGGGGTGAAGGTTTAGGGGAGGAGAGCTGAGG 924
DRB5*01:01:01_STR1        GGGAAGGAAAGTGTAAGGTGTGTGTGGTTGGGGTGAAGGTTTAGGGGAGGAGAGCTGAGG 920
DRB5*01:01:01v1           GGGAAGGAAAGTGTAAGGTGTGTGTGGTTGGGGTGAAGGTTTAGGGGAGGAGAGCTGAGG 918
DRB5*01:01:01v1_STR1      GGGAAGGAAAGTGTAAGGTGTGTGTGGTTGGGGTGAAGGTTTAGGGGAGGAGAGCTGAGG 928
DRB5*01:08Ne1             GGGAAGGAAAGTGTAAGGTGTGTGTGGTTGGGGTGAAGGTTTAGGGGAGGAGAGCTGAGG 952
DRB5*01:03e1              GGGAAGGAAAGTGTAAGGTGTGTGTGGTTGGGGTGAAGGTTTAGGGGAGGAGAGCTGAGG 954
DRB5*01:02e1              GGGAAGGAAAGTGTAAGGTGTGTGTGGTTGGGGTGAAGGTTTAGGGGAGGAGAGCTGAGG 960
DRB5*01:02e1_STR1         GGGAAGGAAAGTGTAAGGTGTGTGTGGTTGGGGTGAAGGTTTAGGGGAGGAGAGCTGAGG 954
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GGTGTGGAAGATTTGTGATAATATGAGGAGGCCAGTTCCAGACTGTCCCTGGCACCCACC 980
DRB5*02:02e1              GGTGTGGAAGATTTGTGATAATATGAGGAGGCCAGTTCCAGACTGTCCCTGGCACCCACC 984
DRB5*02:03e1              GGTGTGGAAGATTTGTGATAATATGAGGAGGCCAGTTCCAGACTGTCCCTGGCACCCACC 979
DRB5*01:01:01_HGP         GGTGTGGAAGATTTGTGATAATATGAGGAGGCCAGTTCCAGACTGTCCCTGGCACCCACC 984
DRB5*01:01:01_STR1        GGTGTGGAAGATTTGTGATAATATGAGGAGGCCAGTTCCAGACTGTCCCTGGCACCCACC 980
DRB5*01:01:01v1           GGTGTGGAAGATTTGTGATAATATGAGGAGGCCAGTTCCAGACTGTCCCTGGCACCCACC 978
DRB5*01:01:01v1_STR1      GGTGTGGAAGATTTGTGATAATATGAGGAGGCCAGTTCCAGACTGTCCCTGGCACCCACC 988
DRB5*01:08Ne1             GGTGTGGAAGATTTGTGATAATATGAGGAGGCCAGTTCCAGACTGTCCCTGGCACCCACC 1012
DRB5*01:03e1              GGTGTGGAAGATTTGTGATAATATGAGGAGGCCAGTTCCAGACTGTCCCTGGCACCCACC 1014
DRB5*01:02e1              GGTGTGGAAGATTTGTGATAATATGAGGAGGCCAGTTCCAGACTGTCCCTGGCACCCACC 1020
DRB5*01:02e1_STR1         GGTGTGGAAGATTTGTGATAATATGAGGAGGCCAGTTCCAGACTGTCCCTGGCACCCACC 1014
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         CTTCACGCAGTCTCTGAAATAAAAGGGTGTGGTGTTTGTTTGCAAAAGCATTAGATTAAT 1040
DRB5*02:02e1              CTTCACGCAGTCTCTGAAATAAAAGGGTGTGGTGTTTGTTTGCAAAAGCATTAGATTAAT 1044
DRB5*02:03e1              CTTCACGCAGTCTCTGAAATAAAAGGGTGTGGTGTTTGTTTGCAAAAGCATTAGATTAAT 1039
DRB5*01:01:01_HGP         CTTCACGCAGTCTCTGAAATAAAAGTGTGTGGTGTTTGTTTGCAAAAGCATTAGATTAAT 1044
DRB5*01:01:01_STR1        CTTCACGCAGTCTCTGAAATAAAAGTGTGTGGTGTTTGTTTGCAAAAGCATTAGATTAAT 1040
DRB5*01:01:01v1           CTTCACGCAGTCTCTGAAATAAAAGTGTGTGGTGTTTGTTTGCAAAAGCATTAGATTAAT 1038
DRB5*01:01:01v1_STR1      CTTCACGCAGTCTCTGAAATAAAAGTGTGTGGTGTTTGTTTGCAAAAGCATTAGATTAAT 1048
DRB5*01:08Ne1             CTTCACGCAGTCTCTGAAATAAAAGTGTGTGGTGTTTGTTTGCAAAAGCATTAGATTAAT 1072
DRB5*01:03e1              CTTCACGCAGTCTCTGAAATAAAAGTGTGTGGTGTTTGTTTGCAAAAGCATTAGATTAAT 1074
DRB5*01:02e1              CTTCACGCAGTCTCTGAAATAAAAGTGTGTGGTGTTTGTTTGCAAAAGCATTAGATTAAT 1080
DRB5*01:02e1_STR1         CTTCACGCAGTCTCTGAAATAAAAGTGTGTGGTGTTTGTTTGCAAAAGCATTAGATTAAT 1074
                          ------------------------- ----------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TTCTAGGGGAATTGAAGAGACCTCTGAGGCACCTCTGAAGCTTCTTTAGGTCTAAATTTC 1100
DRB5*02:02e1              TTCTAGGGGAATTGAAGAGACCTCTGAGGCACCTCTGAAGCTTCTTTAGGTCTAAATTTC 1104
DRB5*02:03e1              TTCTAGGGGAATTGAAGAGACCTCTGAGGCACCTCTGAAGCTTCTTTAGGTCTAAATTTC 1099
DRB5*01:01:01_HGP         TTCTAGGGGAATTGAGGAGACCTCTGAGGCACTTCTGAAGCTTCTTTAGGTCTAAATTTC 1104
DRB5*01:01:01_STR1        TTCTAGGGGAATTGAGGAGACCTCTGAGGCACTTCTGAAGCTTCTTTAGGTCTAAATTTC 1100
DRB5*01:01:01v1           TTCTAGGGGAATTGAGGAGACCTCTGAGGCACTTCTGAAGCTTCTTTAGGTCTAAATTTC 1098
DRB5*01:01:01v1_STR1      TTCTAGGGGAATTGAGGAGACCTCTGAGGCACTTCTGAAGCTTCTTTAGGTCTAAATTTC 1108
DRB5*01:08Ne1             TTCTAGGGGAATTGAGGAGACCTCTGAGGCACTTCTGAAGCTTCTTTAGGTCTAAATTTC 1132
DRB5*01:03e1              TTCTAGGGGAATTGAGGAGACCTCTGAGGCACTTCTGAAGCTTCTTTAGGTCTAAATTTC 1134
DRB5*01:02e1              TTCTAGGGGAATTGAGGAGACCTCTGAGGCACTTCTGAAGCTTCTTTAGGTCTAAATTTC 1140
DRB5*01:02e1_STR1         TTCTAGGGGAATTGAGGAGACCTCTGAGGCACTTCTGAAGCTTCTTTAGGTCTAAATTTC 1134
                          --------------- ---------------- ---------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TTGCTATTTTTTCTGTTTGTTTTCTTAGTGTGTATATTTTTACATAGTTGAAATGACTGT 1160
DRB5*02:02e1              TTGCTATTTTTTCTGTTTGTTTTCTTAGTGTGTATATTTTTACATAGTTGAAATGACTGT 1164
DRB5*02:03e1              TTGCTATTTTTTCTGTTTGTTTTCTTAGTGTGTATATTTTTACATAGTTGAAATGACTGT 1159
DRB5*01:01:01_HGP         TTGCTATTTTTTCTGTTTGTTTTCTTAGTGTGTATATTTTTACATAGTTGAAATGACTGT 1164
DRB5*01:01:01_STR1        TTGCTATTTTTTCTGTTTGTTTTCTTAGTGTGTATATTTTTACATAGTTGAAATGACTGT 1160
DRB5*01:01:01v1           TTGCTATTTTTTCTGTTTGTTTTCTTAGTGTGTATATTTTTACATAGTTGAAATGACTGT 1158
DRB5*01:01:01v1_STR1      TTGCTATTTTTTCTGTTTGTTTTCTTAGTGTGTATATTTTTACATAGTTGAAATGACTGT 1168
DRB5*01:08Ne1             TTGCTATTTTTTCTGTTTGTTTTCTTAGTGTGTATATTTTTACATAGTTGAAATGACTGT 1192
DRB5*01:03e1              TTGCTATTTTTTCTGTTTGTTTTCTTAGTGTGTATATTTTTACATAGTTGAAATGACTGT 1194
DRB5*01:02e1              TTGCTATTTTTTCTGTTTGTTTTCTTAGTGTGTATATTTTTACATAGTTGAAATGACTGT 1200
DRB5*01:02e1_STR1         TTGCTATTTTTTCTGTTTGTTTTCTTAGTGTGTATATTTTTACATAGTTGAAATGACTGT 1194
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GAAACTAACTTTTTGATTAAAATTTTAATACACTGTTACTATTTTATTATAATGCTAATA 1220
DRB5*02:02e1              GAAACTAACTTTTTGATTAAAATTTTAATACACTGTTACTATTTTATTATAATGCTAATA 1224
DRB5*02:03e1              GAAACTAACTTTTTGATTAAAATTTTAATACACTGTTACTATTTTATTATAATGCTAATA 1219
DRB5*01:01:01_HGP         GAAACTAACTTTTTGATTAAAATTTTAATACACTGTTACTATTTTATTATAATGCTAATA 1224



DRB5*01:01:01_STR1        GAAACTAACTTTTTGATTAAAATTTTAATACACTGTTACTATTTTATTATAATGCTAATA 1220
DRB5*01:01:01v1           GAAACTAACTTTTTGATTAAAATTTTAATACACTGTTACTATTTTATTATAATGCTAATA 1218
DRB5*01:01:01v1_STR1      GAAACTAACTTTTTGATTAAAATTTTAATACACTGTTACTATTTTATTATAATGCTAATA 1228
DRB5*01:08Ne1             GAAACTAACTTTTTGATTAAAATTTTAATACACTGTTACTATTTTATTATAATGCTAATA 1252
DRB5*01:03e1              GAAACTAACTTTTTGATTAAAATTTTAATACACTGTTACTATTTTATTATAATGCTAATA 1254
DRB5*01:02e1              GAAACTAACTTTTTGATTAAAATTTTAATACACTGTTACTATTTTATTATAATGCTAATA 1260
DRB5*01:02e1_STR1         GAAACTAACTTTTTGATTAAAATTTTAATACACTGTTACTATTTTATTATAATGCTAATA 1254
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GTTTTCTACTACTTACCTATTATTCTTTTATATATAATAGTTGTGACACAACTTATCTCA 1280
DRB5*02:02e1              GTTTTCTACTACTTACCTATTATTCTTTTATATATAATAGTTGTGACACAACTTATCTCA 1284
DRB5*02:03e1              GTTTTCTACTACTTACCTATTATTCTTTTATATATAATAGTTGTGACACAACTTATCTCA 1279
DRB5*01:01:01_HGP         GTTTTCTACTACTTACCTATTATTCTTTTATATATAATAGTTGTGACACAACTTATCTCA 1284
DRB5*01:01:01_STR1        GTTTTCTACTACTTACCTATTATTCTTTTATATATAATAGTTGTGACACAACTTATCTCA 1280
DRB5*01:01:01v1           GTTTTCTACTACTTACCTATTATTCTTTTATATATAATAGTTGTGACACAACTTATCTCA 1278
DRB5*01:01:01v1_STR1      GTTTTCTACTACTTACCTATTATTCTTTTATATATAATAGTTGTGACACAACTTATCTCA 1288
DRB5*01:08Ne1             GTTTTCTACTACTTACCTATTATTCTTTTATATATAATAGTTGTGACACAACTTATCTCA 1312
DRB5*01:03e1              GTTTTCTACTACTTACCTATTATTCTTTTATATATAATAGTTGTGACACAACTTATCTCA 1314
DRB5*01:02e1              GTTTTCTACTACTTACCTATTATTCTTTTATATATAATAGTTGTGACACAACTTATCTCA 1320
DRB5*01:02e1_STR1         GTTTTCTACTACTTACCTATTATTCTTTTATATATAATAGTTGTGACACAACTTATCTCA 1314
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         CTTTCCCCTTTGTTGACCTTTATTATGACATTCACCAAAAGTTGAAAATATATGTTTCTG 1340
DRB5*02:02e1              CTTTCCCCTTTGTTGACCTTTATTATGACATTCACCAAAAGTTGAAAATATATGTTTCTG 1344
DRB5*02:03e1              CTTTCCCCTTTGTTGACCTTTATTATGACATTCACCAAAAGTTGAAAATATATGTTTCTG 1339
DRB5*01:01:01_HGP         CTTTCCCCTTTGTTGACCTTTATTATGACATTCACCAAAAGTTGAAAATATATGTTTCTG 1344
DRB5*01:01:01_STR1        CTTTCCCCTTTGTTGACCTTTATTATGACATTCACCAAAAGTTGAAAATATATGTTTCTG 1340
DRB5*01:01:01v1           CTTTCCCCTTTGTTGACCTTTATTATGACATTCACCAAAAGTTGAAAATATATGTTTCTG 1338
DRB5*01:01:01v1_STR1      CTTTCCCCTTTGTTGACCTTTATTATGACATTCACCAAAAGTTGAAAATATATGTTTCTG 1348
DRB5*01:08Ne1             CTTTCCCCTTTGTTGACCTTTATTATGACATTCACCAAAAGTTGAAAATATATGTTTCTG 1372
DRB5*01:03e1              CTTTCCCCTTTGTTGACCTTTATTATGACATTCACCAAAAGTTGAAAATATATGTTTCTG 1374
DRB5*01:02e1              CTTTCCCCTTTGTTGACCTTTATTATGACATTCACCAAAAGTTGAAAATATATGTTTCTG 1380
DRB5*01:02e1_STR1         CTTTCCCCTTTGTTGACCTTTATTATGACATTCACCAAAAGTTGAAAATATATGTTTCTG 1374
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GTTAATATTTAATTTATTTTTTTATTTGGAATTCTTTTGAATTATCTTGACCTATTTATT 1400
DRB5*02:02e1              GTTAATATTTAATTTATTTTTTTATTTGGAATTCTTTTGAATTATCTTGACCTATTTATT 1404
DRB5*02:03e1              GTTAATATTTAATTTATTTTTTTATTTGGAATTCTTTTGAATTATCTTGACCTATTTATT 1399
DRB5*01:01:01_HGP         GTTATTATTTAATTTATTTTTTTATTTGGAATTCTTTTGAATTATCTTGACCTATTTATT 1404
DRB5*01:01:01_STR1        GTTATTATTTAATTTATTTTTTTATTTGGAATTCTTTTGAATTATCTTGACCTATTTATT 1400
DRB5*01:01:01v1           GTTATTATTTAATTTATTTTTTTATTTGGAATTCTTTTGAATTATCTTGACCTATTTATT 1398
DRB5*01:01:01v1_STR1      GTTATTATTTAATTTATTTTTTTATTTGGAATTCTTTTGAATTATCTTGACCTATTTATT 1408
DRB5*01:08Ne1             GTTATTATTTAATTTATTTTTTTATTTGGAATTCTTTTGAATTATCTTGACCTATTTATT 1432
DRB5*01:03e1              GTTATTATTTAATTTATTTTTTTATTTGGAATTCTTTTGAATTATCTTGACCTATTTATT 1434
DRB5*01:02e1              GTTATTATTTAATTTATTTTTTTATTTGGAATTCTTTTGAATTATCTTGACCTATTTATT 1440
DRB5*01:02e1_STR1         GTTATTATTTAATTTATTTTTTTATTTGGAATTCTTTTGAATTATCTTGACCTATTTATT 1434
                          ---- -------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GCCCAATTATAATTACTGCTCTAAGAATTCCCTATTGTATTTGGTAGGTAATGGACAATG 1460
DRB5*02:02e1              GCCCAATTATAATTACTGCTCTAAGAATTCCCTATTGTATTTGGTAGGTAATGGACAATG 1464
DRB5*02:03e1              GCCCAATTATAATTACTGCTCTAAGAATTCCCTATTGTATTTGGTAGGTAATGGACAATG 1459
DRB5*01:01:01_HGP         GCCCAATTATAATTACTGCTCTAAGAATTCCCTATTGTATTTGGTAGGTAATGGACAATG 1464
DRB5*01:01:01_STR1        GCCCAATTATAATTACTGCTCTAAGAATTCCCTATTGTATTTGGTAGGTAATGGACAATG 1460
DRB5*01:01:01v1           GCCCAATTATAATTACTGCTCTAAGAATTCCCTATTGTATTTGGTAGGTAATGGACAATG 1458
DRB5*01:01:01v1_STR1      GCCCAATTATAATTACTGCTCTAAGAATTCCCTATTGTATTTGGTAGGTAATGGACAATG 1468
DRB5*01:08Ne1             GCCCAATTATAATTACTGCTCTAAGAATTCCCTATTGTATTTGGTAGGTAATGGACAATG 1492
DRB5*01:03e1              GCCCAATTATAATTACTGCTCTAAGAATTCCCTATTGTATTTGGTAGGTAATGGACAATG 1494
DRB5*01:02e1              GCCCAATTATAATTACTGCTCTAAGAATTCCCTATTGTATTTGGTAGGTAATGGACAATG 1500
DRB5*01:02e1_STR1         GCCCAATTATAATTACTGCTCTAAGAATTCCCTATTGTATTTGGTAGGTAATGGACAATG 1494
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         ATCTATTTTCTGTTATCTCCAGGGCTTAGTATTTTTCTCAGTGATTTTGTGGGTTCTTTG 1520
DRB5*02:02e1              ATCTATTTTCTGTTATCTCCAGGGCTTAGTATTTTTCTCAGTGATTTTGTGGGTTCTTTG 1524
DRB5*02:03e1              ATCTATTTTCTGTTATCTCCAGGGCTTAGTATTTTTCTCAGTGATTTTGTGGGTTCTTTG 1519
DRB5*01:01:01_HGP         ATCTATTTTCTGTTATCTCCAGGGCTTAGTATTTTTCTCAGTGATTTTGTGGGTTCTTTG 1524
DRB5*01:01:01_STR1        ATCTATTTTCTGTTATCTCCAGGGCTTAGTATTTTTCTCAGTGATTTTGTGGGTTCTTTG 1520
DRB5*01:01:01v1           ATCTATTTTCTGTTATCTCCAGGGCTTAGTATTTTTCTCAGTGATTTTGTGGGTTCTTTG 1518
DRB5*01:01:01v1_STR1      ATCTATTTTCTGTTATCTCCAGGGCTTAGTATTTTTCTCAGTGATTTTGTGGGTTCTTTG 1528
DRB5*01:08Ne1             ATCTATTTTCTGTTATCTCCAGGGCTTAGTATTTTTCTCAGTGATTTTGTGGGTTCTTTG 1552
DRB5*01:03e1              ATCTATTTTCTGTTATCTCCAGGGCTTAGTATTTTTCTCAGTGATTTTGTGGGTTCTTTG 1554
DRB5*01:02e1              ATCTATTTTCTGTTATCTCCAGGGCTTAGTATTTTTCTCAGTGATTTTGTGGGTTCTTTG 1560
DRB5*01:02e1_STR1         ATCTATTTTCTGTTATCTCCAGGGCTTAGTATTTTTCTCAGTGATTTTGTGGGTTCTTTG 1554
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TACTGTAAGATTATTAACACTTTATTGATATTTGATTCCACATTTTCTCCAGTTTTTGAT 1580
DRB5*02:02e1              TACTGTAAGATTATTAACACTTTATTGATATTTGATTCCACATTTTCTCCAGTTTTTGAT 1584
DRB5*02:03e1              TACTGTAAGATTATTAACACTTTATTGATATTTGATTCCACATTTTCTCCAGTTTTTGAT 1579
DRB5*01:01:01_HGP         TACTGTAAGATTATTAACACTTTATTGATATTTGATTCCACATTTTCTCCAGTTTTTGAT 1584
DRB5*01:01:01_STR1        TACTGTAAGATTATTAACACTTTATTGATATTTGATTCCACATTTTCTCCAGTTTTTGAT 1580
DRB5*01:01:01v1           TACTGTAAGATTATTAACACTTTATTGATATTTGATTCCACATTTTCTCCAGTTTTTGAT 1578
DRB5*01:01:01v1_STR1      TACTGTAAGATTATTAACACTTTATTGATATTTGATTCCACATTTTCTCCAGTTTTTGAT 1588
DRB5*01:08Ne1             TACTGTAAGATTATTAACACTTTATTGATATTTGATTCCACATTTTCTCCAGTTTTTGAT 1612
DRB5*01:03e1              TACTGTAAGATTATTAACACTTTATTGATATTTGATTCCACATTTTCTCCAGTTTTTGAT 1614
DRB5*01:02e1              TACTGTAAGATTATTAACACTTTATTGATATTTGATTCCACATTTTCTCCAGTTTTTGAT 1620
DRB5*01:02e1_STR1         TACTGTAAGATTATTAACACTTTATTGATATTTGATTCCACATTTTCTCCAGTTTTTGAT 1614
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TTGTATGTTGATTTTGAAAATTCTATGTTAAGAATTTGAACATTTCTGTTTAATAAAATA 1640
DRB5*02:02e1              TTGTATGTTGATTTTGAAAATTCTATGTTAAGAATTTGAACATTTCTGTTTAATAAAATA 1644



DRB5*02:03e1              TTGTATGTTGATTTTGAAAATTCTATGTTAAGAATTTGAACATTTCTGTTTAATAAAATA 1639
DRB5*01:01:01_HGP         TTGTATGTTGATTTTGAAAATTCTATGTTAAGAATTTGAACATTTCTGTTTAATAAAATA 1644
DRB5*01:01:01_STR1        TTGTATGTTGATTTTGAAAATTCTATGTTAAGAATTTGAACATTTCTGTTTAATAAAATA 1640
DRB5*01:01:01v1           TTGTATGTTGATTTTGAAAATTCTATGTTAAGAATTTGAACATTTCTGTTTAATAAAATA 1638
DRB5*01:01:01v1_STR1      TTGTATGTTGATTTTGAAAATTCTATGTTAAGAATTTGAACATTTCTGTTTAATAAAATA 1648
DRB5*01:08Ne1             TTGTATGTTGATTTTGAAAATTCTATGTTAAGAATTTGAACATTTCTGTTTAATAAAATA 1672
DRB5*01:03e1              TTGTATGTTGATTTTGAAAATTCTATGTTAAGAATTTGAACATTTCTGTTTAATAAAATA 1674
DRB5*01:02e1              TTGTATGTTGATTTTGAAAATTCTATGTTAAGAATTTGAACATTTCTGTTTAATAAAATA 1680
DRB5*01:02e1_STR1         TTGTATGTTGATTTTGAAAATTCTATGTTAAGAATTTGAACATTTCTGTTTAATAAAATA 1674
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TATTCCAAAACTTTTATTAATGGTTTACAAACCATCTTAAATCTATCATTTTGTGGTATT 1700
DRB5*02:02e1              TATTCCAAAACTTTTATTAATGGTTTACAAACCATCTTAAATCTATCATTTTGTGGTATT 1704
DRB5*02:03e1              TATTCCAAAACTTTTATTAATGGTTTACAAACCATCTTAAATCTATCATTTTGTGGTATT 1699
DRB5*01:01:01_HGP         TATTCCAAAACTTTTATTAATGGTTTACAAACCATCTTAAATCTATCATTTTGTGGTATT 1704
DRB5*01:01:01_STR1        TATTCCAAAACTTTTATTAATGGTTTACAAACCATCTTAAATCTATCATTTTGTGGTATT 1700
DRB5*01:01:01v1           TATTCCAAAACTTTTATTAATGGTTTACAAACCATCTTAAATCTATCATTTTGTGGTATT 1698
DRB5*01:01:01v1_STR1      TATTCCAAAACTTTTATTAATGGTTTACAAACCATCTTAAATCTATCATTTTGTGGTATT 1708
DRB5*01:08Ne1             TATTCCAAAACTTTTATTAATGGTTTACAAACCATCTTAAATCTATCATTTTGTGGTATT 1732
DRB5*01:03e1              TATTCCAAAACTTTTATTAATGGTTTACAAACCATCTTAAATCTATCATTTTGTGGTATT 1734
DRB5*01:02e1              TATTCCAAAACTTTTATTAATGGTTTACAAACCATCTTAAATCTATCATTTTGTGGTATT 1740
DRB5*01:02e1_STR1         TATTCCAAAACTTTTATTAATGGTTTACAAACCATCTTAAATCTATCATTTTGTGGTATT 1734
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TTTGTCTCCAGGTTTCTCCTTCCTTCTTAAAAAAAATGTATTTATTGAGAGTCTGCTAGT 1760
DRB5*02:02e1              TTTGTCTCCAGGTTTCTCCTTCCTTCTTAAAAAAAATGTATTTATTGAGAGTCTGCTAGT 1764
DRB5*02:03e1              TTTGTCTCCAGGTTTCTCCTTCCTTCTTAAAAAAAATGTATTTATTGAGAGTCTGCTAGT 1759
DRB5*01:01:01_HGP         TTTGTCTCCAGGTTTCTCCTTCCTTCTTAAAAAAAATGTATTTATTGAGAGTCTGCTAGT 1764
DRB5*01:01:01_STR1        TTTGTCTCCAGGTTTCTCCTTCCTTCTTAAAAAAAATGTATTTATTGAGAGTCTGCTAGT 1760
DRB5*01:01:01v1           TTTGTCTCCAGGTTTCTCCTTCCTTCTTAAAAAAAATGTATTTATTGAGAGTCTGCTAGT 1758
DRB5*01:01:01v1_STR1      TTTGTCTCCAGGTTTCTCCTTCCTTCTTAAAAAAAATGTATTTATTGAGAGTCTGCTAGT 1768
DRB5*01:08Ne1             TTTGTCTCCAGGTTTCTCCTTCCTTCTTAAAAAAAATGTATTTATTGAGAGTCTGCTAGT 1792
DRB5*01:03e1              TTTGTCTCCAGGTTTCTCCTTCCTTCTTAAAAAAAATGTATTTATTGAGAGTCTGCTAGT 1794
DRB5*01:02e1              TTTGTCTCCAGGTTTCTCCTTCCTTCTTAAAAAAAATGTATTTATTGAGAGTCTGCTAGT 1800
DRB5*01:02e1_STR1         TTTGTCTCCAGGTTTCTCCTTCCTTCTTAAAAAAAATGTATTTATTGAGAGTCTGCTAGT 1794
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GTTAGGGATTTTCCTAGGCATAAGCACCCCAAGTAATGAGTCCCAGACCCTGCCTGCCTT 1820
DRB5*02:02e1              GTTAGGGATTTTCCTAGGCATAAGCACCCCAAGTAATGAGTCCCAGACCCTGCCTGCCTT 1824
DRB5*02:03e1              GTTAGGGATTTTCCTAGGCATAAGCACCCCAAGTAATGAGTCCCAGACCCTGCCTGCCTT 1819
DRB5*01:01:01_HGP         GTTAGGGATTTTCCTAGGCATAAGCACCCCAAGTAATGAGTCCCAGACCCTGCCTGCCTT 1824
DRB5*01:01:01_STR1        GTTAGGGATTTTCCTAGGCATAAGCACCCCAAGTAATGAGTCCCAGACCCTGCCTGCCTT 1820
DRB5*01:01:01v1           GTTAGGGATTTTCCTAGGCATAAGCACCCCAAGTAATGAGTCCCAGACCCTGCCTGCCTT 1818
DRB5*01:01:01v1_STR1      GTTAGGGATTTTCCTAGGCATAAGCACCCCAAGTAATGAGTCCCAGACCCTGCCTGCCTT 1828
DRB5*01:08Ne1             GTTAGGGATTTTCCTAGGCATAAGCACCCCAAGTAATGAGTCCCAGACCCTGCCTGCCTT 1852
DRB5*01:03e1              GTTAGGGATTTTCCTAGGCATAAGCACCCCAAGTAATGAGTCCCAGACCCTGCCTGCCTT 1854
DRB5*01:02e1              GTTAGGGATTTTCCTAGGCATAAGCACCCCAAGTAATGAGTCCCAGACCCTGCCTGCCTT 1860
DRB5*01:02e1_STR1         GTTAGGGATTTTCCTAGGCATAAGCACCCCAAGTAATGAGTCCCAGACCCTGCCTGCCTT 1854
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GATCCAAATGTCATTCTGGAAAGAAAAATTATTTTACAATGATAGTATAATAATAGTTAT 1880
DRB5*02:02e1              GATCCAAATGTCATTCTGGAAAGAAAAATTATTTTACAATGATAGTATAATAATAGTTAT 1884
DRB5*02:03e1              GATCCAAATGTCATTCTGGAAAGAAAAATTATTTTACAATGATAGTATAATAATAGTTAT 1879
DRB5*01:01:01_HGP         GATCCAAATGTCATTCTGGAAAGAAAAATTATTTTACAATGATAGTATAATAATAGTTAT 1884
DRB5*01:01:01_STR1        GATCCAAATGTCATTCTGGAAAGAAAAATTATTTTACAATGATAGTATAATAATAGTTAT 1880
DRB5*01:01:01v1           GATCCAAATGTCATTCTGGAAAGAAAAATTATTTTACAATGATAGTATAATAATAGTTAT 1878
DRB5*01:01:01v1_STR1      GATCCAAATGTCATTCTGGAAAGAAAAATTATTTTACAATGATAGTATAATAATAGTTAT 1888
DRB5*01:08Ne1             GATCCAAATGTCATTCTGGAAAGAAAAATTATTTTACAATGATAGTATAATAATAGTTAT 1912
DRB5*01:03e1              GATCCAAATGTCATTCTGGAAAGAAAAATTATTTTACAATGATAGTATAATAATAGTTAT 1914
DRB5*01:02e1              GATCCAAATGTCATTCTGGAAAGAAAAATTATTTTACAATGATAGTATAATAATAGTTAT 1920
DRB5*01:02e1_STR1         GATCCAAATGTCATTCTGGAAAGAAAAATTATTTTACAATGATAGTATAATAATAGTTAT 1914
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GCTTGTTTGCATGGGAGATGCATTGATCAGCTAAATGTAAATGTAAGAATTTTCAAAACT 1940
DRB5*02:02e1              GCTTGTTTGCATGGGAGATGCATTGATCAGCTAAATGTAAATGTAAGAATTTTCAAAACT 1944
DRB5*02:03e1              GCTTGTTTGCATGGGAGATGCATTGATCAGCTAAATGTAAATGTAAGAATTTTCAAAACT 1939
DRB5*01:01:01_HGP         GCTTGTTTGCATGGGAGATGCATTGATCAGCTAAATGTAAATGTAAGAATTTTCAAAACT 1944
DRB5*01:01:01_STR1        GCTTGTTTGCATGGGAGATGCATTGATCAGCTAAATGTAAATGTAAGAATTTTCAAAACT 1940
DRB5*01:01:01v1           GCTTGTTTGCATGGGAGATGCATTGATCAGCTAAATGTAAATGTAAGAATTTTCAAAACT 1938
DRB5*01:01:01v1_STR1      GCTTGTTTGCATGGGAGATGCATTGATCAGCTAAATGTAAATGTAAGAATTTTCAAAACT 1948
DRB5*01:08Ne1             GCTTGTTTGCATGGGAGATGCATTGATCAGCTAAATGTAAATGTAAGAATTTTCAAAACT 1972
DRB5*01:03e1              GCTTGTTTGCATGGGAGATGCATTGATCAGCTAAATGTAAATGTAAGAATTTTCAAAACT 1974
DRB5*01:02e1              GCTTGTTTGCATGGGAGATGCATTGATCAGCTAAATGTAAATGTAAGAATTTTCAAAACT 1980
DRB5*01:02e1_STR1         GCTTGTTTGCATGGGAGATGCATTGATCAGCTAAATGTAAATGTAAGAATTTTCAAAACT 1974
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         AAAATAACTTTCCTTAATCCTTCTCTCTGCTTTATGACTCATGCTTTCCTGGGAACTTAA 2000
DRB5*02:02e1              AAAATAACTTTCCTTAATCCTTCTCTCTGCTTTATGACTCATGCTTTCCTGGGAACTTAA 2004
DRB5*02:03e1              AAAATAACTTTCCTTAATCCTTCTCTCTGCTTTATGACTCATGCTTTCCTGGGAACTTAA 1999
DRB5*01:01:01_HGP         AAAATAACTTTCCTTAATCCTTCTCTCTGCTTTATGACTCATGCTTTGCTGGGAACTTAA 2004
DRB5*01:01:01_STR1        AAAATAACTTTCCTTAATCCTTCTCTCTGCTTTATGACTCATGCTTTGCTGGGAACTTAA 2000
DRB5*01:01:01v1           AAAATAACTTTCCTTAATCCTTCTCTCTGCTTTATGACTCATGCTTTGCTGGGAACTTAA 1998
DRB5*01:01:01v1_STR1      AAAATAACTTTCCTTAATCCTTCTCTCTGCTTTATGACTCATGCTTTGCTGGGAACTTAA 2008
DRB5*01:08Ne1             AAAATAACTTTCCTTAATCCTTCTCTCTGCTTTATGACTCATGCTTTGCTGGGAACTTAA 2032
DRB5*01:03e1              AAAATAACTTTCCTTAATCCTTCTCTCTGCTTTATGACTCATGCTTTGCTGGGAACTTAA 2034
DRB5*01:02e1              AAAATAACTTTCCTTAATCCTTCTCTCTGCTTTATGACTCATGCTTTGCTGGGAACTTAA 2040
DRB5*01:02e1_STR1         AAAATAACTTTCCTTAATCCTTCTCTCTGCTTTATGACTCATGCTTTGCTGGGAACTTAA 2034
                          ----------------------------------------------- ------------



DRB5*02:02e1_STR1         AGATTGGAGAACCATTTCTGTCTGTCCTACCTTCCCAGGGGCACAACCATTTCTGTGGTG 2060
DRB5*02:02e1              AGATTGGAGAACCATTTCTGTCTGTCCTACCTTCCCAGGGGCACAACCATTTCTGTGGTG 2064
DRB5*02:03e1              AGATTGGAGAACCATTTCTGTCTGTCCTACCTTCCCAGGGGCACAACCATTTCTGTGGTG 2059
DRB5*01:01:01_HGP         AGATTGGAGAACCATTTCTGTCTGTCCTACCTTCCCAGGGGCACAACCATTTCTGTGTTG 2064
DRB5*01:01:01_STR1        AGATTGGAGAACCATTTCTGTCTGTCCTACCTTCCCAGGGGCACAACCATTTCTGTGTTG 2060
DRB5*01:01:01v1           AGATTGGAGAACCATTTCTGTCTGTCCTACCTTCCCAGGGGCACAACCATTTCTGTGTTG 2058
DRB5*01:01:01v1_STR1      AGATTGGAGAACCATTTCTGTCTGTCCTACCTTCCCAGGGGCACAACCATTTCTGTGTTG 2068
DRB5*01:08Ne1             AGATTGGAGAACCATTTCTGTCTGTCCTACCTTCCCAGGGGCACAACCATTTCTGTGGTG 2092
DRB5*01:03e1              AGATTGGAGAACCATTTCTGTCTGTCCTACCTTCCCAGGGGCACAACCATTTCTGTGGTG 2094
DRB5*01:02e1              AGATTGGAGAACCATTTCTGTCTGTCCTACCTTCCCAGGGGCACAACCATTTCTGTGGTG 2100
DRB5*01:02e1_STR1         AGATTGGAGAACCATTTCTGTCTGTCCTACCTTCCCAGGGGCACAACCATTTCTGTGGTG 2094
                          --------------------------------------------------------- --

DRB5*02:02e1_STR1         TTCTAAGGTGTGAGTGCATGGCAGTAGTATTCCTAAACATTCATACTCAGTCTCCTTTTG 2120
DRB5*02:02e1              TTCTAAGGTGTGAGTGCATGGCAGTAGTATTCCTAAACATTCATACTCAGTCTCCTTTTG 2124
DRB5*02:03e1              TTCTAAGGTGTGAGTGCATGGCAGTAGTATTCCTAAACATTCATACTCAGTCTCCTTTTG 2119
DRB5*01:01:01_HGP         TTCTAAGGTGTGAGTGCATGGCAGTAGTATTCCTAAACATTCATACTCAGTCTCCTTTTG 2124
DRB5*01:01:01_STR1        TTCTAAGGTGTGAGTGCATGGCAGTAGTATTCCTAAACATTCATACTCAGTCTCCTTTTG 2120
DRB5*01:01:01v1           TTCTAAGGTGTGAGTGCATGGCAGTAGTATTCCTAAACATTCATACTCAGTCTCCTTTTG 2118
DRB5*01:01:01v1_STR1      TTCTAAGGTGTGAGTGCATGGCAGTAGTATTCCTAAACATTCATACTCAGTCTCCTTTTG 2128
DRB5*01:08Ne1             TTCTAAGGTGTGAGTGCATGGCAGTAGTATTCCTAAACATTCATACTCAGTCTCCTTTTG 2152
DRB5*01:03e1              TTCTAAGGTGTGAGTGCATGGCAGTAGTATTCCTAAACATTCATACTCAGTCTCCTTTTG 2154
DRB5*01:02e1              TTCTAAGGTGTGAGTGCATGGCAGTAGTATTCCTAAACATTCATACTCAGTCTCCTTTTG 2160
DRB5*01:02e1_STR1         TTCTAAGGTGTGAGTGCATGGCAGTAGTATTCCTAAACATTCATACTCAGTCTCCTTTTG 2154
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TACCCTACTCGGTCCCTTTATCTATCCACATTACTTTAAATCATATTTTTCTCTCAAGCT 2180
DRB5*02:02e1              TACCCTACTCGGTCCCTTTATCTATCCACATTACTTTAAATCATATTTTTCTCTCAAGCT 2184
DRB5*02:03e1              TACCCTACTCGGTCCCTTTATCTATCCACATTACTTTAAATCATATTTTTCTCTCAAGCT 2179
DRB5*01:01:01_HGP         TACCCTACTCGGTCCCTTTATCTATCCACATTACTTTAAATCATATTTTTCTCTCAAACT 2184
DRB5*01:01:01_STR1        TACCCTACTCGGTCCCTTTATCTATCCACATTACTTTAAATCATATTTTTCTCTCAAACT 2180
DRB5*01:01:01v1           TACCCTACTCGGTCCCTTTATCTATCCACATTACTTTAAATCATATTTTTCTCTCAAGCT 2178
DRB5*01:01:01v1_STR1      TACCCTACTCGGTCCCTTTATCTATCCACATTACTTTAAATCATATTTTTCTCTCAAGCT 2188
DRB5*01:08Ne1             TACCCTACTCGGTCCCTTTATCTATCCACATTACTTTAAATCATATTTTTCTCTCAAGCT 2212
DRB5*01:03e1              TACCCTACTCGGTCCCTTTATCTATCCACATTACTTTAAATCATATTTTTCTCTCAAGCT 2214
DRB5*01:02e1              TACCCTACTCGGTCCCTTTATCTATCCACATTACTTTAAATCATATTTTTCTCTCAAGCT 2220
DRB5*01:02e1_STR1         TACCCTACTCGGTCCCTTTATCTATCCACATTACTTTAAATCATATTTTTCTCTCAAGCT 2214
                          --------------------------------------------------------- --

DRB5*02:02e1_STR1         GTACAAGGATGATAAATAGGTGGCAAGTGGAACACCCAAGTGTGATGAGCCCTCTCACAG 2240
DRB5*02:02e1              GTACAAGGATGATAAATAGGTGGCAAGTGGAACACCCAAGTGTGATGAGCCCTCTCACAG 2244
DRB5*02:03e1              GTACAAGGATGATAAATAGGTGGCAAGTGGAACACCCAAGTGTGATGAGCCCTCTCACAG 2239
DRB5*01:01:01_HGP         GTACAAGGATGATAAATAGGTGGCAAGTGGAACACCCAAGTGTGATGAGCCCTCTCACAG 2244
DRB5*01:01:01_STR1        GTACAAGGATGATAAATAGGTGGCAAGTGGAACACCCAAGTGTGATGAGCCCTCTCACAG 2240
DRB5*01:01:01v1           GTACAAGGATGATAAATAGGTGGCAAGTGGAACACCCAAGTGTGATGAGCCCTCTCACAG 2238
DRB5*01:01:01v1_STR1      GTACAAGGATGATAAATAGGTGGCAAGTGGAACACCCAAGTGTGATGAGCCCTCTCACAG 2248
DRB5*01:08Ne1             GTACAAGGATGATAAATAGGTGGCAAGTGGAACACCCAAGTGTGATGAGCCCTCTCACAG 2272
DRB5*01:03e1              GTACAAGGATGATAAATAGGTGGCAAGTGGAACACCCAAGTGTGATGAGCCCTCTCACAG 2274
DRB5*01:02e1              GTACAAGGATGATAAATAGGTGGCAAGTGGAACACCCAAGTGTGATGAGCCCTCTCACAG 2280
DRB5*01:02e1_STR1         GTACAAGGATGATAAATAGGTGGCAAGTGGAACACCCAAGTGTGATGAGCCCTCTCACAG 2274
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TGGAATGGAGTGAGAAGCTTTATGACCTCATAAATTAAAGGCTATCTTCAGTCATTGTTT 2300
DRB5*02:02e1              TGGAATGGAGTGAGAAGCTTTATGACCTCATAAATTAAAGGCTATCTTCAGTCATTGTTT 2304
DRB5*02:03e1              TGGAATGGAGTGAGAAGCTTTATGACCTCATAAATTAAAGGCTATCTTCAGTCATTGTTT 2299
DRB5*01:01:01_HGP         TGGAATGGAGTGAGAAGCTTTATGACCTCATAAATTAAAGGCTATCTTCAGTCATTGTTT 2304
DRB5*01:01:01_STR1        TGGAATGGAGTGAGAAGCTTTATGACCTCATAAATTAAAGGCTATCTTCAGTCATTGTTT 2300
DRB5*01:01:01v1           TGGAATGGAGTGAGAAGCTTTATGACCTCATAAATTAAAGGCTATCTTCAGTCATTGTTT 2298
DRB5*01:01:01v1_STR1      TGGAATGGAGTGAGAAGCTTTATGACCTCATAAATTAAAGGCTATCTTCAGTCATTGTTT 2308
DRB5*01:08Ne1             TGGAATGGAGTGAGAAGCTTTATGACCTCATAAATTAAAGGCTATCTTCAGTCATTGTTT 2332
DRB5*01:03e1              TGGAATGGAGTGAGAAGCTTTATGACCTCATAAATTAAAGGCTATCTTCAGTCATTGTTT 2334
DRB5*01:02e1              TGGAATGGAGTGAGAAGCTTTATGACCTCATAAATTAAAGGCTATCTTCAGTCATTGTTT 2340
DRB5*01:02e1_STR1         TGGAATGGAGTGAGAAGCTTTATGACCTCATAAATTAAAGGCTATCTTCAGTCATTGTTT 2334
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TATATATTTTACGTGCATTAATCCTCATATAACCCCAAGAGGTAAATTACTATAATTATC 2360
DRB5*02:02e1              TATATATTTTACGTGCATTAATCCTCATATAACCCCAAGAGGTAAATTACTATAATTATC 2364
DRB5*02:03e1              TATATATTTTACGTGCATTAATCCTCATATAACCCCAAGAGGTAAATTACTATAATTATC 2359
DRB5*01:01:01_HGP         TATATATTTTATGTGCATTAATCCTCATATAACCCCAAGAGGTAAATTACTATAATTATC 2364
DRB5*01:01:01_STR1        TATATATTTTATGTGCATTAATCCTCATATAACCCCAAGAGGTAAATTACTATAATTATC 2360
DRB5*01:01:01v1           TATATATTTTATGTGCATTAATCCTCATATAACCCCAAGAGGTAAATTACTATAATTATC 2358
DRB5*01:01:01v1_STR1      TATATATTTTATGTGCATTAATCCTCATATAACCCCAAGAGGTAAATTACTATAATTATC 2368
DRB5*01:08Ne1             TATATATTTTACGTGCATTAATCCTCATATAACCCCAAGAGGTAAATTACTATAATTATC 2392
DRB5*01:03e1              TATATATTTTACGTGCATTAATCCTCATATAACCCCAAGAGGTAAATTACTATAATTATC 2394
DRB5*01:02e1              TATATATTTTACGTGCATTAATCCTCATATAACCCCAAGAGGTAAATTACTATAATTATC 2400
DRB5*01:02e1_STR1         TATATATTTTACGTGCATTAATCCTCATATAACCCCAAGAGGTAAATTACTATAATTATC 2394
                          ----------- ------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         CTCTATTATGGGTGAGAAAGTTGAGACACAGAAGAATTGAAAAACTCTTCCAGCATCAAC 2420
DRB5*02:02e1              CTCTATTATGGGTGAGAAAGTTGAGACACAGAAGAATTGAAAAACTCTTCCAGCATCAAC 2424
DRB5*02:03e1              CTCTATTATGGGTGAGAAAGTTGAGACACAGAAGAATTGAAAAACTCTTCCAGCATCAAC 2419
DRB5*01:01:01_HGP         CTCTATTATGGGTGAGAAAGTTGAGACACAGAAGAATCGAAAAACTCTTCCAGCATCAAC 2424
DRB5*01:01:01_STR1        CTCTATTATGGGTGAGAAAGTTGAGACACAGAAGAATCGAAAAACTCTTCCAGCATCAAC 2420
DRB5*01:01:01v1           CTCTATTATGGGTGAGAAAGTTGAGACACAGAAGAATCGAAAAACTCTTCCAGCATCAAC 2418
DRB5*01:01:01v1_STR1      CTCTATTATGGGTGAGAAAGTTGAGACACAGAAGAATCGAAAAACTCTTCCAGCATCAAC 2428
DRB5*01:08Ne1             CTCTATTATGGGTGAGAAAGTTGAGACACAGAAGAATCGAAAAACTCTTCCAGCATCAAC 2452
DRB5*01:03e1              CTCTATTATGGGTGAGAAAGTTGAGACACAGAAGAATCGAAAAACTCTTCCAGCATCAAC 2454
DRB5*01:02e1              CTCTATTATGGGTGAGAAAGTTGAGACACAGAAGAATCGAAAAACTCTTCCAGCATCAAC 2460
DRB5*01:02e1_STR1         CTCTATTATGGGTGAGAAAGTTGAGACACAGAAGAATCGAAAAACTCTTCCAGCATCAAC 2454



                          ------------------------------------- ----------------------

DRB5*02:02e1_STR1         CAGTAAAAGGCAGACCTTGGATTTGAGCCAGGCAACCTGGCTCAGGTATCAGTTTTAATT 2480
DRB5*02:02e1              CAGTAAAAGGCAGACCTTGGATTTGAGCCAGGCAACCTGGCTCAGGTATCAGTTTTAATT 2484
DRB5*02:03e1              CAGTAAAAGGCAGACCTTGGATTTGAGCCAGGCAACCTGGCTCAGGTATCAGTTTTAATT 2479
DRB5*01:01:01_HGP         CAGTAAAAGGCAGACCTTGGATTTGAGCCAGGCAACCTGGCTCAGGTATCAGTTTTAATT 2484
DRB5*01:01:01_STR1        CAGTAAAAGGCAGACCTTGGATTTGAGCCAGGCAACCTGGCTCAGGTATCAGTTTTAATT 2480
DRB5*01:01:01v1           CAGTAAAAGGCAGACCTTGGATTTGAGCCAGGCAACCTGGCTCAGGTATCAGTTTTAATT 2478
DRB5*01:01:01v1_STR1      CAGTAAAAGGCAGACCTTGGATTTGAGCCAGGCAACCTGGCTCAGGTATCAGTTTTAATT 2488
DRB5*01:08Ne1             CAGTAAAAGGCAGACCTTGGATTTGAGCCAGGCAACCTGGCTCAGGTATCAGTTTTAATT 2512
DRB5*01:03e1              CAGTAAAAGGCAGACCTTGGATTTGAGCCAGGCAACCTGGCTCAGGTATCAGTTTTAATT 2514
DRB5*01:02e1              CAGTAAAAGGCAGACCTTGGATTTGAGCCAGGCAACCTGGCTCAGGTATCAGTTTTAATT 2520
DRB5*01:02e1_STR1         CAGTAAAAGGCAGACCTTGGATTTGAGCCAGGCAACCTGGCTCAGGTATCAGTTTTAATT 2514
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         ACTACACTCTGTACTTTCAAAGACTTGTAAACACTTTGACAATGCATCCCAATTTCAAGT 2540
DRB5*02:02e1              ACTACACTCTGTACTTTCAAAGACTTGTAAACACTTTGACAATGCATCCCAATTTCAAGT 2544
DRB5*02:03e1              ACTACACTCTGTACTTTCAAAGACTTGTAAACACTTTGACAATGCATCCCAATTTCAAGT 2539
DRB5*01:01:01_HGP         ACTACACTCTGTACTTTCAAAGACTTGTAAACACTTTGACAATGCATCCCAATTTCAAGT 2544
DRB5*01:01:01_STR1        ACTACACTCTGTACTTTCAAAGACTTGTAAACACTTTGACAATGCATCCCAATTTCAAGT 2540
DRB5*01:01:01v1           ACTACACTCTGTACTTTCAAAGACTTGTAAACACTTTGACAATGCATCCCAATTTCAAGT 2538
DRB5*01:01:01v1_STR1      ACTACACTCTGTACTTTCAAAGACTTGTAAACACTTTGACAATGCATCCCAATTTCAAGT 2548
DRB5*01:08Ne1             ACTACACTCTGTACTTTCAAAGACTTGTAAACACTTTGACAATGCATCCCAATTTCAAGT 2572
DRB5*01:03e1              ACTACACTCTGTACTTTCAAAGACTTGTAAACACTTTGACAATGCATCCCAATTTCAAGT 2574
DRB5*01:02e1              ACTACACTCTGTACTTTCAAAGACTTGTAAACACTTTGACAATGCATCCCAATTTCAAGT 2580
DRB5*01:02e1_STR1         ACTACACTCTGTACTTTCAAAGACTTGTAAACACTTTGACAATGCATCCCAATTTCAAGT 2574
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GATGAAGAAACAAACACAATTTTTCACATCTCTCAAATCTGATGAGCCCCCACTATAAAG 2600
DRB5*02:02e1              GATGAAGAAACAAACACAATTTTTCACATCTCTCAAATCTGATGAGCCCCCACTATAAAG 2604
DRB5*02:03e1              GATGAAGAAACAAACACAATTTTTCACATCTCTCAAATCTGATGAGCCCCCACTATAAAG 2599
DRB5*01:01:01_HGP         GATGAAGAAACAAACACAATTTTTCACATCTCTCAAATCTGATGAGCCCCCACTATAAAG 2604
DRB5*01:01:01_STR1        GATGAAGAAACAAACACAATTTTTCACATCTCTCAAATCTGATGAGCCCCCACTATAAAG 2600
DRB5*01:01:01v1           GATGAAGAAACAAACACAATTTTTCACATCTCTCAAATCTGATGAGCCCCCACTATAAAG 2598
DRB5*01:01:01v1_STR1      GATGAAGAAACAAACACAATTTTTCACATCTCTCAAATCTGATGAGCCCCCACTATAAAG 2608
DRB5*01:08Ne1             GATGAAGAAACAAACACAATTTTTCACATCTCTCAAATCTGATGAGCCCCCACTATAAAG 2632
DRB5*01:03e1              GATGAAGAAACAAACACAATTTTTCACATCTCTCAAATCTGATGAGCCCCCACTATAAAG 2634
DRB5*01:02e1              GATGAAGAAACAAACACAATTTTTCACATCTCTCAAATCTGATGAGCCCCCACTATAAAG 2640
DRB5*01:02e1_STR1         GATGAAGAAACAAACACAATTTTTCACATCTCTCAAATCTGATGAGCCCCCACTATAAAG 2634
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         ACTAAATTCCAGGCTGATGACACTGTGAGGCCTCATGGCCAGCTGTGCTGGAGGCCTGGT 2660
DRB5*02:02e1              ACTAAATTCCAGGCTGATGACACTGTGAGGCCTCATGGCCAGCTGTGCTGGAGGCCTGGT 2664
DRB5*02:03e1              ACTAAATTCCAGGCTGATGACACTGTGAGGCCTCATGGCCAGCTGTGCTGGAGGCCTGGT 2659
DRB5*01:01:01_HGP         ACTAAATTCCAGGCTGATGACACTGTGAGGCCTCATGGCCAGCTGTGCTGGAGGCCTGGT 2664
DRB5*01:01:01_STR1        ACTAAATTCCAGGCTGATGACACTGTGAGGCCTCATGGCCAGCTGTGCTGGAGGCCTGGT 2660
DRB5*01:01:01v1           ACTAAATTCCAGGCTGATGACACTGTGAGGCCTCATGGCCAGCTGTGCTGGAGGCCTGGT 2658
DRB5*01:01:01v1_STR1      ACTAAATTCCAGGCTGATGACACTGTGAGGCCTCATGGCCAGCTGTGCTGGAGGCCTGGT 2668
DRB5*01:08Ne1             ACTAAATTCCAGGCTGATGACACTGTGAGGCCTCATGGCCAGCTGTGCTGGAGGCCTGGT 2692
DRB5*01:03e1              ACTAAATTCCAGGCTGATGACACTGTGAGGCCTCATGGCCAGCTGTGCTGGAGGCCTGGT 2694
DRB5*01:02e1              ACTAAATTCCAGGCTGATGACACTGTGAGGCCTCATGGCCAGCTGTGCTGGAGGCCTGGT 2700
DRB5*01:02e1_STR1         ACTAAATTCCAGGCTGATGACACTGTGAGGCCTCATGGCCAGCTGTGCTGGAGGCCTGGT 2694
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         CAAGGCCAGAGCCTGGGTTTACAGAGAAGCAGACAAACAGCCAAAAAGGGAGATTCACTC 2720
DRB5*02:02e1              CAAGGCCAGAGCCTGGGTTTACAGAGAAGCAGACAAACAGCCAAAAAGGGAGATTCACTC 2724
DRB5*02:03e1              CAAGGCCAGAGCCTGGGTTTACAGAGAAGCAGACAAACAGCCAAAAAGGGAGATTCACTC 2719
DRB5*01:01:01_HGP         CAAGGCCAGAGCCTGGGTTTACAGAGAAGCAGACAAACAGCCAAAAAGGGAGATTCACTC 2724
DRB5*01:01:01_STR1        CAAGGCCAGAGCCTGGGTTTACAGAGAAGCAGACAAACAGCCAAAAAGGGAGATTCACTC 2720
DRB5*01:01:01v1           CAAGGCCAGAGCCTGGGTTTACAGAGAAGCAGACAAACAGCCAAAAAGGGAGATTCACTC 2718
DRB5*01:01:01v1_STR1      CAAGGCCAGAGCCTGGGTTTACAGAGAAGCAGACAAACAGCCAAAAAGGGAGATTCACTC 2728
DRB5*01:08Ne1             CAAGGCCAGAGCCTGGGTTTACAGAGAAGCAGACAAACAGCCAAAAAGGGAGATTCACTC 2752
DRB5*01:03e1              CAAGGCCAGAGCCTGGGTTTACAGAGAAGCAGACAAACAGCCAAAAAGGGAGATTCACTC 2754
DRB5*01:02e1              CAAGGCCAGAGCCTGGGTTTACAGAGAAGCAGACAAACAGCCAAAAAGGGAGATTCACTC 2760
DRB5*01:02e1_STR1         CAAGGCCAGAGCCTGGGTTTACAGAGAAGCAGACAAACAGCCAAAAAGGGAGATTCACTC 2754
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TGTCTTCCTGAGTCATTCCCTCTACATTTCCTTTCTCCTAG|TTGAGCCTAAGGTGACTGT 2780
DRB5*02:02e1              TGTCTTCCTGAGTCATTCCCTCTACATTTCCTTTCTCCTAG|TTGAGCCTAAGGTGACTGT 2784
DRB5*02:03e1              TGTCTTCCTGAGTCATTCCCTCTACATTTCCTTTCTCCTAG|TTGAGCCTAAGGTGACTGT 2779
DRB5*01:01:01_HGP         TGTCTTCCTGAGTCATTCCCTCTACATTTCCTTTCTCCTAG|TTGAGCCTAAGGTGACTGT 2784
DRB5*01:01:01_STR1        TGTCTTCCTGAGTCATTCCCTCTACATTTCCTTTCTCCTAG|TTGAGCCTAAGGTGACTGT 2780 EXON3
DRB5*01:01:01v1           TGTCTTCCTGAGTCATTCCCTCTACATTTCCTTTCTCCTAG|TTGAGCCTAAGGTGACTGT 2778
DRB5*01:01:01v1_STR1      TGTCTTCCTGAGTCATTCCCTCTACATTTCCTTTCTCCTAG|TTGAGCCTAAGGTGACTGT 2788
DRB5*01:08Ne1             TGTCTTCCTGAGTCATTCCCTCTACATTTCCTTTCTCCTAG|TTGAGCCTAAGGTGACTGT 2812
DRB5*01:03e1              TGTCTTCCTGAGTCATTCCCTCTACATTTCCTTTCTCCTAG|TTGAGCCTAAGGTGACTGT 2814
DRB5*01:02e1              TGTCTTCCTGAGTCATTCCCTCTACATTTCCTTTCTCCTAG|TTGAGCCTAAGGTGACTGT 2820
DRB5*01:02e1_STR1         TGTCTTCCTGAGTCATTCCCTCTACATTTCCTTTCTCCTAG|TTGAGCCTAAGGTGACTGT 2814
                          -----------------------------------------|-------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GTATCCTGCAAGGACCCAGACCCTGCAGCACCACAACCTCCTGGTCTGCTCTGTGAATGG 2840
DRB5*02:02e1              GTATCCTGCAAGGACCCAGACCCTGCAGCACCACAACCTCCTGGTCTGCTCTGTGAATGG 2844
DRB5*02:03e1              GTATCCTGCAAGGACCCAGACCCTGCAGCACCACAACCTCCTGGTCTGCTCTGTGAATGG 2839
DRB5*01:01:01_HGP         GTATCCTGCAAGGACCCAGACCCTGCAGCACCACAACCTCCTGGTCTGCTCTGTGAATGG 2844
DRB5*01:01:01_STR1        GTATCCTGCAAGGACCCAGACCCTGCAGCACCACAACCTCCTGGTCTGCTCTGTGAATGG 2840 EXON3
DRB5*01:01:01v1           GTATCCTGCAAGGACCCAGACCCTGCAGCACCACAACCTCCTGGTCTGCTCTGTGAATGG 2838
DRB5*01:01:01v1_STR1      GTATCCTGCAAGGACCCAGACCCTGCAGCACCACAACCTCCTGGTCTGCTCTGTGAATGG 2848
DRB5*01:08Ne1             GTATCCTGCAAGGACCCAGACCCTGCAGCACCACAACCTCCTGGTCTGCTCTGTGAATGG 2872
DRB5*01:03e1              GTATCCTGCAAGGACCCAGACCCTGCAGCACCACAACCTCCTGGTCTGCTCTGTGAATGG 2874



DRB5*01:02e1              GTATCCTGCAAGGACCCAGACCCTGCAGCACCACAACCTCCTGGTCTGCTCTGTGAATGG 2880
DRB5*01:02e1_STR1         GTATCCTGCAAGGACCCAGACCCTGCAGCACCACAACCTCCTGGTCTGCTCTGTGAATGG 2874
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TTTCTATCCAGGCAGCATTGAAGTCAGGTGGTTCCGGAACGGCCAGGAAGAGAAGGCTGG 2900
DRB5*02:02e1              TTTCTATCCAGGCAGCATTGAAGTCAGGTGGTTCCGGAACGGCCAGGAAGAGAAGGCTGG 2904
DRB5*02:03e1              TTTCTATCCAGGCAGCATTGAAGTCAGGTGGTTCCGGAACGGCCAGGAAGAGAAGGCTGG 2899
DRB5*01:01:01_HGP         TTTCTATCCAGGCAGCATTGAAGTCAGGTGGTTCCGGAACAGCCAGGAAGAGAAGGCTGG 2904
DRB5*01:01:01_STR1        TTTCTATCCAGGCAGCATTGAAGTCAGGTGGTTCCGGAACAGCCAGGAAGAGAAGGCTGG 2900 EXON3
DRB5*01:01:01v1           TTTCTATCCAGGCAGCATTGAAGTCAGGTGGTTCCGGAACAGCCAGGAAGAGAAGGCTGG 2898
DRB5*01:01:01v1_STR1      TTTCTATCCAGGCAGCATTGAAGTCAGGTGGTTCCGGAACAGCCAGGAAGAGAAGGCTGG 2908
DRB5*01:08Ne1             TTTCTATCCAGGCAGCATTGAAGTCAGGTGGTTCCGGAACAGCCAGGAAGAGAAGGCTGG 2932
DRB5*01:03e1              TTTCTATCCAGGCAGCATTGAAGTCAGGTGGTTCCGGAACAGCCAGGAAGAGAAGGCTGG 2934
DRB5*01:02e1              TTTCTATCCAGGCAGCATTGAAGTCAGGTGGTTCCGGAACAGCCAGGAAGAGAAGGCTGG 2940
DRB5*01:02e1_STR1         TTTCTATCCAGGCAGCATTGAAGTCAGGTGGTTCCGGAACAGCCAGGAAGAGAAGGCTGG 2934
                          ---------------------------------------- -------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GGTGGTGTCCACAGGCCTGATTCAGAATGGAGACTGGACCTTCCAGATTCTGGTGATGCT 2960
DRB5*02:02e1              GGTGGTGTCCACAGGCCTGATTCAGAATGGAGACTGGACCTTCCAGATTCTGGTGATGCT 2964
DRB5*02:03e1              GGTGGTGTCCACAGGCCTGATTCAGAATGGAGACTGGACCTTCCAGATTCTGGTGATGCT 2959
DRB5*01:01:01_HGP         GGTGGTGTCCACAGGCCTGATTCAGAATGGAGACTGGACCTTCCAGACCCTGGTGATGCT 2964
DRB5*01:01:01_STR1        GGTGGTGTCCACAGGCCTGATTCAGAATGGAGACTGGACCTTCCAGACCCTGGTGATGCT 2960 EXON3
DRB5*01:01:01v1           GGTGGTGTCCACAGGCCTGATTCAGAATGGAGACTGGACCTTCCAGACCCTGGTGATGCT 2958
DRB5*01:01:01v1_STR1      GGTGGTGTCCACAGGCCTGATTCAGAATGGAGACTGGACCTTCCAGACCCTGGTGATGCT 2968
DRB5*01:08Ne1             GGTGGTGTCCACAGGCCTGATTCAGAATGGAGACTGGACCTTCCAGACCCTGGTGATGCT 2992
DRB5*01:03e1              GGTGGTGTCCACAGGCCTGATTCAGAATGGAGACTGGACCTTCCAGACCCTGGTGATGCT 2994
DRB5*01:02e1              GGTGGTGTCCACAGGCCTGATTCAGAATGGAGACTGGACCTTCCAGACCCTGGTGATGCT 3000
DRB5*01:02e1_STR1         GGTGGTGTCCACAGGCCTGATTCAGAATGGAGACTGGACCTTCCAGACCCTGGTGATGCT 2994
                          -----------------------------------------------  -----------

DRB5*02:02e1_STR1         GGAAACAGTTCCTCGGAGTGGAGAGGTTTACACCTGCCAAGTGGAGCACCCAAGCGTGAC 3020
DRB5*02:02e1              GGAAACAGTTCCTCGGAGTGGAGAGGTTTACACCTGCCAAGTGGAGCACCCAAGCGTGAC 3024
DRB5*02:03e1              GGAAACAGTTCCTCGGAGTGGAGAGGTTTACACCTGCCAAGTGGAGCACCCAAGCGTGAC 3019
DRB5*01:01:01_HGP         GGAAACAGTTCCTCGAAGTGGAGAGGTTTACACCTGCCAAGTGGAGCACCCAAGCGTGAC 3024
DRB5*01:01:01_STR1        GGAAACAGTTCCTCGAAGTGGAGAGGTTTACACCTGCCAAGTGGAGCACCCAAGCGTGAC 3020 EXON3
DRB5*01:01:01v1           GGAAACAGTTCCTCGAAGTGGAGAGGTTTACACCTGCCAAGTGGAGCACCCAAGCGTGAC 3018
DRB5*01:01:01v1_STR1      GGAAACAGTTCCTCGAAGTGGAGAGGTTTACACCTGCCAAGTGGAGCACCCAAGCGTGAC 3028
DRB5*01:08Ne1             GG...................AGAGGTTTACACCTGCCAAGTGGAGCACCCAAGCGTGAC 3033
DRB5*01:03e1              GGAAACAGTTCCTCGAAGTGGAGAGGTTTACACCTGCCAAGTGGAGCACCCAAGCGTGAC 3054
DRB5*01:02e1              GGAAACAGTTCCTCGAAGTGGAGAGGTTTACACCTGCCAAGTGGAGCACCCAAGCGTGAC 3060
DRB5*01:02e1_STR1         GGAAACAGTTCCTCGAAGTGGAGAGGTTTACACCTGCCAAGTGGAGCACCCAAGCGTGAC 3054
                          --                   ---------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GAGCCCTCTCACAGTGGAATGGA|GTGAGCAGCTTTCTGACTTCATAAATTTCTCAACCAC 3080
DRB5*02:02e1              GAGCCCTCTCACAGTGGAATGGA|GTGAGCAGCTTTCTGACTTCATAAATTTCTCAACCAC 3084
DRB5*02:03e1              GAGCCCTCTCACAGTGGAATGGA|GTGAGCAGCTTTCTGACTTCATAAATTTCTCAACCAC 3079
DRB5*01:01:01_HGP         GAGCCCTCTCACAGTGGAATGGA|GTGAGCAGCTTTCTGACTTCATAAATTTCTCAACCAC 3084
DRB5*01:01:01_STR1        GAGCCCTCTCACAGTGGAATGGA|GTGAGCAGCTTTCTGACTTCATAAATTTCTCAACCAC 3080 EXON3
DRB5*01:01:01v1           GAGCCCTCTCACAGTGGAATGGA|GTGAGCAGCTTTCTGACTTCATAAATTTCTCAACCAC 3078
DRB5*01:01:01v1_STR1      GAGCCCTCTCACAGTGGAATGGA|GTGAGCAGCTTTCTGACTTCATAAATTTCTCAACCAC 3088
DRB5*01:08Ne1             GAGCCCTCTCACAGTGGAATGGA|GTGAGCAGCTTTCTGACTTCATAAATTTCTCAACCAC 3093
DRB5*01:03e1              GAGCCCTCTCACAGTGGAATGGA|GTGAGCAGCTTTCTGACTTCATAAATTTCTCAACCAC 3114
DRB5*01:02e1              GAGCCCTCTCACAGTGGAATGGA|GTGAGCAGCTTTCTGACTTCATAAATTTCTCAACCAC 3120
DRB5*01:02e1_STR1         GAGCCCTCTCACAGTGGAATGGA|GTGAGCAGCTTTCTGACTTCATAAATTTCTCAACCAC 3114
                          -----------------------|-------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         CAAGAAGCAAACTTTACTAATCCCTGAGTGTCAGGTTTCTCATCTCCCACATCCTATTTT 3140
DRB5*02:02e1              CAAGAAGCAAACTTTACTAATCCCTGAGTGTCAGGTTTCTCATCTCCCACATCCTATTTT 3144
DRB5*02:03e1              CAAGAAGCAAACTTTACTAATCCCTGAGTGTCAGGTTTCTCATCTCCCACATCCTATTTT 3139
DRB5*01:01:01_HGP         CAAGAAGCAAACTTTACTAATCCCTGAGTGTCAGGTTTCTCATCTCCCACATCCTATTTT 3144
DRB5*01:01:01_STR1        CAAGAAGCAAACTTTACTAATCCCTGAGTGTCAGGTTTCTCATCTCCCACATCCTATTTT 3140
DRB5*01:01:01v1           CAAGAAGCAAACTTTACTAATCCCTGAGTGTCAGGTTTCTCATCTCCCACATCCTATTTT 3138
DRB5*01:01:01v1_STR1      CAAGAAGCAAACTTTACTAATCCCTGAGTGTCAGGTTTCTCATCTCCCACATCCTATTTT 3148
DRB5*01:08Ne1             CAAGAAGCAAACTTTACTAATCCCTGAGTGTCAGGTTTCTCATCTCCCACATCCTATTTT 3153
DRB5*01:03e1              CAAGAAGCAAACTTTACTAATCCCTGAGTGTCAGGTTTCTCATCTCCCACATCCTATTTT 3174
DRB5*01:02e1              CAAGAAGCAAACTTTACTAATCCCTGAGTGTCAGGTTTCTCATCTCCCACATCCTATTTT 3180
DRB5*01:02e1_STR1         CAAGAAGCAAACTTTACTAATCCCTGAGTGTCAGGTTTCTCATCTCCCACATCCTATTTT 3174
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         CATTTGCTCCATGTTCTCATCTCCGTTAGCACAGGTCACTGGGGGTAGCCCTGTATAGTT 3200
DRB5*02:02e1              CATTTGCTCCATGTTCTCATCTCCGTTAGCACAGGTCACTGGGGGTAGCCCTGTATAGTT 3204
DRB5*02:03e1              CATTTGCTCCATGTTCTCATCTCCGTTAGCACAGGTCACTGGGGGTAGCCCTGTATAGTT 3199
DRB5*01:01:01_HGP         CATTTGCTCCATGTTCTCATCTCCATTAGCACAGGTCACTGGGGGTAGCCCTGTATAGTT 3204
DRB5*01:01:01_STR1        CATTTGCTCCATGTTCTCATCTCCATTAGCACAGGTCACTGGGGGTAGCCCTGTATAGTT 3200
DRB5*01:01:01v1           CATTTGCTCCATGTTCTCATCTCCATTAGCACAGGTCACTGGGGGTAGCCCTGTATAGTT 3198
DRB5*01:01:01v1_STR1      CATTTGCTCCATGTTCTCATCTCCATTAGCACAGGTCACTGGGGGTAGCCCTGTATAGTT 3208
DRB5*01:08Ne1             CATTTGCTCCATGTTCTCATCTCCATTAGCACAGGTCACTGGGGGTAGCCCTGTATAGTT 3213
DRB5*01:03e1              CATTTGCTCCATGTTCTCATCTCCATTAGCACAGGTCACTGGGGGTAGCCCTGTATAGTT 3234
DRB5*01:02e1              CATTTGCTCCATGTTCTCATCTCCATTAGCACAGGTCACTGGGGGTAGCCCTGTATAGTT 3240
DRB5*01:02e1_STR1         CATTTGCTCCATGTTCTCATCTCCATTAGCACAGGTCACTGGGGGTAGCCCTGTATAGTT 3234
                          ------------------------ -----------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TCTAGAAACACCTGTATCCTCTGGGGAAGCAGTCATTCCTGGCAGGAAGGAGAGGCTGTC 3260
DRB5*02:02e1              TCTAGAAACACCTGTATCCTCTGGGGAAGCAGTCATTCCTGGCAGGAAGGAGAGGCTGTC 3264
DRB5*02:03e1              TCTAGAAACACCTGTATCCTCTGGGGAAGCAGTCATTCCTGGCAGGAAGGAGAGGCTGTC 3259
DRB5*01:01:01_HGP         TCTAGAAACACCTGTATCCTCTGGGGAAGCAGTCATTCCTGGCAGGAAGGAGAGGCTGTC 3264
DRB5*01:01:01_STR1        TCTAGAAACACCTGTATCCTCTGGGGAAGCAGTCATTCCTGGCAGGAAGGAGAGGCTGTC 3260
DRB5*01:01:01v1           TCTAGAAACACCTGTATCCTCTGGGGAAGCAGTCATTCCTGGCAGGAAGGAGAGGCTGTC 3258
DRB5*01:01:01v1_STR1      TCTAGAAACACCTGTATCCTCTGGGGAAGCAGTCATTCCTGGCAGGAAGGAGAGGCTGTC 3268



DRB5*01:08Ne1             TCTAGAAACACCTGTATCCTCTGGGGAAGCAGTCATTCCTGGCAGGAAGGAGAGGCTGTC 3273
DRB5*01:03e1              TCTAGAAACACCTGTATCCTCTGGGGAAGCAGTCATTCCTGGCAGGAAGGAGAGGCTGTC 3294
DRB5*01:02e1              TCTAGAAACACCTGTATCCTCTGGGGAAGCAGTCATTCCTGGCAGGAAGGAGAGGCTGTC 3300
DRB5*01:02e1_STR1         TCTAGAAACACCTGTATCCTCTGGGGAAGCAGTCATTCCTGGCAGGAAGGAGAGGCTGTC 3294
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         CCTGTTTTGAACCTCCCCATGATGTCACAGGTCAGGGTCACCCCCTCTCCCAGGGCTCCA 3320
DRB5*02:02e1              CCTGTTTTGAACCTCCCCATGATGTCACAGGTCAGGGTCACCCCCTCTCCCAGGGCTCCA 3324
DRB5*02:03e1              CCTGTTTTGAACCTCCCCATGATGTCACAGGTCAGGGTCACCCCCTCTCCCAGGGCTCCA 3319
DRB5*01:01:01_HGP         CCTGTTTTGAACCTCCCCATGATGTCACAGGTCAGGGTCACCCCCTCTCCCAGGGCTCCA 3324
DRB5*01:01:01_STR1        CCTGTTTTGAACCTCCCCATGATGTCACAGGTCAGGGTCACCCCCTCTCCCAGGGCTCCA 3320
DRB5*01:01:01v1           CCTGTTTTGAACCTCCCCATGATGTCACAGGTCAGGGTCACCCCCTCTCCCAGGGCTCCA 3318
DRB5*01:01:01v1_STR1      CCTGTTTTGAACCTCCCCATGATGTCACAGGTCAGGGTCACCCCCTCTCCCAGGGCTCCA 3328
DRB5*01:08Ne1             CCTGTTTTGAACCTCCCCATGATGTCACAGGTCAGGGTCACCCCCTCTCCCAGGGCTCCA 3333
DRB5*01:03e1              CCTGTTTTGAACCTCCCCATGATGTCACAGGTCAGGGTCACCCCCTCTCCCAGGGCTCCA 3354
DRB5*01:02e1              CCTGTTTTGAACCTCCCCATGATGTCACAGGTCAGGGTCACCCCCTCTCCCAGGGCTCCA 3360
DRB5*01:02e1_STR1         CCTGTTTTGAACCTCCCCATGATGTCACAGGTCAGGGTCACCCCCTCTCCCAGGGCTCCA 3354
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GACCCTGCCTCTGGGTCTGAGACTGTGTTTCTGGTGCTGTTGATCTGAGTTATTTGTTGT 3380
DRB5*02:02e1              GACCCTGCCTCTGGGTCTGAGACTGTGTTTCTGGTGCTGTTGATCTGAGTTATTTGTTGT 3384
DRB5*02:03e1              GACCCTGCCTCTGGGTCTGAGACTGTGTTTCTGGTGCTGTTGATCTGAGTTATTTGTTGT 3379
DRB5*01:01:01_HGP         GACCCTGCCTCTGGGTCTGAGACTGTGTTTCTGGTGCTGTTGATCTGAGTTATTTGTTGT 3384
DRB5*01:01:01_STR1        GACCCTGCCTCTGGGTCTGAGACTGTGTTTCTGGTGCTGTTGATCTGAGTTATTTGTTGT 3380
DRB5*01:01:01v1           GACCCTGCCTCTGGGTCTGAGACTGTGTTTCTGGTGCTGTTGATCTGAGTTATTTGTTGT 3378
DRB5*01:01:01v1_STR1      GACCCTGCCTCTGGGTCTGAGACTGTGTTTCTGGTGCTGTTGATCTGAGTTATTTGTTGT 3388
DRB5*01:08Ne1             GACCCTGCCTCTGGGTCTGAGACTGTGTTTCTGGTGCTGTTGATCTGAGTTATTTGTTGT 3393
DRB5*01:03e1              GACCCTGCCTCTGGGTCTGAGACTGTGTTTCTGGTGCTGTTGATCTGAGTTATTTGTTGT 3414
DRB5*01:02e1              GACCCTGCCTCTGGGTCTGAGACTGTGTTTCTGGTGCTGTTGATCTGAGTTATTTGTTGT 3420
DRB5*01:02e1_STR1         GACCCTGCCTCTGGGTCTGAGACTGTGTTTCTGGTGCTGTTGATCTGAGTTATTTGTTGT 3414
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GATCTGGGAAGAGGAGAAGTGTAGGGGCCTTCCTGACATGAGGGGAGTCCAATCTCAGCT 3440
DRB5*02:02e1              GATCTGGGAAGAGGAGAAGTGTAGGGGCCTTCCTGACATGAGGGGAGTCCAATCTCAGCT 3444
DRB5*02:03e1              GATCTGGGAAGAGGAGAAGTGTAGGGGCCTTCCTGACATGAGGGGAGTCCAATCTCAGCT 3439
DRB5*01:01:01_HGP         GATCTGGGAAGAGGAGAAGTGTAGGGGCCTTCCTGACATGAGGGGAGTCCAATATCAGCT 3444
DRB5*01:01:01_STR1        GATCTGGGAAGAGGAGAAGTGTAGGGGCCTTCCTGACATGAGGGGAGTCCAATATCAGCT 3440
DRB5*01:01:01v1           GATCTGGGAAGAGGAGAAGTGTAGGGGCCTTCCTGACATGAGGGGAGTCCAATATCAGCT 3438
DRB5*01:01:01v1_STR1      GATCTGGGAAGAGGAGAAGTGTAGGGGCCTTCCTGACATGAGGGGAGTCCAATATCAGCT 3448
DRB5*01:08Ne1             GATCTGGGAAGAGGAGAAGTGTAGGGGCCTTCCTGACATGAGGGGAGTCCAATATCAGCT 3453
DRB5*01:03e1              GATCTGGGAAGAGGAGAAGTGTAGGGGCCTTCCTGACATGAGGGGAGTCCAATATCAGCT 3474
DRB5*01:02e1              GATCTGGGAAGAGGAGAAGTGTAGGGGCCTTCCTGACATGAGGGGAGTCCAATATCAGCT 3480
DRB5*01:02e1_STR1         GATCTGGGAAGAGGAGAAGTGTAGGGGCCTTCCTGACATGAGGGGAGTCCAATATCAGCT 3474
                          ----------------------------------------------------- ------

DRB5*02:02e1_STR1         CTGCCTTTTATTAGTTCTGTCACTCTAGACAAACTATTTAACCTCATTGAGTCTCAGGCT 3500
DRB5*02:02e1              CTGCCTTTTATTAGTTCTGTCACTCTAGACAAACTATTTAACCTCATTGAGTCTCAGGCT 3504
DRB5*02:03e1              CTGCCTTTTATTAGTTCTGTCACTCTAGACAAACTATTTAACCTCATTGAGTCTCAGGCT 3499
DRB5*01:01:01_HGP         CTGCCTTTTATTAGCTCTGTCACTCTAGACAAACTATTTAACCTCATTGAGTCTCAGGCT 3504
DRB5*01:01:01_STR1        CTGCCTTTTATTAGCTCTGTCACTCTAGACAAACTATTTAACCTCATTGAGTCTCAGGCT 3500
DRB5*01:01:01v1           CTGCCTTTTATTAGCTCTGTCACTCTAGACAAACTATTTAACCTCATTGAGTCTCAGGCT 3498
DRB5*01:01:01v1_STR1      CTGCCTTTTATTAGCTCTGTCACTCTAGACAAACTATTTAACCTCATTGAGTCTCAGGCT 3508
DRB5*01:08Ne1             CTGCCTTTTATTAGCTCTGTCACTCTAGACAAACTATTTAACCTCATTGAGTCTCAGGCT 3513
DRB5*01:03e1              CTGCCTTTTATTAGCTCTGTCACTCTAGACAAACTATTTAACCTCATTGAGTCTCAGGCT 3534
DRB5*01:02e1              CTGCCTTTTATTAGCTCTGTCACTCTAGACAAACTATTTAACCTCATTGAGTCTCAGGCT 3540
DRB5*01:02e1_STR1         CTGCCTTTTATTAGCTCTGTCACTCTAGACAAACTATTTAACCTCATTGAGTCTCAGGCT 3534
                          -------------- ---------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TTCTGTTTATCAGATGTTGAAGCCGTGCCTTACATCAGGGCTGTAATATTAGAATGAATT 3560
DRB5*02:02e1              TTCTGTTTATCAGATGTTGAAGCCGTGCCTTACATCAGGGCTGTAATATTAGAATGAATT 3564
DRB5*02:03e1              TTCTGTTTATCAGATGTTGAAGCCGTGCCTTACATCAGGGCTGTAATATTAGAATGAATT 3559
DRB5*01:01:01_HGP         TTCTGTTTATCAGATGTTGAAGCCGTGCCTTACATCAGGGCTGTAATATTAGAATGAATT 3564
DRB5*01:01:01_STR1        TTCTGTTTATCAGATGTTGAAGCCGTGCCTTACATCAGGGCTGTAATATTAGAATGAATT 3560
DRB5*01:01:01v1           TTCTGTTTATCAGATGTTGAAGCCGTGCCTTACATCAGGGCTGTAATATTAGAATGAATT 3558
DRB5*01:01:01v1_STR1      TTCTGTTTATCAGATGTTGAAGCCGTGCCTTACATCAGGGCTGTAATATTAGAATGAATT 3568
DRB5*01:08Ne1             TTCTGTTTATCAGATGTTGAAGCCGTGCCTTACATCAGGGCTGTAATATTAGAATGAATT 3573
DRB5*01:03e1              TTCTGTTTATCAGATGTTGAAGCCGTGCCTTACATCAGGGCTGTAATATTAGAATGAATT 3594
DRB5*01:02e1              TTCTGTTTATCAGATGTTGAAGCCGTGCCTTACATCAGGGCTGTAATATTAGAATGAATT 3600
DRB5*01:02e1_STR1         TTCTGTTTATCAGATGTTGAAGCCGTGCCTTACATCAGGGCTGTAATATTAGAATGAATT 3594
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TGATCCCTGAAACTTGTAACTGTTCAGTGTGATTTGAAAACCTTTTTTTTCTCCAGAAAT 3620
DRB5*02:02e1              TGATCCCTGAAACTTGTAACTGTTCAGTGTGATTTGAAAACCTTTTTTTTCTCCAGAAAT 3624
DRB5*02:03e1              TGATCCCTGAAACTTGTAACTGTTCAGTGTGATTTGAAAACCTTTTTTTTCTCCAGAAAT 3619
DRB5*01:01:01_HGP         TGATCCCTGAAACTTGTAACTGTTCAGTGTGATTTGAAAACCTTTTTTTTCTCCAGAAAT 3624
DRB5*01:01:01_STR1        TGATCCCTGAAACTTGTAACTGTTCAGTGTGATTTGAAAACCTTTTTTTTCTCCAGAAAT 3620
DRB5*01:01:01v1           TGATCCCTGAAACTTGTAACTGTTCAGTGTGATTTGAAAACCTTTTTTTTCTCCAGAAAT 3618
DRB5*01:01:01v1_STR1      TGATCCCTGAAACTTGTAACTGTTCAGTGTGATTTGAAAACCTTTTTTTTCTCCAGAAAT 3628
DRB5*01:08Ne1             TGATCCCTGAAACTTGTAACTGTTCAGTGTGATTTGAAAACCTTTTTTTTCTCCAGAAAT 3633
DRB5*01:03e1              TGATCCCTGAAACTTGTAACTGTTCAGTGTGATTTGAAAACCTTTTTTTTCTCCAGAAAT 3654
DRB5*01:02e1              TGATCCCTGAAACTTGTAACTGTTCAGTGTGATTTGAAAACCTTTTTTTTCTCCAGAAAT 3660
DRB5*01:02e1_STR1         TGATCCCTGAAACTTGTAACTGTTCAGTGTGATTTGAAAACCTTTTTTTTCTCCAGAAAT 3654
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GGCTAGTTATTTTAGTTCTTACAGAGCAGCCTTCTTCCCCATTTTCAAAGCTATGAATAT 3680
DRB5*02:02e1              GGCTAGTTATTTTAGTTCTTACAGAGCAGCCTTCTTCCCCATTTTCAAAGCTATGAATAT 3684
DRB5*02:03e1              GGCTAGTTATTTTAGTTCTTACAGAGCAGCCTTCTTCCCCATTTTCAAAGCTATGAATAT 3679
DRB5*01:01:01_HGP         GGCTAGTTATTTTAGTTCTTACAGAGCAGCCTTCTTCCCCATTTTCAAAGCTATGAATAT 3684
DRB5*01:01:01_STR1        GGCTAGTTATTTTAGTTCTTACAGAGCAGCCTTCTTCCCCATTTTCAAAGCTATGAATAT 3680



DRB5*01:01:01v1           GGCTAGTTATTTTAGTTCTTACAGAGCAGCCTTCTTCCCCATTTTCAAAGCTATGAATAT 3678
DRB5*01:01:01v1_STR1      GGCTAGTTATTTTAGTTCTTACAGAGCAGCCTTCTTCCCCATTTTCAAAGCTATGAATAT 3688
DRB5*01:08Ne1             GGCTAGTTATTTTAGTTCTTACAGAGCAGCCTTCTTCCCCATTTTCAAAGCTATGAATAT 3693
DRB5*01:03e1              GGCTAGTTATTTTAGTTCTTACAGAGCAGCCTTCTTCCCCATTTTCAAAGCTATGAATAT 3714
DRB5*01:02e1              GGCTAGTTATTTTAGTTCTTACAGAGCAGCCTTCTTCCCCATTTTCAAAGCTATGAATAT 3720
DRB5*01:02e1_STR1         GGCTAGTTATTTTAGTTCTTACAGAGCAGCCTTCTTCCCCATTTTCAAAGCTATGAATAT 3714
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TGCAGGGTCTCAATTAAAAAGGTTCAATTTGGGATAAAAATCACTAAACCTGGCTTCCTC 3740
DRB5*02:02e1              TGCAGGGTCTCAATTAAAAAGGTTCAATTTGGGATAAAAATCACTAAACCTGGCTTCCTC 3744
DRB5*02:03e1              TGCAGGGTCTCAATTAAAAAGGTTCAATTTGGGATAAAAATCACTAAACCTGGCTTCCTC 3739
DRB5*01:01:01_HGP         TGCAGGGTCTCAATTAAAAAGGTTCAATTTGGGATAAAAATCACTAAACCTGGTTTCCTC 3744
DRB5*01:01:01_STR1        TGCAGGGTCTCAATTAAAAAGGTTCAATTTGGGATAAAAATCACTAAACCTGGTTTCCTC 3740
DRB5*01:01:01v1           TGCAGGGTCTCAATTAAAAAGGTTCAATTTGGGATAAAAATCACTAAACCTGGTTTCCTC 3738
DRB5*01:01:01v1_STR1      TGCAGGGTCTCAATTAAAAAGGTTCAATTTGGGATAAAAATCACTAAACCTGGTTTCCTC 3748
DRB5*01:08Ne1             TGCAGGGTCTCAATTAAAAAGGTTCAATTTGGGATAAAAATCACTAAACCTGGCTTCCTC 3753
DRB5*01:03e1              TGCAGGGTCTCAATTAAAAAGGTTCAATTTGGGATAAAAATCACTAAACCTGGCTTCCTC 3774
DRB5*01:02e1              TGCAGGGTCTCAATTAAAAAGGTTCAATTTGGGATAAAAATCACTAAACCTGGCTTCCTC 3780
DRB5*01:02e1_STR1         TGCAGGGTCTCAATTAAAAAGGTTCAATTTGGGATAAAAATCACTAAACCTGGCTTCCTC 3774
                          ----------------------------------------------------- ------

DRB5*02:02e1_STR1         TCCCAG|GAGCACAGTCTGAATCTGCACAGAGCAAGATGCTGAGTGGAATCGGGGGCTTTG 3800
DRB5*02:02e1              TCCCAG|GAGCACAGTCTGAATCTGCACAGAGCAAGATGCTGAGTGGAATCGGGGGCTTTG 3804
DRB5*02:03e1              TCCCAG|GAGCACAGTCTGAATCTGCACAGAGCAAGATGCTGAGTGGAATCGGGGGCTTTG 3799
DRB5*01:01:01_HGP         TCCCAG|GAGCACAGTCTGAATCTGCACAGAGCAAGATGCTGAGTGGAGTCGGGGGCTTTG 3804
DRB5*01:01:01_STR1        TCCCAG|GAGCACAGTCTGAATCTGCACAGAGCAAGATGCTGAGTGGAGTCGGGGGCTTTG 3800 EXON4
DRB5*01:01:01v1           TCCCAG|GAGCACAGTCTGAATCTGCACAGAGCAAGATGCTGAGTGGAGTCGGGGGCTTTG 3798
DRB5*01:01:01v1_STR1      TCCCAG|GAGCACAGTCTGAATCTGCACAGAGCAAGATGCTGAGTGGAGTCGGGGGCTTTG 3808
DRB5*01:08Ne1             TCCCAG|GAGCACAGTCTGAATCTGCACAGAGCAAGATGCTGAGTGGAGTCGGGGGCTTTG 3813
DRB5*01:03e1              TCCCAG|GAGCACAGTCTGAATCTGCACAGAGCAAGATGCTGAGTGGAGTCGGGGGCTTTG 3834
DRB5*01:02e1              TCCCAG|GAGCACAGTCTGAATCTGCACAGAGCAAGATGCTGAGTGGAGTCGGGGGCTTTG 3840
DRB5*01:02e1_STR1         TCCCAG|GAGCACAGTCTGAATCTGCACAGAGCAAGATGCTGAGTGGAGTCGGGGGCTTTG 3834
                          ------|----------------------------------------- ------------

DRB5*02:02e1_STR1         TGCTGGGCCTGCTCTTCCTTGGGGCCGGGCTATTCATCTACTTCAAGAATCAGAAAG|GTG 3860
DRB5*02:02e1              TGCTGGGCCTGCTCTTCCTTGGGGCCGGGCTATTCATCTACTTCAAGAATCAGAAAG|GTG 3864
DRB5*02:03e1              TGCTGGGCCTGCTCTTCCTTGGGGCCGGGCTATTCATCTACTTCAAGAATCAGAAAG|GTG 3859
DRB5*01:01:01_HGP         TGCTGGGCCTGCTCTTCCTTGGGGCCGGGCTATTCATCTACTTCAAGAATCAGAAAG|GTG 3864
DRB5*01:01:01_STR1        TGCTGGGCCTGCTCTTCCTTGGGGCCGGGCTATTCATCTACTTCAAGAATCAGAAAG|GTG 3860 EXON4
DRB5*01:01:01v1           TGCTGGGCCTGCTCTTCCTTGGGGCCGGGCTATTCATCTACTTCAAGAATCAGAAAG|GTG 3858
DRB5*01:01:01v1_STR1      TGCTGGGCCTGCTCTTCCTTGGGGCCGGGCTATTCATCTACTTCAAGAATCAGAAAG|GTG 3868
DRB5*01:08Ne1             TGCTGGGCCTGCTCTTCCTTGGGGCCGGGCTATTCATCTACTTCAAGAATCAGAAAG|GTG 3873
DRB5*01:03e1              TGCTGGGCCTGCTCTTCCTTGGGGCCGGGCTATTCATCTACTTCAAGAATCAGAAAG|GTG 3894
DRB5*01:02e1              TGCTGGGCCTGCTCTTCCTTGGGGCCGGGCTATTCATCTACTTCAAGAATCAGAAAG|GTG 3900
DRB5*01:02e1_STR1         TGCTGGGCCTGCTCTTCCTTGGGGCCGGGCTATTCATCTACTTCAAGAATCAGAAAG|GTG 3894
                          ---------------------------------------------------------|---

DRB5*02:02e1_STR1         AGGAGCCTTTGGTAGCGGCTCTCTCCATAGACTTTTCCAGAGGAGGAAATAGGGCTTTGC 3920
DRB5*02:02e1              AGGAGCCTTTGGTAGCGGCTCTCTCCATAGACTTTTCCAGAGGAGGAAATAGGGCTTTGC 3924
DRB5*02:03e1              AGGAGCCTTTGGTAGCGGCTCTCTCCATAGACTTTTCCAGAGGAGGAAATAGGGCTTTGC 3919
DRB5*01:01:01_HGP         AGGAGCCTTTGGTAGCGGCTCTCTCCATAGACTTTTCCAGAGGAGGAAATAGGGCTTTGC 3924
DRB5*01:01:01_STR1        AGGAGCCTTTGGTAGCGGCTCTCTCCATAGACTTTTCCAGAGGAGGAAATAGGGCTTTGC 3920
DRB5*01:01:01v1           AGGAGCCTTTGGTAGCGGCTCTCTCCATAGACTTTTCCAGAGGAGGAAATAGGGCTTTGC 3918
DRB5*01:01:01v1_STR1      AGGAGCCTTTGGTAGCGGCTCTCTCCATAGACTTTTCCAGAGGAGGAAATAGGGCTTTGC 3928
DRB5*01:08Ne1             AGGAGCCTTTGGTAGCGGCTCTCTCCATAGACTTTTCCAGAGGAGGAAATAGGGCTTTGC 3933
DRB5*01:03e1              AGGAGCCTTTGGTAGCGGCTCTCTCCATAGACTTTTCCAGAGGAGGAAATAGGGCTTTGC 3954
DRB5*01:02e1              AGGAGCCTTTGGTAGCGGCTCTCTCCATAGACTTTTCCAGAGGAGGAAATAGGGCTTTGC 3960
DRB5*01:02e1_STR1         AGGAGCCTTTGGTAGCGGCTCTCTCCATAGACTTTTCCAGAGGAGGAAATAGGGCTTTGC 3954
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TGAGGTTAGTTCTCAGTATATGAGTGGCCCTGGATAAAGCCTTTCTTTCCACAAATGACC 3980
DRB5*02:02e1              TGAGGTTAGTTCTCAGTATATGAGTGGCCCTGGATAAAGCCTTTCTTTCCACAAATGACC 3984
DRB5*02:03e1              TGAGGTTAGTTCTCAGTATATGAGTGGCCCTGGATAAAGCCTTTCTTTCCACAAATGACC 3979
DRB5*01:01:01_HGP         TGAGGTTAGTTCTCAGTATATGAGTGGCCCTGGATAAAGCCTTTCTTTCCACAAATGACC 3984
DRB5*01:01:01_STR1        TGAGGTTAGTTCTCAGTATATGAGTGGCCCTGGATAAAGCCTTTCTTTCCACAAATGACC 3980
DRB5*01:01:01v1           TGAGGTTAGTTCTCAGTATATGAGTGGCCCTGGATAAAGCCTTTCTTTCCACAAATGACC 3978
DRB5*01:01:01v1_STR1      TGAGGTTAGTTCTCAGTATATGAGTGGCCCTGGATAAAGCCTTTCTTTCCACAAATGACC 3988
DRB5*01:08Ne1             TGAGGTTAGTTCTCAGTATATGAGTGGCCCTGGATAAAGCCTTTCTTTCCACAAATGACC 3993
DRB5*01:03e1              TGAGGTTAGTTCTCAGTATATGAGTGGCCCTGGATAAAGCCTTTCTTTCCACAAATGACC 4014
DRB5*01:02e1              TGAGGTTAGTTCTCAGTATATGAGTGGCCCTGGATAAAGCCTTTCTTTCCACAAATGACC 4020
DRB5*01:02e1_STR1         TGAGGTTAGTTCTCAGTATATGAGTGGCCCTGGATAAAGCCTTTCTTTCCACAAATGACC 4014
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TCCAATGCCCTGCTAATCCAGAAATCATTAATGCATGGTTACTATGTCAAAAGCATAATA 4040
DRB5*02:02e1              TCCAATGCCCTGCTAATCCAGAAATCATTAATGCATGGTTACTATGTCAAAAGCATAATA 4044
DRB5*02:03e1              TCCAATGCCCTGCTAATCCAGAAATCATTAATGCATGGTTACTATGTCAAAAGCATAATA 4039
DRB5*01:01:01_HGP         TCCAATGCCCTGCTAATCCAGAAATCATTAATGCATGGTTACTATGTCAAAAGCATAATA 4044
DRB5*01:01:01_STR1        TCCAATGCCCTGCTAATCCAGAAATCATTAATGCATGGTTACTATGTCAAAAGCATAATA 4040
DRB5*01:01:01v1           TCCAATGCCCTGCTAATCCAGAAATCATTAATGCATGGTTACTATGTCAAAAGCATAATA 4038
DRB5*01:01:01v1_STR1      TCCAATGCCCTGCTAATCCAGAAATCATTAATGCATGGTTACTATGTCAAAAGCATAATA 4048
DRB5*01:08Ne1             TCCAATGCCCTGCTAATCCAGAAATCATTAATGCATGGTTACTATGTCAAAAGCATAATA 4053
DRB5*01:03e1              TCCAATGCCCTGCTAATCCAGAAATCATTAATGCATGGTTACTATGTCAAAAGCATAATA 4074
DRB5*01:02e1              TCCAATGCCCTGCTAATCCAGAAATCATTAATGCATGGTTACTATGTCAAAAGCATAATA 4080
DRB5*01:02e1_STR1         TCCAATGCCCTGCTAATCCAGAAATCATTAATGCATGGTTACTATGTCAAAAGCATAATA 4074
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GCTTGTGGCCTGCAGAGATAAGAGAAAGGTTAACTAGTTAAGGGTCCTTTGGTTTGAAAT 4100
DRB5*02:02e1              GCTTGTGGCCTGCAGAGATAAGAGAAAGGTTAACTAGTTAAGGGTCCTTTGGTTTGAAAT 4104
DRB5*02:03e1              GCTTGTGGCCTGCAGAGATAAGAGAAAGGTTAACTAGTTAAGGGTCCTTTGGTTTGAAAT 4099



DRB5*01:01:01_HGP         GCTTGTGGCCTGCAGAGATAAGAGAAAGGTTAACTAGTTAAGGGTCCTTTGGTTTGAAAT 4104
DRB5*01:01:01_STR1        GCTTGTGGCCTGCAGAGATAAGAGAAAGGTTAACTAGTTAAGGGTCCTTTGGTTTGAAAT 4100
DRB5*01:01:01v1           GCTTGTGGCCTGCAGAGATAAGAGAAAGGTTAACTAGTTAAGGGTCCTTTGGTTTGAAAT 4098
DRB5*01:01:01v1_STR1      GCTTGTGGCCTGCAGAGATAAGAGAAAGGTTAACTAGTTAAGGGTCCTTTGGTTTGAAAT 4108
DRB5*01:08Ne1             GCTTGTGGCCTGCAGAGATAAGAGAAAGGTTAACTAGTTAAGGGTCCTTTGGTTTGAAAT 4113
DRB5*01:03e1              GCTTGTGGCCTGCAGAGATAAGAGAAAGGTTAACTAGTTAAGGGTCCTTTGGTTTGAAAT 4134
DRB5*01:02e1              GCTTGTGGCCTGCAGAGATAAGAGAAAGGTTAACTAGTTAAGGGTCCTTTGGTTTGAAAT 4140
DRB5*01:02e1_STR1         GCTTGTGGCCTGCAGAGATAAGAGAAAGGTTAACTAGTTAAGGGTCCTTTGGTTTGAAAT 4134
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         CCTGGAGCAAATTAAGGAAGAGCCACTAAGGCTAATGCAATTACACTGGATCCTGTGACA 4160
DRB5*02:02e1              CCTGGAGCAAATTAAGGAAGAGCCACTAAGGCTAATGCAATTACACTGGATCCTGTGACA 4164
DRB5*02:03e1              CCTGGAGCAAATTAAGGAAGAGCCACTAAGGCTAATGCAATTACACTGGATCCTGTGACA 4159
DRB5*01:01:01_HGP         CCTGGAGCAAATTAAGGAAGAGCCACTAAGGCTAATGCAATTACACTGGATCCTGTGACA 4164
DRB5*01:01:01_STR1        CCTGGAGCAAATTAAGGAAGAGCCACTAAGGCTAATGCAATTACACTGGATCCTGTGACA 4160
DRB5*01:01:01v1           CCTGGAGCAAATTAAGGAAGAGCCACTAAGGCTAATGCAATTACACTGGATCCTGTGACA 4158
DRB5*01:01:01v1_STR1      CCTGGAGCAAATTAAGGAAGAGCCACTAAGGCTAATGCAATTACACTGGATCCTGTGACA 4168
DRB5*01:08Ne1             CCTGGAGCAAATTAAGGAAGAGCCACTAAGGCTAATGCAATTACACTGGATCCTGTGACA 4173
DRB5*01:03e1              CCTGGAGCAAATTAAGGAAGAGCCACTAAGGCTAATGCAATTACACTGGATCCTGTGACA 4194
DRB5*01:02e1              CCTGGAGCAAATTAAGGAAGAGCCACTAAGGCTAATGCAATTACACTGGATCCTGTGACA 4200
DRB5*01:02e1_STR1         CCTGGAGCAAATTAAGGAAGAGCCACTAAGGCTAATGCAATTACACTGGATCCTGTGACA 4194
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         GACATGTCATGCTTCATGGGTCACATGGTCTGTTTCTGCTCCTCTCTGCCCTGGTTGGTG 4220
DRB5*02:02e1              GACATGTCATGCTTCATGGGTCACATGGTCTGTTTCTGCTCCTCTCTGCCCTGGTTGGTG 4224
DRB5*02:03e1              GACATGTCATGCTTCATGGGTCACATGGTCTGTTTCTGCTCCTCTCTGCCCTGGTTGGTG 4219
DRB5*01:01:01_HGP         GACATGTCATGCTTCATGGGTCACATGGTCTGTTTCTGCTCCTCTCTGCCCTGGTTGGTG 4224
DRB5*01:01:01_STR1        GACATGTCATGCTTCATGGGTCACATGGTCTGTTTCTGCTCCTCTCTGCCCTGGTTGGTG 4220
DRB5*01:01:01v1           GACATGTCATGCTTCATGGGTCACATGGTCTGTTTCTGCTCCTCTCTGCCCTGGTTGGTG 4218
DRB5*01:01:01v1_STR1      GACATGTCATGCTTCATGGGTCACATGGTCTGTTTCTGCTCCTCTCTGCCCTGGTTGGTG 4228
DRB5*01:08Ne1             GACATGTCATGCTTCATGGGTCACATGGTCTGTTTCTGCTCCTCTCTGCCCTGGTTGGTG 4233
DRB5*01:03e1              GACATGTCATGCTTCATGGGTCACATGGTCTGTTTCTGCTCCTCTCTGCCCTGGTTGGTG 4254
DRB5*01:02e1              GACATGTCATGCTTCATGGGTCACATGGTCTGTTTCTGCTCCTCTCTGCCCTGGTTGGTG 4260
DRB5*01:02e1_STR1         GACATGTCATGCTTCATGGGTCACATGGTCTGTTTCTGCTCCTCTCTGCCCTGGTTGGTG 4254
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TGGGTTGTGGTGTTAGAGAAATCTCAGGTGGGAGATCTGGGACTAGGACATTGTGTTGGG 4280
DRB5*02:02e1              TGGGTTGTGGTGTTAGAGAAATCTCAGGTGGGAGATCTGGGACTAGGACATTGTGTTGGG 4284
DRB5*02:03e1              TGGGTTGTGGTGTTAGAGAAATCTCAGGTGGGAGATCTGGGACTAGGACATTGTGTTGGG 4279
DRB5*01:01:01_HGP         TGGGTTGTGGTGTTAGAGAAATCTCAGGTGGGAGATCTGGGACTAGGACATTGTGTTGGG 4284
DRB5*01:01:01_STR1        TGGGTTGTGGTGTTAGAGAAATCTCAGGTGGGAGATCTGGGACTAGGACATTGTGTTGGG 4280
DRB5*01:01:01v1           TGGGTTGTGGTGTTAGAGAAATCTCAGGTGGGAGATCTGGGACTAGGACATTGTGTTGGG 4278
DRB5*01:01:01v1_STR1      TGGGTTGTGGTGTTAGAGAAATCTCAGGTGGGAGATCTGGGACTAGGACATTGTGTTGGG 4288
DRB5*01:08Ne1             TGGGTTGTGGTGTTAGAGAAATCTCAGGTGGGAGATCTGGGACTAGGACATTGTGTTGGG 4293
DRB5*01:03e1              TGGGTTGTGGTGTTAGAGAAATCTCAGGTGGGAGATCTGGGACTAGGACATTGTGTTGGG 4314
DRB5*01:02e1              TGGGTTGTGGTGTTAGAGAAATCTCAGGTGGGAGATCTGGGACTAGGACATTGTGTTGGG 4320
DRB5*01:02e1_STR1         TGGGTTGTGGTGTTAGAGAAATCTCAGGTGGGAGATCTGGGACTAGGACATTGTGTTGGG 4314
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         AGAATAGATTTGCTTCCATACCTTTTAAGTGTATATCTTTTCCTCTTTTTCCCAG|GGCAC 4340
DRB5*02:02e1              AGAATAGATTTGCTTCCATACCTTTTAAGTGTATATCTTTTCCTCTTTTTCCCAG|GGCAC 4344
DRB5*02:03e1              AGAATAGATTTGCTTCCATACCTTTTAAGTGTATATCTTTTCCTCTTTTTCCCAG|GGCAC 4339
DRB5*01:01:01_HGP         AGAATAGATTTGCTTCCATACCTTTTAAGTGTATATCTTTTCCTCTTTTTCCCAG|GGCAC 4344
DRB5*01:01:01_STR1        AGAATAGATTTGCTTCCATACCTTTTAAGTGTATATCTTTTCCTCTTTTTCCCAG|GGCAC 4340 EXON5
DRB5*01:01:01v1           AGAATAGATTTGCTTCCATACCTTTTAAGTGTATATCTTTTCCTCTTTTTCCCAG|GGCAC 4338
DRB5*01:01:01v1_STR1      AGAATAGATTTGCTTCCATACCTTTTAAGTGTATATCTTTTCCTCTTTTTCCCAG|GGCAC 4348
DRB5*01:08Ne1             AGAATAGATTTGCTTCCATACCTTTTAAGTGTATATCTTTTCCTCTTTTTCCCAG|GGCAC 4353
DRB5*01:03e1              AGAATAGATTTGCTTCCATACCTTTTAAGTGTATATCTTTTCCTCTTTTTCCCAG|GGCAC 4374
DRB5*01:02e1              AGAATAGATTTGCTTCCATACCTTTTAAGTGTATATCTTTTCCTCTTTTTCCCAG|GGCAC 4380
DRB5*01:02e1_STR1         AGAATAGATTTGCTTCCATACCTTTTAAGTGTATATCTTTTCCTCTTTTTCCCAG|GGCAC 4374
                          -------------------------------------------------------|-----

DRB5*02:02e1_STR1         TCTGGACTTCACCCAACAG|GTAATACCTTTTAATCCTCTTTTAGAAACAGATTCAGTTTT 4400
DRB5*02:02e1              TCTGGACTTCACCCAACAG|GTAATACCTTTTAATCCTCTTTTAGAAACAGATTCAGTTTT 4404
DRB5*02:03e1              TCTGGACTTCACCCAACAG|GTAATACCTTTTAATCCTCTTTTAGAAACAGATTCAGTTTT 4399
DRB5*01:01:01_HGP         TCTGGACTTCACCCAACAG|GTAATACCTTTTAATCCTCTTTTAGAAACAGATTCAGTTTT 4404
DRB5*01:01:01_STR1        TCTGGACTTCACCCAACAG|GTAATACCTTTTAATCCTCTTTTAGAAACAGATTCAGTTTT 4400 EXON5
DRB5*01:01:01v1           TCTGGACTTCACCCAACAG|GTAATACCTTTTAATCCTCTTTTAGAAACAGATTCAGTTTT 4398
DRB5*01:01:01v1_STR1      TCTGGACTTCACCCAACAG|GTAATACCTTTTAATCCTCTTTTAGAAACAGATTCAGTTTT 4408
DRB5*01:08Ne1             TCTGGACTTCACCCAACAG|GTAATACCTTTTAATCCTCTTTTAGAAACAGATTCAGTTTT 4413
DRB5*01:03e1              TCTGGACTTCACCCAACAG|GTAATACCTTTTAATCCTCTTTTAGAAACAGATTCAGTTTT 4434
DRB5*01:02e1              TCTGGACTTCACCCAACAG|GTAATACCTTTTAATCCTCTTTTAGAAACAGATTCAGTTTT 4440
DRB5*01:02e1_STR1         TCTGGACTTCACCCAACAG|GTAATACCTTTTAATCCTCTTTTAGAAACAGATTCAGTTTT 4434
                          -------------------|-----------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         CCTAGAATGATGGCAGAGGTGATAAGGCATGAGACAGAAATAGCAGGAAAGACTTTGGAT 4460
DRB5*02:02e1              CCTAGAATGATGGCAGAGGTGATAAGGCATGAGACAGAAATAGCAGGAAAGACTTTGGAT 4464
DRB5*02:03e1              CCTAGAATGATGGCAGAGGTGATAAGGCATGAGACAGAAATAGCAGGAAAGACTTTGGAT 4459
DRB5*01:01:01_HGP         CCTAGAATGATGGCAGAGGTGATAAGGCATGAGACAGAAATAGCAGGAAAGACTTTGGAT 4464
DRB5*01:01:01_STR1        CCTAGAATGATGGCAGAGGTGATAAGGCATGAGACAGAAATAGCAGGAAAGACTTTGGAT 4460
DRB5*01:01:01v1           CCTAGAATGATGGCAGAGGTGATAAGGCATGAGACAGAAATAGCAGGAAAGACTTTGGAT 4458
DRB5*01:01:01v1_STR1      CCTAGAATGATGGCAGAGGTGATAAGGCATGAGACAGAAATAGCAGGAAAGACTTTGGAT 4468
DRB5*01:08Ne1             CCTAGAATGATGGCAGAGGTGATAAGGCATGAGACAGAAATAGCAGGAAAGACTTTGGAT 4473
DRB5*01:03e1              CCTAGAATGATGGCAGAGGTGATAAGGCATGAGACAGAAATAGCAGGAAAGACTTTGGAT 4494
DRB5*01:02e1              CCTAGAATGATGGCAGAGGTGATAAGGCATGAGACAGAAATAGCAGGAAAGACTTTGGAT 4500
DRB5*01:02e1_STR1         CCTAGAATGATGGCAGAGGTGATAAGGCATGAGACAGAAATAGCAGGAAAGACTTTGGAT 4494
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         CCAAATTCCTGATCAGGCAATTTATACCAAAACTCCTCCTCTCCACTTAGGCCTGTGCTC 4520



DRB5*02:02e1              CCAAATTCCTGATCAGGCAATTTATACCAAAACTCCTCCTCTCCACTTAGGCCTGTGCTC 4524
DRB5*02:03e1              CCAAATTCCTGATCAGGCAATTTATACCAAAACTCCTCCTCTCCACTTAGGCCTGTGCTC 4519
DRB5*01:01:01_HGP         CCAAATTCCTGATCAGGCAATTTATACCAAAACTCCTCCTCTCCACTTAGGCCTGTGCTC 4524
DRB5*01:01:01_STR1        CCAAATTCCTGATCAGGCAATTTATACCAAAACTCCTCCTCTCCACTTAGGCCTGTGCTC 4520
DRB5*01:01:01v1           CCAAATTCCTGATCAGGCAATTTATACCAAAACTCCTCCTCTCCACTTAGGCCTGTGCTC 4518
DRB5*01:01:01v1_STR1      CCAAATTCCTGATCAGGCAATTTATACCAAAACTCCTCCTCTCCACTTAGGCCTGTGCTC 4528
DRB5*01:08Ne1             CCAAATTCCTGATCAGGCAATTTATACCAAAACTCCTCCTCTCCACTTAGGCCTGTGCTC 4533
DRB5*01:03e1              CCAAATTCCTGATCAGGCAATTTATACCAAAACTCCTCCTCTCCACTTAGGCCTGTGCTC 4554
DRB5*01:02e1              CCAAATTCCTGATCAGGCAATTTATACCAAAACTCCTCCTCTCCACTTAGGCCTGTGCTC 4560
DRB5*01:02e1_STR1         CCAAATTCCTGATCAGGCAATTTATACCAAAACTCCTCCTCTCCACTTAGGCCTGTGCTC 4554
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         TGCAGGAGTATTGGTTCAGGGAGACTTAGGAACTTGTTTTTCTTCTTCCTGCAGTGCTCT 4580
DRB5*02:02e1              TGCAGGAGTATTGGTTCAGGGAGACTTAGGAACTTGTTTTTCTTCTTCCTGCAGTGCTCT 4584
DRB5*02:03e1              TGCAGGAGTATTGGTTCAGGGAGACTTAGGAACTTGTTTTTCTTCTTCCTGCAGTGCTCT 4579
DRB5*01:01:01_HGP         TGCAGGAGTATTGGTTCAGGGAGACTTAGGAACTTGTTTTTCTTCTTCCTGCAGTGCTCT 4584
DRB5*01:01:01_STR1        TGCAGGAGTATTGGTTCAGGGAGACTTAGGAACTTGTTTTTCTTCTTCCTGCAGTGCTCT 4580
DRB5*01:01:01v1           TGCAGGAGTATTGGTTCAGGGAGACTTAGGAACTTGTTTTTCTTCTTCCTGCAGTGCTCT 4578
DRB5*01:01:01v1_STR1      TGCAGGAGTATTGGTTCAGGGAGACTTAGGAACTTGTTTTTCTTCTTCCTGCAGTGCTCT 4588
DRB5*01:08Ne1             TGCAGGAGTATTGGTTCAGGGAGACTTAGGAACTTGTTTTTCTTCTTCCTGCAGTGCTCT 4593
DRB5*01:03e1              TGCAGGAGTATTGGTTCAGGGAGACTTAGGAACTTGTTTTTCTTCTTCCTGCAGTGCTCT 4614
DRB5*01:02e1              TGCAGGAGTATTGGTTCAGGGAGACTTAGGAACTTGTTTTTCTTCTTCCTGCAGTGCTCT 4620
DRB5*01:02e1_STR1         TGCAGGAGTATTGGTTCAGGGAGACTTAGGAACTTGTTTTTCTTCTTCCTGCAGTGCTCT 4614
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         CATCTGAGTCCTTGAAAGAGAGGAAAAGAAGCTGTTAGTGGAACCAGGTCTGAAAACAAC 4640
DRB5*02:02e1              CATCTGAGTCCTTGAAAGAGAGGAAAAGAAGCTGTTAGTGGAACCAGGTCTGAAAACAAC 4644
DRB5*02:03e1              CATCTGAGTCCTTGAAAGAGAGGAAAAGAAGCTGTTAGTGGAACCAGGTCTGAAAACAAC 4639
DRB5*01:01:01_HGP         CATCTGAGTCCTTGAAAGAGAGGAAAAGAAGCTGTTAGTGGAACCAGGTCTGAAAACAAC 4644
DRB5*01:01:01_STR1        CATCTGAGTCCTTGAAAGAGAGGAAAAGAAGCTGTTAGTGGAACCAGGTCTGAAAACAAC 4640
DRB5*01:01:01v1           CATCTGAGTCCTTGAAAGAGAGGAAAAGAAGCTGTTAGTGGAACCAGGTCTGAAAACAAC 4638
DRB5*01:01:01v1_STR1      CATCTGAGTCCTTGAAAGAGAGGAAAAGAAGCTGTTAGTGGAACCAGGTCTGAAAACAAC 4648
DRB5*01:08Ne1             CATCTGAGTCCTTGAAAGAGAGGAAAAGAAGCTGTTAGTGGAACCAGGTCTGAAAACAAC 4653
DRB5*01:03e1              CATCTGAGTCCTTGAAAGAGAGGAAAAGAAGCTGTTAGTGGAACCAGGTCTGAAAACAAC 4674
DRB5*01:02e1              CATCTGAGTCCTTGAAAGAGAGGAAAAGAAGCTGTTAGTGGAACCAGGTCTGAAAACAAC 4680
DRB5*01:02e1_STR1         CATCTGAGTCCTTGAAAGAGAGGAAAAGAAGCTGTTAGTGGAACCAGGTCTGAAAACAAC 4674
                          ------------------------------------------------------------

DRB5*02:02e1_STR1         ACTTTCCTCTCTCTCTGCA 4659
DRB5*02:02e1              ACTTTCCTCTCTCTCTGCA 4663
DRB5*02:03e1              ACTTTCCTCTCTCTCTGCA 4658
DRB5*01:01:01_HGP         ACTTTCCTCTCTCTCTGCA 4663
DRB5*01:01:01_STR1        ACTTTCCTCTCTCTCTGCA 4659
DRB5*01:01:01v1           ACTTTCCTCTCTCTCTGCA 4657
DRB5*01:01:01v1_STR1      ACTTTCCTCTCTCTCTGCA 4667
DRB5*01:08Ne1             ACTTTCCTCTCTCTCTGCA 4672
DRB5*01:03e1              ACTTTCCTCTCTCTCTGCA 4693
DRB5*01:02e1              ACTTTCCTCTCTCTCTGCA 4699
DRB5*01:02e1_STR1         ACTTTCCTCTCTCTCTGCA 4693
                          -------------------


