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Individual gqPCR values (shown as 2-2“') of the genes of interest in primary tumors and matching normal
adjacent tissue



Supplementary Table 2

miR-200a | miR-200b | miR-200c | miRr-141 | miR-429 | mIiR-205 ZEB1 ZEB2 CDH1

TP6 8,1 2,21 3,34 18,36 8,02 7,35 0,44 0,52 2,5
TP26 11,72 10,81 10,14 722 11,28 347,2 0.89 538 1,35
TP29 5 2,5 2,13 2,04 9,3 6,94 7,62 1,06 0,66
TP40 336,74 23,45 11,15 192 469,18 101,9 0,41 0,21 0,92
TP54 3,39 2,97 1,77 2,35 4,38 23,66 025 061 0,74

TP4 44 2,54 0,76 0,44 4,72 2127,9 4,65 1,08 0,81
TP17 1,85 3,88 3,28 13,29 0,93 7247.8 0,09 0,22 2,24
TP39 2,69 1,562 2,72 3,34 1,94 2,67 1,28 0,23 1,13
TP57 7,96 1,15 1,13 3,11 13,95 5287 0.1 0,08 0,51

TP9 2,11 3,44 08 033 1,98 195,98 2,01 0,58 0,59
TP10 0,71 1,27 2,47 0,53 2,31 576,52 049 1.7 0,2
TP20 2,63 1,3 0,79 2,19 2,93 0,93 2,18 1,33 1,28
TP30 0,04 14 28 1,96 2,73 8.1 177 029 1,23
TP36 1,64 1,45 2,24 1,61 2,47 6144 0.83 1,41 1,14
TP47 1,35 0,55 1,91 1,78 2,68 4722 1 1,64 1,99 0,38
TP51 1,6 5,85 1,61 1,28 246 351,26 0,83 0,34 0,75
TP18 1,47 0,5 0,72 1,79 3,03 14,73 11 0,38 0,2
TP37 0,16 1,89 0,76 1.37 9,99 348,43 3,75 0,66 0,52
TP41 40,24 1,43 0,91 0,31 1,92 920,15 0,85 0,36 0,73
TP48 15,92 0,79 0,25 0,07 2,87 0,55 042 1,18 0,36
TP52 4,58 1,256 1,51 0,79 2,62 0,39 03 0,61 0,58
TP11 63,07 0,44 0,51 0,31 0,69 0,42 2,35 0,17 0,62
TP12 0,06 1.3 16 1,2 23 0,03 571 16 0,22
TP31 1,28 0,37 0,79 1,31 2,84 0 1,08 2,96 0.6
TPS0 0,66 0,91 0,45 0,35 0,42 1409 1,03 1,49 0,65
TP56 0,13 0,22 06 043 0,28 81,66 032 0,7 0,16

TP1 1,68 1,31 0,59 0,08 0,82 1,89 8,21 2,06 0,16
TP16 117 0,93 0,48 0,46 1,26 1,63 18,5 242 0,22
TP32 0,24 0,42 0,03 0,02 0,24 0,23 6,24 6,26 0,49
TP33 0,31 0,76 0,46 0,06 0,45 0,02 5,44 1,19 0,45
TP38 047 0,69 1,11 0,29 0,23 1,88 503 1,57 0,39

Individual gPCR values expressed as fold increase (Tumor vs normal adjacent tissue). Tumors are
ranked according to the number of mIRNAs overexpressed.




Supplementary Table 3

Percentage of stroma
Orthotopic PDX] N of slides analyzed mean + SD Range

PDX _ TP1 8,9+ 34
PDX _ TP5 14,28,6
PDX _TP7 7,844,02
PDX__TP9 55427

| PDx_TP10 3,141,2
PDX_TP11 16,5£9,7
PDX_TP16 11,548,2
PDX_TP18 12,546,9
PDX_TP19 16,0£4,2

PDX_TP26

10,044, 1




Supplementary Table 4

miR-200a miR-200b miR-200¢ miR-141 miR-429
mean AACt| SD  |mean AACt| SD  |mean AACt| SD | mean AACt| SD | mean AACt|  SD

LV(miR-200ab-miR-429) | 11,1 0.4 24 272 93 11

LV(miR-200c-miR-141) 4.2 0,8 78 0,2

LV(miR-141) 49 23

LV(miR-429) 6.8 1.3

miRNA expression in PANC-1 cells transduced with lentiviral encoding for candidate miRNAs from the miR-
200 family. Control cells were transduced with lentiviral vectors encoding for GFP. Results are expressed as
AACt [(Ct miRNA — Ct RNU68) miRNA transduced cells - [(Ct miRNA — Ct RNU68) GFP transduced cells]
and are mean +/- SD of 2-3 independent transductions.
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