
Supplementary Data Set 4. Examples of Drosophila RP-exons. Shown are UCSC Genome Browser 
screenshots with gene models and RNA-seq evidence at cassette exons that can regenerate conserved 
5’ splice sites. 



Scale
:chr3L
--->

RPs

Gaps
D_melanogaster
D_simulans
D_sechellia
D_yakuba
D_erecta
D_ananassae
D_pseudoobscura
D_persimilis
D_willistoni
D_virilis
D_mojavensis
D_grimshawi

100 basesdm3
13,644,60013,644,65013,644,70013,644,75013,644,800

CCAGGACCACCTCCTTTACCTTACGGTTTCCTACATGTCTCTCCACATACATATGTCTATGTCAATTTCTGCGTGTATTTTTCACAATCGTCGAGCAAAACACATGAATGATTAAACTACCGACCACCATAATTACCTACTACCGTTGAATGGACGTTTCTGTCTGTTCCCTCTTGTGGCTTTACAAATTATAATTCACTATACCATCACGTCTCATCACCTCATCAACCCTTTTAACCGATTTCATATTAATTCAGTAATACTCACGACCCCAA
RefSeq Genes

RPs
Brent Heads Neg TotalRNA Density

Brent Ovary Neg TotalRNA Density

Brent Testes Neg TotalRNA Density

12 Flies, Mosquito, Honeybee, Beetle Multiz Alignments & phastCons Scores

bru3
bru3
bru3
bru3
bru3
bru3
bru3
bru3
bru3
bru3
bru3
bru3
bru3
bru3
bru3

+2+21553++2112*3+3++611211*
CCAGGACCACCTCCTTTACCTTACGGTTTCCTACATGTCTCTCCACATACATATGTCTATGTCAATTTCTGCGTGTATTTTTCACAATCGTCGAGCAAAACACATGAATGATTAAACTACCGACCACCATAATTACCTACTACCGTTGAATGGACGTTTCTGTCTGTTCCCTCTTGTGGCTTTACAAATTATAATTCACTATACCATCACGTCTCATCACCTCATCAACCCTTTTAACCGATTTCATATTAATTCAGTAATACTCACGACCCCAA
CCAGGACCACCTCCTTTACCTTACGGCTTCCTACATGTCTCTCCACATACATATGTCTATGTCAATTTCTGCGTGTATTTTTCACAATCGTCGAGCAAAACACATGAATGATTAAACTACCGACCACCATAATTACCTACTACCGTTGAATGGACGTTTCTGTCTGTTCCCTCTTGTGGCTTTACAAATTATAATTCACTATACCGTCACGTCTCATCACCACATCAACCCTTTTAACCGATTTCATATTAATTCAGTAATACTCACGACCCCCA
CCAGGACCACCTCCTTTACCTTACGGTTTCCTACATGTCTCTCCACATACATATGTCTATGTCAATTTCTGCGTGTATTTTTCACAATCGTCGAGCAAAACACATGAATGATTAAACTACCGACCACCATAATTACCTACTACCGTTGAATGGACGTTTCTGTCTGTTCCCTCTTGTGGCTTTACAAATTATAATTCACTATACCATCACGTCTCATCACCACATCAACCCTTTTAACCGATTTCATATTAATTCAGTAATACTCACGACCCCCA
CCAGGAGCACCTCCTTTACCTTACGGTTTCCTACATGTCACTCCATCCACATATGTATATGTCAATTTCTGCGTGTATTTTTCACAATCGTCGAGCAAAACACATGAATGATTAAACTACCGACCACCATAATTACCTACTACCGTTGAATGGACGTTTCTGTCTGTTCCCTCTTGTGCCTTTACAAATTATAATTCACTATACCATCACGTCTCATCAATTCATCATCCCTTTTAACCGATTTCATATTAATTCAGTAATACTCACGACCCCCA
CCGGGACCACCCCCTTTACCTTACGGTTTCCAACATGTCTC----TCCACATATGTCTATGTCAATTTCTGCGTGTATTTTTCACAATCGTCGAGCAAAACACATGAATGATTAAACTACCGACCACCATAATTACCTACTACCGTTGAATGGACGTTTCTGTCTGTTCCCTCTTGTGCCTTTACAAATTATAATTCACTATACCATCACGTCTCATGAA---ATCATCCCTTTTAACCGATTTCATATTAATTCAGTAATACTCACGACCCCCA
ACCGGCCCTCCTCCCCGGCCCCCCAGTCTCCTGTCTGTCACTCTA-----------TTGTCTCAATTTCTGCGTGTATTTTTCACAATCTTCGAGCAAAACACATGAATGATTAAACTACCGACCACCATAATTACCTACTACCGTTGAATGGAC-TTTCTCTCAGTTCCCTCTTGTGCCTTT-CAAATTAAAAATCACTCTT--------------------------TGTCTTAACCGATTTCCTATTAATCC-GTAATACCGACGCCCACCA
ACATG--CCCCCCATATACCGTATACTGTCCTACACGTATCTACATCCATATCTGAATATGTCGATTTCTGCTTATATTTCTCACAATCGTCCAGCAAAACACATGAATGATTAAACTACCGACCACCATAATTACCTACTACCGTTGAATGGACCTTTCTGTCTATTCCCTCTTGTGCTTTT-CAAATTATAATACACACCGCCCGCACGCCTCGTTCCCTCGTTGACCCTATTAACCGATTTTATATTAATACAGTATTAGTCTC--CCCCCA
ACATG-CCCCCCCATATACCATATACTGTCCTACACGTATCTACATCCATATCTGAATATGTCGATTTCTGCTTATATTTCTCACAATCGTCCAGCAAAACACATGAATGATTAAACTACCGACCACCATAATTACCTACTACCGTTGAATGGACCTTTCTGTCTATTCCCTCTTGTGCTTTT-CAAATTATAATACACACCGCCCGCACGCCTCGTTCCCTTGTTGACCCTATTAACCGATTTTATATTAATACAGTATTAGTCTT--CCCCCA
AAAAAACCACCTTCTAAAAATCACGCCCCCCCCTACGCCTCCCAAACCTCAATTGT---TGTAAATTTCTGCGTGTATTTTTCACAATCGTCCAGCAAAACACATGAATGATTAAACTACCGACCACCATAATTACCTACTACCGTTGAATGGACTTTTATCTATAT-----------CTTTTACAACTTATAATTCACTCTTTTTTTGCATCCCGTCACTCCGTTCGTCCATTTAACCTATGGGCGATTAATACAGTAAACTCAAAAATTCCCA
ATATA-----CACGTATATCG-ACCCTGGCACATCGGGCTATGTATGTAAACACACATATGTAAATCTCTCCGTGTA-TTTTCACAATCGTCGAGCAAAAGACATGAATGATTAAACTACCGACCACCATAATTACCTACTACCGTTGAATGGACTTTTTTGTTCGTTCTCTCTCTCCCGTAC-ATAATTATAATTTAC-AAGTCGACTCGTCTA----------TAAGTTCATTAACCAAATAGATATCGGTCCGGTAACCCTTACGGTTACTA
ACATG-GCGTCGTGTGTGTGT-GTGTGTACGTGTGTGTATATATATGTGTATCTGTATATGTAATTTTCTGCGTGTA-TTTTCACAATCGTCGAGCAAAAGACATGAATGATTAAACTACCGACCACCATAATTACCTACTACCGTTGAATGGACGTTTCTACCCTCTCTCTCTCTCCCGTTCTATAATTATAATTTAC-ACGTCAACTTGTCTA----------TAAGTTCATTAACCAAATACATATCGGCTCAGTAATCCTTACGACTACTA
ACATG-TAG-TATATATTTCG-GTACGATCACATCT---TCTTCCCGTGAA---ATCTATGTAAATTTCTCCGTGTA-TTTTCACAATCGTCGAGCAAAAGACATGAATGATTAAACTACCGACCACCATAATTACCTACTACCGTTGAATGGACTTTTTTATC---TTTCTCTTTT-------GTAATTATAATTTAC-AGATTTACTTGTCCT----------TAACTTCATTAACGAAATACATATCAACTCAGTAATCCCTACGGTGACTA

brent_heads_neg

_ -21

_ -350

brent_ovary_neg

_ -1

_ -4

brent_testes_neg

_ 0

_ -1



Scale
:chr3R
--->

Conservation
Gaps
d_melanogaster
d_simulans
d_sechellia
d_yakuba
d_erecta
d_ananassae
d_pseudoobscura
d_persimilis
d_willistoni
d_virilis
d_mojavensis
d_grimshawi

100 basesdm3
27,795,40027,795,45027,795,50027,795,55027,795,600

TGCATTGCGTAATAATTAATGAATTTTCCAAATGCCTTTATCCTTCCTTCAACAGGCGCAAAACGTCCGCAGAGGGGCCCTATTAATTATTTAATAAATTACCGGTTTTATAAAAGCTGAATGCAAAAGAAAAAGGAGCATCACGTTTGAATGGACTTTCGTCTTCTCTCTTTGCTTTGCAATTTAAAGTAACCTTCATTTGCAATATACACGTATATTTAAGGTTTACCCTTTAAGTAGTTTTGCTCCCGTATTTAGTGACAGTTTTCACACTCTT
RefSeq Genes

Brent Heads Neg TotalRNA Density

Brent Ovary Neg TotalRNA Density

Brent Testes Neg TotalRNA Density

20 flies MULTIZ Alignments & phastCons Scores

heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph

11++3342967822337714*++444443311
TGCATTGCGTAATAATTAATGAATTTTCCAAATGCCTTTATCCTTCCTTCAACAGGCGCAAAACGTCCGCAGAGGGGCCCTATTAATTATTTAATAAATTACCGGTTTTATAAAAGCTGAATGCAAAAGAAAAAGGAGCATCACGTTTGAATGGACTTTCGTCTTCTCTCTTTGCTTTGCAATTTAAAGTAACCTTCATTTGCAATATACACGTATATTTAAGGTTTACCCTTTAAGTAGTTTTGCTCCCGTATTTAGTGACAGTTTTCACACTCTT
TGCATCGCGTAATAATTAATGAATTTTCCAAATGCCTTTATCCGTCCTTCAACGGGCGTAAAACGTCCGCAGAGGGGCCCTATTAATTATTTAATAAATTACCGGTTTTATAAAAGCTGAATGCAAAAGAAAAAGGAGCATCACGTTTGAATGGACTTTCGTCTTCTTTCTCTGCTTTGCAATTTAAAGTAACATTCATATACAATATACACGTATATTTAAGGTTTACCTTTTAAGTAGTTTTGCTCCCGTATTTAGTGACAGTTTTCACACTATT
TGCATCGCGTAATAATTAATGAATTTTCCAAATGCCTTTATCCGTCCTTCAACGGGCGTAAAACGTCCGCAGAGGGGCCCTATTAATTATTTAATAAATTACCGGTTTTATAAAAGCTGAATGCAAAAGAAAAAGGAGCATCACGTTTGAATGGACTTTCGTCTTCTCTCTCTGCTTTGCAATTTAAAGTAACATTCATATACAATATACACGTATATTTAAGATTTA-CTTTTAAATAGTTTTGCTCCCGTATTTAGTGACAGTTTTCACACTCTT
TACAACGCGTAATAATTAATGAATTTTCCATATGCCTTTATTCGTCCTTCAACCGGTGCAAGACGATCGCAGGGGGGCCCTATTAATTATTTATTAAATTACCGGTTTTATAAAGGCTGAATGCAAAAGAAAAAGGAGCATCACGTTTGAATGGATTTTCGTCTTCTCTCTTTGCTTTTCAATTTAAAGTAACATTCATTTATACTAAACTCATAAATTTAAGGTTTACCTTTTAAATAGTTTTGCTCCCGTATTTAGTGACTGTTCTTACACACTT
TACAACGCGTAATAATTAATGAATTTTCCAAATGCTTTTATCCGTCCTTCAACGGGCGAAAGACGACCGCA-GGGGGCCCCATTAATTATTTATTAAATTACCGGTTTTATAAAGGCTGAATGCAAAAGAAAAAGGAGCATCACGTTTGAATGGACTTTCGTTTTCTCTCCTTCCTTTTCAATTTAAAGTAACATTCATTTATACTTAACTCGTATATTTAAGGTTTACCCTTTAAGTAGTTTTGCTCCAGTATTTAGTGACTTTTCTTACACAATT
CGCGACGCGTAATAATTAATAAATTTTCCGTGAGCCTTTACCGGTCTCTC---------GAGACGGCCGCTGGGGACCTCCATTAATTATTCCTTTATTTGATGGTTTTAATAATTTTGAATGCAAAAGAAAAAGAAGCATCTCGTTTGAATGGACTTTCGTTTTCTC---TCCTCTCGTAATTTAACCCG------ATTTTTCACAAGTGTACAA-------CTTTAACTTTTAAGTAGTTT--TCCGCGTATTTAGTGTCGGTTCTTACACGTTC
TGCATCGCTTAATAATTAATAAATTTTCCAAT---------------------------GGGGGGGGGGCTGGGGAACTCCATTAATTATTTATTTAA-TACC--TT-----------GAATGCAAAAGAAAAAGCAGCATCACCTTTGAATGGACGTTTTTTTTGTGTGTTTCCTTTCCAATTTAACCCAAAATAAAATAAAAAACATCGTGTATTCTCAAACTTTAACTTTTAGGTAGTTCCACACCTTTATTTAGTGCCGGTTCTTACGCTTTT
TGCATCGCTTAATAATTAATAAATTTTCCAAG---------------------------GGGGGGGGGGCTGGGGAACTCCATTAATTATTTATTTAA-TACC--TT-----------GAATGCAAAAGAAAAAGCAGCATCACCTTTGAATGGACGTTTTTTTTGTGTTTTTCCTTTCCAATTTAACCCAAAATAAAATAAAAAACAGCGTGTATTCTCAAACTTTAACTTTTTGGTAGTTCCACACCTTTATTTAGTGCCGGTTCTTACGCTTTT
TGGATCGCGTAATAATTAATAAATTTTCCAGTCGCCTTTACTCGTCCTTCAATA                           ATTAATTATTTAATTAATTACCAATTATATATATATTGAATGCAAAAGGAAAAGCAGCATCACGTTTGAATGGATTTTGCTTTTTTCTCTTTACCTTTTAATTTGTAATAATAATCATCTATAATTTTTTTTTTAATTTAATTTTTAGCTTTCTTATAGTTTAACTTTTGTATTTAGTACTTATTCTTACACTCG-
T
T
C

brent_heads_neg

_ -26

_ -453

brent_ovary_neg

_ -2

_ -791

brent_testes_neg

_ -1

_ -698



Scale
:chr3R
--->

Conservation
Gaps
d_melanogaster
d_simulans
d_sechellia
d_yakuba
d_erecta
d_ananassae
d_pseudoobscura
d_persimilis
d_willistoni
d_virilis
d_mojavensis
d_grimshawi

100 basesdm3
27,747,25027,747,30027,747,35027,747,40027,747,45027,747,500

CTCTTCGCCCAACCAACGCCTTTATTTTGCGGTTCTATCGGTTCTATGAATACCATGTTTATCTTTATTGCAGACTGACCATAAGTTCATATAACTTTTAGAATACTTTAACGAATGGTTTATCAAGTCAAATATATATATAACAAGCAGCTAGGAATGGACGTTGTTTTATCTCTTTACTTTAACTTCAATCAGTCCTAGACCGTAACCCAACCGACCGAATATTGATCCTGTAACCTGTAATGCTGCTAAAAACCCAATAGATCGCCGTGTGTTA
RefSeq Genes

Brent Heads Neg TotalRNA Density

Brent Ovary Neg TotalRNA Density

Brent Testes Neg TotalRNA Density

20 flies MULTIZ Alignments & phastCons Scores

heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph
heph

213+65*+42*7119*9+**421
CTCTTCGCCCAACCAACGCCTTTATTTTGCGGTTCTATCGGTTCTATGAATACCATGTTTATCTTTATTGCAGACTGACCATAAGTTCATATAACTTTTAGAATACTTTAACGAATGGTTTATCAAGTCAAATATATATATAACAAGCAGCTAGGAATGGACGTTGTTTTATCTCTTTACTTTAACTTCAATCAGTCCTAGACCGTAACCCAACCGACCGAATATTGATCCTGTAACCTGTAATGCTGCTAAAAACCCAATAGATCGCCGTGTGTTA
TACTTCGCCCAACGAACGCCTTTATTTTGCGGGTCTATCGGTTCTATGAATACCCTGTTTACCTTTCTTGCAGACTGACCATAAGTTCATATAACTTTTAGCATACTTTAACGAATGGTTTATCAAGTCAAATATATATATAACAAGCAGCTAGGAATGGACGTTCTTTTATCTCTTTACTTTTTCTTCAATCAGTCCTAAACCGTAACCCA----ACCGAATATTGATCCTGTAACCTGTCATGCTGCTAAAAACCCAATAGATCGCCGTGTGTTA
TACTTCGCCCAACGAACGCCTTTATTTTGCGGGTCTATCGGTTCTATGAATACCCTGTTTACCTTTCTTGCAGACTGACCATAAGTTCATATAACTTTTAGAATACTTTAACGAATGGTTTATCAAGTCAAATATATATATAACAAGCAGCTAGGAATGGACGTTGTTTTATCTCTTTACTTTTTCTTCAATCAGTCCTAGACCGTAACCCA----ACCGAATATTGATCCTGTAACCTGTCATGCTGCTAAAAACCCAATAGATCGCCGTGTGTTA
TACTTCGCCCAACGAACGCCTATATTTTGCGGTTCTATCGGTTCTATGAATACCCTGTTTACCTTTCTTGCAGACTGACCATAAGTTCATATAACTTTTAGGTTACTTTAACGAATGGTTTATCAAGTCAAATATATATATGACAAGCAGCTAGGAATGGACGTTGTTTTTTCTTTTTACTTATTAATCAATCAGTCCTAGACCGGAACCCA----ACCGAATATTGATCCTGTAACCTGTCATGCTGCTAAAAACCCAATAGATCGCCGTGTGTTA
TATTTCGCCCAACGAACGCCTTTATTTTGCGGTTCTATCGGGTCTATGAATATCCTCTTTACCTTTCTTGCAGACCGACCATAAGTTCATATAACTTTTAGAATACTTTAACGAATGGTTTATCAAGTCAAATATATATATGACAAGCAGCTAGGAATGGACGTTGTTTTTTCTTTTTAATAATTAATCAAACAGTCCTAGACCGGAA-CCA----ACCGAATATTGATCCTGTAACCTGTCATGCTGCTAAAAACCCAATCGATCGCCGTGTGTTA
TGC-TATCCCTTCGACTGACC                                                                                       TAGCGAATGGTCTATCAAGTCAAACATATATTTAACAAGTAGCTAGGAATGGACTTTCTTTTGTCTTTT---CTTTCAATCAAATCACCACTCCGCGTCACCAG----ACCGAATTCGGGTTCTGTAACCTATTATGAGGTTAGAGACCCATTAGATT--CGTGTGTTA
TACTTCACTCTAAAAAATAC------TTGGGA---------CCCTGAGGTGAGGTGAGGTATTTTTTCCCTAACCTTAACTTAACCTCAAACAACAAACACGATATT-TTGCGAATGGTTTATCAAGTCGAATATATATTTAACAAGTAGCTAGGAATGGACGTTATTTTATCTTTGCTTTCTTTAGCCAATCTGTAAAATAACGCCGTTGC----CCCGAATCTAGAGGCTGTTATCTGTTATGTTGTTAGAGACCTCATAGATCTCCGTGTGTTA
TACTTCACTCTAAAAAATAC------TTGGGT---------CCCTAGGGTGAGGTGAGATATTTTTTCCCTAACCTTAACTTAACTTTAAACAACACACACGATATT-TTGCGAATGGTTTATCAAGTCGAATATATATTTAACAAGTAGCTAGGAATGGACGTTATTTTACCTTTGCTTTCTTTAGCCAATCTGTAAAATAACGCCATTGC----CCCGAATCTAGAGGCTGTTATCTGTTATGTTGTTAGAGACCTTATAGATCTCCGTGTGTTA
--------------------------------------------TGTGTGTGCGTTCTTT----------TAACCCTTTTATAAATAAACTTG---------------TCAAGAATGGTTTATCAAATCAAATATATATTTAACAAGTAGCTAGGAATGGACGTTATTTTATCTCTTAGCTTTTTACGTAATCAGATAGCAATTGTTTTGTA----AACTTATTATAAACCTGTAAATTAAAGTTATACCAAAAG-----TAGATCTCTGCATGTGT
T
T
T

brent_heads_neg

_ -62

_ -400

brent_ovary_neg

_ -2

_ -52

brent_testes_neg

_ -1

_ -23



Scale
chr3R:

--->

Conservation
Gaps

d_melanogaster
d_simulans
d_sechellia

d_yakuba
d_erecta

d_ananassae
d_pseudoobscura

d_persimilis
d_willistoni

d_virilis
d_mojavensis
d_grimshawi

100 bases dm3
21,400,500 21,400,550 21,400,600 21,400,650 21,400,700 21,400,750

TGTTTTTTCGTCATTATATTTAGCTTTTACCCGTACTAGACCCTCGATGAACTGAAAACTTATAATTGACCGTACTATAATCACGTTTTCTTTTCCACTCTGCTCTTTGTCTTTTGCAGGTCAGTATCGGAGATGAACGCCACTTCTCTATATGCCGGGTAAGCCGTGGGACTTACGCTTAATTATGCTCATATATTATTTAATAATAGTAGGAAGAAAAGGGTCCGCCACAGAGGCTTTAAGCCCTGATCATATTATACTTGCATTGTGATTGACT
RefSeq Genes

Brent Heads Pos TotalRNA Density

Brent Ovary Pos TotalRNA Density

Brent Testes Pos TotalRNA Density

20 flies MULTIZ Alignments & phastCons Scores

msi
msi
msi
msi
msi

6 2 2 3 * + 8 1 1 1 6 6 6 + + 6 3 7 6 2 + 1 3
TGTTTTTTCGTCATTATATTTAGCTTTTACCCGTACTAGACCCTCGATGAACTGAAAACTTATAATTGACCGTACTATAATCACGTTTTCTTTTCCACTCTGCTCTTTGTCTTTTGCAGGTCAGTATCGGAGATGAACGCCACTTCTCTATATGCCGGGTAAGCCGTGGGACTTACGCTTAATTATGCTCATATATTATTTAATAATAGTAGGAAGAAAAGGGTCCGCCACAGAGGCTTTAAGCCCTGATCATATTATACTTGCATTGTGATTGACT
TGTTTTTTCGTCATTATCTTTAGCTTTTACCCGTACTAGACCCTCGATGAACTGAAAACTTATAATTGACCGTACTATAATCACGTTTTCTTTCCCGCTCTGCTCTTTGTCTTTTGCAGGTCAGTATCGGAGATGAACGCCACTTCTCTATATGCCGGGTAAGCCGTGGGACTTACGCTTAATTATGCCCATATATAATTTAATAATAGTAGAAAGAAAAGGGTCCGCCACAGCGGCTTTAAGCCCTGATCATATTATCCTTGCATTGTGATTGACT
TG-TTTTTCGTCATTATCTTTAGCTTTTACCCGTACTAGACCCTCGATGAACTAAAAACTTATAATTGACCGTACTATAATCACGTTTTCTTTTCCACTCTGCTCTTTGTCTTTTGCAGGTCAGTATCGGAGATGAACGCCACTTCTCTATATGCCGGGTAAGCCGTGGGACTTACGCTTAATTATGCCCATATATAATTTAATAATAGTAGAAAGAAAAGGGTCCGCCACAGCGGCTTTAAGCCCTGATCAAATTATCCTTGCATTGTGATTGACT
TG-TTTTTCGTCATTATCTTTAGCTTTTACCCGTACTAGACCCTAGATGAACTGAAAACTCATAATTGACCGTACTATAATCAAGTTTTCTTTTCCGCTCTGCTCTCTGTCTTTTGCAGGTCAGTATCGGAGATGAACGCCACTTCTCTATATGCCGGGTAAGCCGTGGGACTTACGCTTAATTATGCCCATATATTATTTAATAATAGTAGCAAGTAAAGGGCGCCACACAGAGGCTTTAAGCCCTGACCGTATTATCCTTACATTGTGATTGACT
TG-TTTTTCGTCATTATCTTTAGCCTTTACCCGTACTAGACCCTAGATGAACTGAAAACTTATAATTGACCGTACTATAATCAAGTTTTCTTTTCCGCTCTGCTCTTTGTCTTTTGCAGGTCAGTATCGGAGATGAACGCCACTTCTCTTTATGCCGGGTAAGCCGTGGGACGTACGCTTAATTATGCCCATATATTATTTAATAATAGTAGCAAGTGAAAGGTGCACCACAGAGGCTTTAAGCCCTGAACATATTATCCTTACATTGTGATTGACT
TG-ATTTTCGTCGTTATCCTTAGC- -TTCTTTGTAATAAACTTTAGATGATCGGAGAATGCATAATATACCTCATTATAATCATATTTTCCTATCCGTTTTCCTCTCTGTCCATTGCAGGTCAGTATCAGAGATGAATGGCACTTCTTTATACGTTGGGTAAGCCATAAGACTTACCATTAATTATAAATGTATATTATTAAGTGTAAGGGCTATGTGGAGCTACCAACAATGAGA-TTTAAGCTTCGATTGAGTTATTTATTCATTTTGCTTAAAA
- - -CTTTCCGTCATTATCCCTAGCCTTCTCCCGTAATAGAGTTGATCTGAAAGAAAAAATCATAATTGACCTCATTATAATTGCATTTCGTTTTCCGTTCTCCTCTCTGTCTTTTGCAGGTCAGTATCTGAGATGAATGTCACATCATTATACGCTGGGTAAGCCATTGGATTTAAGCTTAATTATGGGGGAAAATTATTGATTGAGCGAACGATGAAAGGGGGGTGTCCGAGTGGGCGAAAGCCCT- - - - -CATTGTCCGTCCCCCATTGT- - - -G
- - -CTTTCCGTCATTATCCCTAGCCTTCTCCCGTAATAGAGTTGATCTGAAAGAAAAAATCATAATTGACCTCATTATAATTGCATTTCGTTTTCCGTTCTCCTCTCTGTCTTTTGCAGGTCAGTATCTGAGATGAATGTCACATCACTATACGCTGGGTAAGCCATTGGATTTAAGTTTAATTATGGGGGGAAATTATTGATTGAGCGAACGATGAAAAGGGGGTGTCCGAGTGGGCGAAAGCCCT- - - - -CATTGTCCGTCCCCCATTGT- - - -G
TG-TTTTAGATTTTGAATTTT- -CTTTCTTCCATAATTCTCCTTA- - - -ATCATTAAAGTCATGATAAGTCTAACTAAAATTAACATTTCTTCTCC- - - - - - - - - - - - - -TTTTTACAGGTTAGTATCTAAAACGAATCAAACATCCAACTATTTGGGGTAAGCCGTGTTTCTCAGCATTAATTAAG- -CATTAATTAATCGATACAGGAAGCATAAAAGGAAACTGTGTAA- - - - - - - - - - - -CCTGATCGCATATTTTATGAAATATTCTCTAGC

 
 
 

brent_heads_pos

629 _

139 _

brent_ovary_pos

5 _

1 _

brent_testes_pos

6 _

4 _



Scale
chr3L:

--->

Conservation
Gaps

d_melanogaster
d_simulans
d_sechellia

d_yakuba
d_erecta

d_ananassae
d_pseudoobscura

d_persimilis
d_willistoni

d_virilis
d_mojavensis
d_grimshawi

100 bases dm3
21,881,650 21,881,700 21,881,750 21,881,800 21,881,850 21,881,900

ATGTTTCCGGTGGAGATTCTGATTTATTTCTTGAATGATTTAAACTATTTTGTTTTCCACTTGCCCAACAGCATATGTTCATTAAATTCACTGTTTTCTCTCGTTTCAGGTACGTGTCCATGCATTGAATTTTGTGCCAGCGATTTTTGAATACATCTCCTGTTTCGTGTAAGGTCTTTTCCCCGCCCATAAATTGTCTGGCTGTTAATAGATTTCTCGGAATGGACTTTTTCCAGTAGCAGATGTTTTAGTAATTAAGGCATTCATCACTCTAGTT
RefSeq Genes

Brent Heads Pos TotalRNA Density

Brent Ovary Pos TotalRNA Density

Brent Testes Pos TotalRNA Density

20 flies MULTIZ Alignments & phastCons Scores

mub
mub
mub
mub
mub
mub
mub
mub
mub
mub
mub
mub

4 5 1 3 3 2 5 2 1 1 4 9 7 ++ 5 1 + + 8 + 2 5 2 1
ATGTTTCCGGTGGAGATTCTGATTTATTTCTTGAATGATTTAAACTATTTTGTTTTCCACTTGCCCAACAGCATATGTTCATTAAATTCACTGTTTTCTCTCGTTTCAGGTACGTGTCCATGCATTGAATTTTGTGCCAGCGATTTTTGAATACATCTCCTGTTTCGTGTAAGGTCTTTTCCCCGCCCATAAATTGTCTGGCTGTTAATAGATTTCTCGGAATGGACTTTTTCCAGTAGCAGATGTTTTAGTAATTAAGGCATTCATCACTCTAGTT
ATGTTTCCGGTGGAGATTCTGATTTATTACTTCAATGATTTAAACTATTTTGTTTTCCACTTGCCCAACAGCGTATGTTCATTAAAATCACTGTTTTCTCTCGTTTCAGGTACGTGTCCATGCATTGAATTTTGTGCCAGCGATTTTTGAATACATCTCCCGTTTCGTGTAAGGTCTTTTCCCCGCCCATAAAATGTCTGGCTGTGAATAGATTTCTCGGAATGGACTTTTTCCAGTAGCAGATGTTTTAGTAATTACGGCATTCATCAGTCTAGTT
ATGTTTCCGGTGGAGATTCTGATTTATTACTTCAATGATTTAAACTATTTTGTTTTCCACTTGCCCAACAGCGTATGTTCATTAAAATCACTGTTTTCTCTCGTTTCAGGTACGTGTCCATGCATTGAATTTTGTGCCAGCGATTTTTGAATACATCTCCCGTTTCGTGTAAGGTCTTTTCCCCGCCCATAAAATGTCTGGCTGTGAATAGATTTCTCGGAATGGACTTTTTCCAGTAGCAGATGTTTTAGTAATTACGGCATTCATCAGTCTAGTT
ATGTTTCCGGTAGAGATTCTGATT- - -TACTTGAATGATTTAAACTATTATGTTTTCCATTTGCCTAACAGCGTATGTACATTAAATTCTCTATTTTTTCTCGTTTCAGGTACGTGTCCATGCATTGAATTTTGTGCCAGCGATTTTTGAATCCATCTCCCGTTTTGTGTAAGGTCTTTTCCCCGCCCATAAAATGTCTGGCTGTGAATAGATTTCTTGGAATGGACTTTTTCCAGTAGCAGATGTTTTAGTAATTACGGCATTCATCAGTCTAGTT
- - - - - - - - -GTGGAGATTCTGATTTACTACTTGAATGATTTAAGCTATTTTGTTTTCCACTTGCCTAACAGCGTATGTGCATTAAATTCTCTGTTTTCTCTCGTTTCAGGTACGTGTTCATACATTGAATTTTGTGCCAACGATTTTTGAATACATCTCTCGTTTTGTGTAAGGTCTTTTCCCCGCCCATAAAATGTCTGGCTGTGAATAGATTTCTCGGAATGGACTTTTTCCAGTAGCAGATGTTTTAGTAATTAC-GCATTCATCAGCCTAGTT
TCC- - - - - - - - - - - -ATCACTATTT- -TATTTTAAAAATATAAACTAT- - - - - - - - -TACTTA- - - - - - - - - - - - - - - - - - -TAGATCTCCCC-T-TCTCTCGTTTCAGGTACGTGCCCATGAACTGAACTTTTTGCCAACAATTT- - - - - - - - - - - - - - - - - - - -GTGTAAGATTTTAGTTGTGGCCATAAA-TGACTGTCTGTGAATAGATTTCTCGGAATAGCTTCTTCCCAGTGGCAGATGTTTTAGTAATTACGGAATCCATCACTCTAGTC
                        TATTATTTAAATTCTCCTAAATCTTGTATTT- - - - - - - - - - - - - - - - - - -ATTCTCAT- - -TCTCTCTC-TCTATCTC-TTTCAGGTACGTGTCTGGGCATTGATTTTCCCCCC- - - - - - - -TCTAAAGAAT- - - - - -TTTCGTGTAAGTTTTTTTTTTGGGTCATAAAATTGCTGACCGTGAATAGATTTTTCGGGAGGGGGTTTTTCCAGCAGCAGATGTTTTCCTAATTACAGACTCAATCTTCCTCGTT
ATCCCTCCCTGACAGGCCCTGATTTATTATTTAAATTCTCCTAAATCTTGTATTT- - - - - - - - - - - - - - - - - - -ATTCTCATTCTTCTCTCTC-TCTATCTC-TTTCAGGTACGTGTCTGGGCATTGATTTTCCCCCC- - - - - - - -TCTAAAGAAT- - - - - -TTTCGTGTAAGTTTTTTTTTTGGGTCATAAAATTGCTGACCGTGAATAGATTTTTCGGGAGGGGGTTTTTCCAGCAGCAGATGTTTTCCTAATTACAGACTCAATCTTCCTCGTT
ATATTTACAATGTTTTTTGTTGTT- - -GTTGTTGTTGATAATAAAAATTGCGTTTTCTACCTCTCTAAC- - - - - - - - - - - -TTACTCTTTCTTTCTCTTCTTATTTCAGGTACGTGTCCATGCATTTGATTTTG- - - - - - - - - - - - - - - - -AATATCT- - -ATTTTATGTAAGTTTATTTTTAAGTCAATGGA                                                                                    

C
 
 

brent_heads_pos

2054 _

199 _

brent_ovary_pos

118 _

1 _

brent_testes_pos

8 _

1 _



Scale
chr3R:

--->

Conservation
Gaps

d_melanogaster
d_simulans
d_sechellia

d_yakuba
d_erecta

d_ananassae
d_pseudoobscura

d_persimilis
d_willistoni

d_virilis
d_mojavensis
d_grimshawi

100 bases dm3
5,269,640 5,269,650 5,269,660 5,269,670 5,269,680 5,269,690 5,269,700 5,269,710 5,269,720 5,269,730 5,269,740 5,269,750 5,269,760 5,269,770 5,269,780 5,269,790 5,269,800 5,269,810 5,269,820 5,269,830 5,269,840 5,269,850 5,269,860 5,269,870 5,269,880 5,269,890 5,269,900

GCATTCGCCACATTCCCATCACTTAGCCGTGTAATGCCGTGCACTGCCTTCAGATCCCAACTTATAATCATTGTTTCTGTCTTTTTCTTCTTCTTTCCATTTCAGGTGAGTCAGTTTGTTCTGGAATTGAGGTTGAAATTGAAAATAATAACAATAATCATATTCATCATGGTAAGCTTTGTCACACTTTCATTAAATACCATTAAATCCATCTTTGTCTAGCCAAACGAACGACTAATTCAAGATTAATACCGACTAAAGCGTAGCTCTATATCGT
RefSeq Genes

Brent Heads Pos TotalRNA Density

Brent Ovary Pos TotalRNA Density

Brent Testes Pos TotalRNA Density

20 flies MULTIZ Alignments & phastCons Scores

ps
ps
ps
ps
ps
ps
ps
ps
ps
ps
ps
ps
ps
ps
ps
ps
ps
ps

2 2 3 * 6 9 + 2 2 8 12 3 1 1 11 6 4 1 71 4 1 3 6 + 2 2 * +
GCATTCGCCACATTCCCATCACTTAGCCGTGTAATGCCGTGCACTGCCTTCAGATCCCAACTTATAATCATTGTTTCTGTCTTTTTCTTCTTCTTTCCATTTCAGGTGAGTCAGTTTGTTCTGGAATTGAGGTTGAAATTGAAAATAATAACAATAATCATATTCATCATGGTAAGCTTTGTCACACTTTCATTAAATACCATTAAATCCATCTTTGTCTAGCCAAACGAACGACTAATTCAAGATTAATACCGACTAAAGCGTAGCTCTATATCGT
GCATTCGCCACATTCCCATCACTTAGCCGCGTAATGCCGTGCACTGCCTTCAGATCCCAACTTATAATCATTGTTTCTGTCTTCTTCTTCTT-TTTCCATTTCAGGTGAGTCAGTTTGTTCTGGAATTGAGGTTGAAATTGAAAATAATAACAATAATCATATTCATCATGGTAAGCTTTGTCACACTTTCATTAAATACCATTAAATCCATCTTTGTCTAGCCAAACGATCGACTAATTCAAGATTAATACCGACTAAAGCGTAGCTCTATATCGT
GCATTCGCCACATTCCCATCACTTAGCCGTGTAATGCCGTGCACTGCCTTCAGATCCCAACTTATAATCATTGTTTCTGTCTTCTTCTTCTT-TTTCCATTTCAGGTGAGTCAGTTTGTTCTGGAATTGAGGTTGAAATTGAAAATAATAACAATAATCATATTCATCATGGTAAGCTTTGTCACACTTTCATTAAATACCATTAAATCCATCTTTGTCTAGCCAAACGATCGACTAATTCAAGATTAATACCAATTAAAGCGTAGCTCTATATCGT
-CATTCGCCATATTCACATCAGTTAGCCGTGTAATGCCGTGCACTGCCTTCAGATCCCAACTTATAATCATTGTTTCTGTCTTC- - -TTTTC-TTTCCATTTCAGGTGAGTCAGTTTGTTCTGGAATTGAGGTTGAAATTGAAAATAATAACAATAATCATATTCATCATGGTAAGCTTTGTCACACTTTCATTAAATACCATTAAATCCATCTTTGTCTAGCCAAACGATCGACTAATTCCAGTTTAATACCGACTAAAGCGTAGCTCTAAATCGT
-GATTCGCCACATTCCCATCACATAGCCGTGTAGCGCCGCGCACTGCCTTCAGATCCCAACTTATAATCATTGTTTCTGTCTTC- - - -TTTC-TTTCCATTTCAGGTGAGTCAGTTTGTTCTGGAATTGAGGTTGAAATTGAAAATAATAACAATAATCATATTCATCATGGTAAGCTTTGTCACACTTTCATTAAATACCATTAAATCCATCTTTGTCTAGCCAAACGGTCGACTAATTCAAGATTAATACCGACTAAAGCGTAGTTCTATATCGT
- - -ATCGCCTCATTTCCATCATCTAGTTGTGTAATTGCATTTTTTGACCTAAGATTCAATCTTATAATC-CTATTTCTCTTGTT- - -TTCTC-TTTCCGTTGCAGGTGAGTCAGTTTGTTCTGGAATTGAGGTTGAAATTGAAAATAATAACAATAATCATATTCATCATGGTAAGCTTTGTCACACTTTCATTAAATACCATTAAATCCATCTCTGTCTAGCCAAACGATCGACTAACTAAAGATTAATACCAACCAAAGCGTGACTTCATCTCGT
                                                                               TCTCGTTCTTCTC-TTTCCATTTCAGGTGAGTCAGTTTGTTCTGGAATTGAGGTTGAAATTGAAAATAATAACAATAATCATATTCATCATGGTAAGCTTTCTCACACTTTCATTAAATACCATTAAAGCCATCTTTGTCTAGCCAAATGATCAACTAATTAAAGATTAATTCTAACTAAAGCGTAGAATCA- -ATGC
                                                                               TCTCGTTCTTCTC-TTTCCATTTCAGGTGAGTCAGTTTGTTCTGGAATTGAGGTTGAAATTGAAAATAATAACAATAATCATATTCATCATGGTAAGCTTTCTCACACTTTCATTAAATACCATTAAAGCCATCTTTGTCTAGCCAAATGATCAACTAATTAAAGATTAATTCTAACTAAAGCGTAGAATCA- -ATGC
                                                                             TATTTGTTTTTGTTT-TTCTCATTTCAGGTGAGTCAGTTTGTTCTGGAATTGAGGTTGAAATTGAAAATAATAACAATAATCATATTCATCATGGTAAGCTTTGTCATACTTTCATTAAATACCATTAAATTCATCTTTATTGTACAATGAAATAGA-TAAAAAAAGAGTTACAAAAACTAAAAC- -CGTTTTATGTCTT

C
C
C

brent_heads_pos

1331 _

227 _

brent_ovary_pos

23 _

1 _

brent_testes_pos

3206 _

1 _



Scale
:chr2L
--->

Conservation
Gaps
d_melanogaster
d_simulans
d_sechellia
d_yakuba
d_erecta
d_ananassae
d_pseudoobscura
d_persimilis
d_willistoni
d_virilis
d_mojavensis
d_grimshawi

100 basesdm3
7,118,7807,118,7907,118,8007,118,8107,118,8207,118,8307,118,8407,118,8507,118,8607,118,8707,118,8807,118,8907,118,9007,118,9107,118,9207,118,9307,118,9407,118,9507,118,9607,118,9707,118,9807,118,9907,119,0007,119,0107,119,0207,119,0307,119,040

ATATATTTCATTATTACAGATAAATGTCTATCGAACACGTAGGGGATAATAAAACCGGTGCTGACAAAAAGCCGCCCTTGGCTGTACACCCACCCAAAATACAACCACCGCCATGAATGTACCGGTAGTAACAGAAGATTACAGAAACGTCGTGAATGGACGTTGCTTTTCTCCTCCCCACTTTTAATAACGTCAACGTGAGCTCAACCCAAGTCTTCAAAGCGGTCACCCGCCTAGCTTTGTTTCAACGTTAACAGATTCAGTCTCAAGACATCGT
RefSeq Genes

Brent Heads Neg TotalRNA Density

Brent Ovary Neg TotalRNA Density

Brent Testes Neg TotalRNA Density

20 flies MULTIZ Alignments & phastCons Scores

Pvf3
Pvf3
Pvf3
Pvf3

4273332+4**8414+
ATATATTTCATTATTACAGATAAATGTCTATCGAACACGTAGGGGATAATAAAACCGGTGCTGACAAAAAGCCGCCCTTGGCTGTACACCCACCCAAAATACAACCACCGCCATGAATGTACCGGTAGTAACAGAAGATTACAGAAACGTCGTGAATGGACGTTGCTTTTCTCCTCCCCACTTTTAATAACGTCAACGTGAGCTCAACCCAAGTCTTCAAAGCGGTCACCCGCCTAGCTTTGTTTCAACGTTAACAGATTCAGTCTCAAGACATCGT
ATATATTTCATTATTACAGATAAATGTCTATCGAACACGTAGGCGATAATAAAACCGGTGCTGAC-AAATGACGCCTTTGGCTGTACACCCACCCAAAATACAACCACCGCCATGAATGTACCGGTAGCAACAGAAGATTACAGAAACGTCGTGAATGGACGTTGTTTTTCTCCTCCCCTCTTTTAATAACGTCAACGTGAGATCAACCCAAGTCTTCAAAGCGGTCACCCGCCTAGCTTTGTTTCAACGTTAACAGATTCAGTCTCAAGACATCGT
-----------------AGA----                                                         ---TACACCCACCCAAAATACAACCACCGCCATGAATGTACCGGTAGCAACAGAAGATTACAGAAACGTCTTGAATGGACGTTGTTTTTCTCCTCCCCTCTTTTAATAACGTCAACGTGAGCTCAACCCAAGTCTTCAAAGCGGTCACCCGCCTAGCTTTGTTTCAACGTTAACAGATTCAGTCTCAAGACATCGT
ATGTATTTTTTTGTTAGAGAAAAATTTCTATCGATCACGTAGGCGATAATAAAACTGGTGTTGACAAAACGCCGCCTTTGGCTGTACACCCACCCAAAGTACAACCACCGCCATGAATGTACCGGTAGCAACAGAAGATTACAGAAACGTCGTGAATGGACGTTGCTTTTTTCCACCC--CTTATAATAACGTCAACGTGAGCTCAACCCAAGTCTTCAAAGCGTACACCCGCCTAGCTTTGTTTCAACGTTAACAGATTCAGTCTCAAGACATCGT
ACATATTAT-----CAGAAATAAACCTCTATCGACCTCGTAGGCGATAATTAAACTGGTGTTGACAA-ATGGCGCCTTTGGCTGTACACCCACCCAAAATACAACCACCGCCATGAATGTACCGGTAGCAACAGAAGATTACAGAAACGTCGTGAATGGACGTTGCTTCTCGCCTCCC--CTTTTAATAACGTCAACGTGAGTTCAACCCGCGTCTTCAAAGCG-GCACCCGCCTAGCTTTGTTTCAACGTTAACAGATTCAGTCTCAAGACATCGT
--------------CGTAAATATTTGATGAG--AACGTTGAAGAGATAATAAAGGCGGAGTAGACAT-CGAATTGTCTTGGTGTTACACCCACCAAAATTACAGCCACCG-CATGAATGTACCGGTAGTAACAGAAGATTACAGAACGGTCACGAATGGACATTGCTTTTCACCTTCCATTTATTAATGACGTCAACGTTGTCTCTAC-------TTCAAAGCGGGCACCCGCCGATTTTTGTTTCAACGTTAACAGATTCAGCTTCAAGACGTTG-
                                                                      GTCCCTCATCGTTGTACACCCTCCCAAAATACGACAAAACTCATGAATGTACCGGTAGCAACAGAAGATTACAGAAACGTCGTGAATGGACGTTGCTCTCTCTCTCCCCTGTTTTAATAACGTCAACATGGTTTT-----------TCAA--CGAGCACCCAACGAGGTTTGTTTCAACGTTAACAGACTCAGGCTCAAGACGAC-T
                                                                      GTCCCTCATCGTTGTACACCCTCCCAAAATACGACAAAACTCATGAATGTACCGGTAGCAACAGAAGATTACAGAAACGTCGTGAATGGACGTTGCTCTCTCTCTCCCCTGTTTTAATAACGTCAACATGGTTTT-----------TCAA--CGAGCACCCAACGAGGTTTGTTTCAACGTTAACAGACTCAGGCTCAAGACGAC-T
                                                                                                                                                                                                                                                                                     
  
  
  

brent_heads_neg

_ -7

_ -277

brent_ovary_neg

 _ No data

_ No data

brent_testes_neg

 _ No data

_ No data



Scale
:chr2R
--->

Conservation
Gaps
d_melanogaster
d_simulans
d_sechellia
d_yakuba
d_erecta
d_ananassae
d_pseudoobscura
d_persimilis
d_willistoni
d_virilis
d_mojavensis
d_grimshawi

100 basesdm3
15,433,45015,433,50015,433,55015,433,60015,433,650

CTAACTAAGCTAGACGTTTACAACTAAATGCACACATAAACAAACCCTACACAACGCACACCACACACGACCACCACACACAAACTTTACACGAGATCAAAGTTTACATGAATGCCGAGAGTTCGTATTGTTGTAAAAGCCCATATCTTTTGTCGCTGAATGGACTTTTCTGTTTTCTTTTATTTACCCAATTACTAAATATGTTAGCAACTTTTACCGTGTTTTATATATACCATAAAAAATTTAAGTTTGTCACTCACTCATCATGTTCTTAAGT
RefSeq Genes

Brent Heads Neg TotalRNA Density

Brent Ovary Neg TotalRNA Density

Brent Testes Neg TotalRNA Density

20 flies MULTIZ Alignments & phastCons Scores

sm
sm
sm
sm
sm
sm
sm
sm
sm
sm
sm
sm
sm
sm
sm
sm
sm
sm
sm
sm
sm

+4*+92*2*+9+++++13++11172*+*1+143
CTAACTAAGCTAGACGTTTACAACTAAATGCACACATAAACAAACCCTACACAACGCACACCACACACGACCACCACACACAAACTTTACACGAGATCAAAGTTTACATGAATGCCGAGAGTTCGTATTGTTGTAAAAGCCCATATCTTTTGTCGCTGAATGGACTTTTCTGTTTTCTTTTATTTACCCAATTACTAAATATGTTAGCAACTTTTACCGTGTTTTATATATACCATAAAAAATTTAAGTTTGTCACTCACTCATCATGTTCTTAAGT
CTAACTAAGCTAGACGTTTACAACTACATGCACACATAAACAAACCCTACACAACGCACACCGCACACCATCACCACACACAAACTTTACACGAGATCAAAGTTTACATGAATGCCGAGAGTTCGTATTGTTGTAAAAGCCCATATCTTTTGTCGCTGAATGGACTTTTCTGTTTTCTTTTATTTAACCAATTACTAAATACGTTAGCAACTTTTACCGTTTTTTATATATACCATATAAAATTTAAGTTTGTCACTCACTCATCATGTTCTTAAGT
CTAACTAAGCTAGACGTTTACAACTACATGCACACATAAACAAACCCTACACAACGCACACCGCACACCATCACCACACACAAACTTTACACAAGATCAAAGTTTACATGAATGCCGAGAGTTCGTATTGTTGTAAAAGCCCATATCTTTTGTCGCTGAATGGACTTTTCTGTTTTCTTTTATTTAACCAATTACTAAATACGTTAGCAACTTTTACCGTGTTTTATATATACCATATAAAATTTAAGTTTGTCACTCACTCATCATGTTCTTAAGT
CTAACTAAGCTAGACGTTTACAACTACATACACACACAAACAAACGCTACACAACACACTCCTCACACTACCACCACACACAAACTTTACACGAGATCAAAGTTTACATGAATGCCGAGAGTTCGTATTGTTGTAAAAGCCCATATCTTTTGTCGCTGAATGGACTTTTCTGTTTTCTTTTATTTACGCAATTACTAAATACGTTAGCAACTTTTACCGTGTTATATATATACCATATAAAT-TTAAGTTTGTCACTCACTCATCATGTTCTTAAGT
CTAACTAAGCTAGACGTTTACAACTACATTCACACACAAACAACGCCTACGCAACACACTCCACACACAACCACCACACACGAACTTTTCACGAGATCAAAGTTTACATGAATGCCGAGAGTTCGTATTGTTGTAAAAGCCCATATCTTTTGTCGCTGAATGGACCTTTCTGTTTTCTTTTATTTACGCAATTACTAAATACGTTAGCAACTTTTACCGTGTTATGTATATACCATAAAAAA-TTAAGTTTGTCACTCACTCATCATGTTCTTAAGT
CTAACTAAGCTAGACATTTACAACTACATGTACACATAAACAAACGAAAAGAAACACAATCTCACCAACACCACCACACACAAACTTTACACGAGATCAAAGTTTACATGAATGCCGAGAGTTCGTATTGTTGTAAAAGCCCATATCTTTTGTCGCTGAATGGATCTTTCTGTTTTCTTTTATATGTTTATTTACTAAACACGTTCGCAATTTTTTCCGATTTTTATATATACCATAT----TTTAAGTTTGTCACTCACTCATCATG---TTAAGT
CTAATTAAACTAAACACAAGCCAAAACGTCAGCACAAAGACGAAGCATACACAACGAACATAGCACACGTCGACCAAACACAACCATTTGCCAACATCAAAGTTTACATGAATGCCGAGAGTTCGTATTGTTGTAAAAGCCCATATCTTTTGTCGCTGAATGGACGTTTCTTCATTCTTTTATATATC-AATTACTAGACACGTTGTCAGCGGTCGCCGTGTGTTTTATA---------AATTTTAAGCTTGTCACTCACTCATCATGTTCTTAAGT
CTAATTAAACTAAACACAAGCCAAAAAGTCAGCACAAAGACGAAGCATACACAACGAACATAGCACACGTCGACCAAACACAACCATTTGCCAACATCAAAGTTTACATGAATGCCGAGAGTTCGTATTGTTGTAAAAGCCCATATCTTTTGTCGCTGAATGGACGTTTCTTCATTCTTTTATATATC-AATTACTAGACACGTTGTCAGCGGTCGCCGTGTGTTTTATA---------AATTTTAAGCTTGTCACTCACTCATCATGTTCTTAAGT
CTAACTAAACAAAAAGGGGCCAACACCACCAACACATTAAAAAACAACACAAAACACACTCCAT-CACAACCATTATACACAAGTTCTTCATCATAACAAATTTTACATGAATGCCGACAGTTCGTATTGTTGTAAAAGCCCATATCTTTTGTCGCTGAATGGACTTTTATCTTATCTTTTATTTAGTTAATTATTAAACATGTACTTTGGTTTTACCTTTTTTTATATATAT--------TTTCAAATTTGTCACTCACTCATCATCTTATTAAGT
T
C
C

brent_heads_neg

_ -126

_ -1163

brent_ovary_neg

_ -1

_ -21

brent_testes_neg

_ -6

_ -44



Scale
chr2L:

--->

Conservation
Gaps

d_melanogaster
d_simulans
d_sechellia

d_yakuba
d_erecta

d_ananassae
d_pseudoobscura

d_persimilis
d_willistoni

d_virilis
d_mojavensis
d_grimshawi

100 bases dm3
175,280 175,290 175,300 175,310 175,320 175,330 175,340 175,350 175,360 175,370 175,380 175,390 175,400 175,410 175,420 175,430 175,440 175,450 175,460 175,470 175,480 175,490 175,500 175,510 175,520 175,530 175,540

GAGAAAACTTATGGGAAACTTTAAGAAAATTTAGCAATAAAATTTTTTTTAATATGGCAATGTTTTAATTTTATTTTCATTTTTTTTATTTATAGGTGCGTATCCTTAAAGCGACACTGCCTGCCTCAAGTCCTGGATTATTGAGGCAGCCATTGAGTGACGACAGTAATGTTGATAGTAATGTAAGTTTACATGTCAGTGAAGTATTTCGTTTATATATTGAAAATCTACCGTTCAATTAAATGGCTAAAATGTATTTAAGTTACTTAAGTGTTAC
RefSeq Genes

Brent Heads Pos TotalRNA Density

Brent Ovary Pos TotalRNA Density

Brent Testes Pos TotalRNA Density

20 flies MULTIZ Alignments & phastCons Scores

spen
spen
spen
spen
spen

6 1 3 * 5+ + * 2 7 1 5 3 43 3 3 1 + 2 7 3 7 6
GAGAAAACTTATGGGAAACTTTAAGAAAATTTAGCAATAAAATTTTTTTTAATATGGCAATGTTTTAATTTTATTTTCATTTTTTTTATTTATAGGTGCGTATCCTTAAAGCGACACTGCCTGCCTCAAGTCCTGGATTATTGAGGCAGCCATTGAGTGACGACAGTAATGTTGATAGTAATGTAAGTTTACATGTCAGTGAAGTATTTCGTTTATATATTGAAAATCTACCGTTCAATTAAATGGCTAAAATGTATTTAAGTTACTTAAGTGTTAC
GAGAAAACTTCTGGGAAACTTTAAGAAAATTTGACAATAAAAATTTGTAAAAAATGTTAATGTTCTAATTTTGATTTGATTTTTTTTATTTATAGGTGCGTATCCTTAAAGCGACACTGCCTGCCTCAAGTCCTGGATTATTGAGGCAGCCATTGAGTGACGACAGTAATGTTGATAGTAATGTAAGTTTACATGTCAGTGAAGTATTTCGTTTAAATAT      TCTACCGTTCAATTAAATG    AAATGTATTTAAGTTACCTAAATGTTAC
GAGAAAACTTCTGGGAAACTTTAAGAAAATATGACAATAAAAATTTGTAAAAAATGTTAATGTTCTAATTTTGATTTGATTTTTTTTATTTATAGGTGCGTATCCTTAAAGCGACACTGCCTGCCTCAAGTCCTGGATTATTGAGGCAGCCATTGAGTGACGACAGTAATGTTGATAGTAATGTAAGTTTACATGTCAGTGAAGTATTTCGTTTAAATAT      TCTACCGTTCAACTAAATG    AAATGTATTTAAGTCACCTAAATGTTAC
GATAAATTCTCTA- - - - - - - - - - - - -  - - - -TTGCAATATAAAATTGTAAAATATCTCAAAATTCTAATTTATATTTGATTTTATTTATTTATAGGTGCGTATCCTTAAAGCGACACTGCCTGCCTCAAGTCCTGGATTATTGAGGCAGCCATTGAGTGACGACAGTAATGTTGATAGTAATGTAAGTTTACAAGTCAGTGAACTATTTCGTTTAAATAT      TCTGCCGCTCGGTTCAATG    -AGCGTCTTTAAGTTGCTTACATTTTTC
GAGAGAGCTTCTGGGTAACTTTTGGAAAATGTGGCGAGATACATTTTTAAAATATTATTAAATTCTAATTTAT-TTTTATTTTATTTATTTATAGGTGCGTATCCTTACAGCGACACTGCCTGCCTCAAGTCCTGGATTATTGAGGCAGCCATTGAGTGACGACAGTAATGTTGATAGTAATGTAAGTTTACAAGTCAGTGAACTATTTCGTTTAAATAT      TCTACCCTCCGGTTAAATG    AAGTGTATTTAAGTTACATAAATCTTAC
AGATATATATCT- - - - - - - - - - - - - -  - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -TAATATATTTAATTTGTTTATTTTTTCTTTACTTCCAGGTGCGTATCCTTGAAGCGACACTGCCTGCCTCAAGTCCTGGATTATTGAGGCAGCCATTGAGTGACGA- - - - - - - - -TGATAGTGATGTAAGTTCCCAAATCACTCATCTA- - - - - -ATAAAT- -       GCAGTCGGTCAGTCAGTTG    AAGTTGATTTGCATTAGTTATAAATTAT
ATTAGGA- - - - - - - - - - - - - - - - - - -  - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -ATTTTATAACATTTCCTTACTTTTTTGTATTTCCAGGTGCGTATCCTTGAAGCGACACTGCCTGCCTCAAGTCCTGGATTATTGAGGCGGCCATTGAGTGATGA- - - - - - - - -TGATAGTGATGTAAGT                                                                                         
ATTAGGA- - - - - - - - - - - - - - - - - - -  - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -GTTTTATAACATTTCCTTTCTTTTTTGTATTTCCAGGTGCGTATCCTTGAAGCGACACTGCCTGCCTCAAGTCCTGGATTATTGAGGCGGCCATTGAGTGATGA- - - - - - - - -TGATAGTGATGTAAGTCCAAACATCAGTCGTATACCACAACTAT- - - -       TTTAACTGTCAGTTACTTA    - - - - - - - - - -CAACCACCAGAATTTTAC
AACG- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -  - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -TATTATATTAATTCGTTTTTCTCTTTTTCTATTTGCAGGTGTGTATCATTGAACCGACATTGTCTGCCTCAAGTCCTGGATTATTGAGACAGTCAAAATATACAAT- - - - - - - - -TTATTAACACATATGT- - - -ATGTAAGTCTGTAAGTTTCATCAG- - - -TCAGATTATATTAGTCAAATAAAAAACAG- - - - - - - - - -TAATCAACTTGACCTTAC

C
 
C

brent_heads_pos

2183 _

125 _

brent_ovary_pos

65 _

1 _

brent_testes_pos

12 _

1 _



Scale
:chr3L
--->

RPs

Gaps
D_melanogaster
D_simulans
D_sechellia
D_yakuba
D_erecta
D_ananassae
D_pseudoobscura
D_persimilis
D_willistoni
D_virilis
D_mojavensis
D_grimshawi

100 basesdm3
15,856,15015,856,20015,856,25015,856,30015,856,35015,856,400

CCTTGAAGAAAGCTTTCAAAAGTTAAACTAAAATCAGTAAAAAAAATGCATGGCTAGTATTGGGCCCGACCCTGACGTAAGGTAAGGTCGGTTTTACACTATTTGCTGCTCCACTGGTTATATTACGGTCCATACTTTTGCCAACATTTTATTATGCGTGCTAGTGCCCATTTACAGTTGAGCTGGACATCCGTTGACATTAATGGAATTCTTTGTTCCGGCCTTAATACGTAATACGTTTAAGCCGGTTCCCAATTGTGTGCGTGTGTGTGTCT
RefSeq Genes

RPs
Brent Heads Neg TotalRNA Density

Brent Ovary Neg TotalRNA Density

Brent Testes Neg TotalRNA Density

12 Flies, Mosquito, Honeybee, Beetle Multiz Alignments & phastCons Scores

pHCl
pHCl
pHCl
pHCl
pHCl
pHCl
pHCl
pHCl
pHCl
pHCl
pHCl
pHCl
pHCl
pHCl
pHCl

21+*431939+64
CCTTGAAGAAAGCTTTCAAAAGTTAAACTAAAATCAGTAAAAAAAATGCATGGCTAGTATTGGGCCCGACCCTGACGTAAGGTAAGGTCGGTTTTACACTATTTGCTGCTCCACTGGTTATATTACGGTCCATACTTTTGCCAACATTTTATTATGCGTGCTAGTGCCCATTTACAGTTGAGCTGGACATCCGTTGACATTAATGGAATTCTTTGTTCCGGCCTTAATACGTAATACGTTTAAGCCGGTTCCCAATTGTGTGCGTGTGTGTGTCT
CCTTGAAGAAAGCTTTCAAAAGTTAAACTAAAATAAGTAAAAAAAATGCATGGCTAGTATTGGGCCCGACCCTGACGTAAGGTAAGGTCGGTTTTACACTATTTGCTGCTCCACTGGTTATATTACGGTCCATACTTTTGCCAACATTTTATTATGCGTGCTAGTGCCCATTTACAGTTGAGCTGGACATCCGTTGACATTAATGGAATTCTTTGTTCCGGCCTTAATACGCAATACGTTTAAGCCGGTTCCCAATTGTGTGCGTGTGTGTGTCT
CCTTTAAGAAAGCTTTCAAAAGTTAAACTAAAATAAGTAAAAAAAATGCATGGCTAGTATTGGGCCCGACCCTGACGTAAGGTAAGGTCGGTTTTACACTATTTGCTGCTCCACTGGTTATATTACGGTCCATACTTTTGCCAACATTTTATTATGCGTGCTAGTGCCCATTTACAGTTGAGCTGGACATCCGTTGACATTAATGGAATTCTTTGTTCCGGCCTTAATACGCAATACGTTTAAGCCGGTTCCCAATTGTGTGCGTGTGTGTGTCT
CCTTGAAGAAAGCTTTCAAAAGTTAAACTAAAACAA--AAAAAAAATGCATGGCTAGTATTGTGCCCGACCCTGACGTAAGGTAAGGTCGGTTTTACACTATTTGCTGCTCCACTGGTTATATTACGGTCCATACTTTTGCCAACATTCTATTATGGGAGCTAGTGTCCATTTACAGTTGAGCTGGACATCCGTTGACATTAATGGAATTGTTTGGTCCGGCCTTAATCCGTAATACGTTGAAGTCGGGTTCCAATTGTGTGCGTATGTGTGTCT
CCTTGAAGAAAGCTTTCAAAAGTCAAACTAAAAC----AAACAAAATGCATGGCTAGTAATGTGCCCGACCCTGACGTAAGGTAAGGTCGGTTTTACACTATTTGCTGCTCCACTGGTTATATTACGGTCCATACTTTTGCCAACATTTTATTATGCGTGCTAGTGCCCATTTACAGTTGAGCTGGACATCCGTTGACATTAATGGAATTCTTTGTTCCGGCCTTAATACGTAATACGTTTAAGCCGGTTTCCAATTGTGTGCGTGTGTGTGTCT
TCTAAAAACTATCTCTTAAAA-CAAAATAAAAATAA--AAAAACAATGCATGGCTAGTATTGGGCCCGACCCTGACGTAAGGTAAGGTCGGTTTTACACTATTTGCTGCTCCACTGGTTATATTACGGTCCATACTTTTGCCAACATTTTATTATGCGTGCTAGTGCCCATTTACAGTTGAGCTGGACATCCGTTGACATTAATGGAATTCTTTGTTCCGGTCTT-------AAAACGTTTAAGCCGGTTTCCAATTGTGTGCGTGTGTGTGTCT
CCAAAAAAAAACCAACAACAAACAAAAC----------ACCAACGATGCATGGCTAGTATTGGGCCCGACCCTGACGTAAGGTAAGGTCGGTTTTACACTATTTGCTGCTCCACTGGTTATATTACGGTCCATACTTTTGCCAACACTTTATTATGCGTGCTAGTGCCCATTTACAGTTGAGCTGGACATCCGTTGACATTAATGGAATTCTTTGCTCCGCTCTTAATATA--------TTAAGCCGGTCTCCAATTGCGTGTGTCTGTGTGTCT
CCAACAAAAAACCAACAACAAACAAAAC----------ACCAACGATGCATGGCTAGTATTGGGCCCGACCCTGACGTAAGGTAAGGTCGGTTTTACACTATTTGCTGCTCCACTGGTTATATTACGGTCCATACTTTTGCCAACACTTTATTATGCGTGCTAGTGCCCATTTACAGTTGAGCTGGACATCCGTTGACATTAATGGAATTCTTTGCTCCGCTCTTAATATA--------TTAAGCCGGTCTCCAATTGCGTGTGTCTGTGTGTCT
AATAAATAAATAATTAAAAAAAACAAACAACAACAACAAACCAAAATGCATGGCTAGTATTGGGCCCGACCGTGACGTAAGGTAAGGTCGGTTTTACACTATTTGCTGCTCCACTGGTTATATTACGGTCCATACTTTTGCCAACATTTTATTATACGTGCTAGTGCCCATTTACAGTTGAGCTGGACATCCGTTGACATTAATGGAATTTATCACCCCCACCCCCCTCCACCCGGTGTTTCAGTAGTTTTGCGATTGTGTGCGTGTGTGTGTAA
CCAAATTGAAGGTTACCTAAAACCAATTTTTAAACCAAAAACCAAATGCATGGCTAGTATTGGGCCCGACCATGACGTAAGGTAAGATCGGTTTTACACTATTTGCTGCTCCACTGGTTATATTACGGTCCATATTTTTGCCAACACTTTATTATGCGTGCTAGTGCCCATTTACAGTAAAGCTGAACATCCGTTGACATTAATGGAATTTCATGTTACGGTTTTAGCAAC-------TTAAACCCGGTGTTTAATTTTTTGCGTCAAAGAATCT
CCAACTTGACATTTAACTGAAATAAATTTGTAAAACATAAACAAAATGCATGGCTAGTATTGGGCACGACCATGACGTAAGGTGAGATCGGTTTTACACTATTTGCTGCTCCACTGGTTATATTACGGTCCATATTTTTGCCAACATTTTATTATACGTGCTAGTGCCCATTTACAGTAAAGCTGAACGTCCGTTGACATTAAAGGAATTTCATGTTACGGTTTTAGTAAC-------TTAAACCCGGTGTGTTATTTTCTACGTCTTAGTTTTT
TCAAAATAAATAATTCATAAAATAAAATGAACAACCTTAAACTAAATGCATGGCTAGTATTGTGCCCGACCGTGACGTAAGGTAAGGTCGGTTTTACACTATTTACTGCTCCACTGGTTATATTACGGTCCATACTTTTGCCAACATTTTATTATACGTGCTAGTGCCCATTTACAGTTGAGCTGGACATCCGTTGACATTAATGGAATTTCATGTTGCGGTTTTAGCAAG-------TTAACCCCGGTAATTAATTTTCTGCGTCTAAGAATCT

brent_heads_neg

_ -28

_ -778

brent_ovary_neg

_ 0

_ -1

brent_testes_neg

_ 0

_ -2


