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220 Sequences
24 E. canadensis

  4 E. granulosus (PRJEB121)

  6 E. granulosus (PRJNA182977)

24 E. multilocularis

  3 H. taeniaeformis

37 H. diminuta

13 H. microstoma

15 H. nana

  1 S. mansoni

13 T. asiatica (PRJEB532)

30 T. asiatica (PRJNA299871)

28 T. multiceps

18 T. saginata

  4 T. solium

 

212 Sequences
23 E. canadensis

  4 E. granulosus (PRJEB121)

  5 E. granulosus (PRJNA182977)

24 E. multilocularis

  3 H. taeniaeformis

37 H. diminuta

13 H. microstoma

15 H. nana

  1 S. mansoni

11 T. asiatica (PRJEB532)

28 T. asiatica (PRJNA299871)

27 T. multiceps

17 T. saginata

  4 T. solium

Additional file 2: Figure S1. Schematic overview of the bioinformatic workflow 
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  pool sequences

 

394 Sequences
30 E. canadensis

  6 E. granulosus (PRJEB121)

  7 E. granulosus (PRJNA182977)

25 E. multilocularis

  5 H. taeniaeformis

42 H. diminuta

22 H. microstoma

30 H. nana

  4 S. mansoni

32 T. asiatica (PRJEB532)

56 T. asiatica (PRJNA299871)

79 T. multiceps

49 T. saginata

  7 T. solium

211 Sequences
24 E. canadensis

  6 E. granulosus (PRJEB121)

  6 E. granulosus (PRJNA182977)

23 E. multilocularis

  4 H. taeniaeformis

37 H. diminuta

19 H. microstoma

17 H. nana

  3 S. mansoni

12 T. asiatica (PRJEB532)

23 T. asiatica (PRJNA299871)

21 T. multiceps

12 T. saginata

  4 T. solium

  

merge sequences 
with > 30 overlap

tblastn against cestode genomes

E-value < 1e-5

identities > 30%

coverage > 30%

blastx against NCBI nr database

E-value < 1e-5

identities > 35%

coverage > 90%

blastn against cestode genomes

E-value < 1e-10

identities > 70%

coverage > 30%

blastx against NCBI nr database

E-value < 1e-5

identities > 35%

coverage > 90%

83 Sequences
14 E. canadensis

  3 E. granulosus (PRJEB121)

  2 E. granulosus (PRJNA182977)

18 E. multilocularis

  2 H. taeniaeformis

14 H. diminuta

  4 H. microstoma

  1 H. nana

  3 T. asiatica (PRJEB532)

  8 T. asiatica (PRJNA299871)

10 T. multiceps

  4 T. saginata

> 50% coverage of 
EmuJ_000388600

phylogenetic analysis


