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-ARTEATIKKARYSYRARSEARHITDGCAHRKYGOKHAKGHPCPRGYYRC
-ARTEATHRKARYSYRARSDAPHITDGCAHRKYGAKHAKGHPCPRAYYRC
-ARTEATHRKARYSYRARSEAPHITDGCAHRKYGOKHAKGHPCPRAYYRC
ASTDATHRKARYSYRARSEAPHISDGCAHRKYGAKNAKGNPCPRAYYRC
ASTDATHRKARYSYRARSEAPHISDGCAHRKYGAKNAKGNPCPRAYYRC
—RRAEATHRKARYSYRARSEAPHISDGCAHRKYGOKNAKGHNPCPRAYYRC
ASAARTHRKARYSYRARSEASHISDGCAHRKYGAKNAKGNPCPRAYYRC
L 50P5-YKRARYSYRARCDTP THHDGCAHRKYGAOKYAKGNPCPRAYYRC
YSOAHPAKRARYSYRYRCDAP THHDGCAHRKYGOKTAKGNPCPRAYYRC
—QHAPARKKARYSYRIPCDTPYCSDGCOHRKYGOKNSKGNPCPRAYYRC
—QHAPARKKARYSYRIPCDTPYCSDGCOHRKYGOKNSKGNPCPRAYYRC
~I5QHNYRKPRYSYRARCESATHHDGCOHRKYGOKTAKGNPCPRAYYRC
-TRTSPPNKKTRYSYRARCEARTHHDGCOHRKYGOKTAKGHPCPRAYYRC
~=AKKYYCYPAPAPANSRPSGEYYPSDLHANRKYGOKPIKGSPYPRGYYRC!
SFSHENPRAHQOPANYHYSOPSOYARAQKAEDGYHHRK YGOKOYKGSENPRSYYKC

HATGCPYRKAVORCAEDRTIL ITTYEGHHHHPLPPAAHAHASTTSSAARHLL SGSHPSADGA
HATGCPYRKAVORCAEDRTIL ITTYEGHHHHPLPPAAHAHASTTSSAAKHLL SGSTPSANG—
HARGCPYRKAVORCAEDRTIL ITTYEGHHHHPLPPAAHAHASTTSSAAKHLL SGSHPSADG—
HAYACPYRKAVORCAEDRTIL TTTYEGTHHHPLPPAAHARASTTSAAANNLL SGSHPSADH-
HAYACPYRKAVORCAEDRTIL TTTYEGTHHHPLPPAAHANASTTSAAANNLL SGSHPSADH-
HAYGCPYRKAVORCAEDRTIL ITTYEGTHHHPLPPAAHARASTTSAAANNLL SGAHPSADG—
HAYGCPYRKAYORCSDDRAVLKTTYEGTHHHPLPPAAHARASTTSARANNLL SGAHPSGOY-
YAPSCPYRKAYORCADDHSYL ITTYEGTHHHPLPYAATANASTTSARASHLLSGSTTSAT-—
YAPSCPYRKAYORCADDMSTL ITTYEGTHHHPLPLSATANASTTSARASHLHSGSSTSATTS
HTSTCPYRKOIORCAEDRSYHIVTYEGEHHHPLPPAARPHASTTSARATHLLSGAARSADG—
HTSTCPYRKOIORCAEDRSYHIVTYEGEHHHPLPPAARPHASTTSARATHLLSGAARSADG—
YAPGCPYRKOYORCIEDMSILITTYEGTHHHPLPYGATANAASTASTARSFHFLDSSHPISH
YAPGCPYRKOYORCLEDRSILITTYEGTHHHPLPYGATANA-STASAASFHSHLDSTHPISH
SSKGCSARKOYERSRTDPHHLYLTYTSEHHHPHPTORNALAGSTRSOARKHARRKSSLSQTP
F-PNCPTKKKYERNL-DGHITELYYKGHHNHPKPOSTRRSS55-~!
F-PHCPTKKKYERHL-DGHITELYYKGHHNHPKPOSTRRSS55--!
H-PHCPTKKKYERAL-DGALTELYYKGAHNHPKPOSTRRSSSSTA!
H-PHCPTKKKYETTL~EGELTELYYKGSHHHPHPQTTRRSAAS:
H-PHCPTKKKYETTL~EGELTELYYKGSHHHPHPQTTRRSAAS:
H=THCTAKROYERSQ-DGHITEINY IGHHEHPKPONSPOINAPTI!
H=LNCAYRKKYERSP=DGHLIELTYKGKHNHELPKSHKRKQDDCD!
H=LKCPYKKKYERSY=GGHITELTYKGQHNHELPNPHKRRKDECD!
H=PKCPYKKKYERSL~EGQLTELTYKGAHNHPPPONRKGRKDPGH:
H=PNCPYKKKYERSL~DGALITELIYKGKHNHOPPOPRKGRKDTGH:
Y=SDCCAKKIECSDH=THRYTELYYRSPHHHEPPRKYNTPKYHKLA--
H=LNCPYKKKYERSO~EGHLTELIYKGAHNHPKPAPH~~RRSAL GSANPLGDHOIENSEQRG
H=PNCPYKKKYERSH-EGHLTELLYKGTHSHOKPPPH==RRAAF G5=======--ENREQDG
H=PKCTHKKKYERSP=DGALTELYYKGAHNHPKAPATSLRRSPP SLGAESSSSENNSOGSGS
Y=PNCEYKKIFERSP=DGOITELYYKGSHOHPKPOPS=~RRFTPGS-
Y-PHCEYKKIFERSP-DGOITELYYKGSHOHPKPOPS-~RRFTPG

KY28.: ~GHCSDYHHOKKOAL - K

KY66 KGLDKLOPRRHPELGAHTPUFDORSPPSKAP=-EKPSEDGYNHRKYGOKLYRGNEF IRSYYKC
KY16 TRHHALDTESLKYETSELSQYDS=--KYSSGAIEKPASDGYNHRKYGOKLYKGSECPRSYYRC
KY33 VDOH-LDAESLKSEPYEYSOSLR=-KPAPGYLERPARDGYNHRKYGOKLYKGSOCPRSYYRC
KY79 VYPSOASOHNINMKESSE-YSHSDORIEPASFPYDKPADDGYNHRKYGOKHYKGSEFPRSYYKC
KY48 HPLPGROHNSIKESSSHYSHSDRYSEPCSFPYDKPADDG YNHRKYGOKPIKGGEFPRSYYKC
KY75 LSPLENIlNEHSIEIEVI]NllNSSNSKHLSLVP\'LKI[IHPI]E\'NNRKYEUKWKSPHESRSYYRE
Y4, ~HSPPPDELPDEE TOORGSGOPNFLGAPADDGYHHRK YGOKOYKGSEYPRSYYKC
ISPPPDEQUDEDIDO0GGGDPNAYGAPADDGYHHRK YGOKOYKGSEYPRSYYKC
IRRSARRAPARK -SLANNNNNNSAGS SSDDGY THRK YGOKHYKGSEYPRSYYKC

~-5IRGCPARKHVERALDDPTHLIVTYEGDHHHSRSITERPSALILESS

HCPKKRKTRYKRYYRVPATSL KHADTPPDDYSHRK YGAKPTKGSPHPR
HCPKKRKSKVKRVYRYPATSLKHADIPPOE YSHRK YGOKPTKESPHPRG Y YKCS—
HCPKKRKSRYKRYYRTPATSHKHAD TPPODFSHRK YGAKPTKGSPHPRGY YKL
HCSKRKKLROKTYTRYPATSHKHAD TPPODFSHRK YGAKPTKGSPHPRGY YKL
HCSKRKKLRLKRYTRYPATSHKL SDIPPDDYSHRK YGAKPTKGSPHPRGY YKL
HCSKRKKLRLKRYTRYPATSHKL SDIPPDDYSHRK YGAKPTKGSPHPR--YSL
HCSKKRKHRVKRSTKVPATSHKLADTPADEYSHRK YGAKPTKGSPHPRGY YKL
HCSKKRKHRVKRSTKYPATSHKLADTPADEYCHRK YGAKPTKGSPHPRGY YKL
VKYKVPYEKVKYPYEKYQVPAEKVD-EHDGHEHRRYGTKHHNDSPHSKGY YRCHH
6 - =Y —==——--ENVQYAYEKYEYPYEKYD-EHDGHYHRK YGKKHYNDSPHSKSY YKCHH:
SSGSCKTTSALKDGRGCYKRRKTCETLIKDS-ORL YDDGYAHRKYGOKYILNTPYPRNYYRCTH.
KY69 S5G5CK--AFYKDRRGCYKRRKTCETOIKES-PHLYDDGHAHRKYGOKYILNSKYPRNYFRCTH:
KY74 DSGETTGKHKKKGRRGRYKKSKHSE THHKYS-ETQ-EDGGAHRKYGOKNILHSEHPRCYFRCTH:
KY20 SGGRNSGONPAKARRGCYNRSRKCSDTHINY-SHTKEDGGAHRKYGOKOILNSKYPRCYFRCTH:
KY59 GFKEQODYNYSKKRKAMPTHTEQYRYGAENGLEGPTEDGYSHRKYGOKDILGAKYPRSYYRCTF-
KY71 GSKDOQEYRDISKKRKLHPTHTEQYKYGTONGLEGPPEDGYSHRKYGOKDILGAKYPRSYYRLTY-
KY23 GDSSKEOCHYFKKRKTSPOHSKOYRYGSASGLGANLDDGHSHRKYGOKDILGAHHPRAYYRCTH:
KY 35 HSEDSDREYDGSRRRHAPRHTAKYOYCPGSGLEGHLDDGYSHRKYGOKDILGARYPR--~~CTH:
KY?21 SDREVROPTSGRRRKAA-YHTDOYOQYSPGEGLEEAHDDGYNHRKYGOKKILGAQFPKGYYRCSH:
KY73 HNGADYAEPSRRRRHEEADRTTYYYLAPQHGHLOHPPEDGY THRKYGOQKDILGSRFPRAYYRCTH:
KY30 HGHYDIPPEDGYTHRKYGOKEILGSRFPRAYYRCTH
KY67 DSAKKPRRELEHQHHIKANTSKIYYKTERSDTSLIVKDGYOHRKYGOKYTRDNPCPRAYFRC!
KYY 15./D5YKKPREEQOPQH=IKSKTSKYYYRTESSOTGL I VKDGYOHRKYGQK Y TRDNPSPRAYFKC!
KY 15.D5YKKPREEQOPQH-IKSKTSKYYYRTESSOTGL I VKDGYOHRKYGQKY TRDNPSPRAYFKC!
KY39 SSPKRPRE- TRTPYSRYRYKTDPSOHSL¥YKDGYQHRKYGOKYTRONPSPRAYYKC
KY5  SYSKRPRE=======IRTHISRYHYOTOPSOTSLIVKDGYOHRKYGOKYTRONPSPRAYYKC!
KY68 DSRSCHLERGLHYS=ROHHESKYTLRIKTHCGNAHADDGYKHRKYGOKSIKNSPHPRSYYKC
KY57 YPKYKRRKSEHKRVYLQVPLEE-- =L SDDKHAHRKYGOKPIKGSPYPRSYYRC!
KY72 YPKFKRRKHEHKRYYYQVPAEI =L CEDKHAHRK Y GOKPIKGSPYPRS YYRC!
KY24 TPAGKRRKHOHKRLC-QVPAEI ~=LASOHHSHRK Y GOKPIKGSPYPRGYYRC!
KY54 SPRSKRRKHOLKRYC-OYPAER-- =L SSDVHSHRK Y GOKPIKGSPYPRGYYRC!
KYG61 INSPKRSRRAIOKRYYSYPIHDVEGSKLKGESSFPPSDSHAHRKYGOKPIKGSPYPRGYYRC
KY2 RIPSPRKRRGROKRYYSYPAGDGDGSRSKSEY=YPPPDSHSHRKYGOKPIKGSPYPRGYYRC 55KGCPARKAVERSRLOPTHLLITYSSEHHHPHP-==TKTHHHYRAGTC:
KY55 VYSFPKR-RKSROKRYTSYTIND==-----GEISIPPADSHAHRKYGOKPIKGSPHPRGYYRC 55KGCPARKAYEKSRADPRYLLYTYF CEHTHSRP--~AARK.
KY27 RSLSKK-RSHROKVYYRYKLGEGDGRKRKSEG--PPSDSHSHRKYGOKPIKGSPHPRGY YRC TP
KY70 GSKDOEYRDISKKRKLHPTHTEQVKYGTONGLEGPPEDGYSHRKYGOKDILGAKYPRSYYRCTY---RAHONCHATKOVORSDEDPTTFELTYKGAHTCSOAPKSYPPLASPKHKT
KY64 EDKS--KKHHKGKKKEEKKOREPRFAF ITKSEIDHLEDGYRHRKYGOKAYKHSPFPRSYYKC
KY56 ED----KKETKGKKKAEKKORAPRFAFHTKSEVDHLEDGYRHRKYGOKAYKNSPYPRSYYRC
KY4  EDHHSSKKEMKGKKKGEKKORAPRFAFHTKSEVDHLEDGYRHRKYGOKAYKNSPYPRSYYRC
KY12 DDKSTKTHKGAAKKKGEKKOREPRFAFHTKSETDHLEDGYRHRKYGOKAYKNSPFPRSYYRC
KY78 SDRSKKOLKPKRKH--AKREKEPRYAFHTKSEVDHLDDGYRHRKYGOKAYKNSPFPRSYYRC
KY9  DKTTKKOVKPKHKKHGEKROREARFAFHTKSEVDALDDGYRHRKYGOKAYKNTHFPRSYYRC
KY7  PRAD----TASKYKKKGAKRTRAPRFAFHTKSEVDHLEDGYRHRKYGOKAYKNSPFPRSYYRC
KY47 PPPPADTTSSKYKKKGPKRTKAPRFAFHTKSEVDHLEDGYRHRKYGOKAYKNSPFPRSYYRC
KY?25 55---55LVDKGKVKYRRKLREPRFCFOTRSDVDYLDDGYKHRKYGOKYYKNSLHPRSYYRC
KY19 GELGYSAVKHKKHSKSRRKYREPRFSFKTHSDVDYLDDGYKHRKYGOKYYKNTQHPRSYYRC
KY45 OQHIGYSHHEHRRKLKYMKEEQ--TIAFRTKTELPYLDDGYKHRKYGKKNYKSHTHPRHYYKC!
KY32 QEYKSHROMY-NTTKAKER-H--STAFRTKTELETLDDGYKHRKYGKKKYKSHSHPRHYYKC!
KY31 QEYKSHROMYYNRTKTKERRH--STAFRTKTELEMLDDGYKHRKYGKKKYKSHSHPRHYYKC!
KY1 QEYKSHROMY-NRPKPKER-H--SYAFRTKTEHETLDDGYKHRKYGKKKYKSNSHPRHYYKC!
KY77 PS55SAGK-KKGEKKHKKA---—RFAFQTRSOYDILDDGYRHRKYGOKAYKNNRFPRSYYRC
KY29 KS555GYKIKKGEKKIRKP---—RYAFOTRSOYDILDDGYRHRKYGOKSYKNNKFPRSYYKC
KY41 GEPRHNGGSYGGGRE--——----KFAFKTKSEVEILDDGYKHRKYGKKNYKNSPHPRNYYRC!
KY6 RGPSSSITDSGGGHERTARGYTEKFAFKTKSDIEILDDGYKHRKYGKKKYKNSPHPRHYYRC!
KY18 PIPTSSHIEYKNRTKKKHERTKSRIAFRIKTELETLDDGFKHRKYGKKHYKTSPHPRYNISFH—
KY58 SENGHKSKGKKLYOSGKKNNFPPRIAFHTRSSEDILDDGFKHRKYGOKSYKNSTHPR
KY50 RSRGGENCYOKN-KGKRKKYYPPRYAFHTRSTEDILDDGYKHRKYGOKSYKNSTHPR
KY40 LSOKESSGGYYSKKKGEKKTRHPRFAFQTRSOYDILDDGYRHRKYGOKAYKNNKFPSSQLTRATHLLRILSSIVLASPSPSLIHOSRLFPSPPLSRHGIFLPSLSLLPLSSORRR

~=SVYRGCPARKHVERALDDPTHLTYTYEGEHHHSHSTTOPPAAHILESS
SYRGCPARKHYERALDDPTHL TYTYEGEHHHSASTGDTPASLILESS
SYRGCPARKHYERAVDDPAHL TVTYEGEHHHSL SYAET-HSLTLESS
SYRGCPARKHYERAVDDPTHL TVTYEGEHHHSYSVAET-HGLTLESS
L VFHV-----THKHISLRFLRLIVYR
SHRGCPARKHVERCLEDPSHL TVTYEGDHHHPRYPSASANT
-SHRGCPARKHVERCLEDPSHLTVTYEGEHHHPRLASASTHT
EEKKCPAKKHYOLSYMDESTYTVTYKGHHHHPPPYOTTTSKRKKRSHA-
EGEKCPAKKHYOL SHHNESKY TLTYRGHHHHPPPYQNTTTKRRKKSRI
~KFDOKCOATKOYONIRENPALYRTTYNGHHTCLHF---QKYPQLIYDSTA:
~KFDONCOATKOYOOIEEDPPLYRTTYLGKHTCRHF---0KCPQILL
~KROOGCRATKOYORTSEG--LYQTTYFGYHTCKDP---ORFPRRKP-
~KHSOGCKATKOYERTSEDE--YKTHYF SOHTCODS---FRAPYLYIKSIS:
~RLHHNCHATKOYORSDDDPTYFDITYKGTHTCHLAPTTSYPPLRSPENOE:
~RAHONCHATKOYORSDEDPTTFELTYKGAHTCSQAPK-SYPPLASPKKOD:
~RHTOGCLATKOYORSDGDASYFEVTYKGRHSCKA----SHPALISGEMER:
~RHAQGCLATKOYORSDEDPTIFDLTYRGRHTCHOAGGHPHPPQHOEPHHP:
~LHSOKCLAKKETOKSDEDPTYFHYRYRGTHTCH-~--~~NNPSPRPLOMEE:
=QKLYNCPAKKOYORLDNNPOHLKYTYRYHHRCHHSA=~TSPSARPPPPPT:
=QKLYSCPAKKOYORLDDNPFHFQYTYRSHHICHHS=~~ATAPSSAPPPPO;
FAPTCPYKKKYORSYEDQSILYATYEGEHNHOLP--~SKLEQPSATATA:
FAPTCPYKKKYORSYEDQSYLYATYEGEHNHPNP===SKHDQSSTPPAR:
FAPTCPYKKKYORSYEDQSYL YATYEGEHNHPHP===SKHDASSTPPAR:
FAPSCPYKKKYORSYEDPSIL IATYEGEHNHPHP===TQPEVLSYPLPOQ:
FAPSCLYKKKYORSYEDKSIL IATYEGEHNHPHP ===SET T =mm===.
~NPKCGAKKOYERCSDDPOTL LLTYEGLHLHFAY===PFF TLDNEPHHK:
G

~SOKCPYKKRYERSYADPSYYTTTYEGAHDHHIPT--HLRGSLAGHLI
~SOKCTYKKRYERSYEDPTIVYTTYEGAHHHHCPA-~TLRGHAVALL!
~TPACGYKKRVERSSEDPSTYYTTYEGTHGHPCPY--TPRATTYGITHPE:
—ARSCGYKKRYERHCEDASTYYTTYEGTHTHPCPTKHTAGSLGIGTHPPHTSSFF
—HTKCTYKKRYERSSEDPTIVITTYEGAHCHHTVG--FPRGGFIG:
—HSKCTYKKRYERSSEDPTYYITTYEGAHCHHAYG--F—RGGFIG:
—HSHCRYKKRVERL SEDCRHYITTYEGRHHHSPCDDSHSSEHDCFTSF
—QDNCRYKKRYERLAEDPRHYITTYEGRHVHSPSHDDDDSQASSAANDLLH
~HEGCHVKKKTERDPEDLDYL ITTYEGTHHHESPFYCLLPEDVASLC--=----------——
—HEGCTYKKRYERDGEDSKFLITEYEGTHHHESPYYIYYY
—HEGCTYKKRYERDREDSKFL TTEYEGTHHHESPYYIYYY
—HEGCTYKKRYERDREDSKFLLTEYEGTHHHESPYYIYYY
—HOGCHYKKOYORLSKDEGYYYTTYEGYHSHPIEKSTDNF ENILSOH-
~HOGCHYKKOYORLSKDETYYYTTYEGHHSHPIEKSTDNF EHILSOH-
~YDGCOYKKRYERDKDDPSYYITTYEGIHHHOGPLS
~YNGCPYKKRYERDKEDPSYYITTYYGIHHHOGP
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Fig S1. Alignment of ItfWRKY domain sequences. The alignment was performed by the Multiple interface
page (http://multalin.toulouse.inra.fr/multalin/). The conserved WRKY aa and zinc-finger motifs are
highlighted in red. Gaps are indicated by dashes.



