
 
Description of Additional Supplementary Files 

 
 
File Name: Supplementary Data 1 
Description: Genes used to score and classify: GBM subtypes, cell cycle status 
and stemness. 
 
File Name: Supplementary Data 2 
Description: Differentially expressed genes for all clusters in Figure 5. 
 
File Name: Supplementary Data 3 
Description: Gene Ontology analysis extended results for Figure 5. 
 
 


