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Residue  7   9  24  45  59  62  63  66  67  69  70  73  74  76  77  80  81  84  95 97  99  114  116  118  143  147  150  152  156  158  159  163  167  171  

HLA‐A*01:01 Y F A  M  Y  Q  E  N M A H T  D A N T  L  Y  I  I  Y  R  D  Y  T  W  V  A  R  V  Y  R  G  Y 

SLA‐1*04:01 Y    Y A  M  Y  R  E N V E T T Y V G T L Y L S Y  R D Y  T  W A E  R S  Y  L  S  Y  

HLA‐A*11:01 Y Y A  M  Y  Q  E N V A Q T D V D T L Y I I Y  R D Y  T  W A A Q A Y  R W Y  

hα1pα2pα3 Y Y A  M  Y  Q  E N V A Q T D V D T L Y L S Y  R D Y  T  W A E  R S  Y  L  S  Y  

pα1hα2pα3 Y Y A  M  Y  R  E N V E T T Y V G T L Y I I Y  R D Y  T  W A A Q A Y  R W Y  

Pos.9 peptide 
interactions                                                                                                     

Pos.3 peptide 
interactions                                                                   

Pos.2 peptide 
interactions                                                                                                     

Pos.1 peptide 
interactions                                                                                                     



Online Resource 3 Comparison of pseudo sequences for the heavy chain molecules HLA-A*01:01, SLA-1*0401, HLA-A*11:01, HPP (hα1pα2pα3), and PHP 
(pα1hα2pα3). Orange and purple residue numbers have an impact on binding position 9 and position 3 of the peptide, respectively. Blue residue numbers have an 
impact on binding position 2 of the peptide, whereas green residue numbers have an impact on binding position 1 of the peptide. Black residues show similarities 
between the different molecules, whereas red residues illustrate differences when compared to HLA-A*11:01. White residue numbers on a black background 
indicate a difference in the pseudo sequence residues between SLA-1*0401 and either HLA-A*01:01 or HLA-A*11:01 or both 


