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Supplementary Tables. 

Supplementary Table 1. Primer list for gene expression studies using qPCR 

ACE –F CAGAGGCCAACTGGCATTAT 

ACE -R CTGGAAGTTGCTCACGTCAA 

FGF2 -F TCCATCAAGGGAGTGTGTGC  

FGF2 -R TCCGTGACCGGTAAGTGTTG  

NHE3 -F AACTCTCCCAGCAACTTCCG 

NHE3 -R GCCTGTATCACATGTGTGTGGA 

TNF -F ATGGGCTCCCTCTCATCAGT  

TNF -R GCTTGGTGGTTTGCTACGAC 

Wnt4 -F AGGTGGTGACACAAGGGACC  

Wnt4 -R CCATAGGCGATGTTGTCCGA 

MMP2 -F CAAGCCCAAGTGGGACAAGA 

MMP2 -R CCATGCTCCCATCGACCAAA  

MMP9 -F AGCCGACGTCACTGTAACTG 

MMP9 -R AACAGGCTGTACCCTTGGTC 

TGF -F CTGCTGACCCCCACTGATAC 

TGF -R AGCCCTGTATTCCGTCTCCT  

Nr3c2 -F AATAACGTCCCTCTGCGCTC 

Nr3c2 -R GCCTGAAGTGGCATAGCTGA 

Rac1 -F CAATGCGTTCCCTGGAGAGT 

Rac1 -R AACACGTCTGTTTGCGGGTA  

Sgk1 -F TAGCCTCACCATCCCGTTTG 

Sgk1 -R CATCTGCGTACCCGCTTCTT 

CD74 -F TCCCTGGACACAACAAATGA 

CD74 -R AAATGGGGGTCCCTTAGATG 

CD45 -F AGGAAACTTGCTCCCCATCC 

CD45 -R TGTTCCTTGCCCTGTGACAA  

CD11b -F GGCCTGTACAAGCTTGGCTTT 

CD11b -R GCTGTTGGTCTGACCGTCTA 

CD3e -F AGTAATGAGCCAGCCGTGTC  

CD3e -R AGACTTCATACTCTTCCTGGCA 

CD19 -F CACCCATGGTTCATTGCCCA 

CD19 -R GCACAACATTGTCTCCCTCTTC 

ICAM -F CGGGAGATGAATGGTACCTACAA 

ICAM -R TGCACGTCCCTGGTGATACTC 

VCAM -F GAAGCCGGTCATGGTCAAGT 

VCAM -R GGTCACCCTTGAACAGTTCTATCTC 

NFB1-F GCTTACGGTGGGATTGCATT 

NFB1-R TTATGGTGCCATGGGTGATG 

Pol II-F AACGAACTGCCCGGCTTAC 

Pol II-R CCCTTCAACCGTTGCTTCAC 

 
  



 
Supplementary Table 2. Primer list for chromatin accessibility and ChIP-qPCR studies  

Primer Primer sequence Target Gene ID 

FGF2 -F GCGGTTTTCATCTTCCCACG 54250 

FGF2 -R GAGACAGAGGCCAGGAATGG 

NHE3 -F GGTGGCCTTTAATCCCGCTG 24784 

NHE3 -R ACTGTTTGCATTCACGTGCG 

ACE –F TTTATAATCCGCAGGGCGGT 24310 

ACE -R CCCATGGCGCGGTGC 

 
 
 


