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CLUSTAL O(1.2.4) multiple sequence alignment

Human         AGAGTCCAACCAACAGAATCTATTGTTAGATTTCCTAATATTACAAACTTGTGCCCTTTTGGTGAAGTTTTTAACGCCACCACATTCGCATCAGTTTATGCTTGGAACAGAAAGAGAATT
RaTG13        AGAGTCCAACCAACAGATTCTATTGTTAGATTCCCAAATATTACAAACTTATGTCCTTTTGGTGAAGTTTTTAACGCCACCAGATTTGCATCTGTTTATGCTTGGAACAGGAAGAGAATC
Pangolin      AGAGTTCAACCAACTGAATCTATAGTTAGGTTTCCAAATATTACAAACTTATGCCCTTTTGGTGAAGTTTTCAATGCAACCACTTTTGCATCTGTTTATGCTTGGAATAGAAAGAGAATC
              ***** ******** ** ***** ***** ** ** ************** ** ***************** ** ** ****  ** ***** ************** ** ********
  
Human         AGCAACTGTGTTGCTGATTATTCTGTCCTATATAATTCCGCATCATTTTCCACTTTTAAGTGTTATGGAGTGTCTCCTACTAAATTAAATGATCTCTGCTTTACTAATGTCTATGCAGAT
RaTG13        AGCAACTGTGTTGCTGATTACTCTGTCCTATATAATTCCACTTCATTTTCTACCTTTAAATGTTATGGAGTGTCTCCTACTAAATTAAATGATCTCTGCTTTACTAATGTTTATGCAGAC
Pangolin      AGTAACTGTGTTGCTGATTACTCTGTTCTTTACAACTCCACTTCTTTCTCAACATTCAAATGTTATGGAGTTTCACCAACCAAACTAAATGATCTCTGCTTTACTAACGTTTATGCAGAC
              ** ***************** ***** ** ** ** *** * ** ** ** ** ** ** *********** ** ** ** *** ********************** ** ******** 
     
Human         TCATTTGTAATTAGAGGTGATGAAGTCAGACAAATCGCTCCAGGGCAAACTGGAAAGATTGCTGATTATAATTATAAATTACCAGATGATTTTACAGGCTGCGTTATAGCTTGGAATTCT             
RaTG13        TCATTTGTGATTACAGGTGATGAAGTCAGACAAATTGCGCCAGGACAAACTGGAAAGATTGCTGACTACAATTATAAACTACCAGATGATTTTACTGGTTGTGTTATAGCTTGGAATTCT
Pangolin      TCATTTGTAGTTAGAGGTGATGAAGTCAGACAAATTGCTCCAGGACAAACAGGAAGAATTGCTGACTATAATTATAAACTCCCTGATGATTTCACAGGTTGTGTAATAGCTTGGAATTCT
              ********  *** ********************* ** ***** ***** ****  ******** ** ********* * ** ******** ** ** ** ** ***************

Human         AACAATCTTGATTCTAAGGTTGGTGGTAATTATAATTACCTGTATAGATTGTTTAGGAAGTCTAATCTCAAACCTTTTGAGAGAGATATTTCAACTGAAATCTATCAGGCCGGTAGCACA
RaTG13        AAGCATATTGATGCAAAAGAGGGCGGTAATTTTAACTATCTTTACCGTCTCTTTAGAAAAGCTAATCTTAAACCCTTTGAGAGGGATATCTCAACTGAAATTTACCAAGCAGGCAGCAAA
Pangolin      AACAACCTTGATTCTAAGGTTGGTGGTAATTATAACTACCTTTATAGATTGTTTAGAAAGTCCAACCTCAAACCTTTTGAACGAGACATTTCTACAGAAATATACCAAGCTGGTAGTACA
              **  *  ***** * ** *  ** ******* *** ** ** **  *  * ***** **  * ** ** ***** *****  * ** ** ** ** ***** ** ** ** ** ** * *

Human         CCTTGTAATGGTGTTGAAGGTTTTAATTGTTACTTTCCTTTACAATCATATGGTTTCCAACCCACTAATGGTGTTGGTTACCAACCATACAGAGTAGTAGTACTTTCTTTTGAACTTCTA
RaTG13        CCTTGTAATGGTCAAACTGGTCTAAATTGCTACTACCCACTTTATAGATATGGATTTTACCCTACTGATGGTGTTGGTCACCAACCTTATAGGGTAGTAGTACTTTCTTTTGAACTTCTA
Pangolin      CCCTGCAATGGGGTTGAAGGTTTTAACTGTTACTTTCCTCTACAATCTTATGGTTTCCACCCTACTAATGGTGTTGGTTACCAACCTTATAGAGTAGTAGTATTGTCATTTGAACTTTTA
              ** ** *****       *** * ** ** ****  **  *  *    ***** **  * ** *** *********** ******* ** ** ********* * ** ********* **

Human         CATGCACCAGCAACTGTTTGTGGACCTAAAAAGTCTACTAATTTGGTTAAAAACAAATGTGTCAATTTC
RaTG13        AATGCACCAGCAACTGTTTGTGGACCTAAGAAGTCTACTAACTTGGTTAAAAATAAATGTGTCAATTTC
Pangolin      AATGCACCTGCTACTGTTTGTGGACCTAAACAGTCCACTAACCTAGTTAAAAACAAATGTGTCAACTTC
               ******* ** *****************  **** *****  * ******** *********** ***             
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CLUSTAL O(1.2.4) multiple sequence alignment

Human AGAGTCCAACCAACAGAATCTATTGTTAGATTTCCTAATATTACAAACTTGTGCCCTTTTGGTGAAGTTTTTAACGCCACCACATTCGCATCAGTTTATGCTTGGAACAGAAAGAGAATT
RaTG13 AGAGTCCAACCAACAGATTCTATTGTTAGATTCCCAAATATTACAAACTTATGTCCTTTTGGTGAAGTTTTTAACGCCACCAGATTTGCATCTGTTTATGCTTGGAACAGGAAGAGAATC
Pangolin      AGAGTTCAACCAACTGAATCTATAGTTAGGTTTCCAAATATTACAAACTTATGCCCTTTTGGTGAAGTTTTCAATGCAACCACTTTTGCATCTGTTTATGCTTGGAATAGAAAGAGAATC
              ***** ******** ** ***** ***** ** ** ************** ** ***************** ** ** ****  ** ***** ************** ** ********
  
Human         AGCAACTGTGTTGCTGATTATTCTGTCCTATATAATTCCGCATCATTTTCCACTTTTAAGTGTTATGGAGTGTCTCCTACTAAATTAAATGATCTCTGCTTTACTAATGTCTATGCAGAT
RaTG13        AGCAACTGTGTTGCTGATTACTCTGTCCTATATAATTCCACTTCATTTTCTACCTTTAAATGTTATGGAGTGTCTCCTACTAAATTAAATGATCTCTGCTTTACTAATGTTTATGCAGAC
Pangolin      AGTAACTGTGTTGCTGATTACTCTGTTCTTTACAACTCCACTTCTTTCTCAACATTCAAATGTTATGGAGTTTCACCAACCAAACTAAATGATCTCTGCTTTACTAACGTTTATGCAGAC
              ** ***************** ***** ** ** ** *** * ** ** ** ** ** ** *********** ** ** ** *** ********************** ** ******** 

Human         TCATTTGTAATTAGAGGTGATGAAGTCAGACAAATCGCTCCAGGGCAAACTGGAAAGATTGCTGATTATAATTATAAATTACCAGATGATTTTACAGGCTGCGTTATAGCTTGGAATTCT             
RaTG13        TCATTTGTGATTACAGGTGATGAAGTCAGACAAATTGCGCCAGGACAAACTGGAAAGATTGCTGACTACAATTATAAACTACCAGATGATTTTACTGGTTGTGTTATAGCTTGGAATTCT
Pangolin      TCATTTGTAGTTAGAGGTGATGAAGTCAGACAAATTGCTCCAGGACAAACAGGAAGAATTGCTGACTATAATTATAAACTCCCTGATGATTTCACAGGTTGTGTAATAGCTTGGAATTCT
              ********  *** ********************* ** ***** ***** ****  ******** ** ********* * ** ******** ** ** ** ** ***************

Human         AACAATCTTGATTCTAAGGTTGGTGGTAATTATAATTACCTGTATAGATTGTTTAGGAAGTCTAATCTCAAACCTTTTGAGAGAGATATTTCAACTGAAATCTATCAGGCCGGTAGCACA
RaTG13        AAGCATATTGATGCAAAAGAGGGCGGTAATTTTAACTATCTTTACCGTCTCTTTAGAAAAGCTAATCTTAAACCCTTTGAGAGGGATATCTCAACTGAAATTTACCAAGCAGGCAGCAAA
Pangolin      AACAACCTTGATTCTAAGGTTGGTGGTAATTATAACTACCTTTATAGATTGTTTAGAAAGTCCAACCTCAAACCTTTTGAACGAGACATTTCTACAGAAATATACCAAGCTGGTAGTACA
              **  *  ***** * ** *  ** ******* *** ** ** **  *  * ***** **  * ** ** ***** *****  * ** ** ** ** ***** ** ** ** ** ** * *

Human         CCTTGTAATGGTGTTGAAGGTTTTAATTGTTACTTTCCTTTACAATCATATGGTTTCCAACCCACTAATGGTGTTGGTTACCAACCATACAGAGTAGTAGTACTTTCTTTTGAACTTCTA
RaTG13        CCTTGTAATGGTCAAACTGGTCTAAATTGCTACTACCCACTTTATAGATATGGATTTTACCCTACTGATGGTGTTGGTCACCAACCTTATAGGGTAGTAGTACTTTCTTTTGAACTTCTA
Pangolin      CCCTGCAATGGGGTTGAAGGTTTTAACTGTTACTTTCCTCTACAATCTTATGGTTTCCACCCTACTAATGGTGTTGGTTACCAACCTTATAGAGTAGTAGTATTGTCATTTGAACTTTTA
              ** ** *****       *** * ** ** ****  **  *  *    ***** **  * ** *** *********** ******* ** ** ********* * ** ********* **

Human         CATGCACCAGCAACTGTTTGTGGACCTAAAAAGTCTACTAATTTGGTTAAAAACAAATGTGTCAATTTC
RaTG13        AATGCACCAGCAACTGTTTGTGGACCTAAGAAGTCTACTAACTTGGTTAAAAATAAATGTGTCAATTTC
Pangolin      AATGCACCTGCTACTGTTTGTGGACCTAAACAGTCCACTAACCTAGTTAAAAACAAATGTGTCAACTTC
               ******* ** *****************  **** *****  * ******** *********** ***             

CLUSTAL O(1.2.4) multiple sequence alignment

Human         AGAGTCCAACCAACAGAATCTATTGTTAGATTTCCTAATATTACAAACTTGTGCCCTTTTGGTGAAGTTTTTAACGCCACCACATTCGCATCAGTTTATGCTTGGAACAGAAAGAGAATT
RaTG13        AGAGTCCAACCAACAGATTCTATTGTTAGATTCCCAAATATTACAAACTTATGTCCTTTTGGTGAAGTTTTTAACGCCACCAGATTTGCATCTGTTTATGCTTGGAACAGGAAGAGAATC
Pangolin      AGAGTTCAACCAACTGAATCTATAGTTAGGTTTCCAAATATTACAAACTTATGCCCTTTTGGTGAAGTTTTCAATGCAACCACTTTTGCATCTGTTTATGCTTGGAATAGAAAGAGAATC
              ***** ******** ** ***** ***** ** ** ************** ** ***************** ** ** ****  ** ***** ************** ** ********

Human         AGCAACTGTGTTGCTGATTATTCTGTCCTATATAATTCCGCATCATTTTCCACTTTTAAGTGTTATGGAGTGTCTCCTACTAAATTAAATGATCTCTGCTTTACTAATGTCTATGCAGAT
RaTG13        AGCAACTGTGTTGCTGATTACTCTGTCCTATATAATTCCACTTCATTTTCTACCTTTAAATGTTATGGAGTGTCTCCTACTAAATTAAATGATCTCTGCTTTACTAATGTTTATGCAGAC
Pangolin      AGTAACTGTGTTGCTGATTACTCTGTTCTTTACAACTCCACTTCTTTCTCAACATTCAAATGTTATGGAGTTTCACCAACCAAACTAAATGATCTCTGCTTTACTAACGTTTATGCAGAC
              ** ***************** ***** ** ** ** *** * ** ** ** ** ** ** *********** ** ** ** *** ********************** ** ******** 
     
Human         TCATTTGTAATTAGAGGTGATGAAGTCAGACAAATCGCTCCAGGGCAAACTGGAAAGATTGCTGATTATAATTATAAATTACCAGATGATTTTACAGGCTGCGTTATAGCTTGGAATTCT
RaTG13 TCATTTGTGATTACAGGTGATGAAGTCAGACAAATTGCGCCAGGACAAACTGGAAAGATTGCTGACTACAATTATAAACTACCAGATGATTTTACTGGTTGTGTTATAGCTTGGAATTCT
Pangolin      TCATTTGTAGTTAGAGGTGATGAAGTCAGACAAATTGCTCCAGGACAAACAGGAAGAATTGCTGACTATAATTATAAACTCCCTGATGATTTCACAGGTTGTGTAATAGCTTGGAATTCT
              ********  *** ********************* ** ***** ***** ****  ******** ** ********* * ** ******** ** ** ** ** ***************
       
Human         AACAATCTTGATTCTAAGGTTGGTGGTAATTATAATTACCTGTATAGATTGTTTAGGAAGTCTAATCTCAAACCTTTTGAGAGAGATATTTCAACTGAAATCTATCAGGCCGGTAGCACA
RaTG13        AAGCATATTGATGCAAAAGAGGGCGGTAATTTTAACTATCTTTACCGTCTCTTTAGAAAAGCTAATCTTAAACCCTTTGAGAGGGATATCTCAACTGAAATTTACCAAGCAGGCAGCAAA
Pangolin      AACAACCTTGATTCTAAGGTTGGTGGTAATTATAACTACCTTTATAGATTGTTTAGAAAGTCCAACCTCAAACCTTTTGAACGAGACATTTCTACAGAAATATACCAAGCTGGTAGTACA
              **  *  ***** * ** *  ** ******* *** ** ** **  *  * ***** **  * ** ** ***** *****  * ** ** ** ** ***** ** ** ** ** ** * *

Human         CCTTGTAATGGTGTTGAAGGTTTTAATTGTTACTTTCCTTTACAATCATATGGTTTCCAACCCACTAATGGTGTTGGTTACCAACCATACAGAGTAGTAGTACTTTCTTTTGAACTTCTA
RaTG13        CCTTGTAATGGTCAAACTGGTCTAAATTGCTACTACCCACTTTATAGATATGGATTTTACCCTACTGATGGTGTTGGTCACCAACCTTATAGGGTAGTAGTACTTTCTTTTGAACTTCTA
Pangolin      CCCTGCAATGGGGTTGAAGGTTTTAACTGTTACTTTCCTCTACAATCTTATGGTTTCCACCCTACTAATGGTGTTGGTTACCAACCTTATAGAGTAGTAGTATTGTCATTTGAACTTTTA
              ** ** *****       *** * ** ** ****  **  *  *    ***** **  * ** *** *********** ******* ** ** ********* * ** ********* **

Human         CATGCACCAGCAACTGTTTGTGGACCTAAAAAGTCTACTAATTTGGTTAAAAACAAATGTGTCAATTTC
RaTG13        AATGCACCAGCAACTGTTTGTGGACCTAAGAAGTCTACTAACTTGGTTAAAAATAAATGTGTCAATTTC
Pangolin      AATGCACCTGCTACTGTTTGTGGACCTAAACAGTCCACTAACCTAGTTAAAAACAAATGTGTCAACTTC
               ******* ** *****************  **** *****  * ******** *********** ***             

CLUSTAL O(1.2.4) multiple sequence alignment

Human         AGAGTCCAACCAACAGAATCTATTGTTAGATTTCCTAATATTACAAACTTGTGCCCTTTTGGTGAAGTTTTTAACGCCACCACATTCGCATCAGTTTATGCTTGGAACAGAAAGAGAATT
RaTG13        AGAGTCCAACCAACAGATTCTATTGTTAGATTCCCAAATATTACAAACTTATGTCCTTTTGGTGAAGTTTTTAACGCCACCAGATTTGCATCTGTTTATGCTTGGAACAGGAAGAGAATC
Pangolin      AGAGTTCAACCAACTGAATCTATAGTTAGGTTTCCAAATATTACAAACTTATGCCCTTTTGGTGAAGTTTTCAATGCAACCACTTTTGCATCTGTTTATGCTTGGAATAGAAAGAGAATC
              ***** ******** ** ***** ***** ** ** ************** ** ***************** ** ** ****  ** ***** ************** ** ********

Human         AGCAACTGTGTTGCTGATTATTCTGTCCTATATAATTCCGCATCATTTTCCACTTTTAAGTGTTATGGAGTGTCTCCTACTAAATTAAATGATCTCTGCTTTACTAATGTCTATGCAGAT
RaTG13        AGCAACTGTGTTGCTGATTACTCTGTCCTATATAATTCCACTTCATTTTCTACCTTTAAATGTTATGGAGTGTCTCCTACTAAATTAAATGATCTCTGCTTTACTAATGTTTATGCAGAC
Pangolin      AGTAACTGTGTTGCTGATTACTCTGTTCTTTACAACTCCACTTCTTTCTCAACATTCAAATGTTATGGAGTTTCACCAACCAAACTAAATGATCTCTGCTTTACTAACGTTTATGCAGAC
              ** ***************** ***** ** ** ** *** * ** ** ** ** ** ** *********** ** ** ** *** ********************** ** ******** 

Human         TCATTTGTAATTAGAGGTGATGAAGTCAGACAAATCGCTCCAGGGCAAACTGGAAAGATTGCTGATTATAATTATAAATTACCAGATGATTTTACAGGCTGCGTTATAGCTTGGAATTCT             
RaTG13        TCATTTGTGATTACAGGTGATGAAGTCAGACAAATTGCGCCAGGACAAACTGGAAAGATTGCTGACTACAATTATAAACTACCAGATGATTTTACTGGTTGTGTTATAGCTTGGAATTCT
Pangolin      TCATTTGTAGTTAGAGGTGATGAAGTCAGACAAATTGCTCCAGGACAAACAGGAAGAATTGCTGACTATAATTATAAACTCCCTGATGATTTCACAGGTTGTGTAATAGCTTGGAATTCT
              ********  *** ********************* ** ***** ***** ****  ******** ** ********* * ** ******** ** ** ** ** ***************
       
Human         AACAATCTTGATTCTAAGGTTGGTGGTAATTATAATTACCTGTATAGATTGTTTAGGAAGTCTAATCTCAAACCTTTTGAGAGAGATATTTCAACTGAAATCTATCAGGCCGGTAGCACA
RaTG13        AAGCATATTGATGCAAAAGAGGGCGGTAATTTTAACTATCTTTACCGTCTCTTTAGAAAAGCTAATCTTAAACCCTTTGAGAGGGATATCTCAACTGAAATTTACCAAGCAGGCAGCAAA
Pangolin      AACAACCTTGATTCTAAGGTTGGTGGTAATTATAACTACCTTTATAGATTGTTTAGAAAGTCCAACCTCAAACCTTTTGAACGAGACATTTCTACAGAAATATACCAAGCTGGTAGTACA
              **  *  ***** * ** *  ** ******* *** ** ** **  *  * ***** **  * ** ** ***** *****  * ** ** ** ** ***** ** ** ** ** ** * *

Human         CCTTGTAATGGTGTTGAAGGTTTTAATTGTTACTTTCCTTTACAATCATATGGTTTCCAACCCACTAATGGTGTTGGTTACCAACCATACAGAGTAGTAGTACTTTCTTTTGAACTTCTA
RaTG13        CCTTGTAATGGTCAAACTGGTCTAAATTGCTACTACCCACTTTATAGATATGGATTTTACCCTACTGATGGTGTTGGTCACCAACCTTATAGGGTAGTAGTACTTTCTTTTGAACTTCTA
Pangolin      CCCTGCAATGGGGTTGAAGGTTTTAACTGTTACTTTCCTCTACAATCTTATGGTTTCCACCCTACTAATGGTGTTGGTTACCAACCTTATAGAGTAGTAGTATTGTCATTTGAACTTTTA
              ** ** *****       *** * ** ** ****  **  *  *    ***** **  * ** *** *********** ******* ** ** ********* * ** ********* **

Human         CATGCACCAGCAACTGTTTGTGGACCTAAAAAGTCTACTAATTTGGTTAAAAACAAATGTGTCAATTTC
RaTG13        AATGCACCAGCAACTGTTTGTGGACCTAAGAAGTCTACTAACTTGGTTAAAAATAAATGTGTCAATTTC
Pangolin      AATGCACCTGCTACTGTTTGTGGACCTAAACAGTCCACTAACCTAGTTAAAAACAAATGTGTCAACTTC
               ******* ** *****************  **** *****  * ******** *********** ***             

CLUSTAL O(1.2.4) multiple sequence alignment

Human         AGAGTCCAACCAACAGAATCTATTGTTAGATTTCCTAATATTACAAACTTGTGCCCTTTTGGTGAAGTTTTTAACGCCACCACATTCGCATCAGTTTATGCTTGGAACAGAAAGAGAATT
RaTG13        AGAGTCCAACCAACAGATTCTATTGTTAGATTCCCAAATATTACAAACTTATGTCCTTTTGGTGAAGTTTTTAACGCCACCAGATTTGCATCTGTTTATGCTTGGAACAGGAAGAGAATC
Pangolin      AGAGTTCAACCAACTGAATCTATAGTTAGGTTTCCAAATATTACAAACTTATGCCCTTTTGGTGAAGTTTTCAATGCAACCACTTTTGCATCTGTTTATGCTTGGAATAGAAAGAGAATC
              ***** ******** ** ***** ***** ** ** ************** ** ***************** ** ** ****  ** ***** ************** ** ********

Human         AGCAACTGTGTTGCTGATTATTCTGTCCTATATAATTCCGCATCATTTTCCACTTTTAAGTGTTATGGAGTGTCTCCTACTAAATTAAATGATCTCTGCTTTACTAATGTCTATGCAGAT
RaTG13        AGCAACTGTGTTGCTGATTACTCTGTCCTATATAATTCCACTTCATTTTCTACCTTTAAATGTTATGGAGTGTCTCCTACTAAATTAAATGATCTCTGCTTTACTAATGTTTATGCAGAC
Pangolin      AGTAACTGTGTTGCTGATTACTCTGTTCTTTACAACTCCACTTCTTTCTCAACATTCAAATGTTATGGAGTTTCACCAACCAAACTAAATGATCTCTGCTTTACTAACGTTTATGCAGAC
              ** ***************** ***** ** ** ** *** * ** ** ** ** ** ** *********** ** ** ** *** ********************** ** ******** 

Human         TCATTTGTAATTAGAGGTGATGAAGTCAGACAAATCGCTCCAGGGCAAACTGGAAAGATTGCTGATTATAATTATAAATTACCAGATGATTTTACAGGCTGCGTTATAGCTTGGAATTCT             
RaTG13        TCATTTGTGATTACAGGTGATGAAGTCAGACAAATTGCGCCAGGACAAACTGGAAAGATTGCTGACTACAATTATAAACTACCAGATGATTTTACTGGTTGTGTTATAGCTTGGAATTCT
Pangolin      TCATTTGTAGTTAGAGGTGATGAAGTCAGACAAATTGCTCCAGGACAAACAGGAAGAATTGCTGACTATAATTATAAACTCCCTGATGATTTCACAGGTTGTGTAATAGCTTGGAATTCT
              ********  *** ********************* ** ***** ***** ****  ******** ** ********* * ** ******** ** ** ** ** ***************

Human         AACAATCTTGATTCTAAGGTTGGTGGTAATTATAATTACCTGTATAGATTGTTTAGGAAGTCTAATCTCAAACCTTTTGAGAGAGATATTTCAACTGAAATCTATCAGGCCGGTAGCACA
RaTG13        AAGCATATTGATGCAAAAGAGGGCGGTAATTTTAACTATCTTTACCGTCTCTTTAGAAAAGCTAATCTTAAACCCTTTGAGAGGGATATCTCAACTGAAATTTACCAAGCAGGCAGCAAA
Pangolin      AACAACCTTGATTCTAAGGTTGGTGGTAATTATAACTACCTTTATAGATTGTTTAGAAAGTCCAACCTCAAACCTTTTGAACGAGACATTTCTACAGAAATATACCAAGCTGGTAGTACA
              **  *  ***** * ** *  ** ******* *** ** ** **  *  * ***** **  * ** ** ***** *****  * ** ** ** ** ***** ** ** ** ** ** * *

Human CCTTGTAATGGTGTTGAAGGTTTTAATTGTTACTTTCCTTTACAATCATATGGTTTCCAACCCACTAATGGTGTTGGTTACCAACCATACAGAGTAGTAGTACTTTCTTTTGAACTTCTA
RaTG13        CCTTGTAATGGTCAAACTGGTCTAAATTGCTACTACCCACTTTATAGATATGGATTTTACCCTACTGATGGTGTTGGTCACCAACCTTATAGGGTAGTAGTACTTTCTTTTGAACTTCTA
Pangolin      CCCTGCAATGGGGTTGAAGGTTTTAACTGTTACTTTCCTCTACAATCTTATGGTTTCCACCCTACTAATGGTGTTGGTTACCAACCTTATAGAGTAGTAGTATTGTCATTTGAACTTTTA
              ** ** *****       *** * ** ** ****  **  *  *    ***** **  * ** *** *********** ******* ** ** ********* * ** ********* **
      
Human         CATGCACCAGCAACTGTTTGTGGACCTAAAAAGTCTACTAATTTGGTTAAAAACAAATGTGTCAATTTC
RaTG13        AATGCACCAGCAACTGTTTGTGGACCTAAGAAGTCTACTAACTTGGTTAAAAATAAATGTGTCAATTTC
Pangolin      AATGCACCTGCTACTGTTTGTGGACCTAAACAGTCCACTAACCTAGTTAAAAACAAATGTGTCAACTTC
               ******* ** *****************  **** *****  * ******** *********** ***             

CLUSTAL O(1.2.4) multiple sequence alignment

Human         AGAGTCCAACCAACAGAATCTATTGTTAGATTTCCTAATATTACAAACTTGTGCCCTTTTGGTGAAGTTTTTAACGCCACCACATTCGCATCAGTTTATGCTTGGAACAGAAAGAGAATT
RaTG13        AGAGTCCAACCAACAGATTCTATTGTTAGATTCCCAAATATTACAAACTTATGTCCTTTTGGTGAAGTTTTTAACGCCACCAGATTTGCATCTGTTTATGCTTGGAACAGGAAGAGAATC
Pangolin      AGAGTTCAACCAACTGAATCTATAGTTAGGTTTCCAAATATTACAAACTTATGCCCTTTTGGTGAAGTTTTCAATGCAACCACTTTTGCATCTGTTTATGCTTGGAATAGAAAGAGAATC
              ***** ******** ** ***** ***** ** ** ************** ** ***************** ** ** ****  ** ***** ************** ** ********

Human         AGCAACTGTGTTGCTGATTATTCTGTCCTATATAATTCCGCATCATTTTCCACTTTTAAGTGTTATGGAGTGTCTCCTACTAAATTAAATGATCTCTGCTTTACTAATGTCTATGCAGAT
RaTG13        AGCAACTGTGTTGCTGATTACTCTGTCCTATATAATTCCACTTCATTTTCTACCTTTAAATGTTATGGAGTGTCTCCTACTAAATTAAATGATCTCTGCTTTACTAATGTTTATGCAGAC
Pangolin      AGTAACTGTGTTGCTGATTACTCTGTTCTTTACAACTCCACTTCTTTCTCAACATTCAAATGTTATGGAGTTTCACCAACCAAACTAAATGATCTCTGCTTTACTAACGTTTATGCAGAC
              ** ***************** ***** ** ** ** *** * ** ** ** ** ** ** *********** ** ** ** *** ********************** ** ******** 

Human         TCATTTGTAATTAGAGGTGATGAAGTCAGACAAATCGCTCCAGGGCAAACTGGAAAGATTGCTGATTATAATTATAAATTACCAGATGATTTTACAGGCTGCGTTATAGCTTGGAATTCT             
RaTG13        TCATTTGTGATTACAGGTGATGAAGTCAGACAAATTGCGCCAGGACAAACTGGAAAGATTGCTGACTACAATTATAAACTACCAGATGATTTTACTGGTTGTGTTATAGCTTGGAATTCT
Pangolin      TCATTTGTAGTTAGAGGTGATGAAGTCAGACAAATTGCTCCAGGACAAACAGGAAGAATTGCTGACTATAATTATAAACTCCCTGATGATTTCACAGGTTGTGTAATAGCTTGGAATTCT
              ********  *** ********************* ** ***** ***** ****  ******** ** ********* * ** ******** ** ** ** ** ***************

Human         AACAATCTTGATTCTAAGGTTGGTGGTAATTATAATTACCTGTATAGATTGTTTAGGAAGTCTAATCTCAAACCTTTTGAGAGAGATATTTCAACTGAAATCTATCAGGCCGGTAGCACA
RaTG13        AAGCATATTGATGCAAAAGAGGGCGGTAATTTTAACTATCTTTACCGTCTCTTTAGAAAAGCTAATCTTAAACCCTTTGAGAGGGATATCTCAACTGAAATTTACCAAGCAGGCAGCAAA
Pangolin      AACAACCTTGATTCTAAGGTTGGTGGTAATTATAACTACCTTTATAGATTGTTTAGAAAGTCCAACCTCAAACCTTTTGAACGAGACATTTCTACAGAAATATACCAAGCTGGTAGTACA
              **  *  ***** * ** *  ** ******* *** ** ** **  *  * ***** **  * ** ** ***** *****  * ** ** ** ** ***** ** ** ** ** ** * *

Human         CCTTGTAATGGTGTTGAAGGTTTTAATTGTTACTTTCCTTTACAATCATATGGTTTCCAACCCACTAATGGTGTTGGTTACCAACCATACAGAGTAGTAGTACTTTCTTTTGAACTTCTA
RaTG13        CCTTGTAATGGTCAAACTGGTCTAAATTGCTACTACCCACTTTATAGATATGGATTTTACCCTACTGATGGTGTTGGTCACCAACCTTATAGGGTAGTAGTACTTTCTTTTGAACTTCTA
Pangolin      CCCTGCAATGGGGTTGAAGGTTTTAACTGTTACTTTCCTCTACAATCTTATGGTTTCCACCCTACTAATGGTGTTGGTTACCAACCTTATAGAGTAGTAGTATTGTCATTTGAACTTTTA
      ** ** *****       *** * ** ** ****  **  *  *    ***** **  * ** *** *********** ******* ** ** ********* * ** ********* **
      
Human         CATGCACCAGCAACTGTTTGTGGACCTAAAAAGTCTACTAATTTGGTTAAAAACAAATGTGTCAATTTC
RaTG13 AATGCACCAGCAACTGTTTGTGGACCTAAGAAGTCTACTAACTTGGTTAAAAATAAATGTGTCAATTTC
Pangolin      AATGCACCTGCTACTGTTTGTGGACCTAAACAGTCCACTAACCTAGTTAAAAACAAATGTGTCAACTTC
               ******* ** *****************  **** *****  * ******** *********** ***

Amino acid 
coordinates

Amino acid 
coordinates 359 398

Amino acid 
coordinates 399 438

Amino acid 
coordinates 439 478

Amino acid 
coordinates 479 518

Amino acid 
coordinates 519 541
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