s lu s REA T GAC[@AC/MT ACACCAAT GGCAACTACACACAACCAAAAACCCT AGECAAAGAT GAACAATTAGCT GGT TTGGCAGT GACATTAGCAAATGCAGCTGCTT M 100
McIMT1 [NEETNET ACACCAATGGCAACTACACACAACCAAAAACCCTAGRICAAAGAT GAACAATTAGCTGGTTTGGCAGT GACATTAGCAAAT GCAGCTGCT T 100

PcIMT1 TCCAATGATCCT GAAATCAGCCTTTGAGCTAAAAATCCTTGACATATTCTCAAAAGCAGGGGAAGGCGT GTTTGTATCGACTTCTGAGATCGCTAGCCARN 200
McIMT1 TCCAAT GAT CCTGAAAT CAGCCTTTGAGCTAAAAATCCTTGACATATTCTCAAAAGCAGGGGAAGGCGT GTTTGTATCGACTTCTGAGATCGCTAGCCARN 200
pLhsli s REA AT CGGGGCAAAGAACCCT AATGCCCCGGT GTTGT TGGACCGGAT GCTCCGGCT CCTGGCTAGCCACTCTGT GTTAACAT GCAAGCT CCAAAAGGGT GAGHH 300
Uil A AT CGGGGCAAAGAACCCTAATGCCCCGGTGTTGT TGGACCGGATGCTCCGGCTCCTGGCTAGCCACTCTGT GTTAACATGCAAGCT CCAAAAGGGT GAGHH 300
2l SR GT GGT TCTCAAAGGGT GTATGGT CCAGCTCCCCTTTGCAACTATCTTGCTAGT AATGATGGT CAAGGCTCTCTTGGCCCTTTGCTTGT TTTGCAT CAT G 400
I3 i MG GT GGT T CTCAAAGGGT GTATGGT CCAGCTCCCCTTTGCAACTATCTTGCTAGT AAT GATGGT CAAGGCTCTCTTGGCCCTTTGCTTGTTTTGCATCAT Gl 400
p:LohsluRIA CAAGGT CAT GAT GGAGAGT TGGT T TCACT T GAAT GATTACATACT AGAAGGAGGT GTTCCATTCAAGCGCGCT CAT GGGAT GATCCAATTCGACTACACHH 500
LSl NA CAAGGT CAT GAT GGAGAGT TGGTTTCACTTGAATGATTACATACTAGAAGGAGGT GTTCCATTCAAGCGCGCT CATGGGAT GAT CCAATTCGACTACACHH 500
PcIMT1 GGGACT GATGAAAGGTTCAATCATGT GTTCAACCAAGGGAT GGCACACCACACTATCCTGGT CATGAAGAAGCT CCTTGACAACTACAATGGGT TTAATE 600
McIMT1 GGGACT GATGAAAGGT T CAATCATGT GTTCAACCAAGGGAT GGCACACCACACTATCCTGGT CATGAAGAAGCT CCTTGACAACTACAATGGGTTTAAT M 600
p:Lhs lu s RIGAT GT CAAGGT CCTAGT T GAT GT GGGT GGT AACAT T GGT GT CAAT GT GAGCAT GAT CGT CGCTAAGCATACT CACATTAAGGGCATCAACTATGACTTGCH 700
Ll NGAT GT CAAGGT CCTAGT T GAT GT GGGT GGT AACATTGGT GT CAAT GT GAGCAT GAT CGTCGCTAAGCATACT CACATTAAGGGCAT CAACTATGACT T GC 700
Lo lu s R T CAT GT CETTGCTGATGCTCCTTCTTACCCCGGT GTGGAGCATGTTGGT GGTAACATGTTTGAGAGCATACCACAAGCAGATGCCATTTT CATGAAGT G 800
LS u s C T CAT GT CIITTGCT GATGCTCCTTCTTACCCCGGT GTGGAGCATGTTGGT GGTAACATGT TTGAGAGCATACCACAAGCAGATGCCATTTTCATGAAGT G 800
i iSRG GT GT T GCAT GAT T GGAGCGACGAGCATT GCGT GAAGATACT CAACAAGT GCT AT GAGAGCCT GGCAAAGGGAGGGAAGAT CATCCTTGT GGAATCGCT T 900
LIl MIGGT GT T GCATGATT GGAGCGACGAGCAT T GCGT GAAGATACT CAACAAGT GCTAT GAGAGCCT GGCAAAGGGAGGGAAGAT CATCCTTGT GGAATCGCT T 900
p:LasLu s REIA T ACCAGT AAT CCCAGAAGACAACCT CGAAT CACACATGGT GTTTAGCCTTGATTGCCACACTTTGGT GCACAACCAAGGT GGAAAAGAGAGAT CAAAGG IV
i ilu s AT ACCAGT AAT CCCAGAAGACAACCT CGAAT CACACATGGT GTTTAGCCTTGATTGCCACACTTTGGT GCACAACCAAGGT GGAAAAGAGAGAT CAAAGGEEEREIIY
258l RA GGAT TTTGAAGCCTTAGCTTCCAAGACT GGCTTCTCTACAGT TGATGT CATTTGCTGTGCCTATGACACT TGGGT CATGGAGCT CTACAAGAAGEEERIER

Uil IA GGAT TTTGAAGCCTTAGCTTCCAAGACTGGCTTCTCTACAGTTGATGT CATTTGCTGTGCCTATGACACTTGGGT CAT GGAGCT CTACAAGAAGEEEREEE]

Figure S4. Nucleotide sequences of PcIMT1 and McIMT1. The nucleotide sequences were aligned using ClustalX, and the resulting alignment was shaded and modified
using drawing software.



