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Supplemental Figure 1. Changes in body weight of cats



Supplemental Table 1. The hematology values of cats

Parameter Standard 1D Oweeks 4 weeks 8weeks 10 weeks Group
value  No.
1 62 65 59 70
2 101 92 96 80 GA
. 2 3 68 57 79 75
White blood cells (10°/u/) ~ 55-195 4 89 88 81 106 .
5 93 92 87 17
6 99 81 85 135
1 936 942 970 950 GA
2 1038 1027 1124 1077
4 3 874 769 770 742
Red blood cells (x10°/u/)  500-1000 4 958 841 860 826 B
5 782 802 842 702
6 995 902 935 910
1 12.1 12.0 12.4 11.6 GA
2 14.0 13.4 14.4 13.6
. 3 12.6 11.2 10.7 9.6
Hemoglobin (g/dl) 8.0-15.0 4 125 10.9 114 10.7 .
5 11.3 11.9 12.1 9.8
6 14.1 13.5 14.1 13.2
1 36.2 36.4 37.6 35.0 GA
2 425 42.8 45.6 41.9
. 3 40.4 35.8 33.3 30.1
Hematocrit (%) 24.0-45.0 4 377 33.6 34.9 326 o8
5 39.3 40.9 41.7 34.3
6 43.7 41.7 44.6 41.1
1 24.8 19.1 19.2 18.7 GA
2 36.0 23.3 17.2 18.1
4 3 16.0 ND 17.8 18.1
Platelets (x107/u/) 300800 =33 305 203 268 B
5 28.9 17.7 23.0 31.7
6 35.8 25.3 16.2 19.9

ND, not detected



Supplemental table 2. The blood chemistry values of the cats

Parameter Standard 1D Oweeks 4 weeks 8weeks 10 weeks Group
value  No.
1 12 14 13 16
2 17 21 16 18 A
. . 3 30 27 34 27
Triglyceride (mg/dl ) 14-120
4 21 22 29 30 GB
5 14 16 14 20
6 16 18 16 16
1 103 102 110 116 GA
2 102 98 105 116
3 147 130 152 151
Total cholesterol (mg/dl) 98-264 2 126 134 150 157 -
5 96 96 103 114
6 80 76 81 89
1 86 83 95 85
2 89 125 116 134 CGA
3 161 119 82 263
Blood glucose (mg/dl) 58-132 2 86 98 94 130 B
5 92 98 81 198
6 71 95 88 83
1 11 13 10 19
2 12 9 7 7 cA
] 134 53 69 88
GOT (1ufl) 6-48 4 2 21 2 21 .
5 29 30 29 32
6 16 15 21 16
1 40 54 49 57
2 46 44 37 38 CGA
3 240 178 227 187
GPT (1UNl) 20-122 4 24 5 54 13 -
5 88 81 90 84
6 58 75 84 69
1 1 1 1 1
2 1 1 1 1 cA
+GTP (1U/1) o2 31 ! ! !
GB
5 1 1 1 1
6 1 1 1 1
1 0.0 0.0 0.1 0.0
2 0.0 0.0 0.0 0.0 GA
e 3 0.0 0.0 0.0 0.0
Bilirubin (mg/dl ) 0.0-0.1 2 00 00 00 0.0 B
5 0.0 0.0 0.0 0.0
6 0.0 0.0 0.0 0.0
1 7.1 7.1 7.6 7.6
2 6.4 6.4 6.1 6.4 cA
’ 3 6.6 6.4 73 6.4
Total protein (g/dl) 6.1-8.4 2 74 73 77 73 B
5 6.2 6.3 6.7 6.2
6 6.9 7.0 7.4 7.1
1 34 34 36 36
2 33 33 3.2 3.4 GA
. 3 3.4 BY] 3.8 3.2
Albumin (g/dl) 2.9-43 2 34 34 35 34 B
5 3.3 34 36 33
6 3.5 3.5 3.7 3.5
1 61 75 92 90
2 85 142 123 133 CGA
3 81 75 82 92
ALP (1UN) 30-228 4 n 61 67 71 .
5 66 71 72 79
6 36 50 42 39
1 28 25 27 28
2 18 14 19 18 GA
. 3 32 25 37 31
Urea nitrogen (mg/dl ) 17-40 2 24 2 26 25 -
5 27 25 29 27
6 24 23 26 24
1 1.2 1.2 1.2 13
2 0.7 0.6 0.7 0.7 A
- 0.8-2.2 3 13 1.2 13 13
Creatinine (mg/dl ) 2 10 10 10 11 o8
5 13 12 11 1.2
6 13 12 1.1 1.2
1 154 153 153 156 GA
2 153 154 154 159
3 155 156 157 152
Na (mmol/l') 148-155 2 153 153 153 151 -
5 156 154 158 154
6 156 156 159 156
1 44 4.3 39 4.6
2 4.6 4.2 4.1 4.2 CGA
3 4.2 3.7 45 45
K (mmol/l) 3.5-5.2 2 26 45 24 27 -
5 4.8 44 4.8 4.1
6 42 38 4.5 38
1 122 120 121 124 GA
2 122 120 121 125
3 123 119 123 122
ClI (mmol/l') 115-124 2 123 120 120 123 -
5 123 123 126 124
6 124 123 125 125
1 2.2 2.2 23 22
2 2.3 2.4 2.3 2.4 A
3 19 19 2.0 2.0
Mg (mg/dl) 2.2-2.9 2 23 23 24 23 -
5 2.2 2.2 23 22
6 2.4 2.3 2.5 2.3
1 9.1 8.8 9.0 8.9
2 8.9 8.8 8.9 9.0 cA
3 93 95 10.4 8.7
Ca (mgfdl) 90112 =5, 9.2 9.2 90 p
5 9.4 10.3 10.0 9.0
6 10.0 9.9 10.7 9.8
1 4.7 4.6 4.9 4.9
2 4.3 37 4.4 4.6 A
8 54 4.4 5.9 4.4
P (mg/dl) 2.6-6.2 1 a1 23 22 26 B
5 4.0 5.7 5.3 39
6 5.1 4.7 4.9 4.9




Supplemental table 3. Intestinal microbiota composition analysis at the phylum level in GA

Average abundance (%) (Minimum% - Max%)

Phylum 0 weeks 4 weeks 8 weeks 10 weeks
Firmicutes 62.43 63.41 58.50 62.19

( 5752 - 6733 )( 6016 - 66.66 )( 4519 - 7182 )( 4352 - 80.86 )
Actinobacteria 8.13 10.53 16.62 8.12

( 774 - 852 )( 873 - 1232 )( 1113 - 2212 )( 699 - 926 )
Bacteroidetes 9.08 5.32 3.02 9.02

( 497 - 1319 )( 509 - 555 )Y( 270 - 333 )( 155 - 1649 )
Proteobacteria 0.56 0.43 0.22 1.01

( 036 - 077 )( 032 - 054 )Y( 021 - 022 )Y( 008 - 195 )
Fusobacteria 0.18 0.01 0.02 0.17

( 004 - 031 )( 001 - 002 )( 001 - 002 )H( 003 - 031)
Verrucomicrobia 0.02 0.01 0.02 0.03

( 002 - 002 )( 001 - 001 )( 001 - 0.03 )( 002 - 0.04 )




Supplemental table 4. Intestinal microbiota composition analysis at the phylum level in GB

Average abundance (%) (Minimum% - Max%b)

Phylum 0 weeks 4 weeks 8 weeks 10 weeks
Eirmicutes 45.32 37.99 39.68 42.42

( 4333 - 4757 )( 3220 - 4730 )( 34.04 - 4565 )( 3526 - 48.40 )
Actinobacteria 14.80 21.17 22.58 9.57

( 961 - 2146 )( 916 - 46.00 )( 1177 - 3472 )( 450 - 19.36 )
Bacteroidetes 9.19 12.29 9.65 14.98

( 626 - 1468 )( 394 - 1727 )( 595 - 1248 )( 6.72 - 2021 )
Proteobacteria 0.47 0.92 0.70 1.08

( 025 - 072 )( 024 - 128 )( 022 - 112 )( 038 - 148 )
Fusobacteria 0.13 0.30 0.17 0.48

( 003 - 031 )( 004 - 047 )( 004 - 031 )( 006 - 0.64 )
Verrucomicrobia 0.07 0.04 0.04 0.06

( 003 - 0416 )( 002 - 006 )( 002 - 004 )( 003 - 012 )




Supplemental table 5.

Intestinal microbiota composition analysis at the genus level in GA

Genus

Average abundance (%) (Minimum% - Max%)

0 weeks 4 weeks 8 weeks 10 weeks
Lactobacillus 35.44 38.37 28.59 31.69
27.67 - 4321 )( 2848 - 4825 )( 1767 - 39,51 )( 10.67 - 5272 )
Blautia 11.82 8.84 8.74 14.26
1160 - 1205 )( 6.86 - 1081 )( 7.14 - 1035 )( 1177 - 16.76 )
Collinsella 7.54 7.87 9.49 7.36
708 - 800 )( 683 - 891 )( 768 - 1129 )( 646 - 826 )
Prevotella 8.57 5.06 2.77 8.18
411 - 1303 )( 480 - 531 )( 251 - 304 )( 149 - 1488 )
Clostridium hiranonis 5.98 5.00 4.45 8.08
581 - 646 )( 480 - 520 )( 396 - 495 )( 715 - 9.02 )
Megasphaera 5.21 7.12 5.50 3.00
1.01 - 940 )( 298 - 1127 )( 227 - 874 )( 063 - 536 )
Bifidobacterium et 2 e e
031 - 038 )( 159 - 312 )( 305 - 1055 )( 027 - 051 )
Streptococcus 0.05 0.07 7.35 0.07
005 - 006 )( 004 - 010 )( 027 - 1443 )( 006 - 0.8 )
Turicibacter 0.00 0.00 0.00 0.06
000 - 000 )( 000 - 000 )( 000 - 000 )( 000 - 011 )
Lachnoclostridium 0.53 0.55 0.50 0.56
027 - 079 )( 048 - 063 )( 036 - 063 )( 026 - 087 )
Faecalibacterium e ke a2 10
091 - 09 )( 044 - 049 )( 027 - 047 )( 040 - 175 )
RUMINOCOCEUS 0.51 0.34 0.45 1.17
032 - 071 )( 026 - 041 )( 024 - 066 )( 059 - 174 )
Subdoligranulum ot teetd i Al
023 - 078 )( 018 - 043 )( 040 - 074 )( 022 - 027 )
Megamonas 0.25 0.30 0.11 0.10
012 - 037 )( 026 - 035 )( 003 - 019 )( 002 - 018 )
Paeniclostridium o L i o
000 - 002 )( 043 - 016 )( 003 - 0411 )( 000 - 0.02 )
Slackia 0.17 0.17 0.24 0.24
014 - 019 )( 016 - 019 )( 019 - 028 )( 018 - 030 )
Tyzzerella 0.18 0.10 0.12 0.36
003 - 033 )( 004 - 015 )( 000 - 024 )( 003 - 069 )
Bacteroides 0.33 0.13 0.06 0.56
005 - 060 )( 012 - 014 )( 006 - 007 )( 001 - 111)
Desulfovibrio 0.22 0.15 0.08 0.42
009 - 03 )( 015 - 045 )( 007 - 010 )( 004 - 0.80 )
Enterococcus 0.14 0.10 0.02 0.46
009 - 018 )( 0.03 - 018 )( 002 - 0.03 )( 007 - 086 )
Clostridium 0.03 0.48 0.21 0.36
002 - 004 )( 006 - 091 )( 015 - 027 )( 002 - 069 )
Parabacteroides 0.12 0.09 0.08 0.09
007 - 016 )( 003 - 016 )( 003 - 013 )( 004 - 013 )
Fusobacterium 0.18 0.01 0.01 0.16
004 - 031 )( 001 - 001 )( 001 - 002 )( 003 - 029 )
Lactonifactor 011 0.17 0.35 0.05
003 - 019 )( 009 - 026 )( 021 - 048 )( 003 - 0.06 )
Paraprevotella 0.02 0.02 0.03 0.15
001 - 003 )( 000 - 005 )( 001 - 006 )( 000 - 029 )
Anaerobiospirillum 0.07 0.08 0.05 0.35
000 - 014 )( 0.00 - 045 )( 000 - 0.09 )( 000 - 070 )
Butyricicoccus 0.18 0.15 0.11 0.11
013 - 023 )( 012 - 048 )( 009 - 0413 )( 004 - 018 )
Catenibacterium 0.16 0.15 0.09 0.13
007 - 025 )( 0.08 - 021 )( 003 - 0415 )( 008 - 019 )
Sutterella 0.23 0.12 0.05 0.18
022 - 024 )( 009 - 0415 )( 003 - 008 )( 001 - 035 )
Alistipes 0.03 0.02 0.05 0.04
001 - 006 )( 0.02 - 0.02 )( 003 - 0.07 )( 000 - 0.07)
Adlercreutzia 0.03 0.05 0.05 0.06
003 - 004 )( 004 - 007 )( 002 - 0.07 )( 003 - 0.08 )
Allisonella 0.10 0.18 0.18 0.12
002 - 019 )( 015 - 021 )( 0.02 - 035 )( 006 - 0.18 )
Actinomyces 0.02 0.03 0.02 0.03
002 - 002 )( 002 - 004 )( 002 - 0.03 )( 002 - 004 )
Acidaminococcus 0.01 0.23 0.51 0.00
000 - 002 )( 000 - 046 )( 000 - 103 )( 0.00 - 0.00 )




Supplemental table 6. Intestinal micobiota composition analysis at the genus level in GB

Genus

Average abundance (%) (Minimum% - Max%)

0 weeks 4 weeks 8 weeks 10 weeks

Lactobacillus 0.09 2.44 0.43 0.06
( 004 - 020 )( 009 - 858 )( 010 - 0.89 )( 004 - 0.7 )

Blautia 18.08 13.95 16.49 18.36
( 1406 - 2205 )( 995 - 19.02 )( 1073 - 193 )( 1601 - 22.62 )

Collinsella 10.39 12.96 15.55 7.67
( 866 - 1258 )( 7.78 - 1844 )( 960 - 2190 )( 397 - 1372 )

Prevotella 8.04 11.24 8.68 13.67
( 4981 - 1355 )( 3.811 - 1552 )( 5605 - 11.01 )( 4.869 - 19.29 )

Clostiridum hiranonis 1.1 GEl Bz L
( 427 - 1782 )( 303 - 887 )( 373 - 1335 )( 894 - 1199 )

Megasphaera 1.69 2.96 6.13 0.21
gasp ( 011 - 503 )( 0631 - 5642 )( 3.207 - 12.02 )( 0.014 - 0.569 )

Bifidobacterium seifd Pl Bk L
( 017 - 806 )( 016 - 26.85 )( 133 - 2060 )( 0.07 - 354 )

Streptococeus 0.24 3.93 1.65 412
( 008 - 049 )( 007 - 1535 )( 005 - 634 )( 011 - 1594 )

Turicibacter 7.30 2.08 0.57 2.63
( 000 - 1727 )( 000 - 818 )( 000 - 226 )( 0.00 - 1051)

Lachnoclostridium 1.42 0.93 0.82 1.05
( 120 - 168 )( 045 - 122 )( 038 - 103 )( 076 - 134 )

Faecalibacterium (b i e e
( 016 - 117 )( 018 - 138 )( 008 - 115 )( 0.09 - 133 )

RUMINOCOCEUS 0.85 0.44 0.42 0.85
( 061 - 134 )( 034 - 060 )( 021 - 062 )( 058 - 1.05 )

Subdoligranulum Lok gy = 0z
( 012 - 249 )( 010 - 089 )( 017 - 091 )( 007 - 071 )

Megamonas 0.04 1.66 1.40 0.06
9 ( 001 - 007 )( 001 - 464 )( 019 - 366 )( 000 - 0.21 )

Paeniclostridium LIy uz g ey
( 036 - 18 )( 000 - 065 )( 025 - 130 )( 0.00 - 243 )

Slackia 0.68 0.40 0.38 0.67
( 048 - 085 )( 027 - 054 )( 024 - 047 )( 028 - 179 )

Tvzzerella 0.23 0.37 0.42 0.83
Y ( 014 - 040 )( 001 - 077 )( 001 - 104 )( 073 - 0.9 )

Bacteroides 0.29 0.32 0.29 0.56
( 023 - 039 )( 006 - 063 )( 007 - 051 )( 017 - 133 )

Desulfovibrio 0.20 0.39 0.32 0.73
( 011 - 043 )( 002 - 064 )( 008 - 061 )( 015 - 0.9 )

Enterococeus 0.34 0.00 0.06 0.33
( 003 - 1.02 )( 000 - 001 )( 001 - 017 )( 003 - 057 )

Clostridium 0.31 0.15 0.20 0.20
( 001 - 067 )( 000 - 027 )( 002 - 040 )( 001 - 0.67 )

Parabacteroides 0.27 0.29 0.24 0.25
( 015 - 045 )( 002 - 052 )( 007 - 038 )( 016 - 036 )

Fusobacterium 0.12 0.29 0.16 0.48
( 003 - 030 )( 003 - 046 )( 004 - 031 )( 004 - 064 )

Lactonifactor 0.12 0.23 0.22 0.25
( 002 - 028 )( 002 - 071 )( 002 - 075 )( 0.02 - 0.89 )

Paraprevotella 0.23 0.24 0.27 0.34
( 009 - 054 )( 002 - 051 )( 012 - 064 )( 006 - 0.68 )

Anaerobiospirillum 0.06 0.32 0.22 0.22
( 001 - 0213 )( 000 - 055 )( 000 - 046 )( 006 - 044 )

Butyricicoccus 0.12 0.18 0.10 0.17
( 003 - 026 )( 003 - 027 )( 007 - 012 )( 005 - 027 )

Catenibacterium 0.06 0.25 0.06 0.09
( 001 - 008 )( 008 - 047 )( 002 - 012 )( 001 - 012 )

Sutterella 0.05 0.12 0.08 0.03
( 002 - 007 )( 000 - 030 )( 000 - 020 )( 002 - 0.04)

Alistines 0.25 0.08 0.08 0.09
P ( 009 - 036 )( 001 - 016 )( 004 - 013 )( 003 - 019 )

Adlercreutzia 0.13 0.11 0.11 0.13
( 009 - 016 )( 005 - 018 )( 006 - 019 )( 011 - 015 )

Allisonella 0.02 0.09 0.12 0.04
( 000 - 003 )( 007 - 011 )( 001 - 021 )( 000 - 0J10)

Actinomvces 0.14 0.05 0.09 0.05
y ( 009 - 023 )( 002 - 009 )( 005 - 015 )( 002 - 0.09)

Acidaminococcus 0.00 0.06 0.11 0.00
( 000 - 001 )( 000 - 023 )( 000 - 042 )( 000 - 0.00 )
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