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(QUINO) Bl UoRBUIGWOODY

RRP15—~ =-LYPLAL1-AST  =-LOC102723886 RNUSF-1->
< TGFB2-AS1 LYPLALT-= <-SLC30A10 <~ MIRES4A
TGFB2—~ «-EPRS
MIR548F3—~ ~BENT1
PO ...~ “ -
TGFB2-0T1 -~ 1ARS2->
“MIR215
“~MIR194-1
~RAB3GAP2
—————
<~ SNORA368
“AURKAPS1,
2185 219 2195 220

Position on chr1 (Mb)

2 ~ 100

(QU/Wo) 8l uoieuIquIooaY

<MAPK10 PTPN13—> AFF1=> < MIR5705 DSPP—  IBSP—> SPP1— < ABCG2
<MR4d52 < SLCI0A6 <KLHL8  NUDTO-  DMPi1—> MEPE—>  PKD2—>
< Clort3s < HSDI7813 ~PPMIK|
<L0C190506746 <~HSD17811 LOC105369192—>
< SPARCL1
T T == T T
87.5 88 88.5 89
Position on chr4 (Mb)
2 ~ 100
/Mo chrs:126982077

(qI/WD) e1el UoKeUIqUIodDY

<~ RNF139-AS1 LINC00964—>  NSMCE2—> < LINGO0861 LOC101927657
ANF139—> < MIR46628 < WASHC5 TRIB1—>
< TATDN1  MIR4662A—>
< MIR6844 2ZNF572—>
NDYFB9—> <-LOC105375744
<~ MTSS1 SQLE—~
T T T T
125.5 126 126.5 127

Position on chr8 (Mb)
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< LOC729966 KXD1—> < COMP

<KIAA1683 <-FKBP8 CRTC1-> DDX49->

<suGP2

<PDE4C <ELL KLHL26-> UPF1—> ARMC6—> NCAN—> GATAD2A—> ZNF101—> ZNF253->

<HAPLN4 < TSSK6

<MEF2B MAU2—> YJEFN3-> <-LINC00663

<ZNF14  ZNF93—> ZNF486—>

ZNF90—>

< ZNF682

< JUND UBA52—> <CERS1 < TMEM161A MIR640—> <-LPAR2
MIR3188—>  C190rf60—~> <GDF1  SLC25A42—> NDUFA13-> < 2ZNF506 3 genes
< Lsm4 < CALF1 < COPE < BORCS8 ClLp2—~ omitted
PGPEP1—>  TMEMS9L—> <HOMER3  RFXANK—> «~PBX4
o g " . v
GDF15—> LOC102724360-> < TM6SF2 ~GMIP
MIR3189—> < BORCS8-MEF28 < ATP13A1
<LAARC25 <NR2C2AP
T T T T
185 19 195 20
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chr8:9184231

<OTOF CENPA—> MAPRE3—> ATRAID-> NRBP1-> GPN1—> <RBKS <«L0OC100505736  PLB1->|
C2orf70-> DPYSL5—>  KHK—>  TRIM54—> < FNDC4 MRPL33—~ BRE—>
<ciB4 TMEM214—~ CAD— KRTCAP3— <-LINCO1460  MIR4263—>  <=LOC100505716
KCNK3— <AGBL5-AST  <UCN  GCKA— < BRE-AS1 < FLJ31356
SLC35F6—> AGBLS—> < SLC30A3 Czorf16—> FOSI2~ | g enes
<O0ST4 DNAJCSG—> ZNF512—> omitted
EMILINT—>  <MPV17 <ccpcizt
<CGREF1 < GTF3C2 <SUPT7L
ABHD1~—> < EIF284 sLcaataP—~
~ PREB SNX17->
T T T T
27 27.5 28 28.5
Position on chr2 (Mb)
2 - 100

(QU/Wo) 8l uoieuIquIooaY

< PRAGT CLDN23—> ERIT— LOC157273—> TNKS—> MSRA—>|
< MFHAS1 < PPP1R3B MIR597—
MIR4660—> < LINC00599
?SNIOHDGI ‘*MIH‘12471
LOD101§29128—>
T T T T
85 9 95 10
Position on chr8 (Mb)
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< HPSE2 CNNM1—> < SLC25A28 <DNMBP  <ERLIN1 SCD—> HIFIAN—> PAX2— SLF2—
- (397'1 EN?J:L?7*> DNMBF:AS1 - - ?.fiUK VWVE]B% SEMA4G_*
<*LIN?01475 CUI“Cﬂ <*%‘ZN1 FBL(‘ZCLSZ *SEMC\’HB MlRBO?*’
NKX2-3—> ABCC2—> < CWF19L1 < NDUFB8 < MRPL43|
< COX15 < SNORA12 TWNK—|
< PKD2L1 LZTS2—>|
OLMA&INCQ ‘—PDZD;{
SFXN3—>
T T T T
101 101.5 102 1025
Position on chr10 (Mb)
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<PACSIN2 < SCUBE1 < EFCABG PNPLA3->  PARVG—>  LINCO1656—>  PRR5—>
LOC100506679—> MPPED1-> <SULT4A1  PARVB—> <LDOCIL ARHGAP8—>
<~ TILLt EFCABE-AS1—> <PNPLAS <KIAAI644  LINCOO207—> < PHF21B)
BIK—=> SAMMS50—> < LINC00229
< MCAT PRR5-ARHGAP8—>
TSPO—>
w
<TTLL12
LOC105373051—>
Loc101927447—>
T T T T
435 44 445 45

Position on ch
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