
GTCCAGAT G
10
AAGCTCCCAG

20
AAT GCCAGAG

30
GCTGCTCCCC

40
GCGTGGCCCC

50
TGCACCAGCA

60
GCTCCTACAC

70
CGGCGGCCCC

80
TGCACCAGCC

90
CCCTCCTGGC

100
CCCTGTCATC

110
TTCTGTCCCT

120
TCCCAGAAAA

130
CCTACCAGGG

140
CAGCTACGGT

150
TTCCGTCTGG

160
GCTTCTTGCA

170
TTCTG
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