Oncomine focus assay NGS data

Locus Type Genes Ref 3PAR 3CRR 3CAR

. 1p36.22(11174372- | 1p36.22(11174372- | 1p36.22(11174372-
chri:11174372 CNvV MTOR 11217311)x1.58 11217311)1.61 11217311)x1.62

. 1p31.3(65310459- 1p31.3(65310459- | 1p31.3(65310459-
chr1:65310459 CNV JAKT 65312407)x2.41 65312407)x2.49 65312407)x2.33

. 1p13.2(115252190- | 1p13.2(115252190- | 1p13.2(115252190-
chri:115252190 CNV NRAS 115258774)x2.23 11525877 4)x2.46 115258774)x2.24

_ 1q23.3(162724505- | 1923.3(162724505- | 1q23.3(162724505-
chr1:162724505 CNV bDR2 162724631)x2.45 162724631)x2.72 162724631)x2.47

_ 2p24.3(16080662- | 2p24.3(16080662- | 2p24.3(16080662-
chr2:16080662 CNV MYCN 16086633)x2.03 16086633)x2 16086633)x2.07

_ 2p23.2(29416075- | 2p23.2(29416075- | 2p23.2(29416075-
chr2:29416075 CNV ALK 29498030)x2.39 29498030)x2.29 29498030)x2.43
Chr2:29416572 SNV ALK T crc c/c c/lc

_ 2034(209113103- 2034(209113103- 2034(209113103-
chr2:209113103 CNV IDHT 209113206)x2.61 209113206)x2.96 209113206)x3.24

_ 234(212488707- 2q34(212488707- 234(212488707-
chr2:212488707 CNV ERBB4 212488800)x1.71 212488800)x1.68 212488800)x1.66

, 3p25.2(12632341- | 3p25.2(12632341- | 3p25.2(12632341-
chr3:12632341 CNV RAF1 12645734)x1.5 12645734)1.76 12645734)x1.62

, 3p22.1(41266029- | 3p22.1(41266029- | 3p22.1(41266029-
chr3:41266029 CNv CTNNB1 41266147)x2 41266147)1.93 41266147)1.92

, 326.32(178916682- | 3q26.32(178916682- | 3q26.32(178916682-
chr3:178916682 CNV PIK3CA 178952097)x2.08 178952097)x2.25 178952097)x2.17
chr3:178922274 SNV PIK3CA c AA AA AA

, 3q26.33(182672771- | 3q26.33(182672771- | 3q26.33(182672771-
chr3:182672771 CNv DCUN1D1 182697013)x1.78 182697013)x1.7 182697013)x1.59

. 4p16.3(1797210- 4p16.3(1797210- 4p16.3(1797210-
chrd:1797210 CNv FGFR3 1809563)x2.79 1809563)x3.22 1809563)x3.12
chr4:1807894 SNV FGFR3 G AA AA AA

, 412(55097714- 412(55097714- 412(55097714-
chrd:55097714 CNV PDGFRA 55161948)x1.4 55161948)x1.52 55161948)x1.35
chr4:55141055 SNV PDGFRA A G/G G/G G/G

. 4q12(55529116- 4912(55529116- 412(55529116-
chr4:55529116 CNV KIT 55599362)x1.39 55599362)x1.47 55599362)x1.36
chr4:55566266 SNV KIT G AA AA AA
chr4:55593464 SNV KIT A c/rc oo cle

_ 5q22.2(112043350- | 5q22.2(112043350- | 5q22.2(112043350-
chr5:112043350 CNV APC 112175580)x1.43 112175580)x1.43 112175580)x1.37

_ 5q35.2(176517311- | 5q35.2(176517311- | 5q35.2(176517311-
chr5:176517311 CNV FGFR4 176524387)x1.57 176524387)x1.88 176524387)x1.64
chr5:176517985 SNV FGFR4 A AG AG AG

_ 6q22.1(117638332- | 6q22.1(117638332- | 6q22.1(117638332-
chr6:117638332 CNvV ROST 117641147)x1.37 117641147)x1.39 117641147)x1.4

_ 625.1(152419909- | 6q25.1(152419909- | 6q25.1(152419909-
chr6:152419909 CNV ESR1 152420029)x1.62 152420029)x1.76 152420029)x1.51
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