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B Reported Tead binding sites in Arg7 promoter

(3100bp promoter + exon1)

CTCTCAGAACCCATACAGCAAGGAGAACCTCCTCAGGGCCATGGTATGTGTTTCCCAACA
CGGACACACACACAATCACACAGAGTAAAGGGTTTTTTAATTAAGCAAGAAATACAGTTT
ACACATATGTCTGCATAAGGTCACGGAGGGTGGTAGCCGACGAGAGACCAGCTCATCTTC
AATAAGGAAGTCAGAGAGCAGAAGGCTTTGTCAGCAGGGCAAGACTATACTTTGTTAGGA
AGTGAGGCATTGTTCAGACTTCCTTATGCTTTCTTATGAACAGGCTGTATTAGCCAACAG
TCCTGTCTGTACGTGAGTTGTGCCACTTTGGGTTGAGGGTGCTGGGCTAACACAGATCTT
AGTTAAGCATTTCCTTGTCCTTTGATTCCTCAATGACCCAGAACAGGCAAACAATACGAT
ACTTATGTTTGATGAATTAGATGACTGCATCTACAACTGGACTTGTGCACTGAGTTCTGG
ATGGTCGCCTGAAGGAGAACGCAGGGAGGCAGGCGATACTTTAATAGGACTGACTGTGAG
GGTAAATCGGTGTCATACATGGAACCGTCGTGTGTATGGAGATACCCAGAACAATAAAGA
CCCAAGAAAAACAGATAGTCAAGAAATCATGAGTTTTACTTAATCAGGGCGTTTTGATCA
GTCAGTCCAATGATGCCAATGATGAAAAGTCACCCTCAARACTGCCCGAGGGAAGACTTTC
AGGAAAAGCCCTGGTGATAAAGTTTAACAGCAAATACCTATGAATGAATGTATAAAGCTA
GTAACGGCCGTAGCACTGTTTTCAARACGTAGTCACCGGCTCACTCTACATTTGCGAGAC
CCCGACAGAAGTAAATGTAAGGTCAAGCGATTTTGARARAGAGGAGCACCAGTTCCTTTC
CTGAAGCTCTAACGTCCTCCGGAAGCCCTACCAATGAGGCTGCATGGATTGGTGCAGCCA
CAGGTGATGAGCCCAGGGCATAGAGGAAACTGGAAGATGGAGCAGCATATCGTTTATAAC
AGCAACTTGGCATCTGATGGAGATAGCTCAGTGGTAACGTGGGGAGTCTGTCCATTTGGT
GCTGGTGGGGAAACTGGGAGAGACAAAGGGGAAATGGAGGATTTAAACAARATACAAAAA
AAAAAAAATGGACGCAACAGTCAGCAATCACTGTGAATAGCAAATTCTTCATGCATCCAA
GACTTAAGCCCAGCATCTTTCAGGCAGGAAAACAATCTACCCCTGAATGGCATTTTTCTT
CTTTTCTTTTTACCTTTGGGGCAGGTTCTGTGTTGACCTTTGAACTAACCCTATAACCCC
AGCAGGTGTTGAACCTATAATCCCCCTGCCTCATCCTCTCAAATAGCTGGAATTTGTGGG
CCAGCACCAAGAGGCCCARAGAARAGAGAAAGTTTAAATTAAATAGAAGAAAATGTAGAGG
TATTGACAGGTGGTGGTATCACACACCTTTAATCCCAGCACTCAGGAGGCAGTGACAGAT
TGCTATCTGTGAGTTCAAGGTTAGCCTGGTCTATAGGGCTAGTTCTAGGGTAGCCAGAGC
CACACAAAGAAAACATGTCTCCAAAAAGCAAACAAAAATGTAGAGGTGCACATTTGGGAT
CTGGGAGCAGGTAAAACTTAAATTCCTAGCTAGCTTCARATATATAGGAAAATTCTATCT
TACATAAATCAATTTTTTAAAAAAATCTATAACCGTATATCAGAAAAACATAGTAAGATG
AAAAATATATTTGAAAAGGAGGTATCAAAATGGTCCTGAGGGACTTTGGCTTCTTGATTT
ATTCATTCAATAAATGCAATACATTTATTCAATCAATAAGTCAATGTTTATTTTGTACTG
AACGATTCTATGTACTGATGGTAGAGGGAACAGAATCTTTCTTGAGGTATTAAAATTCTG
GGTGCTTTTTGTCCTCACAAGGTTAAAGAAATTTACTTCTGACATGTGGGTTTTCTTTTT
AAAATTATAATCATGTAACTTTGTAACTGGGAGAATACTTGGTTGTGTTTCTTCTAAATT
AATACTTTTAAARATATTTCTTTAGTGTTGGGGGTGGCTTTACACAGGGACCGGACCACA
TCACCCACGTGGAGGTCAGAGATCAACTTGGAGGAGTTGACTCTTTCCTTGCACCAAATG
GGTTCTTCGGGTCAAACTCGGGTCATCGGGCTTGGTGTTACCGGCTGGCCTCTCTCATCT
GCCCTAGATCTCAGGGGGCCCTGCTGACACTCTGCTGGTGTGTAGATTAGAATCGCGGCA
GCTCGGCGGGTGCAGAATGCCCATTGCTCCGTTTCGATTCTTCTGCAACCTGTATGTGAC
TAGCAACCTCACCAAGCTGCAGTCTCTTCCTGGGCAAAACAGCATAAGAATGATTCTCAG
TCTGAAGTTAGTTTAAAGAGGAAACAGGAAGCGAAAGAACATTAACTAGAATAGCACTTG
GCACACGACAAAGACAACTCATATTAGCTAGTTTGCTTTCCCTATCTTGGGATATCATGA
TTCCAAARATGAGATTTTCCTGGAGACTGTATTTCAAAAATAGAACTGCTTTGGGTTGTC
AGGGAAATAAATGATGCCTTCCTGTAAATAATAATAATAATAACAACAACAACAATATAA
AACAAAAACCAGCCCCATGCTTTCCTAGACAGTGTAACCTGGTGACACATGAAATGTGTC
TCACTTTCCCCAGAACTTGAAGCCTTGACTCAGGATGCTCAACAGGAGGGAAGTAAGAGA
CACCCCCCCCACCCCCTCACCCCCCCCCCCCACTTGCTGTTTTAGCCTCACCTTGCAAGT
CCCCAGTGGACTTAAATCCTGGAAAAGGTGAGCACCCTGCCCTGAGGTGCCCAGGCCGGA
AGCCTAGCACTTCACATGAGGTTATGAAATCACACATAATTGTCAATTGTCTGAGGAGAG
ATTAATGTCATCCAGCTGGCTTTTTCAAAAGGGTGTGAACTGGACGGATGAATAATGCTC
AGAGGGAAGAATGGTAGTTCCTCTGATGGGGAGGTTCTGTTGACTCTGTCATTCTTCCAT
TCGGTGGGCGGAGCCAGTTGTTGGATARACAGATCCAACCTGATTATAAGGGGGGAAAAA
GATGTGCCCTCTGTCTTTTAGGGTTACGGCCGGTGGAGAGGAGCTGGACAGCCCGAGCAC
ATGCAGCAGCAGCAGCCGCTGGAACCCAGAGAGAGCATGAGCTCCAAGCCAAAGTCCTTA
GAGATTATCGGAGCGCCTTTCTCAAAAGGACAGGTGAGTTTGGCTTTGAATGACTGGAAT

11





