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Table S1. strains used in phage reproduction and host range analysis of recombinant phages. 

Strains WG01 QL01  WGqlae Wgqlbe Wgqlce Wgqlde 

DE001 0 1 0 0 0 0 
DE003 0 1 1 1 1 1 
DE008 0 1 0 1 1 1 
DE011 0 0 1 1 1 1 
DE015 0 1 1 1 1 1 
DE017 1 1 1 1 1 1 
DE018 0 0 1 1 0 1 
DE021 1 1 1 1 1 1 
DE023 0 1 1 1 1 1 
DE028 0 1 1 1 1 1 
DE032 0 1 1 1 1 1 
DE034 1 0 0 1 1 1 
DE037 0 0 1 1 1 1 
DE046 0 0 0 0 0 0 
DE044 1 0 1 1 1 1 
DE061 0 0 1 1 0 1 
DE069 1 0 0 1 1 1 
DE072 1 1 1 1 1 1 
DE075 0 0 1 1 1 1 
DE077 0 0 1 1 1 1 
DE085 0 0 0 0 0 0 
DE101 0 1 0 0 0 0 
DE102 1 1 1 1 1 1 
DE104 0 1 1 1 1 1 
DE119 0 1 0 1 1 0 
DE120 0 1 1 1 1 1 
DE123 0 1 0 1 1 0 
DE147 1 0 0 0 0 0 
DE148 1 1 0 0 0 1 
DE158 1 0 0 1 1 1 
DE160 0 1 1 0 0 1 
DE169 0 1 1 1 1 1 
DE186 0 1 1 1 1 1 
DE192 1 1 1 1 1 1 
DE205B 0 1 1 1 1 1 
DE217 1 1 0 0 0 0 
DE241 1 0 0 0 0 0 
DE248 0 1 1 1 1 1 
DE278 0 1 1 1 1 1 
DE283 0 1 1 0 1 1 
DE295 0 1 1 1 1 1 
DE296 0 1 1 1 1 1 
DE301 0 1 1 1 1 1 
DE302 0 1 1 1 1 1 
DE303 0 1 1 1 1 1 
DE312 0 1 1 1 1 1 
DE316 0 1 1 1 1 1 
DE322 0 1 1 1 1 1 
DE327 0 1 1 0 1 1 
DE353 1 0 0 0 0 0 
DE365 0 1 1 1 1 1 
DE384 0 1 1 1 1 1 
DE389 0 1 1 1 1 1 



                                                    3/10
 

DE400 0 1 1 1 1 1 
DE402 0 1 1 1 1 1 
DE404 0 1 1 1 1 1 
DE407 0 1 1 1 1 1 
DE414 0 1 1 1 1 1 
DE419 0 1 1 1 1 1 
DE452 1 1 0 1 1 0 
HX01 0 1 0 1 1 0 
NT01 1 1 1 0 0 0 
IMT5155 1 1 1 0 0 0 
XM 1 1 1 1 1 1 
MC1061 1 0 1 1 1 1 
RS218 1 1 1 1 1 1 
DE002 0 0 0 0 0 0 
DE005 0 0 0 0 0 0 
DE007 0 0 0 0 0 0 
DE010 0 0 0 0 0 0 
DE013 0 0 0 0 0 0 
DE019 0 0 0 0 0 0 
DE020 0 0 0 0 0 0 
DE022 0 0 0 0 0 0 
DE041 0 0 0 0 0 0 
DE049 0 0 0 0 0 0 
DE050 0 0 0 0 0 0 
DE054 0 0 0 0 0 0 
DE056 0 0 0 0 0 0 
DE060 0 0 0 0 0 0 
DE064 0 0 0 0 0 0 
DE065 0 0 0 0 0 0 
DE070 0 0 0 0 0 0 
DE071 0 0 0 0 0 0 
DE074 0 0 0 0 0 0 
DE083 0 0 0 0 0 0 
DE094 0 0 0 0 0 0 
DE098 0 0 0 0 0 0 
DE127 0 0 0 0 0 0 
DE129 0 0 0 0 0 0 
DE132 0 0 0 0 0 0 
DE137 0 0 0 0 0 0 
DE144 0 0 0 0 0 0 
DE167 0 0 0 0 0 0 
DE172 0 0 0 0 0 0 
DE182 0 0 0 0 0 0 
DE183 0 0 0 0 0 0 
DE197 0 0 0 0 0 0 
DE207 0 0 0 0 0 0 
DE209 0 0 0 0 0 0 
DE235 0 0 0 0 0 0 
DE242 0 0 0 0 0 0 
DE257 0 0 0 0 0 0 
DE373 0 0 0 0 0 0 
DE376 0 0 0 0 0 0 
DE388 0 0 0 0 0 0 
DE426 0 0 0 0 0 0 
DE432 0 0 0 0 0 0 
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DE458 0 0 0 0 0 0 
DE464 0 0 0 0 0 0 
HX04 0 0 0 0 0 0 
MG1655 0 0 0 0 0 0 
O157:H7 0 0 0 0 0 0 
Host ranges 20 50 49 52 52 52 
1, clear lysis; 0, no reaction   
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Table S2. The gp37 sequences of chimeric phages. The mutant codons were underlined. 

WGqlae 

ATGGCTACTTTAAAGCAAATCCAATTTAAAAGAAGTAAAGTAGCCGGTGTACGT

CCGGCACCGGCCCAGTTGGCTGAAGGCGAACTGGCTATTAACTTAAAGGACCGT

TTACTTTTTACTAAAGACGATACTGGAGCGATTATCGACCTTGGCTTTGCTAAGG

GTGGAAATATCGATGGTAATGTTATTCATAAAGGCAATTACAACCAAACCGGCG

ATTATACACTTAATGGTGTATTTACTCAAATTGGTGATTTCAATCTCAATGGTATT

GCTCGTGTAACTCGTGACATTATTGCCGCTGGCCAGATAATGACCGAAGGCGGC

GAGCTTATTTCTAAGAGCGCCTCAACTTCTCACCTTCGTTTCTTTGATGGTGATGA

TCGTGAACGTGGTATTATCTTTTCTCCAAATAATGCGGGTCTTACCAATCAAGTA

GTTAATATTCGCGTCCAAGATTACGCTGCAGGAAGTGAAAGCACCTACGCGTTTT

CAGGCAATGGTGTATTTTCTTCACCAGAAGTTTTTGGGTGGAAATCTGTATCAAC

TCCGGTAATTTATACCAATAAAGTTATTACTAATAAAAAGGTTAAAGGTGATTAT

GACATCTATTCGTTGGCTGACAACACTCCATTTGAAGAAGGCGAAACGGCTATTA

ACCACCTCCGTGTTATGCGAAATGCTGTAGGAGCAGGTATTTTCCACGAAGTTAA

TGTTAATGACGGAATAACCTGGTATTCCGGAGATGGCTTAGACACTTATCTTTGG

TCGTTTAACTGGGCCGGTGGTTTTCAAGCAGGTCATTCGATTGCAGTAGGTATGG

AATCAGGGCCTTTGACATATTCAACCTTAGGTAAAGGTTCTATTGTTCTTGGTGAT

AATGATACCGGGTTTAAATGGAAACAAGACGGCCTGTTCTATACAATTAATAATG

GAGCTTATACTTTACTTACAACTCCAACTGAAGTTACAAGCCTTAAACAGTTAGT

TGCGGGTTATTCAACCAACGGTTCTGATTTAATTCTTCCTACAACTCAAAACTATC

CATTAGTTATTGTTAATACTACTAATGATAAAAACAGCTTCGGCGACGGTCAAAC

TCTTTTAGGTTATCACCAGAGCGGCAAATATCACCATTATTTTCGTGGCAAAGGT

GTAACAAACGTTAACACCGCCGGCGGGTTGTTGGTTACTCCTGGTAACGTCGTAG

TCCGGGGCGGTTCGGTTAATATTGATGGTCTCAGTAATGCTTCTACAGTGCTTTTT

AAAGGAAATACTACAGGATATAGTTCAGTCGATAATATAGAGCTCAAAGTTTGG

GGTGACACTTTTAATACGGTAGGTGGTTCTCGTAAAAACGTAATGGAAACATCTG

ATGCTACTGGCTGGATGCATTATATTCAACGAACTACAGAAGGTAAAGTCGAAT

CCTATTTAAATGGTACCATGAATGTAATTGAAGGATTGACTGTCAATCAAGATAC

ATCCTTAAAACGTAATCTGTATGTTTCCAATGAAATTAAAGTTCGCGCTGCTAGT

GGTCTTCGTATTTGGAACGATAAGTATGGTGTTATTTTTCGAAATTCGGAAGACC

AACTGCATATTATTCCGACCAATGCCAATGCCGGCGAAAGTGGTGGATTGGGCC

CATTACGACCGTTAAGTATTACATTAGACACCGGCATAGTTAAAATTCCTAACTT

AGCAGCCAACCAGGTTTCTTTTAGTAGCACAGGTGTATTGGAATTCATCGCCGGT

AACGGTTCATCTTATGCTAACCAGAACACAACTAAAGCTCCATTGTATCAAACGC

TTGGTTCTGCGACTCAAGCATTCTATCCTATTACTAAGCAGAAAAATACAGTTTC

TAACGTAACTGTTACTCAAGGTATGGACCGAGCTACGAGCGAATACCGAATTGTT

GCTCAAGGTGATTTGCTTGGTGATGGTGATGCTACAGGATTGCAATACTGGCGAT

TTACCAAAGAAGGTAACTTTATAACTCGGAACCGCTTATATGCCGGTACAGCTTT

CATGAATACCGATGGCAATATTGCAGGTTCTATTTGGAACAAGTATAGCGGTGCT

ACTAACCTTGATGCTGCAGTGAATACTCGTGTTGGTAAAGGCGGCGATACAATG

ACTGGCAAATTAATCGTTAAAAGAGGCTCTGACGCTATTAACATTGCTGCCGATG

AAAATGATTCTGCTTATTTACTTGGAACATCGGGTGGAACGAATTCGTGGTACAT 



                                                                       6/10 

CGGTAAAGGCGGAGCAGATGACACTGCTTCATTTTATAATTTCAAAACTACCGCA

GGAATTACTCTTAATAGTGTAGGCGATATTGATTTTAATGTTAAAAAACAATCTA

CTGCAGCTTCATTAAATTTTTATCGTTTATATTTAAACGGAAGACAGTGGACAGC

TACTCAAGGCCACGGATATAATAATCAATGGCAAACAGAAGCCCCATTCTTCGTT

GACTTTGGTGAATCTGTTCCGAAAGATAGTTATATGCCAATTATCAAAGGAAAAA

GCCAAATCATTAACGAAGGATATGCCACAAAGGCAGATTTTGGTATTATTAGATT

GGGCGGAGATGCTACTTGGGGAAATGCAGTAATTCGTGTTGGTTCTGCGGAAAG

TGGAGATAGCAGTCATCCTAATGCAATATTTGTGTTTCAGGCTAATGGCGATTTT

AAAGCTCCGGCTGGTCTTCGCGCTGGTGTTAACTTGGGTGTCGGTACAATTCCAG

CATGGGGCGGAGCATCTATCGCCATTGGGGACGATGACACCGGCTTGGTCCATG 

GCGGTGACGGCCGAATTAATATGTATGCCAATAGTATGCATATTGCAAGCTGGG

GAGCTGGTTACCATATCCATGAAGGTCTTTGGGATACCACTGGTGCCTTGTGGAC

TGAAACAGGAAGAGCTATTATTTCTTTTGGTCATTTAGTCCAACAAAACGATAGC

TATTCAACATTTGTTCGTGACGTTTATGTTCGCTCTGATATTCGTGTTAAAAAAGA

CCTTGTTAAATTTGAAAATGCTTCACAGACACTTTCAAAAATTAACGGTTACACT

TATATGCAGAAACGTGGCCTGGATGAAGAAGGTAATCAGAAATGGGAACCTAAT

GCCGGTTTAATTGCTCAAGAAGTTCAAGCTATTTTACCTGAATTGGTTGAAGGCG

ACCCTGACGGTGAAGCTTTACTTCGTTTAAACTATAACGGTGTAATTGGTTTAAA

TACAGCTGCAATCAATGAGCACACTGCAGAAATAGCAGAATTGAAATCAGAGAT

TGAAGAACTTAAAGCACTAATTAAATCATTGTTAAAATAA 

 

WGqlbe 

ATGGCTACTTTAAAGCAAATCCAATTTAAAAGAAGTAAAGTAGCCGGTGTACGT

CCGGCACCGGCCCAGTTGGCTGAAGGCGAACTGGCTATTAACTTAAAGGACCGT

TTACTTTTTACTAAAGACGATACTGGAGCGATTATCGACCTTGGCTTTGCTAAGG

GTGGAAATATCGATGGTAATGTTATTCATAAAGGCAATTACAACCAAACCGGCG

ATTATACACTTAATGGTGTATTTACTCAAATTGGTGATTTCAATCTCAATGGTATT

GCTCGTGTAACTCGTGACATTATTGCCGCTGGCCAGATAATGACCGAAGGCGGC

GAGCTTATTTCTAAGAGCGCCTCAACTTCTCACCTTCGTTTCTTTGATGGTGATGA

TCGTGAACGTGGTATTATCTTTTCTCCAAATAATGCGGGTCTTACCAATCAAGTA

GTTAATATTCGCGTCCAAGATTACGCTGCAGGAAGTGAAAGCACCTACGCGTTTT

CAGGCAATGGTGTATTTTCTTCACCAGAAGTTTTTGGGTGGAAATCTGTATCAAC

TCCGGTAATTTATACCAATAAAGTTATTACTAATAAAAAGGTTAAAGGTGATTAT

GACATCTATTCGTTGGCTGACAACACTCCATTTGAAGAAGGCGAAACGGCTATTA

ACCACCTCCGTGTTATGCGAAATGCTGTAGGAGCAGGTATTTTCCACGAAGTTAA

TGTTAATGACGGAATAACCTGGTATTCCGGAGATGGCTTAGACACTTATCTTTGG

TCGTTTAACTGGGCCGGTGGATTGAAAGCCGGTCATTCTATTTCTGTAGGTCTTCC

AGGTGGTTCTAAAGGATATTCTGAATTAGGAACTGCATCAATTGCTCTTGGTGAT

AATGACACCGGGTTAAAATGGCACCAAGATGGTTATTTCTTTAGTGTAAACAACG

GCACAAGAACTTTCCTGAGCGGCCCTGCAGAAACCACCAGTCTTAGAAAAATGG

TTATGGGTTATTCTGTAAACGGTACCGATTTAACCACTCCTCCGTCGGAAAACTA

TGCTTTGGCGACGGTTGTCACTTATCATGATAATAACGCGTATGGCGACGGTCAA 



                                                                      7/10 

ACTCTTTTAGGTTATTATCAAGGTGGCAATTATCACCACTATTTCCGTGGTAAAG

GTACTACAAACGTTAACACCGCTGGTGGTTTGTTAGTTACTCCGGGTAATATTGA

TGTTGTTGGCGGTTCGGTTAATATTGATGGTCTCAGTAATGCTTCTACAGTGCTTT

TTAAAGGAAATACTACAGGATATAGTTCAGTCGATAATATAGAGCTCAAAGTTTG

GGGTGACACTTTTAATACGGTAGGTGGTTCTCGTAAAAACGTAATGGAAACATCT

GATGCTACTGGCTGGATGCATTATATTCAACGAACTACAGAAGGTAAAGTCGAA

TCCTATTTAAATGGTACCATGAATGTAATTGAAGGATTGACTGTCAATCAAGATA

CATCCTTAAAACGTAATCTGTATGTTTCCAATGAAATTAAAGTTCGCGCTGCTAG

TGGTCTTCGTATTTGGAACGATAAGTATGGTGTTATTTTTCGAAATTCGGAAGAC

CAACTGCATATTATTCCGACCAATGCCAATGCCGGCGAAAGTGGTGGATTGGGC

CCATTACGACCGTTAAGTATTACATTAGACACCGGCATAGTTAAAATTCCTAACT

TAGCAGCCAACCAGGTTTCTTTTAGTAGCACAGGTGTATTGGAATTCATCGCCGG

TAACGGTTCATCTTATGCTAACCAGAACACAACTAAAGCTCCATTGTATCAAACG

CTTGGTTCTGCGACTCAAGCATTCTATCCTATTACTAAGCAGAAAAATACAGTTT

CTAACGTAACTGTTACTCAAGGTATGGACCGAGCTACGAGCGAATACCGAATTG

TTGCTCAAGGTGATTTGCTTGGTGATGGTGATGCTACAGGATTGCAATACTGGCG

ATTTACCAAAGAAGGTAACTTTATAACTCGGAACCGCTTATATGCCGGTACAGCT

TTCATGAATACCGATGGTAATATTGCAGGTTCTATTTGGAACAAGTATAGCGGTG

CTACTAACCTTGATGCTGCAGTGAATACTCGTGTTGGTAAAGGCGGCGATACAAT

GACTGGCAAATTAATCGTTAAAAGAGGCTCTGACGCTATTAACATTGCTGCCGAT

GAAAATGATTCTGCTTATTTACTTGGAACATCGGGTGGAGCGAATTCGTGGTACA

TCGGTAAAGGCGGAGCAGATGACACTGCTTCATTTTATAATTTCAAAACTACCGC

AGGAATTACTCTTAATAGTGTAGGCGATATTGATTTTAATGTTAAAAAACAATCT

ACTGCAGCTTCATTAAATTTTTATCGTTTATATTTAAACGGAAGACAGTGGACAG

CTACTCAAGGCCACGGATATAATAATCAATGGCAAACAGAAGCCCCATTCTTCGT

TGACTTTGGTGAATCTGTTCCGAAAGATAGTTATATGCCAATTATCAAAGGAAAA

AGCCAAATCATTAACGAAGGATATGCCACAAAGGCAGATTTTGGTATTATTAGAT

TGGGCGGAGATGCTACTTGGGGAAATGCAGTAATTCGTGTTGGTTCTGCGGAAA

GTGGAGATAGCAGTCATCCTAATGCAATATTTGTGTTTCAGGCTAATGGCGATTT

TAAAGCTCCGGCTGGTCTTCGCGCTGGTGTTAACTTGGGTGTCGGTACAATTCCA

GCATGGGGCGGAGCATCTATCGCCATTGGGGACGATGACACCGGCTTGGTCCAT

GGTGGTGACGGCCGAATTAATATGTATGCCAATAGTATGCATATTGCAAGCTGGG

GAGCCGGTTACCATATCCATGAAGGTCTTTGGGATACCACTGGTGCCTTGTGGAC

TGAAACAGGAAGAGCTATTATTTCTTTTGGTCATTTAGTCCAACAAAACGATAGC

TATTCAACATTTGTTCGTGACGTTTATGTTCGTTCTGATATTCGTGTTAAAAAAGA

CCTTGTTAAATTTGAAAATGCTTCACAGACACTTTCAAAAATTAACGGTTACACT

TATATGCAGAAACGTGGCCTGGATGAAGAAGGTAATCAGAAATGGGAACCTAAT

GCCGGTTTAATTGCTCAAGAAGTTCAAGCTATTTTACCTGAATTGGTTGAAGGCG

ACCCTGACGGTGAAGCTTTACTTCGTTTAAACTATAACGGTGTAATTGGTTTAAA

TACAGCTGCAATCAATGAGCACACTGCAGAAATAGCAGAATTGAAATCAGAGAT

TGAAGAACTTAAAGCACTAATTAAATCATTGTTAAAATAA 

 

WGqlce 
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ATGGCTACTTTAAAGCAAATCCAATTTAAAAGAAGTAAAGTAGCCGGTGTACGT

CCGGCACCGGCCCAGTTGGCTGAAGGCGAACTGGCTATTAACTTAAAGGACCGT

TTACTTTTTACTAAAGACGATACTGGAGCGATTATCGACCTTGGCTTTGCTAAGG

GTGGAAATATCGATGGTAATGTTATTCATAAAGGCAATTACAACCAAACCGGCG

ATTATACACTTAATGGTGTATTTACTCAAATTGGTGATTTCAATCTCAATGGTATT

GCTCGTGTAACTCGTGACATTATTGCCGCTGGCCAGATAATGACCGAAGGCGGC

GAGCTTATTTCTAAGAGCGCCTCAACTTCTCACCTTCGTTTCTTTGATGGTGATGA

TCGTGAACGTGGTATTATCTTTTCTCCAAATAATGCGGGTCTTACCAATCAAGTA

GTTAATATTCGCGTCCAAGATTACGCTGCAGGAAGTGAAAGCACCTACGCGTTTT

CAGGCAATGGTGTATTTTCTTCACCAGAAGTTTTTGGGTGGAAATCTGTATCAAC

TCCGGTAATTTATACCAATAAAGTTATTACTAATAAAAAGGTTAAAGGTGATTAT

GACATCTATTCGTTGGCTGACAACACTCCATTTGAAGAAGGCGAAACGGCTATTA

ACCACCTCCGTGTTATGCGAAATGCTGTAGGAGCAGGTATTTTCCACGAAGTTAA

TGTTAATGACGGAATAACCTGGTATTCCGGAGATGGCTTAGACACTTATCTTTGG

TCGTTTAACTGGGCCGGTGGATTGAAAGCCGGTCATTCTATTTCTGTAGGTCTTCC

AGGTGGTTCTAAAGGATATTCTGAATTAGGAACTGCATCAATTGCTCTTGGTGAT

AATGACACCGGGTTAAAATGGCACCAAGATGGTTATTTCTTTAGTGTAAACAACG

GCACAAGAACTTTCCTGAGCGGCCCTGCAGAAACCACCAGTCTTAGAAAAATGG

TTATGGGTTATTCTGTAAACGGTACCGATTTAACCACTCCTCCGTCGGAAAACTA

TGCTTTGGCGACGGTTGTCACTTATCATGATAATAACGCGTATGGCGACGGTCAA

ACTCTTTTAGGTTATTATCAAGGTGGCAATTATCACCACTATTTCCGTGGTAAAG

GTACTACAAACGTTAACACCGCTGGTGGTTTGTTAGTTACTCCGGGTAACGTTGA

AGTCCGGGGCGGTTCGGTTAATATTGATGGTCTCAGTAATGCTTCTACAGTGCTT

TTTAAAGGAAATACTACAGGATATAGTTCAGTCGATAATATAGAGCTCAAAGTTT

GGGGTGACACTTTTAATACGGTAGGTGGTTCTCGTAAAAACGTAATGGAAACATC

TGATGCTACTGGCTGGATGCATTATATTCAACGAACTACAGAAGGTAAAGTCGA

ATCCTATTTAAATGGTACCATGAATGTAATTGAAGGATTGACTGTCAATCAAGAT

ACATCCTTAAAACGTAATCTGTATGTTTCCAATGAAATTAAAGTTCGCGCTGCTA

GTGGTCTTCGTATTTGGAACGATAAGTATGGTGTTATTTTTCGAAATTCGGAAGA

CCAACTGCATATTATTCCGACCAATGCCAATGCCGGCGAAAGTGGTGGATTGGG

CCCATTACGACCGTTAAGTATTACATTAGACACCGGCATAGTTAAAATTCCTAAC

TTAGCAGCCAACCAGGTTTCTTTTAGTAGCACAGGTGTATTGGAATTCATCGCCG

GTAACGGTTCATCTTATGCTAACCAGAACACAACTAAAGCTCCATTGTATCAAAC

GCTTGGTTCTGCGACTCAAGCATTCTATCCTATTACTAAGCAGAAAAATACAGTT

TCTAACGTAACTGTTACTCAAGGTATGGACCGAGCTACGAGCGAATACCGAATT

GTTGCTCAAGGTGATTTGCTTGGTGATGGTGATGCTACAGGATTGCAATACTGGC

GATTTACCAAAGAAGGTAACTTTATAACTCGGAACCGCTTATATGCCGGTACAGC

TTTCATGAATACCGATGGTAATATTGCAGGTTCTATTTGGAACAAGTATAGCGGT

GCTACTAACCTTGATGCTGCAGTGAATACTCGTGTTGGTAAAGGCGGCGATACAA

TGACTGGCAAATTAATCGTTAAAAGAGGCTCTGACGCTATTAACATTGCTGCCGA

TGAAAATGATTCTGCTTATTTACTTGGAACATCGGGTGGAGCGAATTCGTGGTAC

ATCGGTAAAGGCGGAGCAGATGACACTGCTTCATTTTATAATTTCAAAACTACCG

CAGGAATTACTCTTAATAGTGTAGGCGATATTGATTTTAATGTTAAAAAACAATC

TACTGCAGCTTCATTAAATTTTTATCGTTTATATTTAAACGGAAGACAGTGGACA

GCTACTCAAGGCCACGGATATAATAATCAATGGCAAACAGAAGCCCCATTCTTC 
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GTTGACTTTGGTGAATCTGTTCCGAAAGATAGTTATATGCCAATTATCAAAGGAA

AAAGCCAAATCATTAACGAAGGATATGCCACAAAGGCAGATTTTGGTATTATTA

GATTGGGCGGAGATGCTACTTGGGGAAATGCAGTAATTCGTGTTGGTTCTGCGGA

AAGTGGAGATAGCAGTCATCCTAATGCAATATTTGTGTTTCAGGCTAATGGCGAT

TTTAAAGCTCCGGCTGGTCTTCGCGCTGGTGTTAACTTGGGTGTCGGTACAATTC

CAGCATGGGGCGGAGCATCTATCGCCATTGGGGACGATGACACCGGCTTGGTCC

ATGGCGGTGACGGCCGAATTAATATGTATGCCAATAGTATGCATATTGCAAGCTG

GGGAGCTGGTTACCATATCCATGAAGGTCTTTGGGATACCACTGGTGCCTTGTGG

ACTGAAACAGGAAGAGCTATTATTTCTTTTGGTCATTTAGTCCAACAAAACGATA

GCTATTCAACATTTGTTCGTGACGTTTATGTTCGTTCTGATATTCGTGTTAAAAAA

GACCTTGTTAAATTTGAAAATGCTTCACAGACACTTTCAAAAATTAACGGTTACA

CTTATATGCAGAAACGTGGCCTGGATGAAGAAGGTAATCAGAAATGGGAACCTA

ATGCCGGTTTAATTGCTCAAGAAGTTCAAGCTATTTTACCTGAATTGGTTGAAGG

CGACCCTGACGGTGAAGCTTTACTTCGTTTAAACTATAACGGTGTAATTGGTTTA

AATACAGCTGCAATCAATGAGCACACTGCAGAAATAGCAGAATTGAAATCAGAG

ATTGAAGAACTTAAAGCACTAATTAAATCATTGTTAAAATAA 

 

WGqlde 

ATGGCTACTTTAAAGCAAATCCAATTTAAAAGAAGTAAAGTAGCCGGTGTACGT

CCGGCACCGGCCCAGTTGGCTGAAGGCGAACTGGCTATTAACTTAAAGGACCGT

TTACTTTTTACTAAAGACGATACTGGAGCGATTATCGACCTTGGCTTTGCTAAGG

GTGGAAATATCGATGGTAATGTTATTCATAAAGGCAATTACAACCAAACCGGCG

ATTATACACTTAATGGTGTATTTACTCAAATTGGTGATTTCAATCTCAATGGTATT

GCTCGTGTAACTCGTGACATTATTGCCGCTGGCCAGATAATGACCGAAGGCGGC

GAGCTTATTTCTAAGAGCGCCTCAACTTCTCACCTTCGTTTCTTTGATGGTGATGA

TCGTGAACGTGGTATTATCTTTTCTCCAAATAATGCGGGTCTTACCAATCAAGTA

GTTAATATTCGCGTCCAAGATTACGCTGCAGGAAGTGAAAGCACCTACGCGTTTT

CAGGCAATGGTGTATTTTCTTCACCAGAAGTTTTTGGGTGGAAATCTGTATCAAC

TCCGGTAATTTATACCAATAAAGTTATTACTAATAAAAAGGTTAAAGGTGATTAT

GACATCTATTCGTTGGCTGACAACACTCCATTTGAAGAAGGCGAAACGGCTATTA

ACCACCTCCGTGTTATGCGAAATGCTGTAGGAGCAGGTATTTTCCACGAAGTTAA

TGTTAATGACGGAATAACCTGGTATTCCGGAGATGGCTTAGACACTTATCTTTGG

TCGTTTAACTGGGCCGGTGGATTGAAAGCCGGTCATTCTATTTCTGTAGGTCTTCC

AGGTGGTTCTAAAGGATATTCTGAATTAGGAACTGCATCAATTGCTCTTGGTGAT

AATGACACCGGGTTAAAATGGCACCAAGATGGTTATTTCTTTAGTGTAAACAACG

GCACAAGAACTTTCCTGAGCGGCCCTGCAGAAACCACCAGTCTTAGAAAAATGG

TTATGGGTTATTCTGTAAACGGTACCGATTTAACCACTCCTCCGTCGGAAAACTA

TGCTTTGGCGACGGTTGTCACTTATCATGATAATAACGCGTATGGCGACGGTCAA

ACTCTTTTAGGTTATTATCAAGGTGGCAATTATCACCACTATTTCCGTGGTAAAG

GTACTACAAACGTTAACACCGCTGGTGGTTTGTTAGTTACTCCGGGTAATATTGA

TGTTGTTGGCGGTTCGGTTAATATTGATGGCCGCAACAATGCTTCTACACTAATG

TTCAGAGGAAATACTACAGGAAGTAGTTCAGTTGATAATATGACTATCGCCGTTT

GGGGTAATACCTTTACTAATGTTGATGGTGACCGTAAAAACGTAATGGAAATATC 
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TGATGCCACTAGTTGGATGTGGTATATTCAGCGCAAAACCGATGACAAAGTTGA

AGCCCATTTAAACGGTGCCTTACGTGTAAATGGAAGCATCGACGTCGGCAGAGA

AGTTAACGTCTCCGGCACTATTGCTGGTAATGCGGTCAATGCTCTTAGAATTTGG

AACGACGACTACGGTGCCATTTTCCGCCGTTCGGAAGGAAGTCTTCATATTATTC

CTACCGCCTTTGGCGAAGGTAAAACTGGTGATATCGGACCACTTCGTCCATTTAG

TTTGGCATTAGATACCGGCATAGTTAAAATTCCTAACTTAGCAGCCAACCAGGTT

TCTTTTAGTAGCACAGGTGTATTGGAATTCATCGCCGGTAACGGTTCATCTTATGC

TAACCAGAACACAACTAAAGCTCCATTGTATCAAACGCTTGGTTCTGCGACTCAA

GCATTCTATCCTATTACTAAGCAGAAAAATACAGTTTCTAACGTAACTGTTACTC

AAGGTATGGACCGAGCTACGAGCGAATACCGAATTGTTGCTCAAGGTGATTTGC

TTGGTGATGGTGATGCTACAGGATTGCAATACTGGCGATTTACCAAAGAAGGTA

ACTTTATAACTCGGAACCGCTTATATGCCGGTACAGCTTTCATGAATACCGATGG

TAATATTGCAGGTTCTATTTGGAACAAGTATAGCGGTGCTACTAACCTTGATGCT

GCAGTGAATACTCGTGTTGGTAAAGGCGGCGATACAATGACTGGCAAATTAATC

GTTAAAAGAGGCTCTGACGCTATTAACATTGCTGCCGATGAAAATGATTCTGCTT

ATTTACTTGGAACATCGGGTGGAGCGAATTCGTGGTACATCGGTAAAGGCGGAG

CAGATGACACTGCTTCATTTTATAATTTCAAAACTACCGCAGGAATTACTCTTAA

TAGTGTAGGCGATATTGATTTTAATGTTAAAAAACAGTCTACTGCAGCTTCATTA

AATTTTTATCGTTTATATTTAAACGGAAGACAGTGGACAGCTACTCAAGGCCACG

GATATAATAATCAATGGCAAACAGAAGCCCCATTCTTCGTTGACTTTGGTGAATC

TGTTCCGAAAGATAGTTATATGCCAATTATCAAAGGAAAAAGCCAAATCATTAA

CGAAGGATATGCCACAAAGGCAGATTTTGGTATTATTAGATTGGGCGGAGATGC

TACTTGGGGAAATGCAGTAATTCGTGTTGGTTCTGCGGAAAGTGGAGGTAGCAGT

CATCCTAATGCAATATTTGTGTTTCAGGCTAATGGCGATTTTAAAGCTCCGGCTG

GTCTTCGCGCTGGTGTTAACTTGGGTGTCGGTACAATTCCAGCATGGGGCGGAGC

ATCTATCGCCATTGGGGACGATGACACCGGCTTGGTCCATGGCGGTGACGGCCG

AATTAATATGTATGCCAATAGTATGCATATTGCAAGCTGGGGAGCCGGTTACCAT

ATCCATGAAGGTCTTTGGGATACCACTGGTGCCTTGTGGACTGAAACAGGAAGA

GCTATTATTTCTTTTGGTCATTTAGTCCAACAAAACGATAGCTATTCAACATTTGT

TCGTGACGTTTATGTTCGTTCTGATATTCGTGTTAAAAAAGACCTTGTTAAATTTG

AAAATGCTTCACAGACACTTTCAAAAATTAACGGTTACACTTATATGCAGAAACG

TGGCCTGGATGAAGAAGGTAATCAGAAATGGGAACCTAATGCCGGTTTAATTGC

TCAAGAAGTTCAAGCTATTTTACCTGAATTGGTTGAAGGCGACCCTGACGGTGAA

GCTTTACTTCGTTTAAACTATAACGGTGTAATTGGTTTAAATACAGCTGCAATCA

ATGAGCACACTGCAGAAATAGCAGAATTGAAATCAGAGATTGAAGAACTTAAAG

CACTAATTAAATCATTGTTAAAATAA 


