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Fig. S1. DNA sequencing of Aps4.L gene between exons 6 and 9 in X. Jaevis.
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3 4 5 6 7 8 9 10 11 12
hps4.L gene
exon 6 primer (forward) — ™ ~==primer (reverse)
CCTAGCTGGCTGCATTCTCTACAAAAATCAGTAGGAGTTATTTATTGGTTTTCTCCTTTTGCCCGTCTGTCTATATACCCCCTCATTTACTTTGCAATAA
CCTAGCTGGCTGCATTCTCTACAAAAATCAGTAGGAGTTATTTATTGGTTTTCTCCTTTTGCCCGTC-—— == == == == == ——=—=————————————————

primer (forward) < intron 6
TTATTTTTGTGTGCATTTTTAGTGTTGCCTATTTATACCTGAGCAATATATATGTTTGCTAAATCTTTTTTTCTGCTTAT GGGACTATTACATCCTTGGT

exon 7

intron 7
CTGCAAAAGTTGGTTGGTTGTTTGCAGAAAGCACCCAGGAAATCAGATGATTGTGAGGCTAGATGATGAGTTTGTCCTTCATTTTTTTTCCTTTAACATA

exon 8

CACAAGGAATGTGTGTGCAACAGGTGTGTGACCAACTGCATGAATAATTCTGTCATTTGAGAGTTTTCTGCTATATTCACACCCGCCGCATATAATGTGT
——————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— GCATATAATGTGT
intron 8
CGTCTGCTTAATTTGCCAGTTTTTGATATTAGTTATAGCAGAAGGCTACTTCTAAACATATTATTCTATAGATAGTCTGTATACCCAAACAGATGTTTTT
CATCTGCTTAATTTGCCAGTTTTTGATATTAGTTATAGCAGAAGGCTACTTCTAAACATATTATTCTATAGATAGTCTGTATACCCAAACAGATGTTTTT

GGTATTTATTTACTGTAAATCTGTCAGGCTACTTTTGTAGACAGTGATATAAGCAACAGT TTAAAGGAACATTTCCCATTTTAAGTCATTTCTGATAAGG
GGTATTTATTTACTGTAAATCTGTCAGGCTACTTTTGTAGACAGTGATATAAGCAACAGT TTAAAGGAACATTTCCCATTTTAAGTCATTTCTGATAAGG

ATGACAGGCTTCCCTTGCAGTCATATGGCTTCCAAATCCCAGTAGGTATGTTTGTATGTTGATTATAGATTTATATGGCTATTAAAATTGTCCATGTGCT
ATGACAGGCTTCCCTTGCAGTCATATGGCTTCCAAATCCCAGTAGGTATGTTTGTATGTTGATTATAGATTTATATGGCTATTAAAATTGTCCATGTGCT

TGGCACCCATTTTCTGTTTATTACACACATATGTGGTTTTATGCARAATCTGTTATCCAGTTTCCAGATGGCCCCTTGAAGATATATTTTTAAATGGGTCT
TGGCACCCATTTTCTGTTTATTACACACATATGTGGTTTTATGCAAATCTGTTATCCAGTTTCCAGATGGCCCCTTGAAGATATATTTTTAAATGGGTCT
exon 9
GACAAATGTTCTATAAATGGAGAGACCATATTTTCTTATATAACTTGCTTCTCATTTCTCATTGTGTTGCTCAGATGCAGAGTTACCCCAGGATGTC
GACAAATGTTCTATARATGGAGAGACCATATTTTCTTATATAACTTGCTTCTCATTTCTCATTGTGTTGCTCAGAT GCAGAGTTACCCCAGGATGTC

primer (reverse)
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