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-----------------------------------------
TPLLLTAAVYFSVDFFLSDVQRSYPVGSAKKNLDWINVMCY
TPLLLTAAVYFSVDFLLSDVQRSYPVGSVKKNLDWINVMCY
APLLLTAAMYFSVDFFLYDVQRSYPVDSIGKNLDWINAMCY
PALLLTAAVNYASTVNG----VNYPIQSIANSCDWVNLMAY
PALLLTAAVYYASTVNG----VNYPIQSIANSCDWVNLMAY
PALLLTAAVNYASTVNG----VNYPIQSIANSCDWVNLMAY
PTLLLTAAVNYASTVNG----VNYPIQPIANSCDWVNLMAY
-RLIFIMSGHYSPVVDS----DKYPVKSVERNLDWVHIIAY
-----KIVSFASIAPYDDNNVQPHYLALWSKYGHLIDYVNF
-----KIVSFASIAPYDDNNVQPHYLAPWRKYGHLID----
-----KIVSFASIAPYDDNNVQPHYLALWRKYGHLIDYVNF
-----KIVSFTSIAPFEDDSVQQHYLALWSKYGHLIDYVNF
-----GLISFASIAPFDDDQVQSHYLALWKTYGNLIDYVNF
-----SVVTVATIAPFYSTSAP--YVDLFNQYGNAIDYVNH
----QALHAVSLERNSKQRLQLVYVIGPPYSEKLQEHDFGP
                                         

      
      
 : 219
 : 238
 : 259
 :   -
 : 220
 : 104
 : 222
 : 208
 : 208
 : 208
 : 207
 : 205
 : 214
 : 211
 : 214
 : 207
 : 214
 : 205
 : 195
      

             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
  *       300         *       320        
DYHGSWER-VTGEHSALDDPNS-KISTTFGIQSWIEVGVPP
DYHGSWER-VTGEHSALDDPNS-KISTTFGIQSWIEVGVPP
DYHGSWDTSITGAQALLFDKSS-NVSTSYGISTWVENGVPP
-----------------------------------------
DYHGSWDTSATGAQAALFDPNS-NITTSYGLRSWIEAGLPP
DYHGSWDTSATGAQAALFDPKS-NISTSYGLRSWIKAGLPP
DYHGGWETSTTGAQAALFDPKS-NVSTSYGLQSWITAGLPP
DFYGPTRSNVTNPPAALFDPPSGSVSGSYGIKSWIQAGLSP
DFYGPTWSSVTNPPAQLFDPPSGSVSGSYGIKSWIQTGLNP
DFYGPTWSSVTNPPAQLFDPPSGSVSGSYGIKSWIQAGLSP
DFYAPNYSTVTKPPAELFDPPSGSVSGSYGIQSWIQAGLSP
DYYLSKRDNFTGGHAALYDPSS-NLNTDYGIKEWIGIGLPA
QFYAYDKGTTIPQFLQHFETQTSNYKGGRVLVSFSTDASGG
--------CELPILCL-------------------------
QFYAYDKGTTIPQFLQHFETQTSNYKGGKVLVSFGTDASGG
QFYAYDKRTTVAQFLQYFETQSANYKGGKILVSFSTDKSGG
QFYGYDQGTNVSQFMAYFETQSSNYNGGKVLVSFISDGSRG
QFYT-DKVKTPQAYLEAFRNRTEMYGKDKVLPSYEVDG-RG
EDLKSLSDDVDGFSLMTYDYSNPQHPGPNAPLKWIHSTLQL
                                         

      
      
 : 258
 : 277
 : 299
 :   -
 : 260
 : 144
 : 262
 : 249
 : 249
 : 249
 : 248
 : 245
 : 255
 : 219
 : 255
 : 248
 : 255
 : 244
 : 236
      

4  



             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
 *       340         *       360         
KKLVMG-----------------------------------
KKLVMG-----------------------------------
EKLVMG-----------------------------------
-----------------------------------------
SKLIMG-----------------------------------
SKLIMG-----------------------------------
SKLIMG-----------------------------------
EKMVFGMPFLGYAWTLVNADNHGFKAPSSGLVGSDEGAMGY
KKMVF------------------------------------
EKMVF------------------------------------
QNMVF------------------------------------
SKMVLG-----------------------------------
LKPKKG-----------------------------------
-----------------------------------------
LKPKNG-----------------------------------
LKPKDG-----------------------------------
LSPENG-----------------------------------
IQGDAF-----------------------------------
LLGTSS-----------------------------------
                                         

      
      
 : 264
 : 283
 : 305
 :   -
 : 266
 : 150
 : 268
 : 290
 : 254
 : 254
 : 253
 : 251
 : 261
 :   -
 : 261
 : 254
 : 261
 : 250
 : 242
      

             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
*       380         *       400         *
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
KQIKAFITQNQATTMYNSSVVSDYCYSGTTWIGYDDIQSII
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
                                         

      
      
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 : 331
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
      

5  



             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
       420         *       440         * 
----------------LPLYGRTWTLQDPKVNGIGAPAVVP
----------------LLLYGRTWTLQDPKVNGIRAPAVGP
----------------LPMYGRTWKLKDPNQSGIGAPANGT
-----------------------------------------
----------------LPLYGRTWQLKDPRSHGVGAPAVSV
----------------LPLYGRTWRLKDPRSHGVGAPAVAV
----------------LPLYGRTWQLKDPRSHDVGAPTVGV
AKVSYAKQQGLLGVLGMPFYGYAWKLVNANNHGFKAPSSGP
---------------GMPFYGYAWKLVNANNHGFKAPSSGP
---------------GMPFLGYAWTLVNADNHGFKAPSSGL
---------------GLPFYGYAWKLVNANDHGFNAPTRGP
----------------LAYHGYAWTLVSPKENGIGAPARGL
------------------SLQPAACSKVK------MAQLEA
-----------------------------------------
------------------FFTACSMLKSQGELHGIFIWSAD
------------------FFDACSVLKSQDKLHGIFIWSAD
------------------FFSACSRLKDQQELHGIFVWCAD
------------------FVALDLLEENGFDVNGVMIFSAD
--------------------SGAQSLAHKIFIGINFYGNDF
                         l               

      
      
 : 289
 : 308
 : 330
 :   -
 : 291
 : 175
 : 293
 : 372
 : 280
 : 280
 : 279
 : 276
 : 278
 :   -
 : 284
 : 277
 : 284
 : 273
 : 263
      

             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
      460         *       480         *  
GPG-GGVLVYSQILDFNTQNNATVKFDKQSSCFYSYAGGSW
GPG-GGVLVYSQILDFNTE----------------------
GPGYLGVMKYSDIVDFNLANNASVVFDEETVSTYSYAGTDW
-----------------------------------------
GPGSEGVLTYSEVEAFNRANNATVVYDSVTVSTYSVTGTSW
GPGSDGVLTYSEVEAFNRANNATVVYDGVTVSTYSVAETSW
GPGSDGVLTYSMVEAFNKVNNAMVVYDMETVSTYSIAGTSW
VGSGDGSMGYKQIKAFITQNQATTVYNSSVVSDYCYSGTTW
VGSGDGSMGYKQIKAFITQNQATTVYNSSVVSDYCYSGTTW
VGSDEGAMGYKQIKAFITQNQATTVYNSSVVSDYCYSGTTW
VGSGDGSMGYNEIKAFIAQNQATTVYNSSVVSDYCYSGTTW
AITQDGSMSYKYIKWYMKSYKLASMYNATYVVNYCTFGLFW
EKKHDKVVDEMLAILNAKAEASRLKEVEQEVGKDVDEEQ--
-----------------------------------------
DSKANGFPSEMQSQAQNDFSAVLLMMREVRTPSWHGDFVYV
DSKKAEALCKSHQPWLHQTSSSLCSSFKSSLSPQQTQSSSL
TSKAKG-----LGFGYEKQSQALLAN---------------
ASASGG-------YCYERKSQAFLLNSTSSA----------
TLSEGTMICHFQSILSHLVSNTMTSDKVDANLEDAFHPLKS
                                         

      
      
 : 329
 : 326
 : 371
 :   -
 : 332
 : 216
 : 334
 : 413
 : 321
 : 321
 : 320
 : 317
 : 317
 :   -
 : 325
 : 318
 : 305
 : 297
 : 304
      

6  



             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
     500         *       520         *   
VGYDDVGSVKLKVRFALARSLG-------------------
-----------------------------------------
IGYDDMESISNKKLVMGLPMYGRTWKLKDPNQNGIAAPANG
-----------------------------------------
IGYDDVRSTTVKIEFAQGLGLR-------------------
IGYDDDRSTTVKIEFAQVLGLR-------------------
IGYDDTKSTIVKIKFAQALGLR-------------------
IGYDDIQSITAKVSYAKQQDCLGTFLG--------MLEVNT
IGYDDIQSITAKVSYAKQQGLLG------------------
IGYDDIQSITAKVSYAKQQGLLG------------------
IGYDDIQSITAKVSYAKQQGLLG------------------
IGFDDVEAIRTKVSYAKDKGLLG------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
YSFYL------------------------------------
TYIGAGGKNVSFPDVPINPNVDFHFILSFAIDYTNASSPSP
-----------------------------------------
-----------------------------------------
THVGSCWRF--------------------------------
                                         

      
      
 : 351
 :   -
 : 412
 :   -
 : 354
 : 238
 : 356
 : 446
 : 344
 : 344
 : 343
 : 340
 :   -
 :   -
 : 330
 : 359
 :   -
 :   -
 : 313
      

             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
    540         *       560         *    
----GYFFWALGQDKDWTISREAPKKELCCS--------TS
-----------------------------------------
TGPGYLRVMKYSDIVDFNLANNASVVFDEET--------VS
-----------------------------------------
----GYFFWAVNGDHDWKISTQGRVISNVK-----------
----GYFFWAVNGDYDWKISTQGRVISNVK-----------
----EYFFWAVNGDYNWKISTQG------------------
PTKLEYFRQEFSIPADVHLKLAGDNDTIMP--------TDH
-----YFSWHVGVDNNWALSQRGLSQSIP------------
-----YFSWHVGVNHDELKPISREE----------------
-----YFSWHVGVDNNWALSQKDPNDPSSSSGPSALALTHP
-----YAVWQVPNDDNWVLTKAALGEDKKQGNKKWLLVILL
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
TNGNFSAYWDKENLNPSQISSIKADHPNVKVAMSVAGDSVN
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
                                         

      
      
 : 380
 :   -
 : 445
 :   -
 : 380
 : 264
 : 375
 : 479
 : 368
 : 364
 : 379
 : 376
 :   -
 :   -
 :   -
 : 400
 :   -
 :   -
 :   -
      

7  



             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
   580         *       600         *     
GFLAAGVLCAGFGLWAGLVYLWSVLLNSSALS---------
-----------------------------------------
TYSYAGTDWIGYDDMESISNKVNFARANGLGGYFFWAVGFD
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
TMPFPIVAFTKCGLRLPLDPLFRQVLHFYKLNPMQLTINSY
----------------TIHAFFKFTRKLYNLD---------
------------------MELIRNDKEEDALD---------
SLPTLTVETCELHRVNAQLTLFQHMYKDARAEICALKADNK
PTICVLIFLLGTLLWYLQRGVLKKKGKKSESPNLQVFSFAD
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
GQFVYFSPASTSSWVSNAISSITQIVTEYNLDGIDIDYEHY
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
                                         

      
      
 : 412
 :   -
 : 486
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 : 520
 : 384
 : 378
 : 420
 : 417
 :   -
 :   -
 :   -
 : 441
 :   -
 :   -
 :   -
      

             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
  620         *       640         *      
-----------------------------------------
-----------------------------------------
KNWTISEAGSLHNIFQGW-----------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
RVINGIIVLARQENLRIT-----------------------
-LINNVHT---------------------------------
-IEENLETKEDEDRVAEA-----------------------
ELKRKATSMENKEVKRQATFMARFGAPSYFAFDGRRRVNLV
IKVVTNNFSSENKLGQGGFGPVYKGKLPDGQEIAVKRLSET
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
NADPDTFAECIGQLLSYLKENKIVSFTSIAPFEDDSVQPHY
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
                                         

      
      
 :   -
 :   -
 : 504
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 : 538
 : 391
 : 395
 : 461
 : 458
 :   -
 :   -
 :   -
 : 482
 :   -
 :   -
 :   -
      

8  



             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
 660         *       680         *       
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-------------------------LADLQYCYTMCPLDLK
-----------------------------------------
-------------------------LEDDQHLKDFIDLGKL
KTLRQGLRSDEVPFPDSIIDIAAALGADMEVKDAPTLLPLA
SRQGVEEYKNEVSLTAKLQHVNLVRLLGFCTEREEKLLIYE
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
LALWKKYGYLIDYVNFQFYTYDNGTTVQQFIQYFETQSSNY
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
                                         

      
      
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 : 554
 :   -
 : 411
 : 502
 : 499
 :   -
 :   -
 :   -
 : 523
 :   -
 :   -
 :   -
      

             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
700         *       720         *       7
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
DRSFVYYLKPRSTQYK---IIADLPDSNKGAEDDFLIASGN
-----------------------------------------
E----------------------------------------
DRPFDAVIYQPDTYILPPSEILRFMGFIPGLEDDTLLCEPT
YMPNKSLDFYLYDPDGRSLLDWEKWLHIIEGVTQGLLYLQE
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
EGGKILVSFGTDGSGGLKPEDGFFEACRMLRSQNKLHGIFI
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
                                         

      
      
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 : 592
 :   -
 : 412
 : 543
 : 540
 :   -
 :   -
 :   -
 : 564
 :   -
 :   -
 :   -
      

9  



             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
40         *       760         *       78
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
WEFGPDEDVHLYP--------------------LPRTITEG
-----------------------------------------
-----------------------------------------
EHLSTEASTVVARRIIGYGTILGPQRWYERLPAEVRTVVDA
YSRFTIVHRDLKASNILLDKDMKPKISDFGIARIFQKDEHE
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
WSADDSQEAVLLTRDNKGSFEK-------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
                                         

      
      
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 : 613
 :   -
 :   -
 : 584
 : 581
 :   -
 :   -
 :   -
 : 586
 :   -
 :   -
 :   -
      

             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
0         *       800         *       820
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
KSKSPESSSTTEKFSSILLLGMLELTTI-------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
ADFGLFCSGLIQMRTESVLYGALAESFVSHCKVDLLGGYWK
ANTSHIVGTYGCVPPEYVKRGTYSTKYDVYSFGVLLLQIIS
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
                                         

      
      
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 : 641
 :   -
 :   -
 : 625
 : 622
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
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TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
         *       840         *       860 
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
----------GLFHNKPNKLGEHEAYSYQRCMYS-------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
VWEVDWHPWAGIFAVSRATYAAAWYASTMRILFEGLFGRAY
GKKNTSLHGLHKNLNILEYAYKLWKDGKGMDFMDPLLDDSS
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
                                         

      
      
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 : 665
 :   -
 :   -
 : 666
 : 663
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
      

             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
        *       880         *       900  
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
--------------HQD------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
YLGERFIRQTRGVAHPDVPHSPPPGMRSVDAIQDGPMIDLL
SSCKLMRCMQVALLCVQEKWQERPSMLEVSSMLKNETEVVP
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
                                         

      
      
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 : 668
 :   -
 :   -
 : 707
 : 704
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
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TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
       *       920         *       940   
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
MEGEDGDRYYMAGDFTTFLHTRVMAPLTLGVAHAIPKVAAT
IPQRPAFSTNKDKEEENNLTLRQQTCSVDDATISEVVPR--
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
                                         

      
      
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 : 748
 : 743
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
      

             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
      *       960         *       980    
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
VAGAGDAPARGAPAVAPIPGFPMIPTEITYMRPNGVLEQIP
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
                                         

      
      
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 : 789
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
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TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                         
     *      1000         *      1020     
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
IDEIEEKDCRIVFAPGIEQVHISLWFPFIAYDLARTIDRLL
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
-----------------------------------------
                                         

      
      
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 : 830
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
      

             
             
TEA019378. : 
TEA009567. : 
TEA021168. : 
TEA018432. : 
TEA008468. : 
TEA024621. : 
TEA018426. : 
TEA030241. : 
TEA009345. : 
TEA013798. : 
TEA009364. : 
TEA013812. : 
TEA015728. : 
TEA015711. : 
TEA015702. : 
TEA012713. : 
TEA025942. : 
TEA001202. : 
TEA004985. : 
             

                                
    *      1040         *       
--------------------------------
--------------------------------
--------------------------------
--------------------------------
--------------------------------
--------------------------------
--------------------------------
--------------------------------
--------------------------------
--------------------------------
LMVRRSQTTLAAHGLELGPAPVAPIRPPPARR
--------------------------------
--------------------------------
--------------------------------
--------------------------------
--------------------------------
--------------------------------
--------------------------------
--------------------------------
                                

      
      
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 : 862
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
 :   -
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