Supplementary table 3. USF1 SNPs and haplotypes and their association with SP type and NFT prevalence (APOE4 carriership and age as covariates) in females.

1510908821 152073658 152774276 152516839 151556259 152774279
Aff. (%) CC¥G+  OR cl p Aff. (%) CCHT+ OR  Cl p Aff. (%) CCHG+  OR cl p Aff. (%) TT¥C+ OR  ClI p Aff. (%) AA¥G+  OR cl p Aff. (%) CCHT+  OR cl p
sp 50(39.1)/23(52.3) 295 1.25-6.96 0.014 35(41.7)/47(42.0)  1.03 0.53-2.00 NS 46(41.1)/36(42.4) 132 0.68-257 NS 33(40.2)/49(434) 136 0.70-266 NS 65(42.2)/16(39.0) 0.96 042-220 NS 43(41.7)/39(42.9) 098 051-190 NS
Non neuritic 19(12.8)/4(9.3)  1.20 0.35-407 NS 8(9.9)/15(13.4)  1.41 054-3.65 NS 16(14.4)/7(84)  0.64 0.24-169 NS 12(14.8)11(9.9) 0.70 0.28-1.75 NS 18(11.9)/5(12.2)  0.98 0.33-296 NS 12(11.7)11(125) 110 0.44-2.75 NS
Neuritic 35(235)/16(37.2) 327 1.29-829 0.013 22(27.2)/29(25.9) 096 0.45-2.05 NS 27(24.3)/24(28.9) 159 0.74-343 NS 20(24.7)/31(27.9) 130 0.60-282 NS 41(27.2)/9(22.0) 073 028194 NS 27(26.2)/24(27.3) 104 049222 NS
Diffuse 5(34)/2(47) 233 040-136 NS 44.9)327) 055 0.12-258 NS 3(2.7)/4(48) 195 041927 NS 2(2.5)/5(4.5) 192 036-104 NS 5(3.3)/2(4.9) 139 025-7.69 NS 3(2.9)/4(45) 163 035770 NS
Primitive 14(9.4)/2(4.7) 083 017-409 NS 4(4.9)12(10.7) 228 068-7.63 NS 13(11.7)/3(3.6)  0.34 0.09-1.28 NS 10(12.3)/6(5.4) 047 0.16-139 NS 13(86)/3(73) 082 021-204 NS 9(8.7)7(80) 092 0.32-269 NS
Classic 30(20.1)/10(23.3) 250 0.92-6.77 NS 16(19.8)/24(21.4)  1.07 0.48-240 NS 24(216)/16(19.3) 122 054-2.75 NS 21(189)/1(12) 097 044217 NS 33(21.9)/7(17.1) 073 0.26-2.04 NS 20(19.4)/20(22.7) 113 051-251 NS
Burnt out 5(3.4)/6(14.0) 108 2.34-49.7 0.002 6(7.4)/5(45) 059 015-2.33 NS 3(2.7)/8(9.6) 656 1.36-31.5 0.019 1(1.2)/109.0) 920 1.04-81.6 0.046 8(5.3)/2(4.9) 066 011-398 NS 7(6.8)/4(45) 073 018-294 NS
Cerad<15%  24(15.9)(11(250) 3.20 1.20-851 0.020 17(20.2)/18(16.1) 0.84 0.38-1.89 NS 20(17.9)/15(17.6) 119 053-2.70 NS 15(18.3)/20(17.7) 118 052266 NS 28(18.2)/6(14.6) 0.85 0.30-243 NS 16(15.5)/19(20.9) 129 058-290 NS
Cerad>15%  35(23.2)/12(27.3) 2.66 0.98-7.22 0.055 18(21.4)/29(25.9) 124 056-2.75 NS 26(23.2)/21(24.7) 147 067-326 NS 18(22.0)/29(25.7) 157 0.70-349 NS 37(24.0)/10(24.4) 105 039278 NS 27(26.2)/20(22.0)  0.77 0.35-1.70 NS
NFT 71(555)/18(51.4) 095 0.39-2.32 NS 34(50.0)/55(57.3) 1.38 0.67-2.86 NS 53(57.0)/37(51.4) 0.80 0.39-163 NS 39(56.5)/50(53.2) 0.88 043-181 NS 71(555)/17(48.6) 0.81 0.34-194 NS 52(57.8)/37(51.4) 0.78 0.38-160 NS
Haplotype 2 (CCCTAT) Haplotype 3 (CCCCGC) Haplotype 4 (CCGCAC) Haplotype 5 (CTCTAC) Haplotype 7 (GCGCAC)
Aff. (%) H2-*/H2+  OR cl p Aff. (%) H3-H3+ OR  Cl p Aff. (%) HA-*/H4+  OR cl p Aff. (%) H5-*/H5+ OR  Cl p Aff. (%) H7-*/H7+  OR cl p
sp 47(40.9)/39(42.4) 099 052-1.89 NS 69(41.8)/17(40.5) 1.03 0.45-2.32 NS 69(43.1)/17(36.2) 0.74 0.35-156 NS 35(41.7)/51(415) 101 053-1.94 NS 63(38.7)/23(52.3) 293 1.25-6.85 0.013
Non neuritic 14(11.9)/11(12.4) 105 043-254 NS 20(12.1)/5(11.9) 099 0.33-2.95 NS 21(13.0)/48.7) 053 017-1.69 NS 8(9.9)/17(135) 144 057-366 NS 21(12.8)/49.3) 118 035-395 NS
Neuritic 30(25.4)24(27.0) 108 052-227 NS 44(26.7)/10(23.8) 0.84 0.32-2.16 NS 44(27.3)10(21.7) 073 0.30-1.76 NS 22(27.2)/32(25.4) 092 043-194 NS 38(23.2)/16(37.2) 335 1.32-847 0011
Diffuse 3(25)/4(45) 182 039-856 NS 5(3.0)/2(48) 153 0.28-845 NS 5(3.1)/2(43) 109 020594 NS 44.9)3(24) 049 010229 NS 5(3.0)/2(47) 254 044-148 NS
Primitive 11(9.3)/7(79) 083 030234 NS 159.1)/3(7.1)  0.80 0.21-3.06 NS 16(9.9)/2(43) 035 0.08-1.64 NS 44.9)14(11.1) 241 073791 NS 16(9.8)/2(4.7) 078 016-381 NS
Classic 23(19.5)/20(22.5) 113 052-247 NS 36(21.8)/7(16.7)  0.74 0.27-2.07 NS 36(22.4)/7(15.2) 061 023-161 NS 16(19.8)27(21.4) 105 0.47-233 NS 33(20.1)/10(23.3) 052 093683 NS
Burnt out 7(5.9)/4(45) 088 022350 NS 8(4.8)/3(7.1) 120 025571 NS 8(5.0)/3(6.5) 162 034-7.77 NS 6(7.4)/5(4.0) 050 0.13-193 NS 5(3.0)/6(14.0) 124 267-57.1 0.001
Cerad<15%  19(17.0)/19(20.7) 112 051-246 NS 31(19.1)/7(16.7) 092 0.34-250 NS 32(20.4)/6(12.8) 051 0.19-140 NS 17(202)/21(17.5) 0.95 0.43-208 NS 27(16.9)/11(25.0) 294 1.12-7.73 0.029
Cerad>15%  27(24.1)/20(21.7) 080 036-1.75 NS 37(22.8)/10(23.8) 105 0.40-2.78 NS 36(22.9)/11(234) 095 039-23 NS 18(21.4)29(24.2) 118 054-262 NS 35(21.9)/12(27.3) 275 101-7.44 0047
NFT 57(55.9)/38(52.1) 0.88 0.44-175 NS 77(55.4)/18(50.0) 0.85 0.37-20 NS 74(55.6)/21(50.0) 075 0.35-1.63 NS 34(50.0)/61(57.0) 1.35 067-272 NS 77(55.0)/18(514) 096 0.40-2.31 NS

*denotes the most common haplotype/lhomozygous genotype acting as the reference group in the analyses. Aff.(%) refers to number of individuals affected with SP/NFT.

USF1 - upstream transcription factor 1 gene, SNPs - single nucleotide polymorphisms, SP - senile plaques, NFT — neurofibrillary tangles, APOE4 - Apolipoprotein E €4, OR - odds ratio, Cl - confidence interval, p — p-value, NS - non significant p-value



