
S2 Fig

A

0

100
%

 C
G

 m
et

hy
la

tio
n

FGO (P25)
35.9 41.238.6 40.1

+/+
+/D
32
9A

1lo
x/+

1lo
x/D
32
9A

B

0
0

100

100

+/+

+/
D
32
9A

0
0

100

100

1lox/+

1l
ox
/D
32
9A

FGO (P25) FGO (P25)

% CG methylation% CG methylation

%
 C

G
 m

et
hy

la
tio

n


