Relative

Protein1 Protein2 Residue 1 Residue 2 Score
Rad4-Rad23-Rad33 crosslinks

Rad23 Rad23 56 49 142
Rad23 Rad23 63 54 117
Rad23 Rad23 75 79 146
Rad23 Rad23 75 54 27
Rad23 Rad23 75 80 171
Rad23 Rad4 13 28 115
Rad23 Rad4 80 404 176
Rad33 Rad4 128 15 142
Rad33 Rad4 128 20 155
Rad33 Rad4 128 28 148
Rad33 Rad4 132 668 183
Rad4 Rad23 24 79 128
Rad4 Rad23 28 79 58
Rad4 Rad23 36 77 45
Rad4 Rad23 36 79 166
Rad4 Rad23 598 79 156
Rad4 Rad23 598 80 87
Rad4 Rad23 616 54 145
Rad4 Rad33 28 128 148
Rad4 Rad4 15 48 158
Rad4 Rad4 15 660 170
Rad4 Rad4 15 28 149
Rad4 Rad4 28 48 106
Rad4 Rad4 28 36 139
Rad4 Rad4 28 45 41
Rad4 Rad4 28 477 105
Rad4 Rad4 28 661 179
Rad4 Rad4 28 20 151
Rad4 Rad4 36 15 95
Rad4 Rad4 36 28 36
Rad4 Rad4 36 477 142
Rad4 Rad4 36 24 149
Rad4 Rad4 44 48 47
Rad4 Rad4 46 44 137
Rad4 Rad4 48 44 182
Rad4 Rad4 48 477 101
Rad4 Rad4 48 28 128
Rad4 Rad4 48 45 224
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Rad4 Rad4 468 484 95
Rad4 Rad4 470 345 162
Rad4 Rad4 470 477 190
Rad4 Rad4 470 480 162
Rad4 Rad4 480 511 168
Rad4 Rad4 480 474 128
Rad4 Rad4 492 484 118
Rad4 Rad4 504 477 164
Rad4 Rad4 521 610 81
Rad4 Rad4 521 514 170
Rad4 Rad4 521 45 115
Rad4 Rad4 521 44 149
Rad4 Rad4 521 492 103
Rad4 Rad4 521 48 159
Rad4 Rad4 598 606 165
Rad4 Rad4 603 36 110
Rad4 Rad4 603 24 83
Rad4 Rad4 660 15 95
Rad4 Rad4 668 15 175
Rad4 Rad4 677 15 169
Relative
Protein1 Protein2 Residue 1 Residue 2 Score
TFIIH-TFIIH crosslinks

Rad3 Rad3 2 95 40
Rad3 Rad3 2 94 153
Rad3 Rad3 30 486 173
Rad3 Rad3 30 752 154
Rad3 Rad3 30 476 142
Rad3 Rad3 30 481 147
Rad3 Rad3 30 477 176
Rad3 Rad3 92 95 199
Rad3 Rad3 94 180 144
Rad3 Rad3 112 125 126
Rad3 Rad3 112 77 37
Rad3 Rad3 121 132 90
Rad3 Rad3 121 125 165
Rad3 Rad3 122 132 112
Rad3 Rad3 122 125 181
Rad3 Rad3 125 588 109
Rad3 Rad3 125 110 113
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Tfb4 Tfb4 95 138 44

Tfb4 Tfb4 99 138 178
Tfb4 Tfb4 102 137 30
Tfb4 Tfb4 105 102 182
Tfb4 Tfb4 108 103 42
Tfba Tfb4 115 102 183
Tfb4 Tfb4 137 102 79
Tfb4 Tfb4 137 103 166
Tfb4 Tfb4 138 103 89
Tfb4 Tfb4 144 102 96
Tfb4 Tfb4 171 207 155
Tfb4 Tfb4 173 207 56
Tfb4 Tfb4 174 207 56
Tfb4 Tfb4 207 207 116
Tfb4 Tfb4 319 323 156
Tfb4 Tfb4 323 330 62
Tfb4 Tfb4 323 332 59
Tfb5 Ssl2 59 65 123
Tfb5 Tfb2 6 80 90
Tfb5 Tfb4 6 171 155
Relative
Protein1 Protein2 Residue 1 Residue 2 Score
TFlIH/Rad4-Rad23-Rad33 crosslinks

Rad23 Tfb4 54 102 97
Rad33 Ssl2 58 796 175
Rad4 Ssll 379 414 139
Ssl2 Rad4 624 36 127
Tfbl Rad23 120 54 223
Tfbl Rad4 73 48 147
Tfbl Rad4 109 24 167
Tfbl Rad4 120 48 102
Tfbl Rad4 120 36 41
Tfb1 Rad4 120 477 163
Tfbl Rad4 243 48 49
Tfbl Rad4 279 477 134
Tfb1 Rad4 279 48 98
Tfb4 Rad4 95 379 122
Tfb4 Rad4 138 379 92

Tfb4 Rad4 323 477 31



