Table S4. The p value in promoter regions of inactivated genes in the patients.

Genomic Male control Female Patient 1 | Patient2 | Patient3 | Patient 4

position TargetlD Gene name Mean Bvalue | Max B value Mean Bvalue [ MinBvalue | Maxpvalue Max  value+0.05 Bvalue Bvalue Bvalue Bvalue
9983823 cg00689116 WWC3 0.020 0.026 0.406 0.332 0.480 0.530 0.549 0.497 0.349 0.369
9984045 €g25270201 WWC3 0.077 0.138 0.409 0.311 0.512 0.562 0.547 0.450 0.390 0.408
11445762  cg02969243 ARHGAP6 0.083 0.107 0.337 0.285 0.445 0.495 0.476 0.407 0.440 0.378
11446093  cg08587977 ARHGAP6 0.021 0.031 0.354 0.301 0.419 0.469 0.539 0.367 0.375 0.474
11446095  cg25873934 ARHGAP6 0.026 0.031 0.419 0.371 0.494 0.544 0.549 0.466 0.422 0.504
11683131  ¢g13868987 ARHGAP6 0.102 0.146 0.382 0.341 0.436 0.486 0.442 0.437 0.393 0.402
11683625  cg18036967 ARHGAP6 0.032 0.048 0.367 0.305 0.440 0.490 0.468 0.400 0.322 0.346
11683838  ¢g23783361 ARHGAP6 0.080 0.100 0.413 0.374 0.463 0.513 0.497 0.404 0.386 0.438
11683977  cg07828380 ARHGAP6 0.128 0.147 0.460 0.416 0.504 0.554 0.524 0.498 0.488 0.474
12809100  ¢cg27325673 PRPS2 0.026 0.050 0.414 0.335 0.522 0.572 0.599 0.499 0.433 0.511
12809173  cg26190455 PRPS2 0.016 0.024 0.384 0.330 0.455 0.505 0.471 0.388 0.339 0.421
12809328  cg01669374 PRPS2 0.062 0.106 0.392 0.281 0.531 0.581 0.552 0.351 0.449 0.474
12809589  cg18492262 PRPS2 0.044 0.055 0.342 0.264 0.447 0.497 0.479 0.311 0.305 0.377
15353857 912194828 PIGA 0.048 0.059 0.405 0.343 0.471 0.521 0.467 0.320 0.376 0.382
15353925  ¢cg05275343 PIGA 0.031 0.043 0.376 0.326 0.434 0.484 0.549 0.393 0.411 0.476
18372126  ¢g09799350 SCML2 0.027 0.033 0.422 0.326 0.497 0.547 0.458 0.408 0.360 0.485
18372963  ¢cg08300622 SCML2 0.034 0.046 0.464 0.399 0.537 0.587 0.474 0.470 0.411 0.529
21392324  ¢g05444994 CNKSR2 0.034 0.045 0.458 0.369 0.531 0.581 0.537 0.451 0.475 0.452
21392334  ¢gl13616735 CNKSR2 0.026 0.033 0.393 0.333 0.442 0.492 0.486 0.393 0.403 0.431
21392642  ¢g19807373 CNKSR2 0.019 0.025 0.416 0.350 0.476 0.526 0.492 0.430 0.408 0.445
21392644  cg09252204 CNKSR2 0.022 0.031 0.382 0.283 0.465 0.515 0.433 0.379 0.334 0.374
21392988  €g26267038 CNKSR2 0.057 0.072 0.455 0.377 0.511 0.561 0.514 0.459 0.526 0.517
21393306  cg05747459 CNKSR2 0.105 0.140 0.439 0.382 0.519 0.569 0.499 0.473 0.366 0.523
23761589  ¢g26207017 ACOT9 0.027 0.033 0.401 0.343 0.480 0.530 0.380 0.368 0.347 0.417
23761651  cg24123780 ACOT9 0.074 0.111 0.442 0.368 0.499 0.549 0.433 0.486 0.429 0.412
23761736  cg08289016 ACOT9 0.133 0.174 0.458 0.395 0.525 0.575 0.413 0.465 0.405 0.413
23801440  cg09725439 SAT1 0.021 0.027 0.430 0.380 0.475 0.525 0.420 0.386 0.479 0.403
23801656  cgl14550383 SAT1 0.060 0.081 0.473 0.392 0.525 0.575 0.582 0.476 0.501 0.532
24665506  cg15259889 PCYTI1B 0.022 0.034 0.346 0.273 0.380 0.430 0.474 0.437 0.422 0.456
24665508  cgl17627526 PCYT1B 0.023 0.032 0.344 0.309 0.381 0.431 0.439 0.403 0.367 0.388
24665655 921337832 PCYTI1B 0.047 0.065 0.419 0.357 0.480 0.530 0.463 0.535 0.482 0.455
30326676  cg00040455 NROB1 0.078 0.118 0.387 0.330 0.472 0.522 0.447 0.378 0.466 0.345
30327110  cgl11869614 NROB1 0.053 0.070 0.499 0.453 0.565 0.615 0.574 0.540 0.632 0.591
30327487  ¢g23208903 NROB1 0.071 0.086 0.444 0.388 0.517 0.567 0.450 0.422 0.415 0.455
30327545  ¢g07820420 NROB1 0.083 0.117 0.324 0.289 0.388 0.438 0.406 0.264 0.351 0.372
30327547  ¢g13012525 NROB1 0.091 0.113 0.381 0.324 0.448 0.498 0.425 0.381 0.358 0.450
30327615  ¢g10291990 NROB1 0.047 0.059 0.429 0.367 0.469 0.519 0.458 0.394 0.469 0.436
30906902  ¢g09319393 MAP3K7IP3 0.052 0.069 0.397 0.358 0.439 0.489 0.427 0.397 0.400 0.350
30907117  ¢g20372745 MAP3K7I1P3 0.042 0.052 0.455 0.362 0.509 0.559 0.543 0.436 0.485 0.445
30907598 925416923 MAP3K7IP3 0.070 0.102 0.338 0.298 0.371 0.421 0.433 0.284 0.372 0.333
37430711  cg02166322 LANCL3 0.029 0.043 0.370 0.295 0.416 0.466 0.391 0.368 0.363 0.413
37430889  cg21882403 LANCL3 0.049 0.063 0.459 0.414 0.493 0.543 0.512 0.393 0.427 0.439
41781902  ¢g09815801 CASK 0.024 0.033 0.421 0.319 0.470 0.520 0.076 0.362 0.380 0.370
41782111  cgl4622782 CASK 0.069 0.114 0.345 0.270 0.436 0.486 0.079 0.247 0.250 0.232
41782322  cgl7548613 CASK 0.101 0.135 0.465 0.360 0.537 0.587 0.136 0.497 0.436 0.401
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SOX3
LDOC1
LDOC1
SLITRK4
SLITRK4
SLITRK2
SLITRK2
IDS

IDS

IDS

IDS
LOC100272228
LOC100272228
GABRQ
GABRQ
HAUS7
HAUS?
PNCK
PNCK
BCAP31
BCAP31
BCAP31
BCAP31
IDH3G
IDH3G
FLNA
FLNA
DNASE1L1
DNASE1L1
FAMS50A

0.049
0.047
0.025
0.029
0.038
0.031
0.026
0.017
0.043
0.022
0.028
0.046
0.110
0.067
0.041
0.050
0.024
0.087
0.142
0.049
0.058
0.097
0.073
0.059
0.058
0.059
0.032
0.031
0.033
0.031
0.039
0.074
0.061
0.032
0.025
0.046
0.076
0.073
0.039
0.050
0.030
0.042
0.072
0.046
0.043
0.036
0.028
0.048

0.068
0.059
0.035
0.044
0.069
0.041
0.036
0.031
0.067
0.031
0.042
0.067
0.147
0.084
0.051
0.075
0.040
0.138
0.211
0.073
0.070
0.153
0.135
0.118
0.103
0.088
0.053
0.045
0.042
0.050
0.049
0.101
0.081
0.044
0.041
0.074
0.107
0.096
0.051
0.071
0.039
0.062
0.098
0.075
0.065
0.044
0.047
0.072

0.485
0.391
0.438
0.402
0.492
0.470
0.490
0.424
0.398
0.498
0.409
0.443
0.352
0.496
0.375
0.484
0.346
0.442
0.424
0.492
0.396
0.474
0.426
0.428
0.470
0.499
0.464
0.436
0.498
0.464
0.409
0.450
0.476
0.333
0.454
0.450
0.417
0.467
0.478
0.391
0.492
0.338
0.442
0.450
0.346
0.498
0.480
0.473

0.335
0.313
0.350
0.332
0.417
0.390
0.419
0.300
0.334
0.402
0.319
0.319
0.292
0.447
0.311
0.425
0.286
0.338
0.344
0.442
0.266
0.391
0.338
0.382
0.405
0.436
0.421
0.351
0.422
0.398
0.302
0.358
0.406
0.264
0.364
0.330
0.343
0.380
0.379
0.314
0.358
0.266
0.309
0.378
0.270
0.437
0.377
0.369

0.584
0.481
0.491
0.487
0.570
0.580
0.543
0.506
0.487
0.591
0.485
0.563
0.467
0.551
0.467
0.565
0.417
0.505
0.514
0.535
0.521
0.518
0.522
0.468
0.527
0.592
0.530
0.486
0.603
0.521
0.461
0.532
0.526
0.444
0.536
0.536
0.479
0.580
0.567
0.482
0.575
0.414
0.548
0.506
0.408
0.575
0.554
0.555

0.634
0.531
0.541
0.537
0.620
0.630
0.593
0.556
0.537
0.641
0.535
0.613
0.517
0.601
0.517
0.615
0.467
0.555
0.564
0.585
0.571
0.568
0.572
0.518
0.577
0.642
0.580
0.536
0.653
0.571
0.511
0.582
0.576
0.494
0.586
0.586
0.529
0.630
0.617
0.532
0.625
0.464
0.598
0.556
0.458
0.625
0.604
0.605

0.059
0.093
0.075
0.066
0.094
0.111
0.062
0.084
0.102
0.084
0.095
0.093
0.143
0.173
0.125
0.113
0.067
0.154
0.214
0.105
0.078
0.204
0.177
0.168
0.159
0.130
0.094
0.108
0.092
0.087
0.098
0.158
0.166
0.080
0.078
0.123
0.117
0.087
0.069
0.073
0.108
0.070
0.058
0.141
0.095
0.109
0.084
0.068

0.350
0.344
0.369
0.269
0.459
0.410
0.468
0.404
0.354
0.453
0.362
0.340
0.232
0.481
0.296
0.430
0.302
0.416
0.397
0.422
0.317
0.454
0.399
0.434
0.451
0.472
0.409
0.450
0.435
0.438
0.391
0.403
0.461
0.315
0.434
0.335
0.348
0.315
0.337
0.279
0.408
0.311
0.315
0.410
0.355
0.427
0.401
0.348

0.377
0.350
0.402
0.284
0.528
0.468
0.482
0.449
0.450
0.482
0.364
0.422
0.263
0.495
0.311
0.442
0.329
0.403
0.459
0.425
0.354
0.429
0.368
0.432
0.461
0.478
0.420
0.418
0.422
0.461
0.408
0.424
0.454
0.315
0.414
0.415
0.362
0.395
0.377
0.295
0.441
0.338
0.378
0.446
0.429
0.460
0.497
0.419

0.372
0.376
0.371
0.278
0.494
0.431
0.475
0.356
0.421
0.461
0.406
0.519
0.185
0.468
0.356
0.462
0.277
0.499
0.509
0.458
0.306
0.461
0.439
0.421
0.446
0.494
0.406
0.431
0.466
0.436
0.379
0.389
0.476
0.330
0.428
0.489
0.378
0.390
0.388
0.301
0.450
0.342
0.369
0.462
0.348
0.460
0.445
0.389



153672689 920616045 FAMS0A 0.026 0.033 0.412 0.343 0.483 0.533 0.055 0.330 0.378 0.382
153775885 ¢g00813156 IKBKG 0.035 0.047 0.462 0.366 0.541 0.591 0.054 0.381 0.401 0.397
153775995 ¢g13550079 IKBKG 0.037 0.060 0.448 0.324 0.547 0.597 0.116 0.387 0.379 0.417
153979491 ¢g10026671 GAB3 0.081 0.111 0.424 0.379 0.504 0.554 0.112 0.436 0.382 0.306
153979543 923896806 GAB3 0.049 0.074 0.395 0.348 0.487 0.537 0.120 0.324 0.334 0.366
154254936 cg03172171 FUNDC2 0.051 0.113 0.411 0.369 0.486 0.536 0.104 0.371 0.441 0.422
154254947 926116400 FUNDC2 0.038 0.070 0.383 0.317 0.451 0.501 0.070 0.313 0.393 0.366
154255534  ¢g21697779 FUNDC2 0.028 0.052 0.416 0.324 0.524 0.574 0.089 0.358 0.428 0.358

A yellow background means probes in duplicated regions. A pale blue background means probes in deleted regions. When the Bvalue is higher than 0.5 and the Bvalue is
higher than the maximum level of female controls + 0.05, the fvalue is shown in red letters. When more than two consecutive probes' fvalue within 1,000 bp from TSS of a
gene satisfy this criteria, the fvalue is shown in red bold letters. The B value less than 0.15 is shown in blue letters. When more than two consecutive probes' fvalue within
1,000 bp from TSS of a gene satisfy this criteria, the Bvalue is shown in blue bold letters.
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