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GAGGAAGAATTCTCTT------------TGAGAATTGAAAG
AAGGAAGAATTCTCTT------------TGAGAATTGAAAG
----ACTATCCCGGGTCAAGTTTGCTTGTGAGGGTTGAAAG
TCACGGATGTATTTTTCAAGG-------GGAGGGTAGAAAG
CTACAAAAATCTTGTCAAATGGG-----GTAGGGTTGAAAG
----ATTCAAATCTTTCAAATTTTTCTGAGAGGGTTGAAAG
AGGTTATCATATTCTTATAAAA------AGAGGGTTGAAAG
----ATATCGGCGTTAACATATCAAGCAGGTGGATTGAAAG
TGTGAAATATTTGTTTGAATTA------GGAGGGTTGAAAG
TTTTAGGAATATAACTAAATTATG----GGAGGGTTGAAAG
-TTGAAGGGTATAACTGAGTTATTA---GGAGGGTTGAAAG
----TACCTTATTTCCTGGAATTTGTAGGGAAGGTTGAAAG
----AAAGAGCGTCAGAAAATATTTAACAGAGGGTTGAAAG
-CGCTCAAACCTTGGTAGATTTAAT---GGTGGGTTGAAAG
---TAAATAGTTGGTTAAAATATTTAA-GGTGGGTTGAAAG
ATTAAAACACTGTTATAAAATTAA----GGTGGGTTGAAAG
-AGCAACTACACTATAGATTTATTT---AGAGGGTTGAAAG
-TGGTGTAATTAATTTCCAAGAAGT---AGAGGGTTGAAAG
GTTGAAAGAGTAATACAAGAATTG----GGTGGATTGAAAG
----GGCACAATCTTTCGGTTAACAGTGGGTGGATTGAAAG
-TAGTCTCAATATTTTCAATGTTAA---GATGGATTGAAAG
----GTGGGTTATCATAATTTTTATTAGGGAGGGTTGAAAG
-TTCTATTGTAAAATTATTTATTAG---GGTGGTTTGAAAG
CATGCAAGGATATAAAAAATTTTA----GGTGGGTTGAAAG
-TGCAAGTAGAATAAAAAATATCTA---GGTGGGTTGAAAG
-TGCAAGTATAATAAAAAATATCTG---GGTGGGTTGAAAG
ATTCCAATATATTCTTTAAATATA----GGTGGGTTGAAAG
-ACTCTGAAAAATTACAAATGATAG---GATGGATTGAAAG
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-GAGTGC---TGCGATCGTA------
CAAGTCC---TTTTATCCG-------
CAAGTCC---TTTTATCCGC------
CAAATCC---CGTCATCGG-------
CAAGTCC---CACCGTCCC-------
-GAATGT---CACCTTCCCA------
CGAGTCC---TGTCGCACCC------
CGAGTCC---CTCCACGTC-------
ATAGTCT---TAGAAAAGT-------
GTAAGGC---AGAGGTCTG-------
GTAAGGC---AGAGGTCTG-------
-----ACAATTAAAGTTGTCTC----
AATGGAT---TGAAAATG--------
-GTGCAT---CCGACTTGTA------
-GTGCAT---CCGACTTGTA------
-GAGCAT---CGGACTCTT-------
-GAGCAT---CAGACTCTTA------
-GAGTGC---TGCGATCGCA------
-GAGTGC---TGCGATCGAA------
-GAGTGC---TGCGATCGAA------
-GAGCGC---TGCGATCGAA------
-GCGCGC---TGCGATCGTA------
-GAGCGC---TGCAATGGCA------
-GAGCGC---TACAATGGCA------
-GAGCAC---TTCAATGGCA------
AGGTCACGAGTTCAAT----------
----------ATCAGTAGGTCGTGGG
----------ATCAGTAGGTCGTGGG
AGAGTAC---ATCGTTGAC-------
AGAGCGC---TACGTTGAC-------
-GCGCAC---TTCGTTCGG-------
-GCGCAC---TTCGTTCGGGA-----
-GCGCAC---TTCGTTCGGG------
-GCGCAC---TTCGTTCGGG------
-GCGCAC---TTCGTTCGGG------
-GCGCAC---TTCGTTCGGG------
-GCGCAC---TTCGTTCGGG------
-GCGCAC---TTCGTTCGGG------
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AAATGATCATGGGAGGGTTGAAAGGAGTGCTGCGATCGAACACAT
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