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AATCAAA--------TTTGCTTATTAAGCTCAACAATTTGCAGAATGGCTTCTTATAATGACGTTTTTTGTGCATGTACCATTACATATGT
AATCAAATTTGTGATTTTGCTTATTAAGCTCAACAATTTGCACATTTCTGAATTTCTCTGTGGGTGCAGTGTCAGCAGTGCCTAACCAGTT

CTTCTTTAACACCTGGTCATTCTGCACAAAAGTAGCTAGTAAAAATGGCTTCTTATAATGACGTTTTTTGTGCATGTACCATTACATATGT

TTAGTTCTCTGAGGTAGAAAGGTTTGTTGTCAGCAGTGATACTCTAGCTACTTTTGTGCAGAATGACCAGGTGTTAAAGAAGACAAAGGTT
ATGGTACATGCACAAAAAACGTCATTATAAGAAGCCATTTTTACTAGCTACTTTTGTGCAGAATGACCAGGTGTTAAAGAAGACAAAGGTT

TTAGTTCTCTGAGGTAGAAAGGTTTGTTGTCAGCAGTGATACTGGACTAGCCACTGCAGGGGATATTGACCATGCCTGTGACAGTTGGGCC

GTGTGTGGCCAGCTGTGTCCTGGTTTGAAGCATCTCAGATTTGAAGCATTTCTGAATTTCTCTGTGGGTGCAGTGTCAGCAGTGCCTAACC
CCCCAATCAAATTTGTGATTTTGCTTATTAAGCTCAACAATTTGCACATTTCTGAATTTCTCTGTGGGTGCAGTGTCAGCAGTGCCTAACC

GTGTGTGGCCAGCTGTGTCCTGGTTTGAAGCATCTCAGACACTGTTGGGCAGCTGCTTAGCCCAGTTTAACTGAAATGTGGAGGAGATCAC

ACCACTGCACTGTGGGAGCCCCTTTCTGGGCTGGCCAAGGCCTGATACTGGACTAGCCACTGCAGGGGATATTGACCATGCCTGTGACAGT
GACTTCTTAGTTCTCTGAGGTAGAAAGGTTTGTTGTCAGCAGTGATACTGGACTAGCCACTGCAGGGGATATTGACCATGCCTGTGACAGT

ACCACTGCACTGTGGGAGCCCCTTTCTGGGCTGGCCAAGGCCAGAGCCAGCTCCCTCAGCTTGCAGGGAGGTGTGGAGGGAGAGGCGCGAG

CCACAGTCTCAGCTGGGACTTCACTGCCCCGGAAGCCTGCAGGCTGCTTAGCCCAGTTTAACTGAAATGTGGAGGAGATCACATCAGCTGG
CAGCTGTGTCCTGGTTTGAAGCATCTCAGACACTGTTGGGCAGCTGCTTAGCCCAGTTTAACTGAAATGTGGAGGAGATCACATCAGCTGG

CCACAGTCTCAGCTGGGACTTCACTGCCCCGGAAGCCTGCAGGAGCTGCTCCCCGCCACGTGGCTCTGATCCTCTACTACTGTGCTGACCT

TCTCCCTCCACACCTCCCTGCAAGCTGAGGGAGCTGGCTCTGAGCTGCTCCCCGCCACGTGGCTCTGATCCTCTACTACTGTGCTGACCTG
TCTCCCTCCACACCTCCCTGCAAGCTGAGGGAGCTGGCTCTGGCCTTGGCCAGCCCAGAAAGGGGCTCCCACAGTGCAGTGGTGGGCTGAA

CACAGTCTCAGCTGGGACTTCACTGCCCCGGAAGCCTGCAGGAGCTGCTCCCCGCCACGTGGCTCTGATCCTCTACTACTGTGCTGACCTG
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