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GSM616684 0.002 0.026 0 0.115 0.038 0.079 0 0 0.028 0.138 0 0.079 0.136 0.04 0 0 0 0.006 0 0 0 0.315 0.000 0.726 0.694
GSM616685 0.007 0.045 0.001 0.249 0.005 0.078 0.074 0 0 0.08 0.047 0.035 0.139 0.004 0 0 0 0.004 0 0.008 0 0.224 0.000 0.726 0.700
GSM616686 0 0.041 0 0.212 0.08 0 0.06 0 0.027 0 0.123 0.008 0.145 0.017 0 0 0 0.003 0 0.053 0 0.229 0.000 0.716 0.714
GSM616687 0 0.082 0 0.172 0.114 0.008 0.026 0 0.051 0 0.11 0 0.184 0.025 0 0 0 0.005 0 0.001 0 0.221 0.000 0.698 0.727
GSM616688 0.015 0.057 0 0.145 0.058 0.163 0.045 0 0.008 0.066 0.055 0.105 0.225 0 0 0 0 0.007 0 0 0 0.05 0.000 0.725 0.705
GSM616689 0.009 0.026 0 0.073 0.116 0.137 0.022 0 0 0.084 0.02 0.03 0.16 0 0 0 0 0.022 0 0.034 0 0.267 0.000 0.705 0.718
GSM616690 0 0.019 0 0.022 0.112 0.04 0.021 0 0.019 0.015 0.19 0 0.151 0.028 0 0 0 0.004 0 0.008 0 0.369 0.000 0.699 0.718
GSM616691 0.001 0.019 0 0.119 0.071 0.047 0.009 0 0.039 0 0.074 0.007 0.163 0.066 0 0 0 0.003 0 0.035 0 0.346 0.000 0.725 0.694
GSM616692 0 0.077 0 0.148 0.156 0.072 0.013 0 0.034 0.004 0.007 0.033 0.25 0.048 0 0 0 0.012 0 0.011 0 0.135 0.000 0.706 0.728
GSM616693 0 0.049 0 0.12 0.039 0.146 0.019 0 0.036 0 0.036 0.073 0.224 0.013 0 0 0 0.004 0 0 0 0.24 0.000 0.747 0.682
GSM616694 0.016 0.032 0 0.131 0.038 0.119 0.047 0 0.027 0.033 0.039 0.075 0.206 0.001 0 0 0 0.006 0 0.011 0 0.22 0.000 0.747 0.685
GSM616695 0.013 0.029 0 0.147 0.035 0.058 0 0 0.133 0 0.137 0.095 0.159 0.027 0 0 0 0 0 0 0 0.166 0.000 0.684 0.736
GSM616696 0 0.016 0 0.279 0.069 0 0.097 0 0.021 0 0.14 0.052 0.158 0.003 0 0 0 0.01 0 0.007 0 0.148 0.000 0.731 0.696
GSM616697 0 0.03 0 0.191 0.058 0.034 0.025 0 0.048 0 0.124 0.034 0.254 0.027 0 0 0 0.004 0.003 0 0 0.168 0.000 0.714 0.713
GSM616698 0 0.039 0 0.267 0.107 0 0.019 0 0.078 0 0.055 0.089 0.162 0.017 0 0 0 0.006 0.002 0 0 0.159 0.000 0.687 0.734
GSM616699 0 0.041 0 0.133 0.092 0 0.055 0 0.031 0 0.171 0 0.156 0.052 0 0 0 0.002 0 0.006 0 0.261 0.000 0.692 0.729
GSM616668 0 0.015 0 0.106 0.1 0.079 0.027 0 0 0 0.061 0.049 0.234 0.019 0 0 0 0.012 0 0.016 0 0.282 0.000 0.744 0.679
GSM616669 0.002 0.02 0 0.104 0.124 0 0.058 0 0.012 0 0.084 0.037 0.187 0.059 0 0 0 0.01 0.007 0 0 0.296 0.000 0.734 0.689
GSM616670 0 0.015 0 0.164 0.125 0 0.097 0 0 0.001 0.142 0.013 0.183 0.019 0 0 0 0.007 0 0.011 0 0.224 0.000 0.713 0.713
GSM616671 0 0.034 0 0.096 0.086 0.163 0.023 0 0.032 0 0.031 0.05 0.253 0.025 0 0 0 0.008 0 0.001 0 0.198 0.000 0.720 0.709
GSM616672 0 0.054 0 0.057 0.119 0.09 0 0 0.002 0.021 0.073 0.009 0.166 0.032 0 0 0 0.012 0 0 0 0.364 0.000 0.729 0.689
GSM616673 0.01 0.018 0 0.045 0.136 0.054 0.079 0 0 0.04 0.019 0.025 0.203 0.03 0 0 0 0.005 0.018 0 0 0.317 0.000 0.707 0.711
GSM616674 0.012 0.034 0 0.136 0.047 0.223 0.019 0 0 0 0.029 0.036 0.237 0.013 0 0 0 0.003 0 0.001 0 0.21 0.000 0.728 0.700
GSM616675 0 0.011 0 0.025 0.068 0.197 0.011 0 0.023 0 0.091 0 0.25 0.06 0 0 0 0.013 0 0 0 0.252 0.000 0.707 0.714
GSM616676 0.047 0.038 0 0.208 0.025 0.122 0.022 0 0.017 0.037 0.016 0.041 0.239 0 0 0 0 0.019 0.001 0 0 0.168 0.000 0.716 0.715
GSM616677 0 0.026 0 0.056 0.053 0.048 0.026 0 0.039 0.014 0.08 0 0.327 0.031 0 0 0 0.009 0.004 0 0 0.286 0.000 0.668 0.745
GSM616678 0 0.015 0 0.162 0 0.125 0.027 0 0 0 0.068 0.036 0.329 0.017 0 0 0 0.003 0.004 0 0 0.214 0.000 0.714 0.707
GSM616679 0 0.028 0 0.087 0.036 0.134 0.043 0 0 0.007 0.079 0 0.296 0 0 0 0 0.033 0 0.027 0 0.229 0.000 0.661 0.753
GSM616680 0.002 0.026 0 0.132 0.02 0.176 0.016 0 0 0.061 0.064 0.033 0.241 0.024 0 0 0 0.006 0 0 0 0.2 0.000 0.688 0.732
GSM616681 0 0.014 0 0.121 0.067 0 0.045 0 0 0.027 0.053 0 0.26 0.022 0 0 0 0.015 0 0.047 0 0.329 0.000 0.723 0.694
GSM616682 0 0.037 0 0.179 0.045 0.182 0.03 0 0 0.047 0.009 0.036 0.184 0.007 0 0 0 0.004 0 0 0 0.24 0.000 0.665 0.750
GSM616683 0.013 0.004 0 0.067 0.142 0 0.067 0 0.038 0 0.1 0.001 0.131 0.046 0 0 0 0.006 0 0.006 0 0.378 0.000 0.714 0.703
GSM1902182 0 0.049 0 0.069 0.099 0.112 0.015 0 0.019 0.062 0 0.053 0.228 0.035 0 0.003 0 0.007 0 0.019 0 0.229 0.000 0.743 0.688
GSM1902183 0 0.038 0 0.092 0.099 0.06 0.029 0 0.072 0.014 0.064 0.013 0.225 0.04 0 0 0 0.008 0 0.005 0 0.242 0.000 0.690 0.731
GSM1902184 0.007 0 0 0.183 0.015 0 0.039 0 0 0.073 0.121 0.077 0.226 0.023 0 0 0 0.007 0 0 0 0.23 0.000 0.704 0.714
GSM1902185 0 0.008 0 0.166 0.072 0 0.076 0 0.01 0.025 0.205 0.001 0.214 0.015 0 0 0 0.008 0 0.013 0 0.187 0.000 0.705 0.717
GSM1902186 0 0.024 0 0.113 0.015 0.123 0.061 0 0 0.005 0.11 0.055 0.257 0.055 0 0 0 0.002 0 0.029 0 0.15 0.000 0.735 0.701
GSM1902187 0 0.03 0 0.077 0.015 0.139 0.043 0 0.035 0.03 0.028 0.119 0.187 0.017 0 0.008 0 0.01 0.011 0 0 0.251 0.000 0.699 0.723
GSM1902188 0 0.026 0 0.236 0 0.021 0.074 0 0.012 0 0.264 0 0.176 0.012 0 0 0 0.003 0.016 0 0 0.161 0.000 0.723 0.699
GSM1902189 0.001 0.036 0 0.166 0.132 0.006 0.056 0 0 0.033 0.076 0.018 0.207 0.026 0 0 0 0.022 0 0 0 0.223 0.000 0.694 0.729
GSM1902190 0 0.034 0 0.306 0.014 0.008 0.044 0 0.011 0.133 0 0.174 0.154 0.011 0 0 0 0.002 0 0.003 0 0.105 0.000 0.753 0.666
GSM1902191 0.005 0.028 0 0.132 0.124 0.083 0.042 0 0.021 0.049 0.03 0.018 0.212 0.014 0 0 0 0.005 0.005 0 0 0.234 0.000 0.730 0.697
GSM1902192 0.001 0.027 0 0.059 0.089 0.11 0.033 0 0.007 0 0.066 0.037 0.253 0.014 0 0 0 0.006 0.035 0 0.009 0.254 0.000 0.544 0.841
GSM1902193 0 0.017 0 0.107 0.058 0.059 0.043 0 0 0.074 0.011 0 0.229 0.022 0 0 0 0.023 0 0.026 0 0.333 0.000 0.762 0.656
GSM1902194 0 0.022 0 0.074 0 0.126 0.007 0 0 0.02 0.057 0.016 0.221 0.059 0 0 0 0.008 0 0.05 0 0.339 0.000 0.739 0.679
GSM1902195 0 0.019 0 0.127 0.12 0.131 0.046 0 0.03 0 0.034 0.037 0.246 0.006 0 0 0 0.014 0 0.018 0 0.171 0.000 0.710 0.720
GSM1902196 0.004 0.022 0 0.15 0 0.093 0.034 0 0 0.124 0.025 0.111 0.198 0.014 0 0 0 0.008 0.002 0 0 0.218 0.000 0.751 0.674
GSM1902197 0 0.051 0.005 0.171 0.09 0.041 0.012 0 0.033 0.078 0.069 0.055 0.232 0 0 0 0 0.002 0 0.014 0 0.147 0.000 0.726 0.704
GSM1902198 0 0.036 0 0.129 0.08 0.05 0.002 0 0.055 0.039 0.021 0.111 0.2 0.016 0 0 0 0.037 0 0 0 0.225 0.000 0.708 0.717
GSM1902199 0 0.092 0 0.14 0.044 0.102 0.028 0 0.04 0 0.047 0.077 0.213 0.006 0 0 0 0.001 0 0.02 0 0.19 0.000 0.733 0.703
GSM1902200 0 0.043 0 0.243 0 0.034 0.07 0 0 0 0.026 0.073 0.262 0.001 0 0 0 0.028 0 0 0 0.22 0.000 0.723 0.703
GSM1902201 0 0.01 0 0.119 0.03 0.099 0.028 0 0.024 0.085 0.031 0.111 0.196 0 0 0 0 0.012 0 0.004 0 0.252 0.000 0.636 0.774
GSM1902130 0 0.009 0 0.245 0 0.062 0.12 0 0 0.015 0.073 0.081 0.205 0.005 0 0 0 0.005 0 0 0 0.181 0.000 0.723 0.703
GSM1902131 0 0.027 0 0.171 0.096 0.1 0.049 0 0.01 0 0.06 0 0.187 0.009 0 0 0 0.004 0.008 0 0 0.279 0.000 0.707 0.714
GSM1902132 0.015 0.032 0 0.087 0.091 0.094 0.049 0 0.014 0 0.054 0 0.289 0.001 0 0 0 0.011 0 0.009 0 0.255 0.000 0.735 0.688
GSM1902133 0.045 0.017 0 0.081 0.083 0.106 0.046 0 0 0.03 0.018 0.066 0.196 0 0 0 0 0.036 0 0.024 0 0.251 0.000 0.679 0.741
GSM1902134 0.01 0.02 0 0.154 0.069 0 0.036 0 0.026 0 0.058 0.049 0.271 0.037 0 0 0 0.013 0 0 0 0.257 0.000 0.610 0.793
GSM1902135 0 0.019 0 0.182 0.096 0.066 0.001 0 0.043 0 0.072 0.097 0.238 0.017 0 0 0 0.004 0.013 0 0 0.153 0.000 0.674 0.744
GSM1902136 0 0.063 0 0.121 0.098 0.122 0 0 0.059 0 0.017 0.061 0.292 0.008 0 0 0 0.016 0 0 0 0.143 0.000 0.760 0.680
GSM1902137 0 0.022 0 0.109 0.069 0.09 0.039 0 0.018 0.004 0.041 0 0.23 0.029 0 0 0 0.005 0 0 0 0.343 0.000 0.720 0.697
GSM1902138 0.003 0.018 0 0.042 0.097 0.126 0.034 0 0 0 0.077 0.005 0.189 0.063 0 0 0 0.005 0 0 0 0.34 0.000 0.744 0.675
GSM1902139 0.006 0.033 0 0.35 0 0.126 0.059 0 0 0.006 0.079 0.047 0.149 0.005 0 0 0 0.005 0.014 0 0 0.122 0.000 0.690 0.730
GSM1902140 0 0.01 0 0.122 0.09 0.063 0.01 0 0.044 0 0.012 0.034 0.183 0.02 0 0 0 0.027 0.021 0 0 0.363 0.000 0.762 0.656
GSM1902141 0 0.049 0 0.078 0.095 0.064 0.004 0 0.028 0 0.01 0.029 0.244 0.082 0 0 0 0.007 0.015 0 0 0.294 0.000 0.728 0.692
GSM1902142 0 0.029 0 0.076 0.105 0.108 0.036 0 0.023 0 0.048 0.079 0.206 0.021 0 0 0 0.005 0.001 0 0 0.263 0.000 0.718 0.705
GSM1902143 0 0.025 0 0.179 0.007 0.084 0.047 0 0 0 0.142 0.026 0.2 0.046 0 0 0 0.001 0.01 0 0 0.232 0.000 0.718 0.706
GSM1902144 0 0.029 0 0.117 0.113 0.028 0.073 0 0.009 0 0.044 0.005 0.321 0.026 0 0 0 0.008 0.02 0 0 0.208 0.000 0.748 0.682
GSM1902145 0 0.023 0 0.076 0.173 0.061 0.016 0 0.018 0 0.05 0.012 0.21 0.03 0 0 0 0.01 0 0.014 0 0.308 0.000 0.745 0.676
GSM1902146 0 0.013 0 0.058 0.075 0.15 0.027 0 0.014 0 0.147 0.028 0.215 0.033 0 0 0 0.001 0.024 0 0 0.216 0.000 0.737 0.693
GSM1902147 0 0.023 0 0.011 0.052 0 0.056 0 0.015 0.019 0.096 0.022 0.243 0.075 0 0 0 0.008 0 0.05 0 0.331 0.000 0.735 0.682
GSM1902148 0.009 0.023 0 0.177 0.118 0.011 0.032 0 0.009 0 0.078 0.073 0.216 0.052 0 0 0 0.009 0 0.033 0 0.161 0.000 0.703 0.726
GSM1902149 0.001 0 0 0.151 0.067 0 0.017 0 0.012 0.007 0.159 0 0.337 0.034 0 0 0 0.006 0 0 0 0.209 0.000 0.730 0.691
GSM1902150 0 0.025 0 0.047 0.094 0.121 0.013 0 0.019 0 0.064 0.015 0.193 0.06 0 0 0 0.003 0.007 0 0 0.34 0.000 0.740 0.678
GSM1902151 0.001 0.034 0 0.16 0.082 0.127 0.001 0 0.026 0.038 0.014 0.052 0.184 0.014 0 0 0 0.005 0 0.016 0 0.247 0.000 0.659 0.755
GSM1902152 0.003 0.037 0 0.079 0.249 0.05 0 0 0.036 0.005 0 0.039 0.208 0.019 0 0 0 0.026 0 0.008 0 0.243 0.000 0.714 0.710
GSM1902153 0 0.035 0 0.092 0.121 0.081 0 0 0.029 0.02 0 0.108 0.178 0.062 0 0 0 0.006 0 0.004 0 0.264 0.000 0.699 0.722
GSM1902154 0 0.029 0 0.138 0.086 0.148 0 0 0.031 0.004 0.076 0.012 0.199 0.014 0 0 0 0.006 0 0.01 0 0.246 0.000 0.669 0.747
GSM1902155 0 0.025 0.089 0.32 0.031 0.013 0.08 0 0.01 0 0.054 0.09 0.141 0.023 0 0 0 0.009 0 0.006 0 0.109 0.000 0.711 0.723
GSM1902156 0 0.041 0 0.045 0.067 0.068 0.023 0 0.034 0.091 0.012 0.011 0.202 0.013 0 0 0 0.015 0 0.003 0 0.375 0.000 0.781 0.632
GSM1902157 0 0.019 0 0.262 0.056 0 0.093 0 0 0.013 0 0.073 0.169 0.018 0 0 0 0.003 0 0.045 0 0.249 0.000 0.704 0.720
GSM1902158 0 0.036 0.02 0.05 0.075 0.182 0.014 0 0.022 0.025 0.014 0.027 0.218 0.05 0 0 0 0.006 0.003 0 0 0.259 0.000 0.729 0.697
GSM1902159 0 0.034 0 0.093 0.083 0.145 0.008 0 0.033 0.013 0.01 0.02 0.224 0.059 0 0 0 0.006 0.004 0 0 0.269 0.000 0.761 0.665
GSM1902160 0 0.009 0 0.015 0.099 0.031 0.024 0 0.017 0 0.068 0 0.14 0.035 0 0 0 0.019 0.026 0 0 0.516 0.000 0.717 0.710
GSM1902161 0.013 0.042 0 0.066 0.053 0.162 0.016 0 0.031 0.029 0.008 0.046 0.217 0.013 0 0 0 0.005 0 0 0 0.3 0.000 0.746 0.676
GSM1902162 0 0.063 0 0.047 0.055 0.072 0.027 0 0.031 0.001 0.058 0 0.261 0 0 0 0 0.013 0 0.034 0 0.338 0.000 0.785 0.631
GSM1902163 0.012 0.044 0 0.101 0.046 0.055 0.019 0 0.031 0.014 0.044 0.037 0.223 0.03 0 0 0 0.007 0 0.007 0 0.329 0.000 0.724 0.694
GSM1902164 0 0.042 0 0.062 0.021 0.036 0.031 0 0 0 0.082 0.048 0.17 0 0 0 0 0.025 0 0.051 0 0.431 0.000 0.750 0.667
GSM1902165 0 0.034 0 0.155 0.09 0.127 0.02 0 0 0 0.063 0.098 0.16 0.006 0 0 0 0.023 0 0 0 0.224 0.000 0.639 0.771
GSM1902166 0 0.058 0 0.092 0.148 0.166 0.025 0 0.034 0.005 0.024 0.053 0.16 0.036 0 0 0 0.006 0 0 0 0.194 0.000 0.711 0.719
GSM1902167 0 0.022 0 0.129 0.129 0.117 0.006 0 0 0.076 0 0.059 0.254 0.009 0 0 0 0.007 0 0.012 0 0.18 0.000 0.633 0.776
GSM1902168 0 0.023 0 0.084 0.207 0.114 0.035 0 0.006 0 0.034 0.001 0.148 0.019 0 0 0 0.005 0 0.007 0 0.317 0.000 0.663 0.750
GSM1902169 0 0.031 0.006 0.065 0.097 0.114 0.012 0 0.03 0 0.011 0.061 0.212 0.064 0 0 0 0.007 0 0.013 0 0.276 0.000 0.741 0.684
GSM1902170 0.016 0.048 0 0.113 0.08 0.109 0.006 0 0.03 0 0.015 0.055 0.179 0.08 0 0 0 0.004 0.008 0 0 0.258 0.000 0.723 0.704
GSM1902171 0.006 0 0 0.062 0.086 0.049 0.037 0 0.004 0 0.139 0 0.157 0.045 0 0 0 0.013 0.023 0 0 0.379 0.000 0.669 0.746
GSM1902172 0 0.04 0 0.138 0.134 0.062 0.001 0 0.042 0 0.02 0.03 0.205 0.066 0 0 0 0.003 0 0.011 0 0.248 0.000 0.709 0.715
GSM1902173 0.013 0.107 0 0.203 0.043 0.069 0 0 0.061 0.063 0.013 0.05 0.132 0 0 0 0 0.039 0 0.011 0 0.196 0.000 0.678 0.746
GSM1902174 0 0.011 0 0.376 0.082 0 0.117 0 0.001 0 0.083 0.059 0.113 0.019 0 0 0 0.003 0.006 0 0 0.129 0.000 0.674 0.742
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GSM1902175 0.001 0.029 0 0.123 0.187 0.116 0 0 0.06 0 0.005 0.058 0.175 0.013 0 0 0 0.003 0 0.03 0 0.2 0.000 0.720 0.709
GSM1902176 0.013 0.044 0 0.08 0.059 0.124 0.01 0 0.06 0.007 0.081 0.083 0.215 0.017 0 0 0 0.01 0 0.007 0 0.191 0.000 0.698 0.727
GSM1902177 0.006 0.018 0 0.108 0.087 0 0.032 0 0.02 0 0.075 0 0.262 0.041 0 0 0 0.005 0 0.007 0 0.337 0.000 0.663 0.751
GSM1902178 0 0.015 0 0.08 0.082 0.152 0 0 0.047 0 0.044 0.038 0.236 0.051 0 0.003 0 0 0 0.014 0 0.239 0.000 0.715 0.709
GSM1902179 0 0.022 0 0.136 0.075 0.059 0.092 0 0 0 0.182 0.013 0.132 0.057 0 0 0 0.003 0.005 0 0 0.224 0.000 0.703 0.721
GSM1902180 0.012 0.006 0 0.049 0.115 0.071 0.002 0 0.038 0 0.042 0.011 0.252 0.012 0 0 0 0.017 0 0.059 0 0.312 0.000 0.736 0.684
GSM1902181 0 0.031 0 0.092 0.11 0.099 0.02 0 0 0.088 0.002 0 0.233 0.016 0 0 0 0.024 0.003 0 0 0.281 0.000 0.715 0.704


