
Table S1 Primer sequences for reverse transcription PCR 

gene 
Primer direction Size 

(bp) 
Sequence (5'-3')   (bp) 

 IL-1β 
Forward 

ATGAAGAGCTGCATCCAACACCT

G   110 

Reverse ACCGACACCACCTGCCTGAAG 

IL-6 
Forward GCCTTCACTCCATTCGCTGTCTC 

117 
Reverse AAGTAGTCTGCCTGGGGTGGTG 

TNF-α 

Forward CTGGCGGAGGTGCTCTC 

  85 
Reverse 

GGAGGAAGGAGAAGAGGCTGAG

G 

ACTIN 
Forward ATGTGGAGCTGGCGGAGGAG 

  315 
Reverse CGAGGGCATTGGCATACGAGTC 

 

 

 



 

Figure S1 Key gene sequence related to bacteriocin synthesis of Lactobacillus 

plantarum 

（1）PlnC8A 1 

ATGGATAAATTTGAAAAAATTAGTACATCTAACCTAGAAAAGATCTCTGGCGGTGATTT2 

AACAACCAAGTTATGGAGCTCTTGGGGATATTATCTTGGCAAGAAAGCACGTTGGAATT3 

TAAAGCACCCATATGTTCAATTTTAG 4 

（2）PlnC8IF 5 

ATGAAAAACATTAATAAGTACACTGAACTAAATGATCAGAAGTTGCAATCTTTAATTGG6 

CGGAAAAACAAAGACTATAAGCTTGATGTCGGGGTTGCAAGTCCCCCATGCTTTTACA7 

AAATTATTAAAAGCACTTGGAGGCCATCATTAG 8 

（3）PlnC 9 

GTGTTTCCAATTTATTTATTAGAAGATAACGAGGCCCAAAGAGTAGAGTATATAAGTATT10 

ATAAAGAATATAATCATGATTAAAGAATATGATATGCAGTTGGTGGTGGCGACAGGAGA11 

TTTACAAGAGTTAATGAATAATGTTATGAATTCTAAAGAAGGGCTGTTTTTCTTGGATAT12 

GGAAATTGGGGAACAAACTCAGGCCGGGTTGAATTTAGCAGATGAAATTCGGCAGCA13 

GTTACCTTGTGCACAAATTGTATTTATTACAACTCATGAAGAGTTATCTTTTTTGACACT14 

GGAGCGGCGGATTGCACCGTTGGATTATATTTTGAAAGAACAAGGCCTTGATGATATTA15 

AGCAAAAAATAGTTAAGGATATTGATGCAACTCAAACTATTCTCAAGACAGAAACTGT16 

GCAGCATAAGGATATTTTAGGTTATAAAATCGGAACGCGTTTCTTTTCAGTTCCTATTAA17 

TGATGTTATTATGCTGAGCACTAATAAAGAACGACCGGGTAGTATTAGGCTGACTGCCA18 

AAAATAAAGTGGCAGATTTTCCAGGTAATTTAAATAGTTTTGAAAATAAATACTCACAA19 

TTTTTTAGGTGTGATAAAAGTTCATTGGTAAATATAGATTATGTTGATAGTTATGATTATC20 

AAAAAAAAGAGCTTACCATGATAGATAACATTAAGTGCAGTGTTTCGTATAGAAAGTCT21 

CGGGAGCTTAACAAAATATTGAAAAAGAAATAG   22 

（4）PlnD 23 

TTGTTTCCAATTTATTTATACGAGGATAATGCTGAGCAAAGAGATAATTATTGTAAGACC24 

GTCAATAATACAATTATGATTAATGAGTTTGCAATGGAGCTTAGGGTTGCAACGGATGAT25 

CAAAAAATAATTCTAGCAGATTTGAATCAACAACAAGATGGCCTTTTCTTTTTGGATAT26 

GGAAATTGGTGAGGACAAACAGACTGGACTTGAATTAGCCAGTCGAATTCGGGCAAC27 

GATACCATTGGCTAAAATAGTTTTCATTACAACACACGATGAGCTATCGTTTGTAACTCT28 

GGAACGGCGGATTGCACCGTTGGATTATATTTTGAAAGACCAGTCTGCTGACCTAATTA29 

CGCAAAGGATTATTAAGGACATCAATGTAGTACAGAACGAATTAAAAAAGACTAATAGT30 

CAGCGC 31 

AAAGATGTTTTTAACTATAAGTTAGGAACGCGATACTTTTCACTCGCATTAGATGATGTG32 

ATTTTGTTGAGTACATCTAAACTGCGTCCGGGCAGCGTACAACTCCATGCTATTAATAA33 

GGTTGCTGAGTTCCCAGGAAATTTAAATGCGCTCGAAGAAAAGTATCCGCAATTTTTCC34 

GATGCGATAAGAGCTCGCTGGTAAATTTAAATCATTTGCGAAGTTTTGACTATAAAGAA35 

AAAGAGTTGTTGCTCGACGGTGAAATTAGGTGTAAGGCTTCGTTTAGAAAGTCGCGGG36 

AATTGAA 37 

（5）PlnE 38 

ATGCTACAGTTTGAGAAGTTACAATATTCCAGGTTGCCGCAAAAAAAGCTTGCCAAAA39 

TATCTGGTGGTTTTAATCGGGGCGGTTATAACTTTGGTAAAAGTGTTCGACATGTTGTTG40 

ATGCAATTGGTTCAGTTGCAGGCATTCGTGGTATTTTGAAAAGTATTCGTTAA 41 

（6）PlnK 42 

ATGAAAATTAAATTAACTGTTTTAAATGAATTTGAAGAATTAACTGCTGACGCTGAAAA43 

GAATATTTCTGGTGGCCGTCGGAGTCGTAAAAATGGAATTGGATACGCTATTGGTTATG44 

CGTTTGGCGCGGTTGAACGGGCCGTGCTTGGTGGTTCAAGGGATTATAATAAGTGA 45 



 

 


