
Description of Additional Supplementary Files 
 
File Name: Supplementary Data 1 
Description: Sample names and ID along with GISAID accession numbers 
 
File Name: Supplementary Data 2 
Description: Identified protein groups. A) N protein (N control and mutant AP‐MS. B) Mock 
AP‐MS 
 
File Name: Supplementary Data 3 
Description:  List of proteins differentially  interacting with mutant and  control N proteins. 
Both significant and non‐significant proteins are listed. 
 
File Name: Supplementary Data 4 
Description: Phosphorylated sites detected in N‐control and N‐mutant proteins 
 
File Name: Supplementary Data 5 
Description: Table showing all differentially expressed genes. Differential expression analysis 
was performed using EdgeR integrated in NetworkAnalyst. 
 
File Name: Supplementary Data 6 
Description:  Table  showing  overrepresentation  analysis  (ORA)  of  pathways  significantly 
overlapped with the differentially expressed genes by NetworkAnalyst tool. Hypergeometric 
tests are used to compute the p‐values. 
 
File Name: Supplementary Data 7 
Description: Proteins detected in N protein (mutant and wildtype) and Mock AP‐MS. 
 


