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Supplementary Data 1. A total of 791 lncRNAs was identified via ImmLnc algorithm. 

Supplementary Data 2. The performance of 101 predictive models in training and 

testing cohorts. 

Supplementary Data 3. The evaluation metrics of IRLS in training and testing 

cohorts. 

Supplementary Data 4. A total of 109 published signatures were retrieved from the 

literatures. 

Supplementary Data 5. Details of baseline information in 17 public datasets and an 

in‐house dataset.   

Supplementary Data 6. The forward and reverse primers for qRT‐PCR. 


