Supplementary Figure 4

Mutation position distribution of NHE]
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WT CTCTGTGTCCTGCCAGTGGTTTTACCCTATGGTAGGT TACGTCATGCTGTTCTACCACAGGGTAGAAC
Clonel CTCTGTGTCCTGCCAGTGGTTTTACC-———————mmm——mmmmmmmmmmmmmmm CACAGGGTAGAAC 13/15
Clone2 CTCTGTGTCCTGCCAGTGGTTTTAC——————————————————————————————— ACAGGGTAGAAC 115
Clone3 CTCTGTGTCCTGCCAGTGGTTTTAC-CTATGGTAGGTTACGTCATGCTG——-——- CACAGGGTAGAAC 115
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