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GGTACCCTGTTCTAAACATAAACATAGCAATAAATATTATCGGAAACGAGCAAATACAGGAAGGTTGTAATTGAAATAGAGTCACTAAATTATCCGGTAAACCAGTGGAAGTAATAGTAAAA
TTAACAAAAGTATAGAATGAAATAATGTGACTGTCAACAACTTCCGCAGAACAAGGGAAAATAATACATGAAGAGGAAGAGGAGATAATGCACCGTATTTCACTCAGAAATGGATATATTA
TTTTGCCGTGGTGGTGGCGTCTATGTTTCGTTGGCTGATGACGGATTCTAATGTTCAGTTGTTGACAATAAGCAACTCCAAAGCACACAATGGTAAACAAAGGAAATGGAACAAAAGG
AAAGTGCTTGAAAAGATTGCAGTCCTACAACAAAATACAAAAATTGCAGTAAGAAAACACAGAGCAGCTGTGATCACTGCCTTGACTGAGGATATATTTTTCGGAATCGAAAAACTAATC
GTTTATAAAATTAGAAAAGCACTGACTCGAGCACACAAGCATTCTATACGTAAAAGATCTAGTATATAGGAGCAACGCTCTGCCAAAACATAATGGCAAGACAAACGGCCGTGTTTGCC
GCTGATGCTACAGAACCAGCTTAATTTCCAGAAGACGAAAATTTGCATGTTTTCCCACAATATTTTAATTACTCTTGAAGATTGTAGTTATTCCTACGCGACACGAACGCGGCATGCCAA
GTAACCAGGAGGCACGTCTTTTTCTTGCAGTGCTTGTGCTTGCACAGGTGCTTCCAATTCTTGTGGATAGTGCAGCAGAGAAGGGTGCACGTGAGGTGCACACAAACCAGGACCCA
AGTGGTAGTAACACAACAAGTGGTAGTAGTTCCATGGGTCGTAAGGGCGAGGAGCTGTTCACCGGGGTGGTGCCCATCCTGGTCGAGCTGGACGGCGACGTAAACGGCCACAAGT
TCAGCGTGCGTGGCGAGGGCGAGGGCGATGCCACCAACGGCAAGCTGACCCTGAAGTTCATCTGCACCACCGGCAAGCTGCCCGTGCCCTGGCCCACCCTCGTGACCACCCTG
ACCTACGGCGTGCAGTGCTTCGCACGCTACCCCGACCACATGAAGCAGCACGACTTCTTCAAGTCCGCCATGCCCGAAGGCTACGTCCAGGAGCGCACCATCAGTTTCAAGGACG
ACGGCACATACAAGACCCGCGCCGAGGTGAAGTTCGAGGGCGACACCCTGGTGAACCGCATCGAGCTGAAGGGCATCGACTTCAAGGAGGACGGCAACATCCTGGGGCACAAGC
TGGAGTACAACTTTAACAGCCACAACGTCTATATCACAGCCGACAAGCAGAAGAACGGCATCAAGGCAAACTTCAAGATCCGCCACAACGTGGAGGACGGCAGCGTGCAGLCTCGCC
GACCACTACCAGCAGAACACCCCCATCGGCGACGGCCCCGTGCTGCTGCCCGACAACCACTACCTGAGCACCCAGTCCGTGCTGAGCAAAGACCCCAACGAGAAGCGCGATCAC
ATGGTCCTGCTGGAGTTCGTGACCGCCGCCGGGATCACTCACGGCATGGACGAGCTGTACAAGGGCGCCAAGAAGGTGGCAGATGAGACAGCAAAGGATGGTAAGACAGGTAAC
ACAAACACAACAGGTAGTAGTAACAGTTTTGTGATTAGTAAGACACCACTTTGGCTTGCAGTGCTTCTTTTTTAATTAATTTCCCCCCTCAAATTTCCCCCCTCCTTTTAAAATTTTCCTT
GCTACTTGAAAACTTTTTGATATATTTTAACACCAAAACCAGCCGAGATTTTGTGTTCTGTGTTTTGTAAGTTGACTGTCTGATTGTCTAGAAATATTTTCTGGCAACTAAAATTTTTTTCT
TTTTTCCTGTTTTTTTTGTAGGTAGGTAGGAATGGGGGGGGGEGEGTAGTTAGGTAGGTTAGTTAGGTTAGTTAGGGGGTTAGTTAGGGGGGTTAGGCTTAGGATTAGGATTAGACTTAG
GCTTAGGATTAGGATTAGGATTAGGATTAGGGTTAATTTTTTCCTCTTTTTTTTTAACTCACACCTCTATCCTGGATTTTTAATTTTTTTTTTTAGCCATTCGCGGCTCCTTTTTTTTTTTTT
GCGCCAATGTTTAATTTTTTATTGTGTTTTCAATTTTTTTGTCAACCATGCAGCGGCTGTTTTGTTATGCGGACCCTAACCCTCCTCCCCCCCCCCCGCCCGCGCACCTCCATTTTTAA
AAATTTTTTTACCGCGTCCTTCAACCAGAATTTTTTTAAATTTTTTAATTTTTTTTATTTTCCGTGGTTTTGAATCTTAATTTTTCGGGGGAATTCCTGCAGCCCGGGTAGAAAGTGTGACA
ACGTCGCACCATGTGTAGGTTTTCATTTATGTTCTTTCTTTCTTTTTTTTGTGAATTTGTTTTCTGTCTCAAATGTTTTTAATTCGCTTGGGACCTATGTTTTTCTTGTTTTTTTGCTCACC
CTTTGTGTAGGAGGCACCCTGTCACGTCTGTGGTTGCGTGTATGCCTTCCTTCCCCTTATTCGCTTCTTCCTGTCGTGTCACACCTCTTTCTCTCTCTCCCTTTCCGCCTTTTCTTTCA
ATCTTGTTTTCTCGACCAGCCCTACTAGAGGAGAAAGAACAGTAACCCTTTCATCAAAGAAAATAGTTCAAACGAATTCATATGCCTTTGTCTCAAGAAGAATCCACCCTCATTGAAAGA
GCAACGGCTACAATCAACAGCATCCCCATCTCTGAAGACTACAGCGTCGCCAGCGCAGCTCTCTCTAGCGACGGCCGCATCTTCACTGGTGTCAATGTATATCATTTTACTGGGGGAC
CTTGTGCAGAACTCGTGGTGCTGGGCACTGCTGCTGCTGCGGCAGCTGGCAACCTGACTTGTATCGTCGCGATCGGAAATGAGAACAGGGGCATCTTGAGCCCCTGCGGACGGTG
CCGACAGGTGCTTCTCGATCTGCATCCTGGGATCAAGGCCATAGTGAAGGACAGTGATGGACAGCCGACGGCAGTTGGGATTCGTGAATTGCTGCCCTCTGGTTATGTGTGGGAGG
GCTAATTCGAATAGACGCGGACGGGGCATTTCCCGTTCGTCATTAGCAGTAGGTAATGAAGATGTTTGTTTCTCGTCCCCTTTCTCCTTCGTCCTTCTGTCATTTTGTTCTTTTGTGTTT
ATGTTTTGTTGTTGTTTTCTTTAATTTTTTTTTTTCTTCCACGTTTGTGTACATCCGCGCGCCACTCTATTCAGAGAGCCACGGATAGTAGAGGAGGTGGGAAGGGTATATGAGGGACAC
GCGTACCATGATGTGGGATGTATTGGGGTCCCTGTCTGTCCTTACGTGACTATGTATGAACCGTCACGTGTAAGATGAGCTAGTGAGATCAACAGTACAACTCATCAACACGCCTTCTT
CTCGTTAAATGTACACAATCTTGATCCTCCACCTTTATGGGTCCCATTGTTTGCCTCTTCCGCTGTGTGGAGTGCGCCTACACGCACTTCTCACTTCGTAAGTGGTGGTGGCGTAAGTA
TTGCCTAATGTTGACTCTATATTCTCCTCTCCTCACCCCCTCGCGGTGCTGATTTCTGACAGATCTTCAAACACTAGATTAAGCAAAGGACTATTCATCCGTTACTAGTACCACCTGTGC
GACGAAGCTGCAAAAGAATAAAGCGGCACCAAGTAGTTCTAACAAGCTGTAGTGAGACCCAGCTGCACGATAGATTAATTTATTATTTTTTAAATTTTGAGTTTTTTTAAATTTATATAAGT
GTAATTCACCACATTAAAAAGGGGGAAAGAGGACTCAAAATGATATTCTAATTAGCTGAAGGAAACGGTGATGAAAATAGATAATAAACATTCCCCAAAAATATTACCACAACTAACTTCT
TTGTTTTTCTCTTTCATGTTGCTAAACTAGACAACAGCGTTAAGCGATGGCCGTGCACAGAGCCCTAGCGGCGTACGCGATTAGTCTTTACGTTTTACTACCCAGAAAATCGGGAGCA
ACAGACAAAGGCGCGATCAAGTTTGAGACGTGGGAGCCGCTCTGTTTACTGACACAAGACTTCGGTAACCTTTACAACAGAGCGCACAAACTTAATCTCGACATCGACACCTACGTA
ACCGCAGCCCACCGCGGTGGAGCTC

Sacl

Supplementary Figure 1. A. p4716 (GFP-GPI) pES plasmid map. B. Acc65l/Sacl insert used for transfection.



