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Y5 locus

Y5 5S rRNA32p LNA:

80nts

150nts
CACAGTTGGTCCGAGTGTTGTGGGTTATTGTTAAGTTGATTTAACATTGTCTCCCCCCACAACCGCGCTTGACTAGCTTGCTGTTTT5’- -3’

Deletion = 45 nts

Deletion = 5 nts (C>G) Insertion = 41 nts

WT KOWT KO

Sybr

CACAGTTGGTCCGAGTGTTGTGGGTTATTGTTAAGTTGATTTAACATTGTCTCCCCCCACAACCGCGCTTGACTAGCTTGCTGTTTT

sgRNA 1 PAM CRISPR guide 2PAM
5’- -3’ WT Y5

WT Y5

KO (upper band)

CACAGTTGGTCCGAGTGCCGCGCTTGACTAGCTTGCTGTTTT5’- -3’

5’- -3’

WT Y55’- -3’

KO (lower band)

CACAGTTGGTCCGAGTGTTGTGGGTTATTGTTAAGTTGATTTAACATTGTCTCCCCCCACAACC><GCGCTTGACTAGCTTGCTGTTTT

CACAGTTGGTCCGAGTGGGTTATTGTTAAGTTGATTTAACATTGTCTCCCCCCACAAGC><GCGCTTGACTAGCTTGCTGTTTT

GCTTGTTTCAAGGAAGCCTATTGGTTATAAGCTTCTTTTAGTAGCTTATAA


